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1. Comparison of the fPS-phage genomes 

The nucleotide sequences of the 16 phage genomes show a high level of sequence similarity 

(between 90–97%) (Figure S1, Table S1). Overview of the fPS-genomes is shown in Figure S1 below 

and detailed description of the differences in Figure S2. As a representative of the fPS-phages, the 

genomic map of phage fPS-7 

 

Figure S1. Overview of the alignment of the fPS-genomes. The genomes were aligned using the 

MAFFT program and the clustal alignment was imported to Geneious. The genomes are represented 

by grey bars within which the differences from the consensus sequence are indicated by black vertical 

lines. The consensus sequence and identity graph are given below the scale line. The genetic map of 

the genome of fPS-7 is shown aligned to the multiple alignment to indicate the genes located in the 

conserved regions. 
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A. Clustal W multiple sequence alignment of tailfiber sequences of fPS-7 and related podoviruses  
 

fPS-7     --------MALNIRTVMTYPLDGSNVNFTITFEYLARKFITVTLIGTDRKELILNQDYRFTSKNQITLTKAWGPSDGYANIEIRRFTSATERLVDFADGSILRAYDLNISQVQTLHVAEE--QANRSKQEADRSEAAANRSSASASAALASEQKAKTSENNAQVSETNAK-------TSETNA---KTSENLASASSSSAKVSETNSKTSETNSKAS-----------------------------------EERAILEAGKLGNMNDFAATIK--TVTGNDVVMKGKFSVDNG--LQSNAGIT---------------------------------------YLNVN-TATITALRTQG 

ϕYeO3-12  --------MATTIKTVMTYPLDGSTTDFNIPFEYLARKFVRVTLIGVDRKELILNQDYRFATKTTISTTRALGPADGYTLIEIRRFTSATDRLVDFTDGSILRAYDLNISQVQTLHVAEE--SANRAKQEADRATARANDANNSANASASSASSSAGSAELAKRWATSDTVVESDLESSRTYALHSMLYRNETKDSADRAAVSETNAKASEGGAANSAAAAK--VSETNA-------------------KASEERAITEASKLGNMNDFAAAIE--SVTGNDVKMK-G-------AVSSPGNITGGGLVSTGAASIQKGALVGEDLIVGRDITAKQ-----DMYSQRNIAVAGVTYAQGG 

AP5       --------MATTIKTVMTYPLDGSTTDFNIPFEYLARKFVRVTLIGVDRKELILNQDYRFATKTTISTTRALGPADGYTLIEIRRFTSATDRLVDFTDGSILRAYDLNISQVQTLHVAEE--SANRAKQEADRATARANDANNSANAAASSASASSGSAELSKQWAVKETAVEPNLESSRTYALHSMSYRNAAKDSADRAAVSETNAKVSEGSAANSAAAAK--VSETNA-------------------KASEERAITEASKLGNMNDFAAAIE--SVTGNDVKMK-G-------AVSSPGNITGGGLVSTGAASIQKGALVGEDLIVGRDITAKQ-----DMYSKRNITVAGVTYAQGG 

E-3       --------MATTIKTVMTYPLDGSTTDFNIPFEYLARKFVRVTLIGVDRKELILNQDYRFATKTTISTTRALGPADGYTLIEIRRFTSATDRLVDFTDGSILRAYDLNISQVQTLHVAEE--SANRAKQEADRATARANDANNSANASASSASSSAGSAELAKLWATSDTVVESDLESSRTYALHSMLYRNEAKDSADRAAVSETNAKASEGSAANSAAAAK--ASETNA-------------------KASEDRAITEASKLGNMNDFAAAIE--SVTGNDVKMK-G-------AVSSPGNITGGGLVSTGAASIQKGALVGEDLIVGRDITAKQ-----DMYCQRNIAVAGVTYAQGG 

E-2       --------MATNIKTVMTYPLDGSTTDFNIPFEYLARKFVRVTLIGVDRKELILNQDYRFATKTTISTTRALGPADGYTLIEIRRFTSATDRLVDFTDGSILRAYDLNISQVQTLHVAEE--SANRAKQEADRATARANDANNSANASASSASSSAGSAELSKQWAVKETAVEPNLESSRTYALHSMSYRNEAKDAADRAKTSEANAKDSESNAKNSEANAK--SSEAKA-------------------KASEERAIEEASKLGNMNDFAAAID--SVDGIHVTMN-G-------NINSPGNITGGGLVSTGAASIQKGALVGEDLIVERDITAKR-----DMYSQRNIAVAGVTYAHGG 

PhiCFP-1  MLIYKGGHMATTIKTVMTYPLDGSTTDFNIPFEYLARKFVRVTLIGVDRKELILNQNYRFATKTTISTTRALGPADGYNLIEIRRYTSATERLVDFTDGSILRAYDLNISQVQTLHVAEE--SANRAKQEADRAAARANDANNSANASASSASSSAGSAELSKQWAVKETAVEPNLESSRTYAIHSMSYRNEAKDSADRAAVSETNAKVSEGSAANSAAAAK--VSETNA-------------------KASEERAITEASKLGNMNEFVGTID--KVEGVNVWFK-G-------TLVTTQNITGGGLISTGHANIGKGLAVQENGTFGIDLRVQR-----NIYGNRNMTVAGNSWLQGG 

AP-10     --------MATNIKTVMTYPLNGSTTDFNIPFEYLARKFVQVTLIGVDRKVLVLNQEYRFATKAIISTTKAWGPADGYQQIEIRRYTSATERLVDFTDGSILRAYDLNISQIQTLHVAEE--ARNESLQFRNEAFQFRNEAEVFKSQSDSNATNTLYWRNEAEQ------------------------FRNQAENSKTAAANSQGAASSSAAAAAQSAAASQ--QSNVESYTWSIES------------KKQADRAKTEADKLGNMNEFAGTID--RVEGVNVWFK-GVNVWFKGTLVTTQNITGGGLISTGHVNIGKGLAVQENGVFGIDLTVQR-----DIYGNRNMTVAGNSWLQGG 

Yepe2     --------MANKISTVRTYPLNGS-VNFTITFEYLARKFVQVTLIGKDRKELVLNQDYRFTAKTQITTARAWTAADGYEMIEIRRFTSATDRLVDFADGSILRAYDLNISQIQTIHVAEEDRSNKEANRSRDEADRAKREADRSTQQAGVSATQ----AVEAKKQADRSNSEANRSKGYADSM---TASVEAAKGHAESASKEANRSRAEANRAADEVTKAAAEVSKAAAHVASAKSQADRSNTEANRAKSEADRAKTEADKLGNINEFAGTLE--KVEGVTPTFKSGIKLRSGDFYAESGSFT----KKTQGG--------DWS------------QWTGALTPDVQ-----HDIEGQG 

Ypp-G     --------MANKISTVRTYPLNGS-VNFTITFEYLARKFVQVTLIGKDRKELVLNQDYRFTAKTQITTARAWTAADGYEMIEIRRFTSATDRLVDFADGSILRAYDLNISQIQTIHVAEEDRSNKEANRSRDEADRAKREADRSTQQAGVSATQ----AVEAKKQADRSNSEANRSKGYADSM---TASVEAAKGHAESASKEANRSRAEANRAADEVTKAAAEVSKAAAHVASAKSQADRSNTEANRAKSEADRAKTEADKLGNINEFAGTLE--KVEGVTPTFKSGIKLRSGDFYAESGSFT----KKTQGG--------DWS------------QWTGALTPDVQ-----HDIEGQG 

Yep-Phi   --------MANKISTVRTYPLNGS-VNFTITFEYLARKFVLVTLIGKDRKELVLNQDYRFTAKTQITTARAWTAADGYEMIEIRRFTSATDRLVDFADGSILRAYDLNISQIQTIHVAEEDRSNKEANRSRDEADRAKREADRSTQQAGVSATQ----AVEAKKQADRSNSEANRSKGYADSM---TASVEAAKGHAESASKEANRSRAEANRAADEVTKAAAEVSKAAAHVASAKNQADRSSTEANRAKSEADRAKTEADKLGNINEFAGTLE--KVEGVTPTFKSGIKLRSGDFYAESGSFT----KKTQGG--------DWS------------QWTGALTPDVQ-----HDIEGQG 

Berlin    --------MANKISTVRTYPLNGS-VNFTITFEYLARKFVLVTLIGKDRKELVLNQDYRFTTKTQITTGRTWTAADGYEMIEIRRFTSATDRLVDFADGSILRAYDLNISQIQTLHVAEEDRSNKEANRSRDEADRAKREADRSTQQAGVSATQ----AVEAKKQADRSNSEANRSKGYADSM---TASVEAAKGHAESASKEANRSRAEANRAADEVTKAAAEVSKAAAHVASAKNQADRSSTEANRAKSEADRAKTEADKLGNINEFAGTLE--KVEGVTPTFKSGIKLRSGDFYAESGSFT----KKTQGG--------DWS------------QWTGALTPDVQ-----HDIEGQG 

ϕA1122    --------MANVIKTVLTYQLDGSNRDFNIPFEYLARKFVVVTLIGVDRKVLTINADYRFATRTTISLTKAWGPADGYTTIELRRVTSTTDRLVDFTDGSILRAYDLNVAQIQTMHVAEE-QARNEALQFRNEAETFRNQTEVFKNESGTNAT-------NTKQWRDEAN-------GSRDEA---EQFKNTAGQYATSAGNSATAAHQSEVNAENSATAAA---------------------NSANLAEQHADRAEREADKLGNFNGLAGAID--RVDGTNVYWKGGIHA-NGRLYLTSDGFDCGQYQQFFGGSAGRYSVMEWGDENGWLMYVQRREWTTAIGDNIQLLVNGHIIAQGG 

Ypp-Y     --------MANVIKTVLTYQLDGSNRDFNIPFEYLARKFVVVTLIGVDRKVLTINADYRFATRTTISLTKAWGPADGYTTIELRRVTSTTDRLVDFTDGSILRAYDLNVAQIQTMHVAEE-QARNEALQFRNEAETFRNQTEVFKNESGTNAT-------NTKQWRDEAN-------GSRDEA---EQFKNTAGQYATSAGNSATAAHQSEVNAENSATAAA---------------------NSANLAEQHADRAEREADKLGNFNGLAGAID--RVDGTNVYWKGGIHA-NGRLYLTSDGFDCGQYQQFFGGSAGRYSVMEWGDENGWLMHVQRREWTTAIGDNIQLVVNGHIIAQGG 

T3        --------MANVIKTVLTYQLDGSNRDFNIPFEYLARKFVVVTLIGVDRKVLTINADYRFATRTTISLTKAWGPADGYTTIELRRVTSTTDRLVDFTDGSILRAYDLNVAQIQTMHVAEE-QARNEALQFRNEAETFRNQTEVFKNESGTNAT-------NTKQWRDEAN-------GSRDEA---EQFKNTAGQYATSAGNSATAAHQSEVNAENSATAAA---------------------NSANLAEQHADRAEREADKLGNFNGLAGAID--RVDGTNVYWKGGIHA-NGRLYLTSDGFDCGQYQQFFGGSAGRYSVMEWGDENGWLMHVQRREWTTAIGDNIQLVVNGHIIAQGG 

Ypp-R     --------MANVIKTVLTYQLDGSNRDFNIPFEYLARKFVVVTLIGVDRKVLTINADYRFATRTTISLTKAWGPADGYTTIELRRVTSTTDRLVDFTDGSILRAYDLNVAQIQTMHVAEE-QARNEALQFRNEAETFRNQTEVFKNESGTNAT-------NTKQWRDEAN-------GSRDEA---EQFKNTAGQYATSAGNSATAAHQSEVNAENSATAAA---------------------NSANLAEQHADRAEREADKLGNFNGLAGAID--RVDGTNVYWKGGIHA-NGRLYLTSDGFDCGQYQQFFGGSAGRYSVMEWGDENGWLMHVQRREWTTAIGDNIQLVVNGHIIAQGG 

Ypsp-G    --------MANVIKTVLTYQLDGSNRDFNIPFEYLARKFVVVTLIGVDRKVLTINADYRFATRTTISLTKAWGPADGYTTIELRRVTSTTDRLVDFTDGSILRAYDLNVAQIQTMHVAEE-QARNEALQFRNEAETFRNQTEVFKNESGTNAT-------NTKQWRDEAN-------GSRDEA---EQFKNTAGQYATSAGNSATAAHQSEVNAENSATAAA---------------------NSANLAEQHADRAEREADKLGNFNGLAGAID--RVDGTNVYWKGGIHA-NGRLYLTSDGFDCGQYQQFFGGSAGRYSVMEWGDENGWLMHVQRREWTTAIGDNIQLVVNGHIIAQGG 

Yers R    --------MANVIKTVLTYQLDGSNRDFNIPFEYLARKFVVVTLIGVDRKVLTINADYRFATRTTISLTKAWGPADGYTTIELRRVTSTTDRLVDFTDGSILRAYDLNVAQIQTMHERQR-QARNEALQFRNEAETFRNQTEVFKNESGTNAT-------NTKQWRDEAN-------GSRDEA---EQFKNTAGQYATSAGNSATAAHQSEVNAENSATAAA---------------------NSANLAEQHADRAEREADKLGNFNGLAGAID--RVDGTNVYWKGGIHA-NGRLYLTSDGFDCGQYQQFFGGSAGRYSVMEWGDENGWLMYVQRREWTTAIGDNIQLLVNGHIIAQGG 

                      * ** ** *      * * **** * *  ***** *** *     * *     *          **  ** ** **   * ***  ** *** ***    *  *                                                                                   *                                                      **  ** **** *          *                                                                                 * 

 

 

fPS-7     DIE--------------------------VFPPIGGQPNGEGGQMRLKGADGGNTG-GFI-----DVDSVGTLRIVKEGSGAGLKVSFDTAGNMLVHSN--FYALTGGVKLNSSGTVVLGPDGNIESSIYKD-GN----IHADLNKRIL--------------------QGENRRLVATDIWFGDLTG-AGPWNIGPVGNMVGGTLGI----KVNKDGE----------------DLWLVLSMSPFDD-------MKYTLAGRGNLSVD-IRIWG-GTQIEVTRVTNCDVRQLQLWK--------------------- 

ϕYeO3-12  -IEQTLATNIYNKLYRLHINSNPQHVGQRQGLHIGWNESG-SGESNFITNRGAGSG-GFVFRTVNAENSVETGRVDITGGGVIYANHLQVRSGARIEGNNNIVGQN---LYAGMGSTMFEGNGNLTGGIW---AQ-WGNLWSGLNNNS--------------------------LFAKPPGGVQLFTARGGYYLEGRVDGTAVGFRWFQSDRRLKEDIKVVRSADDMLNIIRSYIPVSYKYKDASYTDNRGRTNTIEGKRSRAGFITQDLIRLWPEAVDVMSDGMQSPDPNQIIGGLMLLVKNLDARIQELEKDKT-- 

AP5       -IEQTLATNIYNKLYRLHINNVPQHVGQRQGLHIGCNEGG-RGESNFITNRGAGSG-GFVFRTVNTENSVETGRVDITGDGVLYANHLQVRSGARIEGNNNIVGQN---IYAGMGNAALNPDGNLSGGVW---NNVGGHLWGMLNDTY--------------------------RFAKPPAGVRLYTARGGYYLEGNVDGTSVGFRWFNSDRRLKEDIKVVRSADDMLSIIRAYIPVSYKYKDSTYKDNRGRDITITGKNSRAGFITQDLIRIWPEAVDIMSDGMQSPDPNQIIGGLMLLVKNLDARVQELESKLTTD 

E-3       -IEQTLATNIYNKLYRLHINNQPQHVGQRQGLHIGWNEGG-IGESNFITNRGAGSG-GFVFRTVNNENSVETGKVVITGGGALLANHLQVNSGARIEGNNNIVGQN---LYAGMGNAILNPDGNLSGGLW---NNVGGHLWGMLNDNY--------------------------RFAKPPAGVRLYTGRGGDYIEGNVDGTSVGFRWFQSDRRLKEDIKVVRSADDMLNIIRSYIPVSYKYKDSEYVDNRGKTVTVTGKNSRAGFITQDLIRIWPEAVDIMSDGMQSPDPNQIIGGLMLLVKNLDARVQELEAKLTTD 

E-2       -INQTLSPNVYNKLSRLHIDTNPQHVGQRQGLHIGWNEGG-SGESNFITNRGAGSG-GFVFRTVNAENSVETGRVDITGGGVIYASHLQVRSGARIEENNNIVGQN---LYAGMGSTMFEGNGNLTGGIW---AQ-WGNLWSGLNNNS--------------------------LFAKPPGGVQLFTARGGDYLEGRVDGTAVGFRWFKSDRRLKEDIKVVRSADDMLNIIRSYIPVSYKYKDASYTDNRGRTNTIEGKRSRAGFITQDLIRLWPEAVDVMSDGIQSPDPNQIIGGLMLLVKNLDARVQELESKLMTD 

PhiCFP-1  -ITQSSASTVYNQLYRLHLNSTPMHVGNRQGLHIGWNESSTSGEAAFVNNQGGGDG-GFVFRTVNNANSVEKGRVDFTQDGNIYANHLQVRSGARIEANNNIVGNE---IYAGMGSARLVHDGDVFGSMWG--GD---WLSNYLNNKY--------------------------HFAKPPGGVALFTARGGDYLEGRVDNSAVGFRWFLSDRRLKENIKVVRSADDMLNIIRSYIPVSYKYKDSEYTDTRGRTVAVTGKKSRAGFITQDLIRIWPEAVDVLSDGMQSPDPNQIIGGLMLLVKNLDERVQELEKKNNV- 

AP-10     -ITQSSAATVYNQLYRLHLNNTPMHIGNHQGVHIGWNESNSSGEAAFVNNQGGGDG-GFVFRTVNSNNSVEKGRVDFTQDGNIYANNILTRGGARMEANANIVGNT---LYSGNGNAFLAGDGNLGGGLWGGVGG---SLWSCLNDRY--------------------------QFAKPPSGVRLYTERGGDYLEGNVDGNSVGFRWFSSDRRLKDDIKVVRDAGDMLNIIRSYIPVSYKYKDKTWTDNRGVEQTTVGKNSRAGFITQDLIRIWPEAVDVLSDGMQSPDPNQIIGGLMLLVKNLDQRVQELEKEKV-- 

Yepe2     NIA--YLLERATTLSKEPLYAKCLY------------------------NNGVGEN-FFI-------------------RQYLRDAHFDLRSDGALISSS---GWS---IPA---------DGNLYIKKYG--SN----LDTWVNKRLTAHAYSKGEVNKMVDGLLTTEQGDARYARKSSGWAEVWQGSAG-----GGVSVS-----------LSQDVR--------------WRTIWILAHGGMCSV-QIGDDDTYFVVAMAGWLK---FTISNNGRTFRNDQDRNTVPEQI------LVQN--------------- 

Ypp-G     NIA--YLLERATTLSKEPLYAKCLY------------------------NNGVGEN-FFI-------------------RQYLRDAHFDLRSDGALISSS---GWS---IPA---------DGNLYIKKYG--SN----LDTWVNKRLTAHAYSKGEVNKMVDGLLTTEQGDARYARKSSGWAEVWQGSAG-----XGVSVS-----------LSQDVR--------------WRTIWILAXGGMCSV-QIGDDDTYFVVAMAGWLK---FTISNNGRTFRNDQDRNTVPEQI------LVXN--------------- 

Yep-Phi   NIA--YLLERATTLSKEPLYAKCLY------------------------NNGVGEN-FFI-------------------RQYLRDAHFDLRADGALISSS---GWS---IPA---------DGNLYIKKYG--SN----LDTWVNKRLSAHAYSKGEVNKMVDGLLTTEQGDARYARKSSGWTEVWQGSAG-----GGVSVS-----------LSQDVR--------------WRTIWILANNGMCSV-QIGADATYFMVVMGGWLK---FTISNNGRTFRNDQDRNTVPEQI------LVRN--------------- 

Berlin    NIA--YLLERATTLSKEPLYAKCLY------------------------NNGVGEN-FFI-------------------RQYLRDAHFDLRADGALISSS---GWS---IPA---------DGNLYIKKYG--SN----LDTWVNKRLSAHAYSKGEVNKMVDGLLTTEQGDARYARKSSGWTEVWQGSAG-----GGVSVS-----------LSQDVR--------------WRTIWILVNNGMCSV-QIGADATYFVVVMGGWLK---FTISNNGRTFRNDQDRNTVPEQI------LVRN--------------- 

ϕA1122    DMTGPLKLQNGHALYLESASDKAQYI---------------------LSKDGNRNN-WYIGRGSDNNN-------DCTFHSYVYGTNLTLKPDYAVVNKRFHVGQA---VVA--------TDGNIQGTKWG--GK---WLDAYLNDT---------------------------YVKKTKAWTQVWAAAGGSYMGGGSQTDT-----------LPQDLR--------------FRNIWIKTRNNYWNFFRTGPDGIYFLLAEGGWLK---FQIHSNGRVFKNISDRDAPPTAI------AVEDV-------------- 

Ypp-Y     DMTGPLKLQNGHALYLESASDKAQYI---------------------LSKDGNRNN-WYIGRGSDNNN-------DCTFHSYVYGTNLTLKPDYAVVNKRFHVGQA---VVA--------TDGNIQGTKWG--GK---WLDAYLNDT---------------------------YVKKTMAWTQVWAAASGSYMGGGSQTDT-----------LPQDLR--------------FRNIWIKTRNNYWNFFRTGPDGIYYLSAEGGWLK---FQIHSNGRVFKNIADRDAPPTAI------AVEDV-------------- 

T3        DMTGPLKLQNGHALYLESASDKAQYI---------------------LSKDGNRNN-WYIGRGSDNNN-------DCTFHSYVYGTNLTLKPDYAVVNKRFHVGQA---VVA--------TDGNIQGTKWG--GK---WLDAYLNDT---------------------------YVKKTMAWTQVWAAASGSYMGGGSQTDT-----------LPQDLR--------------FRNIWIKTRNNYWNFFRTGPDGIYFLSAEGGWLK---FQIHSNGRVFKNIADRDAPPTAI------AVEDV-------------- 

Ypp-R     DMTGPLKLQNGHALYLESASDKAQYI---------------------LSKDGNRNN-WYIGRGSDNNN-------DCTFHSYVYGTNLTLKPDYAVVNKRFHVGQA---VVA--------TDGNIQGTKWG--GK---WLDAYLNDT---------------------------YVKKTMAWTQVWAAASGSYMRGGSQTDT-----------LPQDLR--------------FRNIWIKTRNNYWNFFRTGPDGIYFLSAEDGWLK---FQIHSNGRVFKNIADRYAPPTAI------AVEDV-------------- 

Ypsp-G    DMTGPLKLQNGHALYLESASDKAQYI---------------------LSKDGNRNN-WYIGRGSDNNN-------DCTFHSYVYGTNLTLKPDYAVVNKRFHVGQA---VVA--------TDGNIQGTKWG--GK---WLDAYLNDT---------------------------YVKKTMAWTQVWAAASGSYMRGGSQTDT-----------LPQDLR--------------FRNIWIKTRNNSWSFFRTGPDGIYFLSAEGGWLK---FQIHSNGRVFKNIADSYAPPIAI------AVEDV-------------- 

Yers R    DMTGPLKLQNGHALYLESASDKAQYI---------------------LSKDGNRNN-WYIGRGSDNNN-------DCTFHSYVYGTNLTLKPDYAVVNKRFHVGQA---VVA--------TDGNIQGTKWG--GK---WLDAYLNDT---------------------------YVKKTMAWTQVWAAAGGSYMGGGSQTDT-----------LPQDLR--------------FRNIWIKTRNNYWNFFRTGPDGIYFLLAEGGWLK---FQIHSNGRVFKNISDRDAPPTAI------AVEDV-------------- 

                                                                                                                                    *                     *                                             *                                                                        *                                                       

 

Accession numbers for the aligned sequences: fPS-7, ; YeO3-12 np_052117.1; AP5, yp_009102835.1; E-3, yp_009198336.1; E-2, aka61571.1; PhiCFP-1, yp_009205690.1; AP-10, yp_009187309.1; Yepe2, yp_002003351.1; Ypp-G, afk13480.1; Yep-Phi, yp_009014859.1; Berlin, yp_919019.1; A1122, 

np_848304.1; Ypp-Y, afk13385.1; T3, np_523342.1; Ypp-R, afk13438.1; Ypsp-G, afk13534.1; Yers R, agb07363.1 

 

B. Clustal W multiple sequence alignment of tailfiber sequences of fPS-phages 
 

                1        10        20        30       40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       200       210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330 

fPS-50_g039     MALNIRTVMTYPLDGSNVNFTITFEYLARKFITVTLIGTDRKELILNQDYRFTSKNQITLTKAWGPSDGYANIEIRRFTSATERLVDFADGSILRAYDLNISQVQTLHVAEEARDLTADTIGVNNDGNLDARGRRIVNLADGVDVGDAVTVRQQQNWADSALNQANRSKQEADRSEAAANRSSASASAALASEQKAKTSENNAQVSETNAKTSETNAKTSENLASASSSSAKVSETNSKTSETNSKASEERAILEAGKLGNMNDFAATIKTVTGNDVVMKGKFSVDNGLQSNAGITYLNVNTATITALRTQGDIEVFPPIGGQPNGEGGQ 

fPS-52_g039     MALNIRTVMTYPLDGSNVNFTITFEYLARKFITVTLIGTDRKELILNQDYRFTSKNQITLTKAWGPSDGYANIEIRRFTSATERLVDFADGSILRAYDLNISQVQTLHVAEEARDLTADTIGVNNDGNLDARGRRIVNLADGVDVGDAVTVRQQQNWADSALNQANRSKQEADRSEAAANRSSASASAALASEQKAKTSENNAQVSETNAKTSETNAKTSENLASASSSSAKVSETNSKTSETNSKASEERAILEAGKLGNMNDFAATIKTVTGNDVVMKGKFSVDNGLQSNAGITYLNVNTATITALRTQGDIEVFPPIGGQPNGEGGQ 

fPS-53_g041     MALNIRTVMTYPLDGSNVNFTITFEYLARKFITVTLIGTDRKELILNQDYRFTSKNQITLTKAWGPSDGYANIEIRRFTSATERLVDFADGSILRAYDLNISQVQTLHVAEEARDLTADTIGVNNDGNLDARGRRIVNLADGVDVGDAVTVRQQQNWADSALNQANRSKQEADRSEAAANRSSASASAALASEQKAKTSENNAQVSETNAKTSETNAKTSENLASASSSSAKVSETNSKTSETNSKASEERAILEAGKLGNMNDFAATIKTVTGNDVVMKGKFSVDNGLQSNAGITYLNVNTATITALRTQGDIEVFPPIGGQPNGEGGQ 

fPS-85_g038     MALNIRTVMTYPLDGSNVNFTITFEYLARKFITVTLIGTDRKELILNQDYRFTSKNQITLTKAWGPSDGYANIEIRRFTSATERLVDFADGSILRAYDLNISQVQTLHVAEEARDLTADTIGVNNDGNLDARGRRIVNLADGVDVGDAVTVRQQQNWADSALNQANRSKQEADRSEAAANRSSASASAALASEQKAKTSENNAQVSETNAKTSETNAKTSENLASASSSSAKVSETNSKTSETNSKASEERAILEAGKLGNMNDFAATIKTVTGNDVVMKGKFSVDNGLQSNAGITYLNVNTATITALRTQGDIEVFPPIGGQPNGEGGQ 

fPS-89_g040     MALNIRTVMTYPLDGSNVNFTITFEYLARKFITVTLIGTDRKELILNQDYRFTSKNQITLTKAWGPSDGYANIEIRRFTSATERLVDFADGSILRAYDLNISQVQTLHVAEEARDLTADTIGVNNDGNLDARGRRIVNLADGVDVGDAVTVRQQQNWADSALNQANRSKQEADRSEAAANRSSASASAALASEQKAKTSENNAQVSETNAKTSETNAKTSENLASASSSSAKVSETNSKTSETNSKASEERAILEAGKLGNMNDFAATIKTVTGNDVVMKGKFSVDNGLQSNAGITYLNVNTATITALRTQGDIEVFPPIGGQPNGEGGQ 

fPS-19_g041     MALNIRTVMTYPLDGSNVNFTITFEYLARKFITVTLIGTDRKELILNQDYRFTSKNQITLTKAWGPSDGYANIEIRRFTSATERLVDFADGSILRAYDLNISQVQTLHVAEEARDLTADTIGVNNDGNLDARGRRIVNLADGVDVGDAVTVRQQQNWADSALNQANRSKQEADRSEAAANRSSASASAALASEQKAKTSENNAQVSETNAKTSETNAKTSENLASASSSSAKVSETNSKTSETNSKASEERAILEAGKLGNMNDFAATIKTVTGNDVVMKGKFSVDNGLQSNAGITYLNVNTATITALRTQGDIEVFPPIGGQPNGEGGQ 

fPS-10_g040     MALNIRTVMTYPLDGSNVNFTITFEYLARKFITVTLIGTDRKELILNQDYRFTSKNQITLTKEWGPSDGYANIEIRRFTSATERLVDFADGSILRAYDLNISQVQTLHVAEEARDLTADTIGVNNDGNLDARGRRIVNLADGVDVGDAVTVRQQQNWADSALNQANRSKQEADRSEAAANRSSASASAALASEQKAKTSENNAQVSETNAKTSETNAKTSENLASASSSSAKVSETNSKTSETNSKASEERAILEAGKLGNMNDFAATIKTVTGNDVVMKGKFSVDNGLQSNAGITYLNVNTATITALRTQGDIEVFPPIGGQPNGEGGQ 

fPS-16_g040     MALNIRTVMTYPLDGSNVNFTITFEYLARKFITVTLIGTDRKELILNQDYRFTSKNQITLTKEWGPSDGYANIEIRRFTSATERLVDFADGSILRAYDLNISQVQTLHVAEEARDLTADTIGVNNDGNLDARGRRIVNLADGVDVGDAVTVRQQQNWADSALNQANRSKQEADRSEAAANRSSASASAALASEQKAKTSENNAQVSETNAKTSETNAKTSENLASASSSSAKVSETNSKTSETNSKASEERAILEAGKLGNMNDFAATIKTVTGNDVVMKGKFSVDNGLQSNAGITYLNVNTATITALRTQGDIEVFPPIGGQPNGEGGQ 

fPS-21_g040     MALNIRTVMTYPLDGSNVNFTITFEYLARKFITVTLIGTDRKELILNQDYRFTSKNQITLTKAWGPSDGYANIEIRRFTSATERLVDFADGSILRAYDLNISQVQTLHVAEEARDLTADTIGVNNDGNLDARGRRIVNLADGVDVGDAVTVRQQQNWADSALNQANRSKQEADRSEAAANRSSASASAALASEQKAKTSENNAQVSETNAKTSETNAKTSENLASASSSSAKVSETNSKTSETNSKASEERAILEAGKLGNMNDFAATIKTVTGNDVVMKGKFSVDNGLQSNAGITYLNVNTATITALRTQGDIEVFPPIGGQPNGEGGQ 

fPS-7_g040      MALNIRTVMTYPLDGSNVNFTITFEYLARKFITVTLIGTDRKELILNQDYRFTSKNQITLTKAWGPSDGYANIEIRRFTSATERLVDFADGSILRAYDLNISQVQTLHVAEEARDLTADTIGVNNDGNLDARGRRIVNLADGVDVGDAVTVRQQQNWADSALNQANRSKQEADRSEAAANRSSASASAALASEQKAKTSENNAQVSETNAKTSETNAKTSENLASASSSSAKVSETNSKTSETNSKASEERAILEAGKLGNMNDFAATIKTVTGNDVVMKGKFSVDNGLQSNAGITYLNVNTATITALRTQGDIEVFPPIGGQPNGEGGQ 

fPS-9_g040      MALNIRTVMTYPLDGSNVNFTITFEYLARKFITVTLIGTDRKELILNQDYRFTSKNQITLTKAWGPSDGYANIEIRRFTSATERLVDFADGSILRAYDLNISQVQTLHVAEEARDLTADTIGVNNDGNLDARGRRIVNLADGVDVGDAVTVRQQQNWADSALNQANRSKQEADRSEAAANRSSASASAALASEQKAKTSENNAQVSETNAKTSETNAKTSENLASASSSSAKVSETNSKTSETNSKASEERAILEAGKLGNMNDFAATIKTVTGNDVVMKGKFSVDNGLQSNAGITYLNVNTATITALRTQGDIEVFPPIGGQPNGEGGQ 

fPS-26_g040     MALNIRTVMTYPLDGSNVNFTITFEYLARKFITVTLIGTDRKELILNQDYRFTSKNQITLTKAWGPSDGYANIEIRRFTSATERLVDFADGSILRAYDLNISQVQTLHVAEEARDLTADTIGVNNDGNLDARGRRIVNLADGVDVGDAVTVRQQQNWADSALNQANRSKQEADRSEAAANRSSASASAALASEQKAKTSENNAQVSETNAKTSETNAKTSENLASASSSSAKVSETNSKTSETNSKASEERAILEAGKLGNMNDFAATIKTVTGNDVVMKGKFSVDNGLQSNAGITYLNVNTATITALRTQGDIEVFPPIGGQPNGEGGQ 

fPS-86_g040     MALNIRTVMTYPLDGSNVNFTITFEYLARKFITVTLIGTDRKELILNQDYRFTSKNQITLTKAWGPSDGYANIEIRRFTSATERLVDFADGSILRAYDLNISQVQTLHVAEEARDLTADTIGVNNDGNLDARGRRIVNLADGVDVGDAVTVRQQQNWADSALNQANRSKQEADRSEAAANRSSASASAALASEQKAKTSENNAQVSETNAKTSETNAKTSENLASASSSSAKVSETNSKTSETNSKASEERAILEAGKLGNMNDFAATIKTVTGNDVVMKGKFSVDNGLQSNAGITYLNVNTATITALRTQGDIEVFPPIGGQPNGEGGQ 

fPS-64_g041     MALNIRTVMTYPLDGSNVNFTITFEYLARKFITVTLIGTDRKELILNQDYRFTSKNQITLTKAWGPSDGYANIEIRRFTSATERLVDFADGSILRAYDLNISQVQTLHVAEEARDLTADTIGVNNDGNLDARGRRIVNLADGVDVGDAVTVRQQQNWADSALNQANRSKQEADRSEAAANRSSASASAALASEQKAKTSENNAQVSETNAKTSETNAKTSENLASASSSSAKVSETNSKTSETNSKASEERAILEAGKLGNMNDFAATIKTVTGNDVVMKGKFSVDNGLQSNAGITYLNVNTATITALRTQGDIEVFPPIGGQPNGEGGQ 

fPS-54-ocr_g037 MALNIRTVMTYPLDGSNVNFTITFEYLARKFITVTLLGTDRKELILNQDYRFTSKNQITLTKAWGPSDGYENIEVRRFTSATERLVDFADGSILRAYDLNISQVQTLHVAEEARDLTADTIGVNNDGNLDARGRRIVNLADGVDAGDAVTVRQQQNWADSALNQANRSKQEADRSEAAANRSGASAAAALASEQKAKTSENNAKVSEGNAKTSETNSKDSENSARASANAAKVSEGNAKTSETNAKASEDRAILEAGKLGNMNDFAATIKTVTGNDVVMKGKFSVDNGLQSNAGITYLNVNTATTTALRTQGDIEVYPPIGGQPNSEGGQ 

fPS-59_g040     MALNIRTVMTYPLDGSNVNFTITFEYLARKFITVTLLGTDRKELVLNQDYRFTSKNQITLTKAWGPSDGYENIEIRRFTSATERLVDFADGSILRAYDLNISQVQTLHVAEEARDLTADTIGVNNDGNLDARGRRIVNLADGVDAGDAVTVRQQKNWADSALNQANRSKQEADRSEAAANRSGASAAAALAYEQKAKTSENNSKVSEGNAKTSETNSKDSENSARASANAAKVSEGNAKTSEANSKASEERAILEVGKLGNINDFAASIKSVTGNDVVMKGKFSADNGLQSNAGISYLNVNTATLTALRTQGDIEVFPPIGGQPNGEGGQ 
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              331       340       350       360       370       380       390       400       410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520     

fPS-50_g039     MRLKGADGGNTGGFIDVDSVGTLRIVKEGSGAGLKVSFDTAGNMLVHSNFYALTGGVKLNSSGTVVLGPDGNIESSIYKDGNIYADLNKRILQGDNRRLVATDIWSGDLTGAGPWNI---GPVGNMVGGTLGIKVNKDGEDLWLVLSMSPFD-DMKYTLAGRGNLSVDI-RIWGGTQIEVTRVTNCDVRQLQLWK 

fPS-52_g039     MRLKGADGGNTGGFIDVDSVGTLRIVKEGSGAGLKVSFDTAGNMLVHSNFYALTGGVKLNSSGTVVLGPDGNIESSIYKDGNIYADLNKRILQGENRRLVATDIWSGDLTGAGPWNI---GPVGNMVGGTLGIKVNKDGEDLWLVLSMSPFD-DMKYTLAGRGNLSVDI-RIWGGTQIEVTRVTNCDVRQLQLWK 

fPS-53_g041     MRLKGADGGNTGGFIDVDSVGTLRIVKEGSGAGLKVSFDTAGNMLVHSNFYALTGGVKLNSSGTVVLGPDGNIESSIYKDGNIHADLNKRILQGENRRLVATDIWFGDLTGAGPWDI---GPVDNMVGGTLGIKVNKDGEDLWLVLSMSPFN-DMKYTLAGRGSLSVDI-RIWGGTQIEITRVTNCDVRQLQLWK 

fPS-85_g038     MRLKGADGGNTGGFIDVDSVGTLRIVKEGSGAGLKVSFDTAGNMLVHSNFYALTGGVKLNSSGTVVLGPDGNIESSIYKDGNIHADLNKRILQGENRRLVATDIWFGDLTGAGPWDI---GPVDNMVGGTLGIKVNKDGEDLWLVLSMSPFN-DMKYTLAGRGSLSVDI-RIWGGTQIEITRVTNCDVRQLQLWK 

fPS-89_g040     MRLKGADGGNTGGFIDVDSVGTLRIVKEGSGAGLKVSFDTAGNMLVHSNFYALTGGVKLNSSGTVVLGPDGNIESSIYKDGNIHADLNKRILQGENRRLVATDIWFGDLTGAGPWDI---GPVDNMVGGTLGIKVNKDGEDLWLVLSMSPFN-DMKYTLAGRGSLSVDI-RIWGGTQIEITRVTNCDVRQLQLWK 

fPS-19_g041     MRLKGADGGNTGGFIDVDSVGTLRIVKEGSGAGLKVSFDTAGNMLVHSNFYALTGGVKLNSSGTVVLDPDGNIESSIYKDGNIHADLNKRILQGENRRLVATDIWFGDLTGAGPWNI---GPVGNMVGGTLGIKVNKDGEDLWLVLSMSPFD-DMKYTLAGRGNLSVDI-RIWGGTQIEVTRVTNCDVRQLQLWK 

fPS-10_g040     MRLKGADGGNTGGFIDVDSVGTLRIVKEGSGAGLKVSFDTAGNMLVHSNFYALTGGVKLNSSGTVVLGPDGNIESSIYKDGNIHADLNKRILQGENRRLVATDIWFGDLTGAGPWNI---GPVGNMVGGTLGIKVNKDGEDLWLVLSMSPFD-DMKYTLAGRGNLSVDI-RIWGGTQIEVTRVTNCDVRQLQLWK 

fPS-16_g040     MRLKGADGGNTGGFIDVDSVGTLRIVKEGSGAGLKVSFDTAGNMLVHSNFYALTGGVKLNSSGTVVLGPDGNIESSIYKDGNIHADLNKRILQGENRRLVATDIWFGDLTGAGPWNI---GPVGNMVGGTLGIKVNKDGEDLWLVLSMSPFD-DMKYTLAGRGNLSVDI-RIWGGTQIEVTRVTNCDVRQLQLWK 

fPS-21_g040     MRLKGADGGNTGGFIDVDSVGTLRIVKEGSGAGLKVSFDTAGNMLVHSNFYALTGGVKLNSSGTVVLGPAGNIESSIYKDGNIHADLNKRILQGENRRLVATDIWFGDLTGAGPWNI---GPVGNMVGGTLGIKVNKDGEDLWLVLSMSPFD-DMKYTLAGRGNLSVDI-RIWGGTQIEVTRVTNCDVRQLQLWK 

fPS-7_g040      MRLKGADGGNTGGFIDVDSVGTLRIVKEGSGAGLKVSFDTAGNMLVHSNFYALTGGVKLNSSGTVVLGPDGNIESSIYKDGNIHADLNKRILQGENRRLVATDIWFGDLTGAGPWNI---GPVGNMVGGTLGIKVNKDGEDLWLVLSMSPFD-DMKYTLAGRGNLSVDI-RIWGGTQIEVTRVTNCDVRQLQLWK 

fPS-9_g040      MRLKGADGGNTGGFIDVDSVGTLRIVKEGSGAGLKVSFDTAGNMLVHSNFYALTGGVKLNSSGTVVLGPDGNIESSIYKDGNIHADLNKRILQGENRRLVATDIWFGDLTGAGPWNI---GPVGNMVGGTLGIKVNKDGEDLWLVLSMSPFD-DMKYTLAGRGNLSVDI-RIWGGTQIEVTRVTNCDVRQLQLWK 

fPS-26_g040     MRLKGADGGNTGGFIDVDSVGTLRIVKEGSGAGLKVSFDTAGNMLVHSNFYALTGGVKLNSSGTVVLGPDGNIESSIYKDGNIHADLNKRILQGENRRLVATDIWFGDLTGAGPWNI---GPVGNMVGGTLGIKVNKDGEDLWLVLSMSPFD-DMKYTLAGRGNLSVDI-RIWGGTQIEVTRVTNCDVRQLQLWK 

fPS-86_g040     MRLKGADGGNTGGFIDVDSVGTLRIVKEGSGAGLKVSFDTAGNMLVHSNFYALTGGVKLNSSGTVVLGPDGNIESSIYKDGNIHADLNKRILQGENRRLVATDIWFGDLTGAGPWNI---GPVGNMVGGTLGIKVNKDGEDLWLVLSMSPFD-DMKYTLAGRGNLSVDI-RIWGGTQIEVTRVTNCDVRQLQLWK 

fPS-64_g041     MRLKGADGGNTGGFIDVDSVGTLRIVKEGSGAGLKVSFDTAGNMLVHSNFYALTGGVKLNSSGTVVLGPDGNIESSIYKDGNIHADLNKRILQGENRRLVATDIWFGDLTGAGPWNI---GPVGNMVGGTLGIKVNKDGEDLWLVLSMSPFD-DMKYTLAGRGNLSVDI-RIWGGTQIEVTRVTNCDVRQLQLWK 

fPS-54-ocr_g037 IRLKGSGGGNTGGFIDVDSVGSLRVVKDGSGAGLKISFDTTGRVLVFSDIYT-NSKIYMNHSGTAFISADGNITSPIYQNGSLHADLNGRTVYGNSRLPNTTKMWGGSVNRGGPFRLPMSGGFGDLRGRTIEIYGNQRGRYVCATATLSSRGASQRVVFWGDSALAI-I-PIDGNVNLELSLVTNITVTEIHIMR 

fPS-59_g040     IRLKGAAGDNTGGFLDVDSVGALRIVKDGQGQGLKMSFDTGGNTYVYTKLYT-ASGVYLKHDGSTVIGPDGNIGSSIYRGGSIHNDLNQRATQGDNMINNAITAWSGDLSGVGQWDI---NMPFSINGRLLGFRVFKDGRIQWISIQLGPWS-DQEYGVAGTGDLXIRFQQINGGTALRIYNIRNATLQEIQIWR 
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Figure S2: Multiple alignments of the phage tail fiber sequences.  
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2. Microevolution details of the fPS-phages 

The sequence alignment revealed interesting differences between the nucleotide sequences of 

the fPS-phages. These are illustrated in more details in Figure S2. To help to find the locations in 

Figure S2 discussed below we have used boxes where the relevant alignments are framed and 

labelled as boxes 1-22. These are summarized in the main text, section 3.2.5 (Table 4). 

The genomes showed great variability close to the TRs. For example, there are different numbers 

of repeats present in both TRs, those of left TR are indicated in Boxes 1 and 2 (Figure S2). The Group 

III phage fPS-59 carries a putative gene (g001) that starts at the end of left TR; this gene is absent from 

all other phages. Flanking the the left TR, before phage promoter P1, different numbers of two repeat 

variations of 10 or 11 bp are present ranging in total between 11 and 34 repeats (Table S19, Figure S2, 

Box 3). While the phage promoter P1 region is highly conserved in all phages, the Group Ib phages 

carry on both flanking regions 1–5 repeats of 28 and 23 bp, respectively (Boxes 4 and 5).   

The predicted gene g001 of Group I differs from that of groups II and III. The latter two miss the 

5’-region of g001 present in Group I phages and the 3’-ends also differ (Box 6). Thereafter, the Group 

II phages carry an extra gene (annotated as g002 in them) that is absent from Group I and III phages. 

The gene encodes for a predicted protein kinase. The Group I g002, and Group II and III g003, encode 

for phage RNAP. While the latter gene is overall highly identical; the first 5’-end 150 bp of Group II 

gene present differences when compared to Group I and III (Figure S2). 

Immediately after the RNAP encoding gene g002, Groups Ia and Ib have g003 that is longer in 

Group Ib due to an insertion of 342 bp fragment in fPS-50 and fPS-52 genomes (Box 7). That causes a 

frame shift and generates into Group Ib g004 that shares most of its sequence with the 3’-end of Group 

Ia g003. The Group Ia g003 sequence is absent from groups II and III phages. The g004–g011 block of 

genes is conserved in all fPS-phages. Thereafter only the sequence of fPS-59 differs from those of 

Group I and II sequences in such that it has insertions between the Group I genes g011 and g012 (Box 

8) and between g013 and g014 (Box 9). The first insertion in fPS-59 contains the predicted gene g012 

that ends overlapping with a few codons the following endonuclease coding gene that differs from 

the Group I and II gene showing 72% nucleotide and 76% amino acid sequence identity. Most 

differences were located in the 5’-end of the endonuclease coding gene. The second insertion in fPS-

59 is 94 bp long and may encode a 30 amino acid long polypeptide (Box 9). 

Thereafter the genomes are almost identical over the genes g014–g018. Between genes g016 and 

g017 apparently forming part of ribosomal binding site (TAAGG) is a poly-G stretch that varies 

between the Group I phages from G7–G13 (Box 10). In Group II and III phages it is replaced by 

GGAG. 

Sharply before the RBS of the DNA polymerase encoding gene (g019), Group II and III phages 

have a 422 bp insertion (Box 11) that contains an extra gene (Group II g019 and fPS-59 g020). The 

g019–g024 genes are conserved in all phages except for the g022 that in Group II phages has different 

5’-end resulting in different N-terminal sequence of 15 amino acids (Box 12). The Group I genes g025 

and g026 are missing from fPS-59.  

An ORF corresponding to Group Ia gene g027 is present in Groups Ib, II and III but has lost its 

start codon forming a pseudogene. The start codon in g027 is UUG preceded by a perfect RBS 

(TAAGGAGG) that is conserved in all phages, however, on both sides of the RBS the Group Ia 

sequence differs from that of Group Ib, II and III sequences over a stretch of 116 bp. This has generated 

the pseudogene in the Groups Ib, II and III (Box 13). The next variation is found within the Group Ia 

gene g028: in the corresponding gene of groups Ib, II and III there are 6 or 21 bp deletions and short 

duplications within a 40 bp GC-rich stretch (Box 14). 

The Group I gene g029 is missing from both fPS-54-ocr and fPS-59, and from the sequence data 

it looks like that the Group I gene g029 has been inserted into this locus and has replaced the RBS and 

its immediate upstream AT-rich sequence present in fPS-54-ocr and fPS-59 (Boxes 15 and 16). 

All the phage genomes carry almost identical genes corresponding to Group I genes from g030 

to 5’-terminus of g035. These genes encode for structural proteins. Between g033 and g034 RBS is a 

poly-T stretch ranging from T7 to T9 that is part of the Rho-independent terminator (Box 17). The g035 



Viruses 2017, 9, x FOR PEER REVIEW  3 of 4 

 

is predicted to encode for tail tubular protein B. The corresponding gene of fPS-54-ocr and fPS-59 

differs from that of the others with ca 90% identity to them. 

Genes g036–g039 encoding for structural proteins are conserved in all phages. Also the 5’-third 

of g040 encoding the receptor binding tail fiber protein is conserved, however, the 3’-thirds of the 

genes in fPS-54-ocr and fPS-59 are highly divergent to the others and also to each other, reflecting 

their different host ranges (Box 18).  

All the phage genomes carry almost identical genes corresponding to Group I genes g041–g050 

with some exceptions. The Group I phages differ from Group II and III phages at g043. While fPS-59 

lacks the gene; the Group II phages have an insertion within the g043 and this causes that the Group 

I and II genes have different 3’-ends (Box 19). The g047 is missing from fPS-59 due to a sharp deletion: 

the sequences on both sides of the deletion are almost 100% identical. In fPS-9, a deletion of 86 bp 

causes truncation of the Group I g049 gene, while in Group II phages there is a 23 bp duplication that 

alters the frame in the 3’-end of the gene thereby altering the last eight codons (Box 20). Downstream 

of phage promoter P12, an 80 bp repeat was present in 3–5 copies in fPS-50, fPS-52, fPS-21, and fPS-

16, while in all other phages it was present as one copy (Box 21). 

Analogous to the region flanking left TR, also the region upstream the right TR the phages varied 

and contained variable numbers of five different repeat sequences of 10–22 bp in size (Table S20, 

Figure S2, Box 22). 

 

Figure S3. The MAFFT generated multiple alignment of fPS-phage genome sequences from Figure S1 

at nucleotide sequence level. The bases are highlighted in different colors to facilitate comparison. On 

top of the alignments are indicated the locations of the terminal repeats, -35 and -10 boxes of host 

RNAP-specific promoters, the phage RNAP-specific promoters (P1 – P12) and genes. The boxes 1 – 

22 locate the differences discussed in the text. 

  



  
 
                §§ Left terminal repeat §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§-35box§§§§§§§§§§§§§§ -10 box §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ fPS-59 g001 §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          TCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCC----------CTCTCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA--CCCCTCTTGTTACCCCTCTTGTTACCCCTCTTGTTACCCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTATGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGTGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCT---------------------------ATCTGTATGGAACC----------ACTGAGTA---------------------------------------------------------------- 
fPS-52          TCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCC----------CTCTCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA--CCCCTCTTGTTACCCCTCTTGTTACCCCTCTTGTTACCCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTATGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGTGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCT---------------------------ATCTGTATGGAACC----------ACTGAGTA---------------------------------------------------------------- 
fPS-21          TCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTACCCCCCATAGGCC----------CTCTCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA--CCCCTCTTGTTAC-----------------------CCCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTATGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCT---------------------------ATCTGTATGGAACC-----------TTGAGTA---------------------------------------------------------------- 
fPS-16          TCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCC----------CTCTCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA--CCCCTCTTGTTA------------------------CCCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTATGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCT---------------------------ATCTGTATGGAACC-----------TTGAGTA---------------------------------------------------------------- 
fPS-9           TCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCC----------CTCTCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA--CCCCTCTTGTTA------------------------CCCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTATGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCTACTATATGTAGGTCTCTATGTGTCCCTATCTGTATGGAACC-----------TTGAGTA-TCATTGAGT----------------------------------ATCATTGAGT---------- 
fPS-64          TCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCC----------CTCTCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA--CCCCTCTTGTTACCC--------------------ACCCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTATGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCT---------------------------ATCTGTATGGAACC-----------TTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAG 
fPS-10          TCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTACCCCCCATAGGCC----------CTCTCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA--CCCCTCTTGTTAC-----------------------CCCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTATGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGGTCTCTATGTGTCCCT---------------------------ATCTGTATGGAACCACTGAGTATCATTGAGTA-TCATTGAGT-ATCATTGAGTA-TCATTGAGTAACCACTGAGT-ATCATTGAGT-ATCATTGAG 
fPS-26          TCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCC----------CTCTCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA-CCCCCTCTTGTTACCC--------------------CCCCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTATGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCT---------------------------ATCTGTATGGAACC-----------TTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAG 
fPS-19          TCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCC----------CTCTCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA--CCCCTCTTGTTA------------------------CCCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTATGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCT---------------------------ATCTGTATGGAACC-----------TTGAGTA---------------------------------------------------------------- 
fPS-7           TCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCC----------CTCTCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA--CCCCTCTTGTTA------------------------CCCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTATGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCT---------------------------ATCTGTATGGAACC-----------TTGAGTA---------------------------------------------------------------- 
fPS-86          TCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTACCCCCCATAGGCCCTCTCAGTCACTCTCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA--CCCCTCTTGTTACCC--------------------CCCCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTATGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCT---------------------------ATCTGTATGGAACC-----------TTGAGT----------------------------------------------------------------- 
fPS-53          TCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCC----------CTCT----------CAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTACCCCCCTCTTGTTACCCC--------------------ACCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTATGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGGTCTCTATGTGTCCCT---------------------------ATCTGTATGGAACC-TTGAGTATCATTGAGTA-TCATTGAGT----------------------------------ATCATTGAGT---------- 
fPS-85          TCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCC----------CTCT----------CAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTACCCCCCTCTTGTTACCCC--------------------ACCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTATGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGGTCTCTATGTGTCCCT---------------------------ATCTGTATGGAACC-TTGAGTATCATTGAGTA-TCATTGAGT----------------------------------ATCATTGAGT---------- 
fPS-89          TCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCC----------CTCT----------CAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA-CCCCCTCTTGTTACCCC--------------------ACCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTATGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGGTCTCTATGTGTCCCT---------------------------ATCTGTATGGAACC-TTGAGTATCATTGAGTA-TCATTGAGT----------------------------------ATCATTGAGT---------- 
fPS-54-ocr      TCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCC----------CTCTCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA--CCCCTCTTGTTAC------------------------CCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTATGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCT---------------------------ATCTGTATGGAACC-TTGAGTATCATTGAGTA-TCATTGAGT----------------------------------ATCATTGAGT---------- 
fPS-59          TCTCATAGACTAAGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCC----------CTCT----------CAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA-CCCCCTCTTGTTA-------------------------CCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTATGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGATTGATACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCT---------------------------ATCTGTAAGGAACCACTGAGTATCATTGAGGAACCACTGAGT-ATCATTAAGGA----------------------ACCACTGAGT---------- 
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                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          -------------ACCACTGAGTAACCACTGAGT-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATCATTGAGTAACCACTGAGTA-TCATTGAGTAACCACTGAGTATCATTGAGT-ATCATTGAGTATCATTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCCCTCAAGTAAAACCTAATGACACCTATGACACTATCCTAATGATATCTA 
fPS-52          -------------ACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGT-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------AACCACTGAGTAACC-TTGAGTAACCATTGAGTAACCACTGAGTA-TCATTGAGTAACCACTGAGTATCATTGAGT-ATCATTGAGTATCATTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCCCTCAAGTAAAACCTAATGACACCTATGACACTATCCTAATGATATCTA 
fPS-21          ------------------------ACCATTGAGTAACCAT----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------TGAGTA------------TCATTGAGTAACCACTGAGTATCATTGAGT-ATCATTGAGTA----------ACCACTGAGT-ATCATTGAGTAACCACTGAGT-ATCATTGAGTAACACCTCAAGTAAAACCTAATGACACCTATGACACTATCCTAATGATATCTA 
fPS-16          ------------------------ACCATTGAGTAACCAT----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------TGAGTA------------TCATTGAGTAACCACTGAGTATCATTGAGT-ATCATTGAGTA----------ACCACTGAGT-ATCATTGAGTAACCACTGAGT-ATCATTGAGTAACACCTCAAGTAAAACCTAATGACACCTATGACACTATCCTAATGATATCTA 
fPS-9           -------------ATCATTGAGT-ATCATTGAGTAACCACTGAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATCATTGAGTAACCACTGAGTA-TCATTGAGTAACCACTGAGTATCATTGAGTAACCACTGAGT-----------ATCATTGAGT-ATCATTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCCCTCAAGTAAAACCTAATGACACCTATGACACTATCCTAATGATATCTA 
fPS-64          TAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCATTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCATTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAATCATTGAGTAACCATTGAGTAACCATTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTATCATTGAGTAACCACTGAGTA----------ACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGT-ATCATTGAGTAACACCTCAAGTAAAACCTAATGACACCTATGACACTATCCTAATGATATCTA 
fPS-10          T-ATCATTGAGT-ATCATTGAGT-ATCATTGAGTAACCACTGAGT--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATCATTGAGT------------ATCATTGAGTAACCACTGAGTA-TCATTGAGTAACCACTGAGTATCATTGAGTAACCACTGAGTATCATTGAG-TATCATTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCCCTCAAGTAAAACCTAATGACACCTATGACACTATCCTAATGATATCTA 
fPS-26          TAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCAC----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------TGAGTAACCAYTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTATCATTGAGTAACCACTGAGTA----------ACCACTGAGT-ATCATTGAGTAACCACTGAGT-ATCATTGAGTAACACCTCAAGTAAAACCTAATGACACCTATGACACTATCCTAATGATATCTA 
fPS-19          ------------------------ACCATTGAGTAACCAT----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------TGAGTA------------TCATTGAGTAACCACTGAGTATCATTGAGT-ATCATTGAGTA----------ACCACTGAGT-ATCATTGAGTAACCACTGAGT-ATCATTGAGTAACACCTCAAGTAAAACCTAATGACACCTATGACACTATCCTAATGATATCTA 
fPS-7           ------------------------ACCATTGAGTAACCAT----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------TGAGTA------------TCATTGAGTAACCACTGAGTATCATTGAGT-ATCATTGAGTA----------ACCATTGAGT-ATCATTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCCCTCAAGTAAAACCTAATGACACCTATGACACTATCCTAATGATATCTA 
fPS-86          -------------ATCATTGAGT-ATCATTGAGTAACCAT----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------TGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTAACCACTGAGTATCATTGAGT-ATCATTGAGTA----------ACCACTGAGT-ATCATTGAGTAACCACTGAGT-ATCATTGAGTAACACCTCAAGTAAAACCTAATGACACCTATGACACTATCCTAATGATATCTA 
fPS-53          --ATCATTGAGT-ATCATTGAGT-ATCATTGAGTAACCACTGAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATCATTGAGTAACCACTGAGTA-TCATTGAGTAACCACTGAGTATCATTGAGT-ATCATTGAGTA----------ACCACTGAGT-ATCATTGAGTAACCACTGAGT-ATCATTGAGTAACACCTCAAGTAAAACCTAATGACACCTATGACACTATCCTAATGATATCTA 
fPS-85          --ATCATTGAGT-ATCATTGAGT-ATCATTGAGTAACCACTGAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATCATTGAGTAACCACTGAGTA-TCATTGAGTAACCACTGAGTATCATTGAGT-ATCATTGAGTA----------ACCACTGAGT-ATCATTGAGTAACCACTGAGT-ATCATTGAGTAACACCTCAAGTAAAACCTAATGACACCTATGACACTATCCTAATGATATCTA 
fPS-89          --ATCATTGAGT-ATCATTGAGT-ATCATTGAGT--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATCATTGAGTATCATTGAGT-ATCATTGAGTA----------ACCACTGAGT-ATCATTG-GTAACCACTGAGT-ATCATTGAGTAACACCTCAAGTAAAACCTAATGACACCTATGACACTATCCTAATGATATCTA 
fPS-54-ocr      --ATCATTGAGT-ATCATTGAGT-ATCATTGAGTAACCACTGAGT------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATCATTGAGTAACCACTGAGTA-TCATTGAGTAACCACTGAGTATCATTGAGT-ATCATTGAGTA----------ACCACTGAGT-ATCATTGAGTAACCACTGAGT-ATCATTGAGTAACACCTCAAGTAAAACCTAATGACACCTATGACACTATCCTAATGATATCTA 
fPS-59          --ATCATTGAGGAACCACTGAGT-ATCATTAAGGAACCACTGAGT--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATCATTGAGGAACCACTGAGT-ATCATTAAGGAACCACTGAGTA-TCATTGAGGAACCACTGAGTATCATTAAGGAACCACTGAGTATCATTGAGGAACCACTGAGT-ATCATTAAGGAACCACTGAGT-ATCATTAAGGAACCCCTCAAGTAAAACCTAATGACACCTATGACACTATCCTAATGATATCTA 
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fPS-50          CAAGCAGACATAGAGACATGAGCCTAATGACTATGACCTGATGACTATGACCTAATGACTATGACCTGATGACTATGACCTAATGCCTAATGACTATGACCTGATGACTATGACCTAATGACTATGACCTGATGACTATGACCTAATGTGACCTAATGTGAGCGCTATGAGATGCCTTGTAGTTAGCTATAAAGAGATGGTGATATTAATACAACTCACTATTGAGAGACTGGTCATTGAGAGGTCTCTATCCCTTTATACTTAAAGAACACTTAGAGTCATAC-----------------------TTAAAGAACACTTAGAGTCATACTTAAAGAACACTTAGAGTCATACTTAAAGA 
fPS-52          CAAGCAGACATAGAGACATGAGCCTAATGACTATGACCTGATGACTATGACCTAAT-----------------------------------------------------------------------------GACTATGACCTAATGTGACCTAATGTGAGCGCTATGAGATGCCTTGTAGTTAGCTATAAAGAGATGGTGATATTAATACAACTCACTATTGAGAGACTGGTCATTGAGAGGTCTCTATCCCTTTATACTTAAAGAACACTTAGAGTCATACTTAAAGAACACTTAGAGTCATACTTAAAGAACACTTAGAGTCATACTTAAAGAACACTTAGAGTCATACTTAAAGA 
fPS-21          CAAGCAGACATAGAGACATGAGCCTAATGACTATG-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ACCTAATGTGAGCGCTATGAGATGCCTTGTAGTTAGCTATAAAGAGATGGTGATATTAATACAACTCACTATTGAGAGACTGGTCATTGAGAGGTCTCTATCCCTTTATACTTAAAGAACACTTAGAGTCATAC---------------------------------------------------------------------------- 
fPS-16          CAAGCAGACATAGAGACATGAGCCTAATGACTATG-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ACCTAATGTGAGCGCTATGAGATGCCTTGTAGTTAGCTATAAAGAGATGGTGATATTAATACAACTCACTATTGAGAGACTGGTCATTGAGAGGTCTCTATCCCTTTATACTTAAAGAACACTTAGAGTCATAC---------------------------------------------------------------------------- 
fPS-9           CAAGCAGACATAGAGACATGAGCCTAATGACTATG-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ACCTAATGTTAGCGCTATGAGATGCCTTGTAGTTAGCTATAAAGAGATGGTGATATTAATACAACTCACTATTGAGAGACTGGTCATTGAGAGGTCTCTATCCCTTTATACTTAAAGAACACTTAGAGTCATAC---------------------------------------------------------------------------- 
fPS-64          CAAGCAGACATAGAGACATGAGCCTAATGACTATG-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ACCTAATGTGAGCGCTATGAGATGCCTTGTAGTTAGCTATAAAGAGATGGTGATATTAATACAACTCACTATTGAGAGACTGGTCATTGAGAGGTCTCTATCCCTTTATACTTAAAGAACACTTAGAGTCATAC---------------------------------------------------------------------------- 
fPS-10          CAAGCAGACATAGAGACATGAGCCTAATGACTATG-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ACCTAATGTTAGCGCTATGAGATGCCTTGTAGTTAGCTATAAAGAGATGGTGATATTAATACAACTCACTATTGAGAGACTGGTCATTGAGAGGTCTCTATCCCTTTATACTTAAAGAACACTTAGAGTCATAC---------------------------------------------------------------------------- 
fPS-26          CAAGCAGACATAGAGACATGAGCCTAATGACTATG-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ACCTAATGTGAGCGCTATGAGATGCCTTGTAGTTAGCTATAAAGAGATGGTGATATTAATACAACTCACTATTGAGAGACTGGTCATTGAGAGGTCTCTATCCCTTTATACTTAAAGAACACTTAGAGTCATAC---------------------------------------------------------------------------- 
fPS-19          CAAGCAGACATAGAGACATGAGCCTAATGACTATG-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ACCTAATGTGAGCGCTATGAGATGCCTTGTAGTTAGCTATAAAGAGATGGTGATATTAATACAACTCACTATTGAGAGACTGGTCATTGAGAGGTCTCTATCCCTTTATACTTAAAGAACACTTAGAGTCATAC---------------------------------------------------------------------------- 
fPS-7           CAAGCAGACATAGAGACATGAGCCTAATGACTATG-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ACCTAATGTTAGCGCTATGAGATGCCTTGTAGTTAGCTATAAAGAGATGGTGATATTAATACAACTCACTATTGAGAGACTGGTCATTGAGAGGTCTCTATCCCTTTATACTTAAAGAACACTTAGAGTCATAC---------------------------------------------------------------------------- 

fPS-86          CAAGCAGACATAGAGACATGAGCCTAATGACTATG-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ACCTAATGTGAGCGCTATGAGATGCCTTGTAGTTAGCTATAAAGAGATGGTGATATTAATACAACTCACTATTGAGAGACTGGTCATTGAGAGGTCTCTATCCCTTTATACTTAAAGAACACTTAGAGTCATAC---------------------------------------------------------------------------- 
fPS-53          CAAGCAGACATAGAGACATGAGCCTAATGACTATG-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ACCTAATGTGAGCGCTATGAGATGCCTTGTAGTTAGCTATAAAGAGATGGTGATATTAATACAACTCACTATTGAGAGACTGGTCATTGAGAGGTCTCTATCCCTTTATACTTAAAGAACACTTAGAGTCATAC---------------------------------------------------------------------------- 
fPS-85          CAAGCAGACATAGAGACATGAGCCTAATGACTATG-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ACCTAATGTGAGCGCTATGAGATGCCTTGTAGTTAGCTATAAAGAGATGGTGATATTAATACAACTCACTATTGAGAGACTGGTCATTGAGAGGTCTCTATCCCTTTATACTTAAAGAACACTTAGAGTCATAC---------------------------------------------------------------------------- 
fPS-89          CAAGCAGACATAGAGACATGAGCCTAATGACTATG-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ACCTAATGTGAGCGCTATGAGATGCCTTGTAGTTAGCTATAAAGAGATGGTGATATTAATACAACTCACTATTGAGAGACTGGTCATTGAGAGGTCTCTATCCCTTTATACTTAAAGAACACTTAGAGTCATAC---------------------------------------------------------------------------- 
fPS-54-ocr      CAAGCAGACATAGAGACATGAGCCTAATGACTATG-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ACCTAATGTGAGCGCTATGAGATGCCTTGTAGTTAGCTATAAAGAGATGGTGATATTAATACAACTCACTATTGAGAGACTGGTCATTGAGAGGTCTCTATCCCTTTATACTTAAAGAACACTTAGAGTCATAC---------------------------------------------------------------------------- 
fPS-59          CAAGCAGACATAGAGACATGAGCCTAATGACTATG-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ACCTAATGTGAGCGCTATGAGATGCCTTGTAGTTAGCTATAAAGAGATGGTGATATTAATACAACTCACTATTGAGAGACTGGTCATTGAGAGGTCTCTATCCCTTTATACTTAAAGAACACTTAGAGTCATAC---------------------------------------------------------------------------- 
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fPS-50          ACACTTAGAGTCATACTTAAAGACTACTTAAAGATATCTTAAAG-TTTTACTTAAAGAGTGTTGACATTGATAATCGTCTTAGTGTTTAATAGCTTCATCGACACAGCGACAACGTGTAGATACTCGGTAAGACATCACGAGGTTGTAGCCTAAAGTATCCGGATAGCTACTCAGTGATAGACAACCAAGTGCTCCTTAACAATTTGGATAGTAATACATTAGTGATTAACACAGTGTGTACTTAACGCTACCTGAGGGTAGCAACGCGGTTCTTACTGCTTCTTTAAGTACACACAAAGATAACCACTACACACTCACTTAAAGGTAAACATAATGGAACGCAATGCAAAAGCTTATTA 
fPS-52          ACACTTAGAGTCATACTTAAAGACTACTTAAAGATATCTTAAAG-TTTTACTTAAAGAGTGTTGACATTGATAATCGTCTTAGTGTTTAATAGCTTCATCGACACAGCGACAACGTGTAGATACTCGGTAAGACATCACGAGGTTGTAGCCTAAAGTATCCGGATAGCTACTCAGTGATAGACAACCAAGTGCTCCTTAACAATTTGGATAGTAATACATTAGTGATTAACACAGTGTGTACTTAACGCTACCTGAGGGTAGCAACGCGGTTCTTACTGCTTCTTTAAGTACACACAAAGATAACCACTACACACTCACTTAAAGGTAAACATAATGGAACGCAATGCAAAAGCTTATTA 
fPS-21          ----------------TTAAAGACTACTTAAAGATATCTTAAAGTTTTTACTTAAAGAGTGTTGACATTGATAATCGCCTTAGTGTTTAATAGCTTCATCGACACAGCGACAACGTGTAGATACTCGGTAAGACATCACGAGGTTGTAGCCTAAAGTATCCGGATAGCTACTCAGTGATAGACAACCAAGTGCTCCTTAACAATTTGGATAGTAATACATTAGTGATTAACACAGTGTGTACTTAACGCTACCTGAGGGTAGCAACGCGGTTCTTACTGCTTCTTTAAGTACACACAAAGATAACCACTACACACTCACTTAAAGGTAAACATAATGGAACGCAATGCAAAAGCTTATTA 
fPS-16          ----------------TTAAAGACTACTTAAAGATATCTTAAAGTTTTTACTTAAAGAGTGTTGACATTGATAATCGCCTTAGTGTTTAATAGCTTCATCGACACAGCGACAACGTGTAGATACTCGGTAAGACATCACGAGGTTGTAGCCTAAAGTATCCGGATAGCTACTCAGTGATAGACAACCAAGTGCTCCTTAACAATTTGGATAGTAATACATTAGTGATTAACACAGTGTGTACTTAACGCTACCTGAGGGTAGCAACGCGGTTCTTACTGCTTCTTTAAGTACACACAAAGATAACCACTACACACTCACTTAAAGGTAAACATAATGGAACGCAATGCAAAAGCTTATTA 
fPS-9           ----------------TTAAAGACTACTTAAAGATATCTTAAAGTTTTTACTTAAAGAGTGTTGACATTGATAATCGCCTTAGTGTTTAATAGCTTCATCGACACAGCGACAACGTGTAGATACTCGGTAAGACATCACGAGGTTGTAGCCTAAAGTATCCGGATAGCTACTCAGTGATAGACAACCAAGTGCTCCTTAACAATTTGGATAGTAATACATTAGTGATTAACACAGTGTGTACTTAACGCTACCTGAGGGTAGCAACGCGGTTCTTACTGCTTCTTTAAGTACACACAAAGATAACCACTACACACTCACTTAAAGGTAAACATAATGGAACGCAATGCAAAAGCTTATTA 
fPS-64          ----------------TTAAAGACTACTTAAAGATATCTTAAAGTTTTTACTTAAAGAGTGTTGACATTGATAATCGCCTTAGTGTTTAATAGCTTCATCGACACAGCGACAACGTGTAGATACTCGGTAAGACATCACGAGGTTGTAGCCTAAAGTATCCGGATAGCTACTCAGTGATAGACAACCAAGTGCTCCTTAACAATTTGGATAGTAATACATTAGTGATTAACACAGTGTGTACTTAACGCTACCTGAGGGTAGCAACGCGGTTCTTACTGCTTCTTTAAGTACACACAAAGATAACCACTACACACTCACTTAAAGGTAAACATAATGGAACGCAATGCAAAAGCTTATTA 
fPS-10          ----------------TTAAAGACTACTTAAAGATATCTTAAAGTTTTTACTTAAAGAGTGTTGACATTGATAATCGCCTTAGTGTTTAATAGCTTCATCGACACAGCGACAACGTGTAGATACTCGGTAAGACATCACGAGGTTGTAGCCTAAAGTATCCGGATAGCTACTCAGTGATAGACAACCAAGTGCTCCTTAACAATTTGGATAGTAATACATTAGTGATTAACACAGTGTGTACTTAACGCTACCTGAGGGTAGCAACGCGGTTCTTACTGCTTCTTTAAGTACACACAAAGATAACCACTACACACTCACTTAAAGGTAAACATAATGGAACGCAATGCAAAAGCTTATTA 
fPS-26          ----------------TTAAAGACTACTTAAAGATATCTTAAAGTTTTTACTTAAAGAGTGTTGACATTGATAATCGCCTTAGTGTTTAATAGCTTCATCGACACAGCGACAACGTGTAGATACTCGGTAAGACATCACGAGGTTGTAGCCTAAAGTATCCGGATAGCTACTCAGTGATAGACAACCAAGTGCTCCTTAACAATTTGGATAGTAATACATTAGTGATTAACACAGTGTGTACTTAACGCTACCTGAGGGTAGCAACGCGGTTCTTACTGCTTCTTTAAGTACACACAAAGATAACCACTACACACTCACTTAAAGGTAAACATAATGGAACGCAATGCAAAAGCTTATTA 
fPS-19          ----------------TTAAAGACTACTTAAAGATATCTTAAAGTTTTTACTTAAAGAGTGTTGACATTGATAATCGCCTTAGTGTTTAATAGCTTCATCGACACAGCGACAACGTGTAGATACTCGGTAAGACATCACGAGGTTGTAGCCTAAAGTATCCGGATAGCTACTCAGTGATAGACAACCAAGTGCTCCTTAACAATTTGGATAGTAATACATTAGTGATTAACACAGTGTGTACTTAACGCTACCTGAGGGTAGCAACGCGGTTCTTACTGCTTCTTTAAGTACACACAAAGATAACCACTACACACTCACTTAAAGGTAAACATAATGGAACGCAATGCAAAAGCTTATTA 
fPS-7           ----------------TTAAAGACTACTTAAAGATATCTTAAAGTTTTTACTTAAAGAGTGTTGACATTGATAATCGCCTTAGTGTTTAATAGCTTCATCGACACAGCGACAACGTGTAGATACTCGGTAAGACATCACGAGGTTGTAGCCTAAAGTATCCGGATAGCTACTCAGTGATAGACAACCAAGTGCTCCTTAACAATTTGGATAGTAATACATTAGTGATTAACACAGTGTGTACTTAACGCTACCTGAGGGTAGCAACGCGGTTCTTACTGCTTCTTTAAGTACACACAAAGATAACCACTACACACTCACTTAAAGGTAAACATAATGGAACGCAATGCAAAAGCTTATTA 
fPS-86          ----------------TTAAAGACTACTTAAAGATATCTTAAAGTTTTTACTTAAAGAGTGTTGACATTGATAATCGCCTTAGTGTTTAATAGCTTCATCGACACAGCGACAACGTGTAGATACTCGGTAAGACATCACGAGGTTGTAGCCTAAAGTATCCGGATAGCTACTCAGTGATAGACAACCAAGTGCTCCTTAACAATTTGGATAGTAATACATTAGTGATTAACACAGTGTGTACTTAACGCTACCTGAGGGTAGCAACGCGGTTCTTACTGCTTCTTTAAGTACACACAAAGATAACCACTACACACTCACTTAAAGGTAAACATAATGGAACGCAATGCAAAAGCTTATTA 
fPS-53          ----------------TTAAAGACTACTTAAAGATATCTTAAAG-TTTTACTTAAAGAGTGTTGACATTGATAATCGTCTTAGTGTTTAATAGCTTCATCGACACAGCGACAGCGTGTAGATACTCGGTAAGACATCACGAGGTTGTAGCCTAAAGTATCCGGATAGCTACTCAGTGATAGACAACCAAGTGCTCCTTAACAATTTGGATAGTAATACATTAGTGATTAACACAGTGTGTACTT-------------------AACGCGGTTCTTACTGCTTCTTTAAGTACACACAAAGATAACCACTGCACAC--------------------------------------------- 
fPS-85          ----------------TTAAAGACTACTTAAAGATATCTTAAAG-TTTTACTTAAAGAGTGTTGACATTGATAATCGTCTTAGTGTTTAATAGCTTCATCGACACAGCGACAGCGTGTAGATACTCGGTAAGACATCACGAGGTTGTAGCCTAAAGTATCCGGATAGCTACTCAGTGATAGACAACCAAGTGCTCCTTAACAATTTGGATAGTAATACATTAGTGATTAACACAGTGTGTACTT-------------------AACGCGGTTCTTACTGCTTCTTTAAGTACACACAAAGATAACCACTGCACAC--------------------------------------------- 
fPS-89          ----------------TTAAAGACTACTTAAAGATATCTTAAAG-TTTTACTTAAAGAGTGTTGACATTGATAATCGTCTTAGTGTTTAATAGCTTCATCGACACAGCGACAGCGTGTAGATACTCGGTAAGACATCACGAGGTTGTAGCCTAAAGTATCCGGATAGCTACTCAGTGATAGACAACCAAGTGCTCCTTAACAATTTGGATAGTAATACATTAGTGATTAACACAGTGTGTACTT-------------------AACGCGGTTCTTACTGCTTCTTTAAGTACACACAAAGATAACCACTGCACAC--------------------------------------------- 
fPS-54-ocr      ----------------TTAAAGACTACTTAAAGATATCTTAAAG-TTTTACTTAAAGAGTGTTGACATTGATAATCGTCTTAGTGTTTAATAGCTTCATCGACACAGCGACAGCGTGTAGATACTCGGTAAGACATCACGAGGTTGTAGCCTAAAGTATCCGGATAGCTACTCAGTGATAGACAACCAAGTGCTCCTTAACAATTTGGATAGTAATACATTAGTGATTAACACAGTGTGTACTT-------------------AACGCGGTTCTTACTGCTTCTTTAAGTACACACAAAGATAACCACTGCACAC--------------------------------------------- 
fPS-59          ---------------------------TTAAAGATATCTTAAAG-TTTTACTTAAAGAGTGTTGACATTGATAATCGTCTTAGTGTTTAATAGCTTCATCGACACAGCGACAACGTGTAGATACTCGGTAAGACATCACGAGGTTGTAGCCTAAAGTATCCGGATAGCTGCTCAGTGATAGACGACCAAGTGCTCATTAACAATTTGGATAGTAATACATTAGTGATTAACACAGTGTGTACTT-------------------AACGCGGTTCTTACTGCTTCTTTAAGTACACACAAAGATAACCACTACACAC--------------------------------------------- 
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fPS-50          TGACCTCGTTGCTCACGCTGTTCAGAGGTTCAATGAACGTATTCAATGTAATGTTCACTTAACGCAGGAGCACAATGTGATTACATATGGTCTCACTCAGTATACTCTACAGACTTATCGCGGATTCTTAGGCTATGGAATGACACACGAGAGGGCTATGGAGTCCTTAAAGCGTCTATATAAACACAACAAGGATACA---------------------------------------------TATGTTAGTCCAGCAAGTGCTGAGAGGTCACAAGCACACTAAGGCTAACTTCTCGCACTT-------------------------------------------------------- 
fPS-52          TGACCTCGTTGCTCACGCTGTTCAGAGGTTCAATGAACGTATTCAATGTAATGTTCACTTAACGCAGGAGCACAATGTGATTACATATGGTCTCACTCAGTATACTCTACAGACTTATCGCAGATTCTTAGGCTATGGAATGACACACGAGAGGGCTATGGAGTCCTTAAAGCGTCTATATAAACACAACAAGGATACA---------------------------------------------TATGTTAGTCCAGCAAGTGCTGAGAGGTCACAAGCACACTAAGGCTAACTTCTCGCACTT-------------------------------------------------------- 
fPS-21          TGACCTCGTTGCTCACGCTGTTCAGAGGTTCAATGAACGTATTCAATGTAATGTTCACTTAACGCAGGAGCACAATGTGATTACATATGGTCTCACTCAGTATACTCTACAGACTTATCGCGGATTCTTAGGCTATGGAATGACACACGAGAGGGCTATGGAGTCCTTAAAGCGTCTATATAAACACAACAAGGATACA---------------------------------------------TATGTTAGTCCAGCAAGTGCTGAGAGGTCACAAGCACACTAAGGCTAACTTCTCGCACTT-------------------------------------------------------- 
fPS-16          TGACCTCGTTGCTCACGCTGTTCAGAGGTTCAATGAACGTATTCAATGTAATGTTCACTTAACGCAGGAGCACAATGTGATTACATATGGTCTCACTCAGTATACTCTACAGACTTATCGCGGATTCTTAGGCTATGGAATGACACACGAGAGGGCTATGGAGTCCTTAAAGCGTCTATATAAACACAACAAGGATACA---------------------------------------------TATGTTAGTCCAGCAAGTGCTGAGAGGTCACAAGCACACTAAGGCTAACTTCTCGCACTT-------------------------------------------------------- 
fPS-9           TGACCTCGTTGCTCACGCTGTTCAGAGGTTCAATGAACGTATTCAATGTAATGTTCACTTAACGCAGGAGCACAATGTGATTACATATGGTCTCACTCAGTATACTCTACAGACTTATCGCGGATTCTTAGGCTATGGAATGACACACGAGAGGGCTATGGAGTCCTTAAAGCGTCTATATAAACACAACAAGGATACA---------------------------------------------TATGTTAGTCCAGCAAGTGCTGAGAGGTCACAAGCACACTAAGGCTAACTTCTCGCACTT-------------------------------------------------------- 
fPS-64          TGACCTCGTTGCTCACGCTGTTCAGAGGTTCAATGAACGTATTCAATGTAATGTTCACTTAACGCAGGAGCACAATGTGATTACATATGGTCTCACTCAGTATACTCTACAGACTTATCGCGGATTCTTAGGCTATGGAATGACACACGAGAGGGCTATGGAGTCCTTAAAGCGTCTATATAAACACAACAAGGATACA---------------------------------------------TATGTTAGTCCAGCAAGTGCTGAGAGGTCACAAGCACACTAAGGCTAACTTCTCGCACTT-------------------------------------------------------- 
fPS-10          TGACCTCGTTGCTCACGCTGTTCAGAGGTTCAATGAACGTATTCAATGTAATGTTCACTTAACGCAGGAGCACAATGTGATTACATATGGTCTCACTCAGTATACTCTACAGACTTATCGCGGATTCTTAGGCTATGGAATGACACACGAGAGGGCTATGGAGTCCTTAAAGCGTCTATATAAACACAACAAGGATACA---------------------------------------------TATGTTAGTCCAGCAAGTGCTGAGAGGTCACAAGCACACTAAGGCTAACTTCTCGCACTT-------------------------------------------------------- 
fPS-26          TGACCTCGTTGCTCACGCTGTTCAGAGGTTCAATGAACGTATTCAATGTAATGTTCACTTAACGCAGGAGCACAATGTGATTACATATGGTCTCACTCAGTATACTCTACAGACTTATCGCGGATTCTTAGGCTATGGAATGACACACGAGAGGGCTATGGAGTCCTTAAAGCGTCTATATAAACACAACAAGGATACA---------------------------------------------TATGTTAGTCCAGCAAGTGCTGAGAGGTCACAAGCACACTAAGGCTAACTTCTCGCACTT-------------------------------------------------------- 

fPS-19          TGACCTCGTTGCTCACGCTGTTCAGAGGTTCAATGAACGTATTCAATGTAATGTTCACTTAACGCAGGAGCACAATGTGATTACATATGGTCTCACTCAGTATACTCTACAGACTTATCGCGGATTCTTAGGCTATGGAATGACACACGAGAGGGCTATGGAGTCCTTAAAGCGTCTATATAAACACAACAAGGATACA---------------------------------------------TATGTTAGTCCAGCAAGTGCTGAGAGGTCACAAGCACACTAAGGCTAACTTCTCGCACTT-------------------------------------------------------- 
fPS-7           TGACCTCGTTGCTCACGCTGTTCAGAGGTTCAATGAACGTATTCAATGTAATGTTCACTTAACGCAGGAGCACAATGTGATTACATATGGTCTCACTCAGTATACTCTACAGACTTATCGCGGATTCTTAGGCTATGGAATGACACACGAGAGGGCTATGGAGTCCTTAAAGCGTCTATATAAACACAACAAGGATACA---------------------------------------------TATGTTAGTCCAGCAAGTGCTGAGAGGTCACAAGCACACTAAGGCTAACTTCTCGCACTT-------------------------------------------------------- 
fPS-86          TGACCTCGTTGCTCACGCTGTTCAGAGGTTCAATGAACGTATTCAATGTAATGTTCACTTAACGCAGGAGCACAATGTGATTACATATGGTCTCACTCAGTATACTCTACAGACTTATCGCGGATTCTTAGGCTATGGAATGACACACGAGAGGGCTATGGAGTCCTTAAAGCGTCTATATAAACACAACAAGGATACA---------------------------------------------TATGTTAGTCCAGCAAGTGCTGAGAGGTCACAAGCACACTAAGGCTAACTTCTCGCACTT-------------------------------------------------------- 
fPS-53          ------------------------------------------------------TCACTTAACGCAGGAGCACAATGTGATTACATATGGTCTCACTCAGTATACTCTACAGACTTATCGCGGATTCTTAGGCTATGGAATGACACACGAGAGGGCTATGGAGTCCTTAAAGCGTCTATATAAACACAACAAGGATACATATGTTAACCCTCCTGATTTTAGCAACGTATACGGGCATTCTGATTATGTTAGTCCAGCAAGGGCTGAGAGGCTACAGCCTAACAAAGGCTAACTTCTAACAACTAACATCCAATCTAATTTATTAAGGACTATCCAATCATGAATACACAACCAACTCTA 
fPS-85          ------------------------------------------------------TCACTTAACGCAGGAGCACAATGTGATTACATATGGTCTCACTCAGTATACTCTACAGACTTATCGCGGATTCTTAGGCTATGGAATGACACACGAGAGGGCTATGGAGTCCTTAAAGCGTCTATATAAACACAACAAGGATACATATGTTAACCCTCCTGATTTTAGCAACGTATACGGGCATTCTGATTATGTTAGTCCAGCAAGGGCTGAGAGGCTACAGCCTAACAAAGGCTAACTTCTAACAACTAACATCCAATCTAATTTATTAAGGACTATCCAATCATGAATACACAACCAACTCTA 
fPS-89          ------------------------------------------------------TCACTTAACGCAGGAGCACAATGTGATTACATATGGTCTCACTCAGTATACTCTACAGACTTATCGCGGATTCTTAGGCTATGGAATGACACACGAGAGGGCTATGGAGTCCTTAAAGCGTCTATATAAACACAACAAGGATACATATGTTAACCCTCCTGATTTTAGCAACGTATACGGGCATTCTGATTATGTTAGTCCAGCAAGGGCTGAGAGGCTACAGCCTAACAAAGGCTAACTTCTAACAACTAACATCCAATCTAATTTATTAAGGACTATCCAATCATGAATACACAACCAACTCTA 
fPS-54-ocr      ------------------------------------------------------TCACTTAACGCAGGAGCACAATGTGATTACATATGGTCTCACTCAGTATACTCTACAGACTTATCGCGGATTCTTAGGCTATGGAATGACACACGAGAGGGCTATGGAGTCCTTAAAGCGTCTATATAAACACAACAAGGATACATATGTTAACCCTCCTGATTTTAGCAACGTATACGGGCATTCTGATTATGTTAGTCCAGCAAGGGCTGAGAGGCTACAGCCTAACAAAGGCTAACTTCTAACAACTAACATCCAATCTAATTTATTAAGGACTATCCAATCATGAATACACAACCAACTCTA 
fPS-59          ------------------------------------------------------TCACTTAACGCAGGAGCACAATGTGATTACATATGGTCTCACTCAGTATACTCTACAGACTTATCGCGGATTCTTAGGCTATGGAATGACATACGAGAGGGCTATGGAGTCCTTAAAGCGTCTATATAAACACAACAAGGATACATATGTTAACCCTCCTGAT---------------------------TATGTTAGTAAAGCAAGGGCTGAGAGGTCACAAGCGCACCAAGGCTAACTTCTCGCACTT-------------------------------------------------------- 
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fPS-50          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CTCTAAA-----TGGGGCGCACCAC--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-52          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CTCTAAA-----TGGGGCGCACCAC--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-21          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CTCTAAA-----TGGGGCGTACCAC--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-16          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CTCTAAA-----TGGGGCGTACCAC--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-9           --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CTCTAAA-----TGGGGCGTACCAC--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-64          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CTCTAAA-----TGGGGCGTACCAC--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-10          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CTCTAAA-----TGGGGCGTACCAC--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-26          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CTCTAAA-----TGGGGCGTACCAC--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-19          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CTCTAAA-----TGGGGCGTACCAC--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-7           --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CTCTAAA-----TGGGGCGTACCAC--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-86          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CTCTAAA-----TGGGGCATACCAC--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-53          ACGTTTAGTGAATCGCTGCAAGTTGCTTACAGTGAACTTAAAACTATCCCTATTGACCTGTTAGACACTCGCCAAGAACGCTTGGTATACCTGTTGGTAAGTATCGTTAATCGGTTAACAGGGAACGGGAAGTCTACCCTGTCATGTACTGAGGTGGTTGACCAAGAATACTGGTGTAACCTGCTGCAGATGTCTGAGGAGGTAGGCTTTAAGTACCTTGGAGCAGGCCACTTTAGTGCTGCATTCAGTCACCCGATGTTACCTAAGCGAGCCATTAAGATAGGCTTTAAGAAAGAGGATTCAGGCGCTGCTTACACTGCTTGGTGTCGAGCTAATCAAGGTCGAGCTGGTGTTCCAGTG 
fPS-85          ACGTTTAGTGAATCGCTGCAAGTTGCTTACAGTGAACTTAAAACTATCCCTATTGACCTGTTAGACACTCGCCAAGAACGCTTGGTATACCTGTTGGTAAGTATCGTTAATCGGTTAACAGGGAACGGGAAGTCTACCCTGTCATGTACTGAGGTGGTTGACCAAGAATACTGGTGTAACCTGCTGCAGATGTCTGAGGAGGTAGGCTTTAAGTACCTTGGAGCAGGCCACTTTAGTGCTGCATTCAGTCACCCGATGTTACCTAAGCGAGCCATTAAGATAGGCTTTAAGAAAGAGGATTCAGGCGCTGCTTACACTGCTTGGTGTCGAGCTAATCAAGGTCGAGCTGGTGTTCCAGTG 
fPS-89          ACGTTTAGTGAATCGCTGCAAGTTGCTTACAGTGAACTTAAAACTATCCCTATTGACCTGTTAGACACTCGCCAAGAACGCTTGGTATACCTGTTGGTAAGTATCGTTAATCGGTTAACAGGGAACGGGAAGTCTACCCTGTCATGTACTGAGGTGGTTGACCAAGAATACTGGTGTAACCTGCTGCAGATGTCTGAGGAGGTAGGCTTTAAGTACCTTGGAGCAGGCCACTTTAGTGCTGCATTCAGTCACCCGATGTTACCTAAGCGAGCCATTAAGATAGGCTTTAAGAAAGAGGATTCAGGCGCTGCTTACACTGCTTGGTGTCGAGCTAATCAAGGTCGAGCTGGTGTTCCAGTG 
fPS-54-ocr      ACGTTTAGTGAATCGCTGCAAGTTGCTTACAGTGAACTTAAAACTATCCCTATTGACCTGTTAGACACTCGCCAAGAACGCTTGGTATACCTGTTGGTAAGTATCGTTAATCGGTTAACAGGGAACGGGAAGTCTACCCTGTCATGTACTGAGGTGGTTGACCAAGAATACTGGTGTAACCTGCTGCAGATGTCTGAGGAGGTAGGCTTTAAGTACCTTGGAGCAGGCCACTTTAGTGCTGCATTCAGTCACCCGATGTTACCTAAGCGAGCCATTAAGATAGGCTTTAAGAAAGAGGATTCAGGCGCTGCTTACACTGCTTGGTGTCGAGCTAATCAAGGTCGAGCTGGTGTTCCAGTG 
fPS-59          -----------------------CACTTGCAGGGGA-------------------ACCCAACGGACG-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------CTTCAAGGCTAACAAGGTTGGCCTC-------TGGTACTTAGCAACTCAA---------------------------------------GGAATTTAAATCATGTTAGAACTATTTGTAGT------AATCATCAGCGCGCTCTTACTCGTGTG 
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                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTTCAC---------------------------------------------- 
fPS-52          -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTTCAC---------------------------------------------- 
fPS-21          -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTTCAC---------------------------------------------- 
fPS-16          -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTTCAC---------------------------------------------- 
fPS-9           -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTTCAC---------------------------------------------- 
fPS-64          -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTTCAC---------------------------------------------- 
fPS-10          -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTTCAC---------------------------------------------- 
fPS-26          -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTTCAC---------------------------------------------- 
fPS-19          -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTTCAC---------------------------------------------- 
fPS-7           -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTTCAC---------------------------------------------- 
fPS-86          -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTTCAC---------------------------------------------- 
fPS-53          ATTCACGCAGTATCACGTAGTGCTGGCTGCTATAGTGTTGTTCTTGACCATCTACATGAGTTTACATACCAAAAGTCAGTTACTGATTATTATGAGGTCATACGGGACGTTATTAACGGTGACGTTGTAGAAACGTGGGATAACTTGAGCATTGAGTTGGTTAAGACCTCTCAAGATATCCGTAAGTTCTTCAAAGGTATTGC-TGAGTTTGATATACATCGCGGAAACGTAATGATTCACCCAGACACAGGTCATGTGGTAATCACAGACCCCGTAAGTTTCTCTGAGGACTTAGCGACCACTGAGGCTCCACTTGATTTCGACGCGTTAGTCAAAGAGATTGTGGAAGCTCACGCAGC 
fPS-85          ATTCACGCAGTATCACGTAGTGCTGGCTGCTATAGTGTTGTTCTTGACCATCTACATGAGTTTACATACCAAAAGTCAGTTACTGATTATTATGAGGTCATACGGGACGTTATTAACGGTGACGTTGTAGAAACGTGGGATAACTTGAGCATTGAGTTGGTTAAGACCTCTCAAGATATCCGTAAGTTCTTCAAAGGTATTGC-TGAGTTTGATATACATCGCGGAAACGTAATGATTCACCCAGACACAGGTCATGTGGTAATCACAGACCCCGTAAGTTTCTCTGAGGACTTAGCGACCACTGAGGCTCCACTTGATTTCGACGCGTTAGTCAAAGAGATTGTGGAAGCTCACGCAGC 
fPS-89          ATTCACGCAGTATCACGTAGTGCTGGCTGCTATAGTGTTGTTCTTGACCATCTACATGAGTTTACATACCAAAAGTCAGTTACTGATTATTATGAGGTCATACGGGACGTTATTAACGGTGACGTTGTAGAAACGTGGGATAACTTGAGCATTGAGTTGGTTAAGACCTCTCAAGATATCCGTAAGTTCTTCAAAGGTATTGC-TGAGTTTGATATACATCGCGGAAACGTAATGATTCACCCAGACACAGGTCATGTGGTAATCACAGACCCCGTAAGTTTCTCTGAGGACTTAGCGACCACTGAGGCTCCACTTGATTTCGACGCGTTAGTCAAAGAGATTGTGGAAGCTCACGCAGC 
fPS-54-ocr      ATTCACGCAGTATCACGTAGTGCTGGCTGCTATAGTGTTGTTCTTGACCATCTACATGAGTTTACATACCAAAAGTCAGTTACTGATTATTATGAGGTCATACGGGACGTTATTAACGGTGACGTTGTAGAAACGTGGGATAACTTGAGCATTGAGTTGGTTAAGACCTCTCAAGATATCCGTAAGTTCTTCAAAGGTATTGC-TGAGTTTGATATACATCGCGGAAACGTAATGATTCACCCAGACACAGGTCATGTGGTAATCACAGACCCCGTAAGTTTCTCTGAGGACTTAGCGACCACTGAGGCTCCACTTGATTTCGACGCGTTAGTCAAAGAGATTGTGGAAGCTCACGCAGC 
fPS-59          TCTCA-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GGGACAACTCAAAGCAGACTCACAGGCTTCAACAGCGTTACGAGAGTTGCCTCCACACTCTTGAAAAGAATGGCCTCTTAGAATCACAGCACACACGCAATTAACAACCATCATCAAT-----------CACACCCATCAATAAGGATTATCTTAAT--------------------------------GAACGCAAC 
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fPS-50          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-52          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-21          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-16          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-9           ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-64          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-10          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-26          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-19          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-7           ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-86          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-53          CGAACTTATTCGTAAAGCTAAGCCCCGCCAGCGCATGGAAAAACGGAGGTAAGGTAGTAACACGTAAGGCTCGCATACGGGTGAAGGAAGCTTTTGAAAACACCGGAAAGCAAGAGCAATTAAGCAGGCCTTTAAAGATAAGCAGGAGTTAGGTGCAGTACCTGACTTTGTCCACTCAACGGATGGCGTAAGTGTGCGCCAGACAGTTATCCACAGCACACCCGAGAAGATAAACTTTGAGATTACTCAAGGACTCCCATATGATGCAGGGTGGAACTCGTGAGGAAGGTACAAGATGCAGTATGGGAAGACCTACAAGCTGCGGTAATGGAAGGTATAGATTTCTGCTGCTAAAGAATG 
fPS-85          CGAACTTATTCGTAAAGCTAAGCCCCGCCAGCGCATGGAAAAACGGAGGTAAGGTAGTAACACGTAAGGCTCGCATACGGGTGAAGGAAGCTTTTGAAAACACCGGAAAGCAAGAGCAATTAAGCAGGCCTTTAAAGATAAGCAGGAGTTAGGTGCAGTACCTGACTTTGTCCACTCAACGGATGGCGTAAGTGTGCGCCAGACAGTTATCCACAGCACACCCGAGAAGATAAACTTTGAGATTACTCAAGGACTCCCATATGATGCAGGGTGGAACTCGTGAGGAAGGTACAAGATGCAGTATGGGAAGACCTACAAGCTGCGGTAATGGAAGGTATAGATTTCTGCTGCTAAAGAATG 
fPS-89          CGAACTTATTCGTAAAGCTAAGCCCCGCCAGCGCATGGAAAAACGGAGGTAAGGTAGTAACACGTAAGGCTCGCATACGGGTGAAGGAAGCTTTTGAAAACACCGGAAAGCAAGAGCAATTAAGCAGGCCTTTAAAGATAAGCAGGAGTTAGGTGCAGTACCTGACTTTGTCCACTCAACGGATGGCGTAAGTGTGCGCCAGACAGTTATCCACAGCACACCCGAGAAGATAAACTTTGAGATTACTCAAGGACTCCCATATGATGCAGGGTGGAACTCGTGAGGAAGGTACAAGATGCAGTATGGGAAGACCTACAAGCTGCGGTAATGGAAGGTATAGATTTCTGCTGCTAAAGAATG 
fPS-54-ocr      CGAACTTATTCGTAAAGCTAAGCCCCGCCAGCGCATGGAAAAACGGAGGTAAGGTAGTAACACGTAAGGCTCGCATACGGGTGAAGGAAGCTTTTGAAAACACCGGAAAGCAAGAGCAATTAAGCAGGCCTTTAAAGATAAGCAGGAGTTAGGTGCAGTACCTGACTTTGTCCACTCAACGGATGGCGTAAGTGTGCGCCAGACAGTTATCCACAGCACACCCGAGAAGATAAACTTTGAGATTACTCAAGGACTCCCATATGATGCAGGGTGGAACTCGTGAGGAAGGTACAAGATGCAGTATGGGAAGACCTACAAGCTGCGGTAATGGAAGGTATAGATTTCTGCTGCTAAAGAATG 
fPS-59          AGTAACTACTACTACAGGTTTAACTTTC------------------GGTGAAAGCATCCACGCGTTA--------------------------------------------CCGATTAATAAGTTAGA---------------------------CACTCGCCAAGGTTGACCGCTTGTTGAACAACG--------------------------AGTTCCTCTTAGA----GAACCGCCAGACTCCGCTACAGCCTTCATGGGGGGGTGGGTAA-------------------------ACTGTTTGGAAACCTTGAGGCTCAAGCGGTGGGA--------------------------- 
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fPS-50          -----------TTGCAGGGGAACCAAACGGATGCCGGTTATATTAGAGACAATTGATTTCCAGTAGGTACATACTCAAGGCCATCTCTGTAAGGTGGTCTTTATGGATGTTCTTAACAACACAACAAGAAGGTAAAAACTTAATGGCTGTAATCAATGCACCTGTAAATGATTTCTCTGACATCGAACACGCTGTAATGCCTTTCAACATCTTGGCGGACCACTACGGCGCACAGTTAGCGGCAACACAATTACAGTTGGAGCATGAAGCACATACAGAGGGTGAGAAACGTTTCCTTAAGGTAATGGAGCGTCAAATCAAAGCTGGGGAGTTTGGTGATAACGTAGTAGCCAAGCCTTT 
fPS-52          -----------TTGCAGGGGAACCAAACGGATGCCGGTTATATTAGAGACAATTGATTTCCAGTAGGTACATACTCAAGGCCATCTCTGTAAGGTGGTCTTTATGGATGTTCTTAACAACACAACAAGAAGGTAAAAACTTAATGGCTGTAATCAATGCACCTGTAAATGATTTCTCTGACATCGAACACGCTGTAATGCCTTTCAACATCTTGGCGGACCACTACGGCGCACAGTTAGCGGCAACACAATTACAGTTGGAGCATGAAGCACATACAGAGGGTGAGAAACGTTTCCTTAAGGTAATGGAGCGTCAAATCAAAGCTGGGGAGTTTGGTGATAACGTAGTAGCCAAGCCTTT 
fPS-21          -----------TTGCAGGGGAACCAAACGGATGCCGGTTATATTAGAGACAATTGATTTCCAGTAGGTACATACTCAAGGCCATCTCTGTAAGGTGGTCTTTATGGATGTTCTTAACAACACAACAAGAAGGTAAAAACTTAATGGCTGTAATCAATGCACCTGTAAATGATTTCTCTGACATCGAACACGCTGTAATGCCTTTCAACATCTTGGCGGACCACTACGGCGCACAGTTAGCGGCAACACAATTACAGTTGGAGCATGAAGCACATACAGAGGGTGAGAAACGTTTCCTTAAGGTAATGGAGCGTCAAATCAAAGCTGGGGAGTTTGGTGATAACGTAGTAGCCAAGCCTTT 
fPS-16          -----------TTGCAGGGGAACCAAACGGATGCCGGTTATATTAGAGACAATTGATTTCCAGTAGGTACATACTCAAGGCCATCTCTGTAAGGTGGTCTTTATGGATGTTCTTAACAACACAACAAGAAGGTAAAAACTTAATGGCTGTAATCAATGCACCTGTAAATGATTTCTCTGACATCGAACACGCTGTAATGCCTTTCAACATCTTGGCGGACCACTACGGCGCACAGTTAGCGGCAACACAATTACAGTTGGAGCATGAAGCACATACAGAGGGTGAGAAACGTTTCCTTAAGGTAATGGAGCGTCAAATCAAAGCTGGGGAGTTTGGTGATAACGTAGTAGCCAAGCCTTT 
fPS-9           -----------TTGCAGGGGAACCAAACGGATGCCGGTTATATTAGAGACAATTGATTTCCAGTAGGTACATACTCAAGGCCATCTCTGTAAGGTGGTCTTTATGGATGTTCTTAACAACACAACAAGAAGGTAAAAACTTAATGGCTGTAATCAATGCACCTGTAAATGATTTCTCTGACATCGAACACGCTGTAATGCCTTTCAACATCTTGGCGGACCACTACGGCGCACAGTTAGCGACAACACAATTACAGTTGGAGCATGAAGCACATACAGAGGGTGAGAAACGTTTCCTTAAGGTAATGGAGCGTCAAATCAAAGCTGGGGAGTTTGGTGATAACGTAGTAGCCAAGCCTTT 
fPS-64          -----------TTGCAGGGGAACCAAACGGATGCCGGTTATATTAGAGACAATTGATTTCCAGTAGGTACATACTCAAGGCCATCTCTGTAAGGTGGTCTTTATGGATGTTCTTAACAACACAACAAGAAGGTAAAAACTTAATGGCTGTAATCAATGCACCTGTAAATGATTTCTCTGACATCGAACACGCTGTAATGCCTTTCAACATCTTGGCGGACCACTACGGCGCACAGTTAGCGGCAACACAATTACAGTTGGAGCATGAAGCACATACAGAGGGTGAGAAACGTTTCCTTAAGGTAATGGAGCGTCAAATCAAAGCTGGGGAGTTTGGTGATAACGTAGTAGCCAAGCCTTT 
fPS-10          -----------TTGCAGGGGAACCAAACGGATGCCGGTTATATTAGAGACAATTGATTTCCAGTAGGTACATACTCAAGGCCATCTCTGTAAGGTGGTCTTTATGGATGTTCTTAACAACACAACAAGAAGGTAAAAACTTAATGGCTGTAATCAATGCACCTGTAAATGATTTCTCTGACATCGAACACGCTGTAATGCCTTTCAACATCTTGGCGGACCACTACGGCGCACAGTTAGCGACAACACAATTACAGTTGGAGCATGAAGCACATACAGAGGGTGAGAAACGTTTCCTTAAGGTAATGGAGCGTCAAATCAAAGCTGGGGAGTTTGGTGATAACGTAGTAGCCAAGCCTTT 
fPS-26          -----------TTGCAGGGGAACCAAACGGATGCCGGTTATATTAGAGACAATTGATTTCCAGTAGGTACATACTCAAGGCCATCTCTGTAAGGTGGTCTTTATGGATGTTCTTAACAACACAACAAGAAGGTAAAAACTTAATGGCTGTAATCAATGCACCTGTAAATGATTTCTCTGACATCGAACACGCTGTAATGCCTTTCAACATCTTGGCGGACCACTACGGCGCACAGTTAGCGGCAACACAATTACAGTTGGAGCATGAAGCACATACAGAGGGTGAGAAACGTTTCCTTAAGGTAATGGAGCGTCAAATCAAAGCTGGGGAGTTTGGTGATAACGTAGTAGCCAAGCCTTT 
fPS-19          -----------TTGCAGGGGAACCAAACGGATGCCGGTTATATTAGAGACAATTGATTTCCAGTAGGTACATACTCAAGGCCATCTCTGTAAGGTGGTCTTTATGGATGTTCTTAACAACACAACAAGAAGGTAAAAACTTAATGGCTGTAATCAATGCACCTGTAAATGATTTCTCTGACATCGAACACGCTGTAATGCCTTTCAACATCTTGGCGGACCACTACGGCGCACAGTTAGCGGCAACACAATTACAGTTGGAGCATGAAGCACATACAGAGGGTGAGAAACGTTTCCTTAAGGTAATGGAGCGTCAAATCAAAGCTGGGGAGTTTGGTGATAACGTAGTAGCCAAGCCTTT 
fPS-7           -----------TTGCAGGGGAACCAAACGGATGCCGGTTATATTAGAGACAATTGATTTCCAGTAGGTACATACTCAAGGCCATCTCTGTAAGGTGGTCTTTATGGATGTTCTTAACAACACAACAAGAAGGTAAAAACTTAATGGCTGTAATCAATGCACCTGTAAATGATTTCTCTGACATCGAACACGCTGTAATGCCTTTCAACATCTTGGCGGACCACTACGGCGCACAGTTAGCGACAACACAATTACAGTTGGAGCATGAAGCACATACAGAGGGTGAGAAACGTTTCCTTAAGGTAATGGAGCGTCAAATCAAAGCTGGGGAGTTTGGTGATAACGTAGTAGCCAAGCCTTT 
fPS-86          -----------TTGCAGGGGAACCAAACGGATGCCGGTTATATTAGAGACAATTGATTTCCAGTAGGTACATACTCAAGGCCATCTCTGTAAGGTGGTCTTTATGGATGTTCTTAACAACACAACAAGAAGGTAAAAACTTAATGGCTGTAATCAATGCACCTGTAAATGATTTCTCTGACATCGAACACGCTGTAATGCCTTTCAACATCTTGGCGGACCACTACGGCGCACAGTTAGCGGCAACACAATTACAGTTGGAGCATGAAGCACATACAGAGGGTGAGAAACGTTTCCTTAAGGTAATGGAGCGTCAAATCAAAGCTGGGGAGTTTGGTGATAACGTAGTAGCCAAGCCTTT 
fPS-53          TGTCAGCCAAGACTCTTACCGAGGGTTAAGCTACCTGTAATATTAGAGACAATTGATTTCCAATAGGCACATACTCAAGGCCATCTTT---AGGTGGTCTTTATGGATGTTCTTAACAAC------AAGAGGTAATAACGTAATGGCTGTAATCAATGCACCTGTAAATGATTTCTCTGATATTGAGCACGCAGTGATGCCTTTCAATATACTGGCAGACCACTACGGAGCGCAGTTAGCAGCAACGCAGTTACAATTGGAGCATGAAGCACATACAGAAGGTGAGAAGCGTTTCCTTAAGGCTATGGAGCGTCAAATCAAAGCTGGGGAGTTTGGTGATAACGTAGTAGCCAAACCTTT 
fPS-85          TGTCAGCCAAGACTCTTACCGAGGGTTAAGCTACCTGTAATATTAGAGACAATTGATTTCCAATAGGCACATACTCAAGGCCATCTTT---AGGTGGTCTTTATGGATGTTCTTAACAAC------AAGAGGTAATAACGTAATGGCTGTAATCAATGCACCTGTAAATGATTTCTCTGATATTGAGCACGCAGTGATGCCTTTCAATATACTGGCAGACCACTACGGAGCGCAGTTAGCAGCAACGCAGTTACAATTGGAGCATGAAGCACATACAGAAGGTGAGAAGCGTTTCCTTAAGGCTATGGAGCGTCAAATCAAAGCTGGGGAGTTTGGTGATAACGTAGTAGCCAAACCTTT 
fPS-89          TGTCAGCCAAGACTCTTACCGAGGGTTAAGCTACCTGTAATATTAGAGACAATTGATTTCCAATAGGCACATACTCAAGGCCATCTTT---AGGTGGTCTTTATGGATGTTCTTAACAAC------AAGAGGTAATAACGTAATGGCTGTAATCAATGCACCTGTAAATGATTTCTCTGATATTGAGCACGCAGTGATGCCTTTCAATATACTGGCAGACCACTACGGAGCGCAGTTAGCAGCAACGCAGTTACAATTGGAGCATGAAGCACATACAGAAGGTGAGAAGCGTTTCCTTAAGGCTATGGAGCGTCAAATCAAAGCTGGGGAGTTTGGTGATAACGTAGTAGCCAAACCTTT 
fPS-54-ocr      TGTCAGCCAAGACTCTTACCGAGGGTTAAGCTACCTGTAATATTAGAGACAATTGATTTCCAATAGGCACATACTCAAGGCCATCTTT---AGGTGGTCTTTATGGATGTTCTTAACAAC------AAGAGGTAATAACGTAATGGCTGTAATCAATGCACCTGTAAATGATTTCTCTGATATTGAGCACGCAGTGATGCCTTTCAATATACTGGCAGACCACTACGGAGCGCAGTTAGCAGCAACGCAGTTACAATTGGAGCATGAAGCACATACAGAAGGTGAGAAGCGTTTCCTTAAGGCTATGGAGCGTCAAATCAAAGCTGGGGAGTTTGGTGATAACGTAGTAGCCAAACCTTT 
fPS-59          ---------AGAGTCTTACGGA---------TGCCAGTTATATTAGAGACAATTGATTTCCAATAGGTACATACTCAAGGCCATCTCTGTAAGGTGGTCTTTATGGATGCTCTTAACAACACAACAAGAAGGTAAAAACTTAATGGCTGTAATCAATGCACCTGTAAATGATTTCTCTGACATCGAACACGCTGTAATGCCTTTCAACATCTTGGCGGACCACTACGGCGCACAGTTAGCGGCAACACAATTACAGTTGGAGCATGAAGCACATACAGAGGGTGAGAAACGCTTCCTTAAGGCAATGGAGCGTCAAATCAAAGCTGGGGAGTTTGGTGATAACGTAGTAGCCAAACCTTT 
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fPS-50          ATTATCCACGCTGGCTCCTAAGTTCACTGAGCGCATGATAACGTGGCGTGACGAGTGCAACGCAAAGCGTGGGGCTAACCCTGTGGCTATGACGTTGACAGAAGGGCTTCTACCAGAGGCCGCAGCGTTCATCACTATGAAGGTAGTGTTGGCCTGTTTGACTCGTGAAGATGCAAGCAACTTACAGAACGTAGCCTCTAAGATTGGTCGTAGTGTCGAGGATGAATTGCGTTTCGGTCGTATTCGTGACCAAGAAGCAGAGCACTACAAGAAGCGCGTAAAGAAAGCACTGAACAAACGCGTAGGACAGGTCTACAAGAAAGCATTCATGCAAGCGGTTGAGTCCAAGATGTTAGAAGC 
fPS-52          ATTATCCACGCTGGCTCCTAAGTTCACTGAGCGCATGATAACGTGGCGTGACGAGTGCAACGCAAAGCGTGGGGCTAACCCTGTGGCTATGACGTTGACAGAAGGGCTTCTACCAGAGGCCGCAGCGTTCATCACTATGAAGGTAGTGTTGGCCTGTTTGACTCGTGAAGATGCAAGCAACTTACAGAACGTAGCCTCTAAGATTGGTCGTAGTGTCGAGGATGAATTGCGTTTCGGTCGTATTCGTGACCAAGAAGCAGAGCACTACAAGAAGCGCGTAAAGAAAGCACTGAACAAACGCGTAGGACAGGTCTACAAGAAAGCATTCATGCAAGCGGTTGAGTCCAAGATGTTAGAAGC 
fPS-21          ATTATCCACGCTGGCTCCTAAGTTCACTGAGCGCATGATAACGTGGCGTGACGAGTGCAACGCAAAGCGTGGGGCTAACCCTGTGGCTATGACGTTGACAGAAGGGCTTCTACCAGAGGCCGCAGCGTTCATCACTATGAAGGTAGTGTTGGCCTGTTTGACTCGCGAAGATGCAAGCAACTTACAGAACGTAGCCTCTAAGATTGGTCGTAGTGTCGAGGATGAATTGCGTTTCGGTCGTATTCGTGACCAAGAAGCAGAGCACTACAAGAAGCGCGTAAAGAAAGCACTGAACAAACGCGTAGGACAGGTCTACAAGAAAGCATTCATGCAAGCGGTTGAGTCCAAGATGTTAGAAGC 
fPS-16          ATTATCCACGCTGGCTCCTAAGTTCACTGAGCGCATGATAACGTGGCGTGACGAGTGCAACGCAAAGCGTGGGGCTAACCCTGTGGCTATGACGTTGACAGAAGGGCTTCTACCAGAGGCCGCAGCGTTCATCACTATGAAGGTAGTGTTGGCCTGTTTGACTCGCGAAGATGCAAGCAACTTACAGAACGTAGCCTCTAAGATTGGTCGTAGTGTCGAGGATGAATTGCGTTTCGGTCGTATTCGTGACCAAGAAGCAGAGCACTACAAGAAGCGCGTAAAGAAAGCACTGAACAAACGCGTAGGACAGGTCTACAAGAAAGCATTCATGCAAGCGGTTGAGTCCAAGATGTTAGAAGC 
fPS-9           ATTATCCACGCTGGCTCCTAAGTTCACTGAGCGCATGATAACGTGGCGTGACGAGTGCAACGCAAAGCGTGGGGCTAACCCTGTGGCTATGACGTTGACAGAAGGGCTTCTACCAGAGGCCGCAGCGTTCATCACTATGAAGGTAGTGTTGGCCTGTTTGACTCGTGAAGATGCAAGCAACTTACAGAACGTAGCCTCTAAGATTGGTCGTAGTGTCGAGGATGAATTGCGTTTCGGTCGTATTCGTGACCAAGAAGCAGAGCACTACAAGAAGCGCGTAAAGAAAGCACTGAACAAACGCGTAGGACAGGTCTACAAGAAAGCATTCATGCAAGCGGTTGAGTCCAAGATGTTAGAAGC 
fPS-64          ATTATCCACGCTGGCTCCTAAGTTCACTGAGCGCATGATAACGTGGCGTGACGAGTGCAACGCAAAGCGTGGGGCTAACCCTGTGGCTATGACGTTGACAGAAGGGCTTCTACCAGAGGCCGCAGCGTTCATCACTATGAAGGTAGTGTTGGCCTGTTTGACTCGCGAAGATGCAAGCAACTTACAGAACGTAGCCTCTAAGATTGGTCGTAGTGTCGAGGATGAATTGCGTTTCGGTCGTATTCGTGACCAAGAAGCAGAGCACTACAAGAAGCGCGTAAAGAAAGCACTGAACAAACGCGTAGGACAGGTCTACAAGAAAGCATTCATGCAAGCGGTTGAGTCCAAGATGTTAGAAGC 
fPS-10          ATTATCCACGCTGGCTCCTAAGTTCACTGAGCGCATGATAACGTGGCGTGACGAGTGCAACGCAAAGCGTGGGGCTAACCCTGTGGCTATGACGTTGACAGAAGGGCTTCTACCAGAGGCCGCAGCGTTCATCACTATGAAGGTAGTGTTGGCCTGTTTGACTCGTGAAGATGCAAGCAACTTACAGAACGTAGCCTCTAAGATTGGTCGTAGTGTCGAGGATGAATTGCGTTTCGGTCGTATTCGTGACCAAGAAGCAGAGCACTACAAGAAGCGCGTAAAGAAAGCACTGAACAAACGCGTAGGACAGGTCTACAAGAAAGCATTCATGCAAGCGGTTGAGTCCAAGATGTTAGAAGC 
fPS-26          ATTATCCACGCTGGCTCCTAAGTTCACTGAGCGCATGATAACGTGGCGTGACGAGTGCAACGCAAAGCGTGGGGCTAACCCTGTGGCTATGACGTTGACAGAAGGGCTTCTACCAGAGGCCGCAGCGTTCATCACTATGAAGGTAGTGTTGGCCTGTTTGACTCGCGAAGATGCAAGCAACTTACAGAACGTAGCCTCTAAGATTGGTCGTAGTGTCGAGGATGAATTGCGTTTCGGTCGTATTCGTGACCAAGAAGCAGAGCACTACAAGAAGCGCGTAAAGAAAGCACTGAACAAACGCGTAGGACAGGTCTACAAGAAAGCATTCATGCAAGCGGTTGAGTCCAAGATGTTAGAAGC 
fPS-19          ATTATCCACGCTGGCTCCTAAGTTCACTGAGCGCATGATAACGTGGCGTGACGAGTGCAACGCAAAGCGTGGGGCTAACCCTGTGGCTATGACGTTGACAGAAGGGCTTCTACCAGAGGCCGCAGCGTTCATCACTATGAAGGTAGTGTTGGCCTGTTTGACTCGCGAAGATGCAAGCAACTTACAGAACGTAGCCTCTAAGATTGGTCGTAGTGTCGAGGATGAATTGCGTTTCGGTCGTATTCGTGACCAAGAAGCAGAGCACTACAAGAAGCGCGTAAAGAAAGCACTGAACAAACGCGTAGGACAGGTCTACAAGAAAGCATTCATGCAAGCGGTTGAGTCCAAGATGTTAGAAGC 
fPS-7           ATTATCCACGCTGGCTCCTAAGTTCACTGAGCGCATGATAACGTGGCGTGACGAGTGCAACGCAAAGCGTGGGGCTAACCCTGTGGCTATGACGTTGACAGAAGGGCTTCTACCAGAGGCCGCAGCGTTCATCACTATGAAGGTAGTGTTGGCCTGTTTGACTCGTGAAGATGCAAGCAACTTACAGAACGTAGCCTCTAAGATTGGTCGTAGTGTCGAGGATGAATTGCGTTTCGGTCGTATTCGTGACCAAGAAGCAGAGCACTACAAGAAGCGCGTAAAGAAAGCACTGAACAAACGCGTAGGACAGGTCTACAAGAAAGCATTCATGCAAGCGGTTGAGTCCAAGATGTTAGAAGC 
fPS-86          ATTATCCACGCTGGCTCCTAAGTTCACTGAGCGCATGATAACGTGGCGTGACGAGTGCAACGCAAAGCGTGGGGCTAACCCTGTGGCTATGACGTTGACAGAAGGGCTTCTACCAGAGGCCGCAGCGTTCATCACTATGAAGGTAGTGTTGGCCTGTTTGACTCGCGAAGATGCAAGCAACTTACAGAACGTAGCCTCTAAGATTGGTCGTAGTGTCGAGGATGAATTGCGTTTCGGTCGTATTCGTGACCAAGAAGCAGAGCACTACAAGAAGCGCGTAAAGAAAGCACTGAACAAACGCGTAGGACAGGTCTACAAGAAAGCATTCATGCAAGCGGTTGAGTCCAAGATGTTAGAAGC 
fPS-53          ATTATCCACGCTGGCTCCTAAGTTCACTGAGCGCATGGTAACGTGGCGTGACGAGTGCAACGCAAAGCGTGGGGCTAACCCTGTGGCTATGACGTTGACAGAAGGGCTTCTACCAGAGGCCGCAGCGTTCATCACTATGAAGGTAGTGTTGGCCTGTTTGACTCGTGAAGATGCAAGCAACTTACAGAACGTAGCCTCTAAGATTGGTCGTAGTGTCGAGGATGAATTACGTTTCGGTCGTATTCGTGACCAAGAAGCGGAGCACTACAAGAAGCACGTAAGGGAAGCATTGAACAAACGTGTAGGACAGGTCTACAAGAAAGCATTCATGCAAGCGGTTGAGTCCAAGATGTTAGAAGC 
fPS-85          ATTATCCACGCTGGCTCCTAAGTTCACTGAGCGCATGGTAACGTGGCGTGACGAGTGCAACGCAAAGCGTGGGGCTAACCCTGTGGCTATGACGTTGACAGAAGGGCTTCTACCAGAGGCCGCAGCGTTCATCACTATGAAGGTAGTGTTGGCCTGTTTGACTCGTGAAGATGCAAGCAACTTACAGAACGTAGCCTCTAAGATTGGTCGTAGTGTCGAGGATGAATTACGTTTCGGTCGTATTCGTGACCAAGAAGCGGAGCACTACAAGAAGCACGTAAGGGAAGCATTGAACAAACGTGTAGGACAGGTCTACAAGAAAGCATTCATGCAAGCGGTTGAGTCCAAGATGTTAGAAGC 
fPS-89          ATTATCCACGCTGGCTCCTAAGTTCACTGAGCGCATGGTAACGTGGCGTGACGAGTGCAACGCAAAGCGTGGGGCTAACCCTGTGGCTATGACGTTGACAGAAGGGCTTCTACCAGAGGCCGCAGCGTTCATCACTATGAAGGTAGTGTTGGCCTGTTTGACTCGTGAAGATGCAAGCAACTTACAGAACGTAGCCTCTAAGATTGGTCGTAGTGTCGAGGATGAATTACGTTTCGGTCGTATTCGTGACCAAGAAGCGGAGCACTACAAGAAGCACGTAAGGGAAGCATTGAACAAACGTGTAGGACAGGTCTACAAGAAAGCATTCATGCAAGCGGTTGAGTCCAAGATGTTAGAAGC 
fPS-54-ocr      ATTATCCACGCTGGCTCCTAAGTTCACTGAGCGCATGGTAACGTGGCGTGACGAGTGCAACGCAAAGCGTGGGGCTAACCCTGTGGCTATGACGTTGACAGAAGGGCTTCTACCAGAGGCCGCAGCGTTCATCACTATGAAGGTAGTGTTGGCCTGTTTGACTCGTGAAGATGCAAGCAACTTACAGAACGTAGCCTCTAAGATTGGTCGTAGTGTCGAGGATGAATTACGTTTCGGTCGTATTCGTGACCAAGAAGCGGAGCACTACAAGAAGCACGTAAGGGAAGCATTGAACAAACGTGTAGGACAGGTCTACAAGAAAGCATTCATGCAAGCGGTTGAGTCCAAGATGTTAGAAGC 
fPS-59          ATTATCCACGCTGGCTCCTAAGTTCACTGAGCGCATGGTAACGTGGCGTGACGAGTGCAACGCAAAGCGTGGGGCTAACCCTGTGGCTATGACGTTGACAGAAGGGCTTCTACCAGAGGCCGCAGCGTTCATCACTATGAAGGTAGTGTTGGCCTGTTTGACTCGTGAAGATGCAAGCAACTTACAGAACGTAGCCTCTAAGATTGGTCGTAGTGTCGAGGATGAATTACGTTTCGGTCGTATTCGTGACCAAGAAGCGGAGCACTACAAGAAGCACGTAAGGGAAGCATTGAACAAACGTGTAGGACAGGTCTACAAGAAAGCATTCATGCAAGCGGTTGAGTCCAAGATGTTAGAAGC 
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fPS-50          TAACCAGCTTGACTCTAAGTGGTCTCTATGGACCCCAGAGGAAAACATTCATGTAGGCGTTCGTATGCTTGAGCTGTTGATTGAATCGACTGGACTCGTTGAACTCACAAGACCCTACGCTGGGAACGTTGAGAAAGACGCAGAGTATATCCAGTTGACACCAGAGTACGTTGACTTACTGAACAAACGAGCTGGTGCACTGGCTGCAATAAGCCCAATGTATCAGCCTTGTGTTGTCCCGCCGAAACCTTGGGTAACACCTGTTGGTGGTGGCTACTGGGCTGCTGGTCGCAAGCCTCTGACTCTGGTACGCACAGGGAGCAAGAAGGGCTTAGAGCGTTACAGTGACGTGTACATGCC 
fPS-52          TAACCAGCTTGACTCTAAGTGGTCTCTATGGACCCCAGAGGAAAACATTCATGTAGGCGTTCGTATGCTTGAGCTGTTGATTGAATCGACTGGACTCGTTGAACTCACAAGACCCTACGCTGGGAACGTTGAGAAAGACGCAGAGTATATCCAGTTGACACCAGAGTACGTTGACTTACTGAACAAACGAGCTGGTGCACTGGCTGCAATAAGCCCAATGTATCAGCCTTGTGTTGTCCCGCCGAAACCTTGGGTAACACCTGTTGGTGGTGGCTACTGGGCTGCTGGTCGCAAGCCTCTGACTCTGGTACGCACAGGGAGCAAGAAGGGCTTAGAGCGTTACAGTGACGTGTACATGCC 
fPS-21          TAACCAGCTTGACTCTAAGTGGTCTCTATGGACCCCAGAGGAAAACATTCATGTAGGCGTTCGTATGCTTGAGCTGTTGATTGAATCGACTGGACTCGTTGAACTCACAAGACCCTACGCTGGGAACGTTGAGAAAGACGCAGAGTATATCCAGTTGACACCAGAGTACGTTGACTTACTGAACAAACGAGCTGGTGCACTGGCTGCAATAAGCCCAATGTATCAGCCTTGTGTTGTCCCGCCGAAACCTTGGGTAACACCTGTTGGTGGTGGCTACTGGGCTGCTGGTCGCAAGCCTCTGACTCTGGTACGCACAGGGAGCAAGAAGGGCTTAGAGCGTTACAGTGACGTGTACATGCC 
fPS-16          TAACCAGCTTGACTCTAAGTGGTCTCTATGGACCCCAGAGGAAAACATTCATGTAGGCGTTCGTATGCTTGAGCTGTTGATTGAATCGACTGGACTCGTTGAACTCACAAGACCCTACGCTGGGAACGTTGAGAAAGACGCAGAGTATATCCAGTTGACACCAGAGTACGTTGACTTACTGAACAAACGAGCTGGTGCACTGGCTGCAATAAGCCCAATGTATCAGCCTTGTGTTGTCCCGCCGAAACCTTGGGTAACACCTGTTGGTGGTGGCTACTGGGCTGCTGGTCGCAAGCCTCTGACTCTGGTACGCACAGGGAGCAAGAAGGGCTTAGAGCGTTACAGTGACGTGTACATGCC 
fPS-9           TAACCAGCTTGACTCTAAGTGGTCTCTATGGACCCCAGAGGAAAACATTCATGTAGGCGTTCGTATGCTTGAGCTGTTGATTGAATCGACTGGACTCGTTGAACTCACAAGACCCTACGCTGGGAACGTTGAGAAAGACGCAGAGTATATCCAGTTGACACCAGAGTACGTTGACTTACTGAACAAACGAGCTGGTGCACTGGCTGCAATAAGCCCAATGTATCAGCCTTGTGTTGTCCCGCCGAAACCTTGGGTAACACCTGTTGGTGGTGGTTACTGGGCTGCTGGTCGCAAGCCTCTGACTCTGGTACGCACAGGGAGCAAGAAGGGCTTAGAGCGTTACAGTGACGTGTACATGCC 
fPS-64          TAACCAGCTTGACTCTAAGTGGTCTCTATGGACCCCAGAGGAAAACATTCATGTAGGCGTTCGTATGCTTGAGCTGTTGATTGAATCGACTGGACTCGTTGAACTCACAAGACCCTACGCTGGGAACGTTGAGAAAGACGCAGAGTATATCCAGTTGACACCAGAGTACGTTGACTTACTGAACAAACGAGCTGGTGCACTGGCTGCAATAAGCCCAATGTATCAGCCTTGTGTTGTCCCGCCGAAACCTTGGGTAACACCTGTTGGTGGTGGCTACTGGGCTGCTGGTCGCAAGCCTCTGACTCTGGTACGCACAGGGAGCAAGAAGGGCTTAGAGCGTTACAGTGACGTGTACATGCC 
fPS-10          TAACCAGCTTGACTCTAAGTGGTCTCTATGGACCCCAGAGGAAAACATTCATGTAGGCGTTCGTATGCTTGAGCTGTTGATTGAATCGACTGGACTCGTTGAACTCACAAGACCCTACGCTGGGAACGTTGAGAAAGACGCAGAGTATATCCAGTTGACACCAGAGTACGTTGACTTACTGAACAAACGAGCTGGTGCACTGGCTGCAATAAGCCCAATGTATCAGCCTTGTGTTGTCCCGCCGAAACCTTGGGTAACACCTGTTGGTGGTGGTTACTGGGCTGCTGGTCGCAAGCCTCTGACTCTGGTACGCACAGGGAGCAAGAAGGGCTTAGAGCGTTACAGTGACGTGTACATGCC 
fPS-26          TAACCAGCTTGACTCTAAGTGGTCTCTATGGACCCCAGAGGAAAACATTCATGTAGGCGTTCGTATGCTTGAGCTGTTGATTGAATCGACTGGACTCGTTGAACTCACAAGACCCTACGCTGGGAACGTTGAGAAAGACGCAGAGTATATCCAGTTGACACCAGAGTACGTTGACTTACTGAACAAACGAGCTGGTGCACTGGCTGCAATAAGCCCAATGTATCAGCCTTGTGTTGTCCCGCCGAAACCTTGGGTAACACCTGTTGGTGGTGGCTACTGGGCTGCTGGTCGCAAGCCTCTGACTCTGGTACGCACAGGGAGCAAGAAGGGCTTAGAGCGTTACAGTGACGTGTACATGCC 
fPS-19          TAACCAGCTTGACTCTAAGTGGTCTCTATGGACCCCAGAGGAAAACATTCATGTAGGCGTTCGTATGCTTGAGCTGTTGATTGAATCGACTGGACTCGTTGAACTCACAAGACCCTACGCTGGGAACGTTGAGAAAGACGCAGAGTATATCCAGTTGACACCAGAGTACGTTGACTTACTGAACAAACGAGCTGGTGCACTGGCTGCAATAAGCCCAATGTATCAGCCTTGTGTTGTCCCGCCGAAACCTTGGGTAACACCTGTTGGTGGTGGCTACTGGGCTGCTGGTCGCAAGCCTCTGACTCTGGTACGCACAGGGAGCAAGAAGGGCTTAGAGCGTTACAGTGACGTGTACATGCC 
fPS-7           TAACCAGCTTGACTCTAAGTGGTCTCTATGGACCCCAGAGGAAAACATTCATGTAGGCGTTCGTATGCTTGAGCTGTTGATTGAATCGACTGGACTCGTTGAACTCACAAGACCCTACGCTGGGAACGTTGAGAAAGACGCAGAGTATATCCAGTTGACACCAGAGTACGTTGACTTACTGAACAAACGAGCTGGTGCACTGGCTGCAATAAGCCCAATGTATCAGCCTTGTGTTGTCCCGCCGAAACCTTGGGTAACACCTGTTGGTGGTGGTTACTGGGCTGCTGGTCGCAAGCCTCTGACTCTGGTACGCACAGGGAGCAAGAAGGGCTTAGAGCGTTACAGTGACGTGTACATGCC 
fPS-86          TAACCAGCTTGACTCTAAGTGGTCTCTATGGACCCCAGAGGAAAACATTCATGTAGGCGTTCGTATGCTTGAGCTGTTGATTGAATCGACTGGACTCGTTGAACTCACAAGACCCTACGCTGGGAACGTTGAGAAAGACGCAGAGTATATCCAGTTGACACCAGAGTACGTTGACTTACTGAACAAACGAGCTGGTGCACTGGCTGCAATAAGCCCAATGTATCAGCCTTGTGTTGTCCCGCCGAAACCTTGGGTAACACCTGTTGGTGGTGGCTACTGGGCTGCTGGTCGCAAGCCTCTGACTCTGGTACGCACAGGGAGCAAGAAGGGCTTAGAGCGTTACAGTGACGTGTACATGCC 
fPS-53          TAACCAGCTTGACTCTAAGTGGTCTCTATGGACCCCAGAGGAAAACATTCATGTAGGCGTTCGTATGCTTGAGCTGTTGATTGAATCAACTGGACTCGTTGAACTCACAAGACCCTACGCTGGGAACGTTGAGAAAGACGCAGAGTATATCCAGTTGACACCAGAGTACGTTGACTTACTGAACAAACGAGCTGGTGCACTGGCTGCAATAAGCCCAATGTATCAGCCTTGTGTTGTCCCGCCGAAACCTTGGGTAACACCTGTTGGTGGTGGCTACTGGGCTGCTGGTCGCAAGCCTCTGACTCTGGTACGCACAGGGAGCAAGAAGGGCTTAGAGCGTTACAATGACGTGTATATGCC 
fPS-85          TAACCAGCTTGACTCTAAGTGGTCTCTATGGACCCCAGAGGAAAACATTCATGTAGGCGTTCGTATGCTTGAGCTGTTGATTGAATCAACTGGACTCGTTGAACTCACAAGACCCTACGCTGGGAACGTTGAGAAAGACGCAGAGTATATCCAGTTGACACCAGAGTACGTTGACTTACTGAACAAACGAGCTGGTGCACTGGCTGCAATAAGCCCAATGTATCAGCCTTGTGTTGTCCCGCCGAAACCTTGGGTAACACCTGTTGGTGGTGGCTACTGGGCTGCTGGTCGCAAGCCTCTGACTCTGGTACGCACAGGGAGCAAGAAGGGCTTAGAGCGTTACAATGACGTGTATATGCC 
fPS-89          TAACCAGCTTGACTCTAAGTGGTCTCTATGGACCCCAGAGGAAAACATTCATGTAGGCGTTCGTATGCTTGAGCTGTTGATTGAATCAACTGGACTCGTTGAACTCACAAGACCCTACGCTGGGAACGTTGAGAAAGACGCAGAGTATATCCAGTTGACACCAGAGTACGTTGACTTACTGAACAAACGAGCTGGTGCACTGGCTGCAATAAGCCCAATGTATCAGCCTTGTGTTGTCCCGCCGAAACCTTGGGTAACACCTGTTGGTGGTGGCTACTGGGCTGCTGGTCGCAAGCCTCTGACTCTGGTACGCACAGGGAGCAAGAAGGGCTTAGAGCGTTACAATGACGTGTATATGCC 
fPS-54-ocr      TAACCAGCTTGACTCTAAGTGGTCTCTATGGACCCCAGAGGAAAACATTCATGTAGGCGTTCGTATGCTTGAGCTGTTGATTGAATCAACTGGACTCGTTGAACTCACAAGACCCTACGCTGGGAACGTTGAGAAAGACGCAGAGTATATCCAGTTGACACCAGAGTACGTTGACTTACTGAACAAACGAGCTGGTGCACTGGCTGCAATAAGCCCAATGTATCAGCCTTGTGTTGTCCCGCCGAAACCTTGGGTAACACCTGTTGGTGGTGGCTACTGGGCTGCTGGTCGCAAGCCTCTGACTCTGGTACGCACAGGGAGCAAGAAGGGCTTAGAGCGTTACAATGACGTGTATATGCC 

fPS-59          TAACCAGCTTGACTCTAAGTGGTCTCTATGGACCCCAGAGGAAAACATTCATGTAGGCGTTCGTATGCTTGAGCTGTTGATTGAATCAACTGGACTCGTTGAACTCACAAGACCCTACGCTGGGAACGTTGAGAAAGACGCAGAGTATATCCAGTTGACACCAGAGTACGTTGACTTACTGAACAAACGAGCTGGTGCACTGGCTGCAATAAGCCCAATGCATCAGCCTTGTGTTGTCCCGCCGAAACCTTGGGTAACACCTGTTGGTGGTGGCTACTGGGCTGCTGGTCGCAAGCCTCTGACTCTGGTACGCACAGGGAGCAAGAAGGGCTTAGAGCGTTACAATGACGTGTATATGCC 
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fPS-50          TGAGGTCTACAGTGCGGTTAACATTGCACAAGATACCGCTTGGAAGATTAACAAGAAGGTTCTGGCAGTCGTTAACGAGATTGTTAACTGGAAGAACTGCCCTGTGAGTGACGTACCAAGCAGTGAGAAGGGCGAGTTGCCACAACGTCCAGATGATATGGATACCAACGAGATAGCTCTTAAGGCTTGGAAGAAAGAAGCCGCTGGGGTTTATCGCATGGAGAAGTCAAGAGTGTCCCGTAGAATGTCTATGGAGTTCACGATTGCACAGGCCAACAAGTTCTCTCAGTTCAAAACTATCTGGTTCCCGTACAATATGGACTGGCGCGGACGTGTCTACGCTATCCCTATGTTTAACCC 
fPS-52          TGAGGTCTACAGTGCGGTTAACATTGCACAAGATACCGCTTGGAAGATTAACAAGAAGGTTCTGGCAGTCGTTAACGAGATTGTTAACTGGAAGAACTGCCCTGTGAGTGACGTACCAAGCAGTGAGAAGGGCGAGTTGCCACAACGTCCAGATGATATGGATACCAACGAGATAGCTCTTAAGGCTTGGAAGAAAGAAGCCGCTGGGGTTTATCGCATGGAGAAGTCAAGAGTGTCCCGTAGAATGTCTATGGAGTTCACGATTGCACAGGCCAACAAGTTCTCTCAGTTCAAAACTATCTGGTTCCCGTACAATATGGACTGGCGCGGACGTGTCTACGCTATCCCTATGTTTAACCC 
fPS-21          TGAGGTCTACAGTGCGGTTAACATTGCACAAGATACCGCTTGGAAGATTAACAAGAAGGTTCTGGCAGTCGTTAACGAGATTGTTAACTGGAAGAACTGCCCTGTGAGTGATGTACCAAGCAGTGAGAAGGGCGAGTTGCCACAACGTCCAGATGATATGGATACCAACGAGATAGCTCTTAAGGCTTGGAAGAAAGAAGCCGCTGGGGTTTATCGCATGGAGAAGTCAAGAGTGTCCCGTAGAATGTCTATGGAGTTCACGATTGCACAGGCCAACAAGTTCTCTCAGTTCAAAACTATCTGGTTCCCGTACAATATGGACTGGCGCGGACGTGTCTACGCTATCCCTATGTTTAACCC 
fPS-16          TGAGGTCTACAGTGCGGTTAACATTGCACAAGATACCGCTTGGAAGATTAACAAGAAGGTTCTGGCAGTCGTTAACGAGATTGTTAACTGGAAGAACTGCCCTGTGAGTGATGTACCAAGCAGTGAGAAGGGCGAGTTGCCACAACGTCCAGATGATATGGATACCAACGAGATAGCTCTTAAGGCTTGGAAGAAAGAAGCCGCTGGGGTTTATCGCATGGAGAAGTCAAGAGTGTCCCGTAGAATGTCTATGGAGTTCACGATTGCACAGGCCAACAAGTTCTCTCAGTTCAAAACTATCTGGTTCCCGTACAATATGGACTGGCGCGGACGTGTCTACGCTATCCCTATGTTTAACCC 
fPS-9           TGAGGTCTACAGTGCGGTTAACATTGCACAAGATACCGCTTGGAAGATTAACAAGAAGGTTCTGGCAGTCGTTAACGAGATTGTTAACTGGAAGAACTGCCCTGTGAGTGATGTACCAAGCAGTGAGAAGGGCGAGTTGCCACAACGTCCAGATGATATGGATACCAACGAGATAGCTCTTAAGGCTTGGAAGAAAGAAGCCGCTGGGGTTTATCGCATGGAGAAGTCAAGAGTGTCCCGTAGAATGTCTATGGAGTTCACGATTGCACAGGCCAACAAGTTCTCTCAGTTCAAAACTATCTGGTTCCCGTACAATATGGACTGGCGCGGACGTGTCTACGCTATCCCTATGTTTAACCC 
fPS-64          TGAGGTCTACAGTGCGGTTAACATTGCACAAGATACCGCTTGGAAGATTAACAAGAAGGTTCTGGCAGTCGTTAACGAGATTGTTAACTGGAAGAACTGCCCTGTGAGTGATGTACCAAGCAGTGAGAAGGGCGAGTTGCCACAACGTCCAGATGATATGGATACCAACGAGATAGCTCTTAAGGCTTGGAAGAAAGAAGCCGCTGGGGTTTATCGCATGGAGAAGTCAAGAGTGTCCCGTAGAATGTCTATGGAGTTCACGATTGCACAGGCCAACAAGTTCTCTCAGTTCAAAACTATCTGGTTCCCGTACAATATGGACTGGCGCGGACGTGTCTACGCTATCCCTATGTTTAACCC 
fPS-10          TGAGGTCTACAGTGCGGTTAACATTGCACAAGATACCGCTTGGAAGATTAACAAGAAGGTTCTGGCAGTCGTTAACGAGATTGTTAACTGGAAGAACTGCCCTGTGAGTGATGTACCAAGCAGTGAGAAGGGCGAGTTGCCACAACGTCCAGATGATATGGATACCAACGAGATAGCTCTTAAGGCTTGGAAGAAAGAAGCCGCTGGGGTTTATCGCATGGAGAAGTCAAGAGTGTCCCGTAGAATGTCTATGGAGTTCACGATTGCACAGGCCAACAAGTTCTCTCAGTTCAAAACTATCTGGTTCCCGTACAATATGGACTGGCGCGGACGTGTCTACGCTATCCCTATGTTTAACCC 
fPS-26          TGAGGTCTACAGTGCGGTTAACATTGCACAAGATACCGCTTGGAAGATTAACAAGAAGGTTCTGGCAGTCGTTAACGAGATTGTTAACTGGAAGAACTGCCCTGTGAGTGATGTACCAAGCAGTGAGAAGGGCGAGTTGCCACAACGTCCAGATGATATGGATACCAACGAGATAGCTCTTAAGGCTTGGAAGAAAGAAGCCGCTGGGGTTTATCGCATGGAGAAGTCAAGAGTGTCCCGTAGAATGTCTATGGAGTTCACGATTGCACAGGCCAACAAGTTCTCTCAGTTCAAAACTATCTGGTTCCCGTACAATATGGACTGGCGCGGACGTGTCTACGCTATCCCTATGTTTAACCC 
fPS-19          TGAGGTCTACAGTGCGGTTAACATTGCACAAGATACCGCTTGGAAGATTAACAAGAAGGTTCTGGCAGTCGTTAACGAGATTGTTAACTGGAAGAACTGCCCTGTGAGTGATGTACCAAGCAGTGAGAAGGGCGAGTTGCCACAACGTCCAGATGATATGGATACCAACGAGATAGCTCTTAAGGCTTGGAAGAAAGAAGCCGCTGGGGTTTATCGCATGGAGAAGTCAAGAGTGTCCCGTAGAATGTCTATGGAGTTCACGATTGCACAGGCCAACAAGTTCTCTCAGTTCAAAACTATCTGGTTCCCGTACAATATGGACTGGCGCGGACGTGTCTACGCTATCCCTATGTTTAACCC 
fPS-7           TGAGGTCTACAGTGCGGTTAACATTGCACAAGATACCGCTTGGAAGATTAACAAGAAGGTTCTGGCAGTCGTTAACGAGATTGTTAACTGGAAGAACTGCCCTGTGAGTGATGTACCAAGCAGTGAGAAGGGCGAGTTGCCACAACGTCCAGATGATATGGATACCAACGAGATAGCTCTTAAGGCTTGGAAGAAAGAAGCCGCTGGGGTTTATCGCATGGAGAAGTCAAGAGTGTCCCGTAGAATGTCTATGGAGTTCACGATTGCACAGGCCAACAAGTTCTCTCAGTTCAAAACTATCTGGTTCCCGTACAATATGGACTGGCGCGGACGTGTCTACGCTATCCCTATGTTTAACCC 
fPS-86          TGAGGTCTACAGTGCGGTTAACATTGCACAAGATACCGCTTGGAAGATTAACAAGAAGGTTCTGGCAGTCGTTAACGAGATTGTTAACTGGAAGAACTGCCCTGTGAGTGATGTACCAAGCAGTGAGAAGGGCGAGTTGCCACAACGTCCAGATGATATGGATACCAACGAGATAGCTCTTAAGGCTTGGAAGAAAGAAGCCGCTGGGGTTTATCGCATGGAGAAGTCAAGAGTGTCCCGTAGAATGTCTATGGAGTTCACGATTGCACAGGCCAACAAGTTCTCTCAGTTCAAAACTATCTGGTTCCCGTACAATATGGACTGGCGCGGACGTGTCTACGCTATCCCTATGTTTAACCC 
fPS-53          TGAGGTCTACAGTGCGGTTAACATTGCACAAGATACAGCTTGGAAGATTAACAAGAAGGTTCTGGCAGTCGTCAATGAGATTGTTAACTGGAAGAACTGCCCTGTGAGTGACGTACCAAGCAGTGAGAAGGGCGAGTTGCCACAACGTCCAGATGATATAGACACTAACGCGATAGCTCTTAAGGCTTGGAAGAAAGAAGCCGTTGGGGTTTATCGCATGGAGAAGTCAAGAGTGTCCCGTAGAATGTCTATGGAGTTCACGATTGCACAGGCCAACAAGTTCTCTCAGTTCAAAACTATCTGGTTCCCGTACAATATGGACTGGCGCGGACGTGTCTACGCTATCCCTATGTTTAACCC 
fPS-85          TGAGGTCTACAGTGCGGTTAACATTGCACAAGATACAGCTTGGAAGATTAACAAGAAGGTTCTGGCAGTCGTCAATGAGATTGTTAACTGGAAGAACTGCCCTGTGAGTGACGTACCAAGCAGTGAGAAGGGCGAGTTGCCACAACGTCCAGATGATATAGACACTAACGCGATAGCTCTTAAGGCTTGGAAGAAAGAAGCCGTTGGGGTTTATCGCATGGAGAAGTCAAGAGTGTCCCGTAGAATGTCTATGGAGTTCACGATTGCACAGGCCAACAAGTTCTCTCAGTTCAAAACTATCTGGTTCCCGTACAATATGGACTGGCGCGGACGTGTCTACGCTATCCCTATGTTTAACCC 
fPS-89          TGAGGTCTACAGTGCGGTTAACATTGCACAAGATACAGCTTGGAAGATTAACAAGAAGGTTCTGGCAGTCGTCAATGAGATTGTTAACTGGAAGAACTGCCCTGTGAGTGACGTACCAAGCAGTGAGAAGGGCGAGTTGCCACAACGTCCAGATGATATAGACACTAACGCGATAGCTCTTAAGGCTTGGAAGAAAGAAGCCGTTGGGGTTTATCGCATGGAGAAGTCAAGAGTGTCCCGTAGAATGTCTATGGAGTTCACGATTGCACAGGCCAACAAGTTCTCTCAGTTCAAAACTATCTGGTTCCCGTACAATATGGACTGGCGCGGACGTGTCTACGCTATCCCTATGTTTAACCC 
fPS-54-ocr      TGAGGTCTACAGTGCGGTTAACATTGCACAAGATACAGCTTGGAAGATTAACAAGAAGGTTCTGGCAGTCGTCAATGAGATTGTTAACTGGAAGAACTGCCCTGTGAGTGACGTACCAAGCAGTGAGAAGGGCGAGTTGCCACAACGTCCAGATGATATAGACACTAACGCGATAGCTCTTAAGGCTTGGAAGAAAGAAGCCGTTGGGGTTTATCGCATGGAGAAGTCAAGAGTGTCCCGTAGAATGTCTATGGAGTTCACGATTGCACAGGCCAACAAGTTCTCTCAGTTCAAAACTATCTGGTTCCCGTACAATATGGACTGGCGCGGACGTGTCTACGCTATCCCTATGTTTAACCC 
fPS-59          TGAGGTCTACAGTGCGGTTAACATTGCACAAGATACAGCTTGGAAGATTAACAAGAAGGTTCTGGCAGTCGTCAACGAGATTGTTAACTGGAAGAACTGCCCTGTGAGTGACGTACCAAGCAGTGAGAAGGGCGAGTTGCCACAACGTCCAGATGATATGGACACTAACGAGATAGCTCTTAAGGCTTGGAAGAAAGAAGCCGCTGGGGTTTATCGCATGGAGAAGTCAAGAGTGTCCCGTAGAATGTCTATGGAGTTCACGATTGCACAGGCCAACAAGTTCTCTCAGTTCAAAACTATCTGGTTCCCGTACAATATGGACTGGCGCGGACGTGTCTACGCTATACCTATGTTTAACCC 
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fPS-50          GCAAGGCAACGATATGACCAAAGGGCTATTGACGTTGGCCCAAGGTAAGCCAATCGGTTTAGACGGTCTTTACTGGTTGAAAATACACGGTGCTAACACTGCTGGGGTTGATAAGGTTCCGTTCCCTGAGCGTATCAAATTCATTGAGGATAACCATGAGCATATCCTTGCAAGCGCAGCGGACCCATTAGGTTACACTTGGTGGGCTGAACAGGATTCACCATTCTGTTTCTTAGCGTTCTGCTTTGAGTATGCAGGGGTTGAACACCACGGCTTAAATTATAACTGTTCGTTACCGTTAGCATTCGATGGTTCTTGTTCAGGTATCCAGCACTTTTCCGCTATGCTCCGTGATGAAGT 
fPS-52          GCAAGGCAACGATATGACCAAAGGGCTATTGACGTTGGCCCAAGGTAAGCCAATCGGTTTAGACGGTCTTTACTGGTTGAAAATACACGGTGCTAACACTGCTGGGGTTGATAAGGTTCCGTTCCCTGAGCGTATCAAATTCATTGAGGATAACCATGAGCATATCCTTGCAAGCGCAGCGGACCCATTAGGTTACACTTGGTGGGCTGAACAGGATTCACCATTCTGTTTCTTAGCGTTCTGCTTTGAGTATGCAGGGGTTGAACACCACGGCTTAAATTATAACTGTTCGTTACCGTTAGCATTCGATGGTTCTTGTTCAGGTATCCAGCACTTTTCCGCTATGCTCCGTGATGAAGT 
fPS-21          GCAAGGCAACGATATGACCAAAGGGCTATTGACGTTGGCCCAAGGTAAGCCAATCGGTTTAGACGGTCTTTACTGGTTGAAAATACACGGTGCTAACACTGCTGGGGTTGATAAGGTTCCGTTCCCTGAGCGTATCAAATTCATTGAGGATAACCATGAGCATATCCTTGCAAGCGCAGCGGACCCATTAGGTTACACTTGGTGGGCTGAACAGGATTCACCATTCTGTTTCTTAGCGTTCTGCTTTGAGTATGCAGGGGTTGAACACCACGGCTTAAACTATAACTGTTCGTTACCGTTAGCATTCGATGGTTCTTGTTCAGGTATCCAGCACTTTTCCGCTATGCTCCGTGATGAAGT 
fPS-16          GCAAGGCAACGATATGACCAAAGGGCTATTGACGTTGGCCCAAGGTAAGCCAATCGGTTTAGACGGTCTTTACTGGTTGAAAATACACGGTGCTAACACTGCTGGGGTTGATAAGGTTCCGTTCCCTGAGCGTATCAAATTCATTGAGGATAACCATGAGCATATCCTTGCAAGCGCAGCGGACCCATTAGGTTACACTTGGTGGGCTGAACAGGATTCACCATTCTGTTTCTTAGCGTTCTGCTTTGAGTATGCAGGGGTTGAACACCACGGCTTAAACTATAACTGTTCGTTACCGTTAGCATTCGATGGTTCTTGTTCAGGTATCCAGCACTTTTCCGCTATGCTCCGTGATGAAGT 
fPS-9           GCAAGGCAACGATATGACCAAAGGGCTATTGACGTTGGCCCAAGGTAAGCCAATCGGTTTAGACGGTCTTTACTGGTTGAAAATACACGGTGCTAACACTGCTGGGGTTGATAAGGTTCCGTTCCCTGAGCGTATCAAATTCATTGAGGATAACCATGAGCATATCCTTGCAAGCGCAGCGGACCCATTAGGTTACACTTGGTGGGCTGAACAGGATTCACCATTCTGTTTCTTAGCGTTCTGCTTTGAGTATGCAGGGGTTGAACACCACGGCTTAAACTATAACTGTTCGTTACCGTTAGCATTCGATGGTTCTTGTTCAGGTATCCAGCACTTTTCCGCTATGCTCCGTGATGAAGT 
fPS-64          GCAAGGCAACGATATGACCAAAGGGCTATTGACGTTGGCCCAAGGTAAGCCAATCGGTTTAGACGGTCTTTACTGGTTGAAAATACACGGTGCTAACACTGCTGGGGTTGATAAGGTTCCGTTCCCTGAGCGTATCAAATTCATTGAGGATAACCATGAGCATATCCTTGCAAGCGCAGCGGACCCATTAGGTTACACTTGGTGGGCTGAACAGGATTCACCATTCTGTTTCTTAGCGTTCTGCTTTGAGTATGCAGGGGTTGAACACCACGGCTTAAACTATAACTGTTCGTTACCGTTAGCATTCGATGGTTCTTGTTCAGGTATCCAGCACTTTTCCGCTATGCTCCGTGATGAAGT 
fPS-10          GCAAGGCAACGATATGACCAAAGGGCTATTGACGTTGGCCCAAGGTAAGCCAATCGGTTTAGACGGTCTTTACTGGTTGAAAATACACGGTGCTAACACTGCTGGGGTTGATAAGGTTCCGTTCCCTGAGCGTATCAAATTCATTGAGGATAACCATGAGCATATCCTTGCAAGCGCAGCGGACCCATTAGGTTACACTTGGTGGGCTGAACAGGATTCACCATTCTGTTTCTTAGCGTTCTGCTTTGAGTATGCAGGGGTTGAACACCACGGCTTAAACTATAACTGTTCGTTACCGTTAGCATTCGATGGTTCTTGTTCAGGTATCCAGCACTTTTCCGCTATGCTCCGTGATGAAGT 
fPS-26          GCAAGGCAACGATATGACCAAAGGGCTATTGACGTTGGCCCAAGGTAAGCCAATCGGTTTAGACGGTCTTTACTGGTTGAAAATACACGGTGCTAACACTGCTGGGGTTGATAAGGTTCCGTTCCCTGAGCGTATCAAATTCATTGAGGATAACCATGAGCATATCCTTGCAAGCGCAGCGGACCCATTAGGTTACACTTGGTGGGCTGAACAGGATTCACCATTCTGTTTCTTAGCGTTCTGCTTTGAGTATGCAGGGGTTGAACACCACGGCTTAAACTATAACTGTTCGTTACCGTTAGCATTCGATGGTTCTTGTTCAGGTATCCAGCACTTTTCCGCTATGCTCCGTGATGAAGT 
fPS-19          GCAAGGCAACGATATGACCAAAGGGCTATTGACGTTGGCCCAAGGTAAGCCAATCGGTTTAGACGGTCTTTACTGGTTGAAAATACACGGTGCTAACACTGCTGGGGTTGATAAGGTTCCGTTCCCTGAGCGTATCAAATTCATTGAGGATAACCATGAGCATATCCTTGCAAGCGCAGCGGACCCATTAGGTTACACTTGGTGGGCTGAACAGGATTCACCATTCTGTTTCTTAGCGTTCTGCTTTGAGTATGCAGGGGTTGAACACCACGGCTTAAACTATAACTGTTCGTTACCATTAGCATTCGATGGTTCTTGTTCAGGTATCCAGCACTTTTCCGCTATGCTCCGTGATGAAGT 
fPS-7           GCAAGGCAACGATATGACCAAAGGGCTATTGACGTTGGCCCAAGGTAAGCCAATCGGTTTAGACGGTCTTTACTGGTTGAAAATACACGGTGCTAACACTGCTGGGGTTGATAAGGTTCCGTTCCCTGAGCGTATCAAATTCATTGAGGATAACCATGAGCATATCCTTGCAAGCGCAGCGGACCCATTAGGTTACACTTGGTGGGCTGAACAGGATTCACCATTCTGTTTCTTAGCGTTCTGCTTTGAGTATGCAGGGGTTGAACACCACGGCTTAAACTATAACTGTTCGTTACCGTTAGCATTCGATGGTTCTTGTTCAGGTATCCAGCACTTTTCCGCTATGCTCCGTGATGAAGT 
fPS-86          GCAAGGCAACGATATGACCAAAGGGCTATTGACGTTGGCCCAAGGTAAGCCAATCGGTTTAGACGGTCTTTACTGGTTGAAAATACACGGTGCTAACACTGCTGGGGTTGATAAGGTTCCGTTCCCTGAGCGTATCAAATTCATTGAGGATAACCATGAGCATATCCTTGCAAGCGCAGCGGACCCATTAGGTTACACTTGGTGGGCTGAACAGGATTCACCATTCTGTTTCTTAGCGTTCTGCTTTGAGTATGCAGGGGTTGAACACCACGGCTTAAACTATAACTGTTCGTTACCGTTAGCATTCGATGGTTCTTGTTCAGGTATCCAGCACTTTTCCGCTATGCTCCGTGATGAAGT 
fPS-53          GCAAGGCAACGATATGACCAAAGGGCTATTGACGTTGGCCCAAGGTAAGCCAATCGGTTTAGACGGTCTTTACTGGTTAAAAATACACGGTGCTAACACTGCTGGGGTTGATAAGGTTCCGTTCCCTGAGCGTATCAAATTCATTGAGGATAACCATGAGCATATCCTTGCAAGCGCAGCGGACCCATTAGGTTACACTTGGTGGGCTGAACAGGATTCACCATTCTGTTTCTTAGCGTTCTGCTTTGAGTATGCAGGGGTTGAACACCACGGCTTAAATTATAACTGTTCGTTACCATTAGCATTCGATGGTTCTTGTTCAGGTATCCAGCACTTTTCCGCTATGCTCCGTGATGAAGT 
fPS-85          GCAAGGCAACGATATGACCAAAGGGCTATTGACGTTGGCCCAAGGTAAGCCAATCGGTTTAGACGGTCTTTACTGGTTAAAAATACACGGTGCTAACACTGCTGGGGTTGATAAGGTTCCGTTCCCTGAGCGTATCAAATTCATTGAGGATAACCATGAGCATATCCTTGCAAGCGCAGCGGACCCATTAGGTTACACTTGGTGGGCTGAACAGGATTCACCATTCTGTTTCTTAGCGTTCTGCTTTGAGTATGCAGGGGTTGAACACCACGGCTTAAATTATAACTGTTCGTTACCATTAGCATTCGATGGTTCTTGTTCAGGTATCCAGCACTTTTCCGCTATGCTCCGTGATGAAGT 
fPS-89          GCAAGGCAACGATATGACCAAAGGGCTATTGACGTTGGCCCAAGGTAAGCCAATCGGTTTAGACGGTCTTTACTGGTTAAAAATACACGGTGCTAACACTGCTGGGGTTGATAAGGTTCCGTTCCCTGAGCGTATCAAATTCATTGAGGATAACCATGAGCATATCCTTGCAAGCGCAGCGGACCCATTAGGTTACACTTGGTGGGCTGAACAGGATTCACCATTCTGTTTCTTAGCGTTCTGCTTTGAGTATGCAGGGGTTGAACACCACGGCTTAAATTATAACTGTTCGTTACCATTAGCATTCGATGGTTCTTGTTCAGGTATCCAGCACTTTTCCGCTATGCTCCGTGATGAAGT 
fPS-54-ocr      GCAAGGCAACGATATGACCAAAGGGCTATTGACGTTGGCCCAAGGTAAGCCAATCGGTTTAGACGGTCTTTACTGGTTAAAAATACACGGTGCTAACACTGCTGGGGTTGATAAGGTTCCGTTCCCTGAGCGTATCAAATTCATTGAGGATAACCATGAGCATATCCTTGCAAGCGCAGCGGACCCATTAGGTTACACTTGGTGGGCTGAACAGGATTCACCATTCTGTTTCTTAGCGTTCTGCTTTGAGTATGCAGGGGTTGAACACCACGGCTTAAATTATAACTGTTCGTTACCATTAGCATTCGATGGTTCTTGTTCAGGTATCCAGCACTTTTCCGCTATGCTCCGTGATGAAGT 

fPS-59          GCAAGGCAACGATATGACCAAAGGGCTATTGACGTTGGCCCAAGGTAAGCCAATCGGTTTAGACGGTCTTTACTGGTTGAAAATACACGGTGCTAACACTGCTGGGGTCGATAAGGTTCCGTTCCATGAGCGTATCAAATTCATTGAGGAGAACCATGAGCACATCCTTGCAAGCGCAGCGGACCCATTAGGTTACACTTGGTGGGCTGAACAGGATTCACCATTCTGTTTCTTAGCGTTCTGCTTTGAGTATGCAGGGGTTGAACACCACGGCTTAAATTATAACTGTTCGTTACCGTTAGCATTCGATGGTTCTTGTTCAGGTATCCAGCACTTTTCCGCTATGCTCCGTGATGAAGT 
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fPS-50          AGGTGGAAAGGCGGTTAACCTGCTCCCGTCTGAAACAGTACAGGACATTTATAATATCGTAGCCGAACGTGTCAAAGAGATGCTACGCACTGACGCAATCAACGGGGAAGCAAACAATGTCGAAACGATTGTTGACAAGACAACTGGCGAAATCACTGAGCGCTTTAAGTTAGGCACAAAGGAGCTGGCAGAGCAATGGCTGGCCTTTGGTGTTAACCGTAGCGTTACTAAGCGGTCTGTCATGACGTTGGCTTATGGCTCCAAGGAGTACGGTTTCCGTGACCAAGTGTTAGAGGACACAATCAAACCAGCTATAGATAATGGTAAGGGTCTGATGTTCACTCAACCAAACCAAGCAGC 
fPS-52          AGGTGGAAAGGCGGTTAACCTGCTCCCGTCTGAAACAGTACAGGACATTTATAATATCGTAGCCGAACGTGTCAAAGAGATGCTACGCACTGACGCAATCAACGGGGAAGCAAACAATGTCGAAACGATTGTTGACAAGACAACTGGCGAAATCACTGAGCGCTTTAAGTTAGGCACAAAGGAGCTGGCAGAGCAATGGCTGGCCTTTGGTGTTAACCGTAGCGTTACTAAGCGGTCTGTCATGACGTTGGCTTATGGCTCCAAGGAGTACGGTTTCCGTGACCAAGTGTTAGAGGACACAATCAAACCAGCTATAGATAATGGTAAGGGTCTGATGTTCACTCAACCAAACCAAGCAGC 
fPS-21          AGGTGGAAAGGCGGTTAACCTGCTCCCGTCTGAAACAGTACAGGACATTTATAATATCGTAGCCGAACGTGTCAAAGAGATGCTACGCACTGACGCAATCAACGGGGAAGCAAACAGTGTCGAAACGATTGTTGACAAGACAACTGGCGAAATCACTGAGCGCTTTAAGTTAGGCACAAAGGAGCTGGCAGAGCAATGGCTGGCCTTTGGTGTTAACCGTAGCGTTACTAAGCGGTCTGTCATGACGTTGGCTTATGGTTCCAAAGAGTACGGTTTCCGTGACCAAGTGTTAGAGGACACAATCAAACCAGCTATAGATAATGGTAAGGGTCTGATGTTCACTCAACCAAACCAAGCAGC 
fPS-16          AGGTGGAAAGGCGGTTAACCTGCTCCCGTCTGAAACAGTACAGGACATTTATAATATCGTAGCCGAACGTGTCAAAGAGATGCTACGCACTGACGCAATCAACGGGGAAGCAAACAGTGTCGAAACGATTGTTGACAAGACAACTGGCGAAATCACTGAGCGCTTTAAGTTAGGCACAAAGGAGCTGGCAGAGCAATGGCTGGCCTTTGGTGTTAACCGTAGCGTTACTAAGCGGTCTGTCATGACGTTGGCTTATGGTTCCAAAGAGTACGGTTTCCGTGACCAAGTGTTAGAGGACACAATCAAACCAGCTATAGATAATGGTAAGGGTCTGATGTTCACTCAACCAAACCAAGCAGC 
fPS-9           AGGTGGAAAGGCGGTTAACCTGCTCCCGTCTGAAACAGTACAGGACATTTATAATATCGTAGCCGAACGTGTCAAAGAGATGCTACGCACTGACGCAATCAACGGGGAAGCAAACAGTGTCGAAACGATTGTTGACAAGACAACTGGCGAAATCACTGAGCGCTTTAAGTTAGGCACAAAGGAGCTGGCAGAGCAATGGCTGGCCTTTGGTGTTAACCGTAGCGTTACTAAGCGGTCTGTCATGACGTTGGCTTATGGTTCCAAAGAGTACGGTTTCCGTGACCAAGTGTTAGAGGACACAATCAAACCAGCTATAGATAATGGTAAGGGTCTGATGTTCACTCAACCAAACCAAGCAGC 
fPS-64          AGGTGGAAAGGCGGTTAACCTGCTCCCGTCTGAAACAGTACAGGACATTTATAATATCGTAGCCGAACGTGTCAAAGAGATGCTACGCACTGACGCAATCAACGGGGAAGCAAACAGTGTCGAAACGATTGTTGACAAGACAACTGGCGAAATCACTGAGCGCTTTAAGTTAGGCACAAAGGAGCTGGCAGAGCAATGGCTGGCCTTTGGTGTTAACCGTAGCGTTACTAAGCGGTCTGTCATGACGTTGGCTTATGGTTCCAAAGAGTACGGTTTCCGTGACCAAGTGTTAGAGGACACAATCAAACCAGCTATAGATAATGGTAAGGGTCTGATGTTCACTCGACCAAACCAAGCAGC 
fPS-10          AGGTGGAAAGGCGGTTAACCTGCTCCCGTCTGAAACAGTACAGGACATTTATAATATCGTAGCCGAACGTGTCAAAGAGATGCTACGCACTGACGCAATCAACGGGGAAGCAAACAGTGTCGAAACGATTGTTGACAAGACAACTGGCGAAATCACTGAGCGCTTTAAGTTAGGCACAAAGGAGCTGGCAGAGCAATGGCTGGCCTTTGGTGTTAACCGTAGCGTTACTAAGCGGTCTGTCATGACGTTGGCTTATGGTTCCAAAGAGTACGGTTTCCGTGACCAAGTGTTAGAGGACACAATCAAACCAGCTATAGATAATGGTAAGGGTCTGATGTTCACTCAACCAAACCAAGCAGC 
fPS-26          AGGTGGAAAGGCGGTTAACCTGCTCCCGTCTGAAACAGTACAGGACATTTATAATATCGTAGCCGAACGTGTCAAAGAGATGCTACGCACTGACGCAATCAACGGGGAAGCAAACAGTGTCGAAACGATTGTTGACAAGACAACTGGCGAAATCACTGAGCGCTTTAAGTTAGGCACAAAGGAGCTGGCAGAGCAATGGCTGGCCTTTGGTGTTAACCGTAGCGTTACTAAGCGGTCTGTCATGACGTTGGCTTATGGTTCCAAAGAGTACGGTTTCCGTGACCAAGTGTTAGAGGACACAATCAAACCAGCTATAGATAATGGTAAGGGTCTGATGTTCACTCAACCAAACCAAGCAGC 
fPS-19          AGGTGGAAAGGCGGTTAACCTGCTCCCGTCTGAAACAGTACAGGACATTTATAATATCGTAGCCGAACGTGTCAAAGAGATGCTACGCACTGACGCAATCAACGGGGAAGCAAACAGTGTCGAAACGATTGTTGACAAGACAACTGGCGAAATCACTGAGCGCTTTAAGTTAGGCACAAAGGAGCTGGCAGAGCAATGGCTGGCCTTTGGTGTTAACCGTAGCGTTACTAAGCGGTCTGTCATGACGTTGGCTTATGGTTCCAAAGAGTACGGTTTCCGTGACCAAGTGTTAGAGGACACAATCAAACCAGCTATAGATAATGGTAAGGGTCTGATGTTCACTCAACCAAACCAAGCAGC 
fPS-7           AGGTGGAAAGGCGGTTAACCTGCTCCCGTCTGAAACAGTACAGGACATTTATAATATCGTAGCCGAACGTGTCAAAGAGATGCTACGCACTGACGCAATCAACGGGGAAGCAAACAGTGTCGAAACGATTGTTGACAAGACAACTGGCGAAATCACTGAGCGCTTTAAGTTAGGCACAAAGGAGCTGGCAGAGCAATGGCTGGCCTTTGGTGTTAACCGTAGCGTTACTAAGCGGTCTGTCATGACGTTGGCTTATGGTTCCAAAGAGTACGGTTTCCGTGACCAAGTGTTAGAGGACACAATCAAACCAGCTATAGATAATGGTAAGGGTCTGATGTTCACTCAACCAAACCAAGCAGC 
fPS-86          AGGTGGAAAGGCGGTTAACCTGCTCCCGTCTGAAACAGTACAGGACATTTATAATATCGTAGCCGAACGTGTCAAAGAGATGCTACGCACTGACGCAATCAACGGGGAAGCAAACAGTGTCGAAACGATTGTTGACAAGACAACTGGCGAAATCACTGAGCGCTTTAAGTTAGGCACAAAGGAGCTGGCAGAGCAATGGCTGGCCTTTGGTGTTAACCGTAGCGTTACTAAGCGGTCTGTCATGACGTTGGCTTATGGTTCCAAAGAGTACGGTTTCCGTGACCAAGTGTTAGAGGACACAATCAAACCAGCTATAGATAATGGTAAGGGTCTGATGTTCACTCAACCAAACCAAGCAGC 
fPS-53          AGGTGGAAAGGCGGTTAACCTGCTCCCGTCTGAAACAGTACAGGACATTTATAATATCGTAGCCGAACGTGTCAAAGAGATGCTACGCACTGACGCAATCAACGGGGAAGCAAACAGTGTCGAAACGATTGTTGACAAGACAACTGGCGAAATCACTGAGCGCTTTAAGTTAGGCACAAAGGAGCTGGCAGAGCAATGGCTGGCCTTTGGTGTTAACCGTAGCGTTACTAAGCGGTCTGTCATGACGTTGGCTTATGGCTCCAAGGAGTACGGTTTCCGTGACCAAGTGTTAGAGGACACAATCAAACCAGCTATAGATAATGGTAAGGGTCTGATGTTCACTCAACCAAACCAAGCAGC 
fPS-85          AGGTGGAAAGGCGGTTAACCTGCTCCCGTCTGAAACAGTACAGGACATTTATAATATCGTAGCCGAACGTGTCAAAGAGATGCTACGCACTGACGCAATCAACGGGGAAGCAAACAGTGTCGAAACGATTGTTGACAAGACAACTGGCGAAATCACTGAGCGCTTTAAGTTAGGCACAAAGGAGCTGGCAGAGCAATGGCTGGCCTTTGGTGTTAACCGTAGCGTTACTAAGCGGTCTGTCATGACGTTGGCTTATGGCTCCAAGGAGTACGGTTTCCGTGACCAAGTGTTAGAGGACACAATCAAACCAGCTATAGATAATGGTAAGGGTCTGATGTTCACTCAACCAAACCAAGCAGC 
fPS-89          AGGTGGAAAGGCGGTTAACCTGCTCCCGTCTGAAACAGTACAGGACATTTATAATATCGTAGCCGAACGTGTCAAAGAGATGCTACGCACTGACGCAATCAACGGGGAAGCAAACAGTGTCGAAACGATTGTTGACAAGACAACTGGCGAAATCACTGAGCGCTTTAAGTTAGGCACAAAGGAGCTGGCAGAGCAATGGCTGGCCTTTGGTGTTAACCGTAGCGTTACTAAGCGGTCTGTCATGACGTTGGCTTATGGCTCCAAGGAGTACGGTTTCCGTGACCAAGTGTTAGAGGACACAATCAAACCAGCTATAGATAATGGTAAGGGTCTGATGTTCACTCAACCAAACCAAGCAGC 
fPS-54-ocr      AGGTGGAAAGGCGGTTAACCTGCTCCCGTCTGAAACAGTACAGGACATTTATAATATCGTAGCCGAACGTGTCAAAGAGATGCTACGCACTGACGCAATCAACGGGGAAGCAAACAGTGTCGAAACGATTGTTGACAAGACAACTGGCGAAATCACTGAGCGCTTTAAGTTAGGCACAAAGGAGCTGGCAGAGCAATGGCTGGCCTTTGGTGTTAACCGTAGCGTTACTAAGCGGTCTGTCATGACGTTGGCTTATGGCTCCAAGGAGTACGGTTTCCGTGACCAAGTGTTAGAGGACACAATCAAACCAGCTATAGATAATGGTAAGGGTCTGATGTTCACTCAACCAAACCAAGCAGC 
fPS-59          AGGTGGAAAGGCGGTTAACCTACTCCCGTCTGAAACAGTACAGGACATTTATAATATCGTAGCCGAACGTGTCAAAGAGATGCTACGCACTGACGCAATCAACGGGGAAGCAAACAGTGTCGAAACGATTGTTGACAAGACAACTGGCGAAATCACTGAGCGCTTTAAGTTAGGCACAAAGGAGCTGGCAGAGCAATGGCTGGCCTTTGGTGTTAACCGTAGCGTTACTAAGCGGTCTGTCATGACGTTGGCTTACGGTTCCAAAGAGTACGGTTTCCGTGACCAAGTATTAGAGGACACAATCAAACCAGCTATCGATAACGGTAAGGGTCTGATGTTCACTCAACCAAACCAAGCAGC 
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fPS-50          CGGATACATGGCAAAGCTAATCTGGGAAGCGGTGAGTGTCACTGTAGTTGCTGCTGTTGAGGCTATGAACTGGCTCAAGTCTGCTGCTAAACTGCTGGCTGCTGAGGTCAAGGACAAAAAGACCAAGGCGGTTCTACGTAAGCGCTGCGCTGTGCACTGGACGACTCCAGACGGGTTCCCTGTGTGGCAGGAATACAAGAAGCCTGTACAAACCCGCCTGAACTTAATGTTCCTCGGTCAGATTCGCTTGCAGCCCACAGTCAATACTAACCGCGACAACGGGATTGATGCACGTAAGCAAGAGTCAGGCATTGCACCTAACTTTGTTCACTCAATGGACGGCTCACACTTACGTCAGAC 
fPS-52          CGGATACATGGCAAAGCTAATCTGGGAAGCGGTGAGTGTCACTGTAGTTGCTGCTGTTGAGGCTATGAACTGGCTCAAGTCTGCTGCTAAACTGCTGGCTGCTGAGGTCAAGGACAAAAAGACCAAGGCGGTTCTACGTAAGCGCTGCGCTGTGCACTGGACGACTCCAGACGGGTTCCCTGTGTGGCAGGAATACAAGAAGCCTGTACAAACCCGCCTGAACTTAATGTTCCTCGGTCAGATTCGCTTGCAGCCCACAGTCAATACTAACCGCGACAACGGGATTGATGCACGTAAGCAAGAGTCAGGCATTGCACCTAACTTTGTTCACTCAATGGACGGCTCACACTTACGTCAGAC 
fPS-21          CGGATACATGGCAAAGCTAATCTGGGAAGCGGTGAGTGTCACTGTAGTTGCTGCTGTTGAGGCTATGAACTGGCTCAAGTCTGCTGCTAAGCTGCTGGCTGCTGAGGTCAAGGACAAAAAGACCAAGGCGGTTCTACGTAAGCGCTGCGCTGTGCACTGGACGACTCCAGACGGGTTCCCTGTGTGGCAGGAATACAAGAAGCCTGTACAAACCCGCCTGAACTTAATGTTCCTCGGTCAGATTCGCTTGCAGCCCACAGTCAATACTAACCGCGACAACGGGATTGATGCACGTAAGCAAGAGTCAGGCATTGCACCTAACTTTGTTCACTCAATGGACGGCTCACACTTACGTCAGAC 
fPS-16          CGGATACATGGCAAAGCTAATCTGGGAAGCGGTGAGTGTCACTGTAGTTGCTGCTGTTGAGGCTATGAACTGGCTCAAGTCTGCTGCTAAGCTGCTGGCTGCTGAGGTCAAGGACAAAAAGACCAAGGCGGTTCTACGTAAGCGCTGCGCTGTGCACTGGACGACTCCAGACGGGTTCCCTGTGTGGCAGGAATACAAGAAGCCTGTACAAACCCGCCTGAACTTAATGTTCCTCGGTCAGATTCGCTTGCAGCCCACAGTCAATACTAACCGCGACAACGGGATTGATGCACGTAAGCAAGAGTCAGGCATTGCACCTAACTTTGTTCACTCAATGGACGGCTCACACTTACGTCAGAC 
fPS-9           CGGATACATGGCAAAGCTAATCTGGGAAGCGGTGAGTGTCACTGTAGTTGCTGCTGTTGAGGCTATGAACTGGCTCAAGTCTGCTGCTAAGCTGCTGGCTGCTGAGGTCAAGGACAAAAAGACCAAGGCGGTTCTACGTAAGCGCTGCGCTGTGCACTGGACGACTCCAGACGGGTTCCCTGTGTGGCAGGAATACAAGAAGCCTGTACAAACCCGCCTGAACTTAATGTTCCTCGGTCAGATTCGCTTGCAGCCCACAGTCAATACTAACCGCGACAACGGGATTGATGCACGTAAGCAAGAGTCAGGCATTGCACCTAACTTTGTTCACTCAATGGACGGCTCACACTTACGTCAGAC 
fPS-64          CGGATACATGGCAAAGCTAATCTGGGAAGCGGTGAGTGTCACTGTAGTTGCTGCTGTTGAGGCTATGAACTGGCTCAAGTCTGCTGCTAAGCTGCTGGCTGCTGAGGTCAAGGACAAAAAGACCAAGGTGGTTCTACGTAAGCGCTGCGCTGTGCACTGGACGACTCCAGACGGGTTCCCTGTGTGGCAGGAATACAAGAAGCCTGTACAAACCCGCCTGAACTTAATGTTCCTCGGTCAGATTCGCTTGCAGCCCACAGTCAATACTAACCGCGACAACGGGATTGATGCACGTAAGCAAGAGTCAGGCATTGCACCTAACTTTGTTCACTCAATGGACGGCTCACACTTACGTCAGAC 
fPS-10          CGGATACATGGCAAAGCTAATCTGGGAAGCGGTGAGTGTCACTGTAGTTGCTGCTGTTGAGGCTATGAACTGGCTCAAGTCTGCTGCTAAGCTGCTGGCTGCTGAGGTCAAGGACAAAAAGACCAAGGCGGTTCTACGTAAGCGCTGCGCTGTGCACTGGACGACTCCAGACGGGTTCCCTGTGTGGCAGGAATACAAGAAGCCTGTACAAACCCGCCTGAACTTAATGTTCCTCGGTCAGATTCGCTTGCAGCCCACAGTCAATACTAACCGCGACAACGGGATTGATGCACGTAAGCAAGAGTCAGGCATTGCACCTAACTTTGTTCACTCAATGGACGGCTCACACTTACGTCAGAC 
fPS-26          CGGATACATGGCAAAGCTAATCTGGGAAGCGGTGAGTGTCACTGTAGTTGCTGCTGTTGAGGCTATGAACTGGCTCAAGTCTGCTGCTAAGCTGCTGGCTGCTGAGGTCAAGGACAAAAAGACCAAGGTGGTTCTACGTAAGCGCTGCGCTGTGCACTGGACGACTCCAGACGGGTTCCCTGTGTGGCAGGAATACAAGAAGCCTGTACAAACCCGCCTGAACTTAATGTTCCTCGGTCAGATTCGCTTGCAGCCCACAGTCAATACTAACCGCGACAACGGGATTGATGCACGTAAGCAAGAGTCAGGCATTGCACCTAACTTTGTTCACTCAATGGACGGCTCACACTTACGTCAGAC 
fPS-19          CGGATACATGGCAAAGCTAATCTGGGAAGCGGTGAGTGTCACTGTAGTTGCTGCTGTTGAGGCTATGAACTGGCTCAAGTCTGCTGCTAAGCTGCTGGCTGCTGAGGTCAAGGACAAAAAGACCAAGGCGGTTCTACGTAAGCGCTGCGCTGTGCACTGGACGACTCCAGACGGGTTCCCTGTGTGGCAGGAATACAAGAAGCCTGTACAAACCCGCCTGAACTTAATGTTCCTCGGTCAGATTCGCTTGCAGCCCACAGTCAATACTAACCGCGACAACGGGATTGATGCACGTAAGCAAGAGTCAGGCATTGCACCTAACTTTGTTCACTCAATGGACGGCTCACACTTACGTCAGAC 
fPS-7           CGGATACATGGCAAAGCTAATCTGGGAAGCGGTGAGTGTCACTGTAGTTGCTGCTGTTGAGGCTATGAACTGGCTCAAGTCTGCTGCTAAGCTGCTGGCTGCTGAGGTCAAGGACAAAAAGACCAAGGCGGTTCTACGTAAGCGCTGCGCTGTGCACTGGACGACTCCAGACGGGTTCCCTGTGTGGCAGGAATACAAGAAGCCTGTACAAACCCGCCTGAACTTAATGTTCCTCGGTCAGATTCGCTTGCAGCCCACAGTCAATACTAACCGCGACAACGGGATTGATGCACGTAAGCAAGAGTCAGGCATTGCACCTAACTTTGTTCACTCAATGGACGGCTCACACTTACGTCAGAC 
fPS-86          CGGATACATGGCAAAGCTAATCTGGGAAGCGGTGAGTGTCACTGTAGTTGCTGCTGTTGAGGCTATGAACTGGCTCAAGTCTGCTGCTAAGCTGCTGGCTGCTGAGGTCAAGGACAAAAAGACCAAGGCGGTTCTACGTAAGCGCTGCGCTGTGCACTGGACGACTCCAGACGGGTTCCCTGTGTGGCAGGAATACAAGAAGCCTGTACAAACCCGCCTGAACTTAATGTTCCTCGGTCAGATTCGCTTGCAGCCCACAGTCAATACTAACCGCGACAACGGGATTGATGCACGTAAGCAAGAGTCAGGCATTGCACCTAACTTTGTTCACTCAATGGACGGCTCACACTTACGTCAGAC 
fPS-53          CGGATACATGGCAAAGTTAATCTGGGAAGCGGTGAGTGTCACTGTAGTTGCTGCTGTTGAGGCTATGAACTGGCTCAAGTCTGCTGCTAAACTGCTGGCTGCTGAGGTCAAGGACAAAAAGACCAAGGCGGTTCTACGTAAGCGCTGCGCTGTGCACTGGACGACTCCAGACGGGTTCCCTGTGTGGCAGGAATACAAGAAGCCTGTACAAACCCGCCTGAACTTAATGTTCCTCGGTCAGATTCGCTTGCAGCCCACAGTCAATACTAACCGCAACAACGGGATTGATGCACGTAAGCAAGAGTCAGGCATTGCACCTAACTTTGTTCACTCAATGGACGGCTCACACTTACGTCAGAC 
fPS-85          CGGATACATGGCAAAGTTAATCTGGGAAGCGGTGAGTGTCACTGTAGTTGCTGCTGTTGAGGCTATGAACTGGCTCAAGTCTGCTGCTAAACTGCTGGCTGCTGAGGTCAAGGACAAAAAGACCAAGGCGGTTCTACGTAAGCGCTGCGCTGTGCACTGGACGACTCCAGACGGGTTCCCTGTGTGGCAGGAATACAAGAAGCCTGTACAAACCCGCCTGAACTTAATGTTCCTCGGTCAGATTCGCTTGCAGCCCACAGTCAATACTAACCGCAACAACGGGATTGATGCACGTAAGCAAGAGTCAGGCATTGCACCTAACTTTGTTCACTCAATGGACGGCTCACACTTACGTCAGAC 
fPS-89          CGGATACATGGCAAAGTTAATCTGGGAAGCGGTGAGTGTCACTGTAGTTGCTGCTGTTGAGGCTATGAACTGGCTCAAGTCTGCTGCTAAACTGCTGGCTGCTGAGGTCAAGGACAAAAAGACCAAGGCGGTTCTACGTAAGCGCTGCGCTGTGCACTGGACGACTCCAGACGGGTTCCCTGTGTGGCAGGAATACAAGAAGCCTGTACAAACCCGCCTGAACTTAATGTTCCTCGGTCAGATTCGCTTGCAGCCCACAGTCAATACTAACCGCAACAACGGGATTGATGCACGTAAGCAAGAGTCAGGCATTGCACCTAACTTTGTTCACTCAATGGACGGCTCACACTTACGTCAGAC 
fPS-54-ocr      CGGATACATGGCAAAGTTAATCTGGGAAGCGGTGAGTGTCACTGTAGTTGCTGCTGTTGAGGCTATGAACTGGCTCAAGTCTGCTGCTAAACTGCTGGCTGCTGAGGTCAAGGACAAAAAGACCAAGGCGGTTCTACGTAAGCGCTGCGCTGTGCACTGGACGACTCCAGACGGGTTCCCTGTGTGGCAGGAATACAAGAAGCCTGTACAAACCCGCCTGAACTTAATGTTCCTCGGTCAGATTCGCTTGCAGCCCACAGTCAATACTAACCGCAACAACGGGATTGATGCACGTAAGCAAGAGTCAGGCATTGCACCTAACTTTGTTCACTCAATGGACGGCTCACACTTACGTCAGAC 
fPS-59          CGGATATATGGCAAAGCTAATCTGGGAAGCGGTGAGTGTCACTGTAGTTGCTGCTGTTGAGGCTATGAACTGGCTCAAGTCTGCTGCTAAACTGCTGGCTGCTGAGGTCAAGGACAAAAAGACCAAGGCGATTCTACGTAAGCGCTGCGCTGTGCACTGGACGACTCCAGACGGGTTCCCTGTGTGGCAGGAATACAAGAAGCCTGTACAAACCCGCCTGAACTTAATGTTCCTCGGTCAGATTCGCTTGCAGCCTACAGTCAATACTAACCGCGACAACGGGATTGATGCACGTAAGCAAGAGTCAGGCATTGCACCTAACTTTGTTCACTCAATGGACGGCTCACACTTACGTCAAAC 
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fPS-50          AGTAAACAAAGCGCACTCTTACGGGGTCAAGTCGTTTGCACTGATTCATGACTCATTCGGCACTATCCCAGCGGATGCGGGTCTACTGTTTAAGGCAGTCCGTGAGACTCTTGTTGATACCTACGAGGATAACGATGTACTGGCAGATTTCTATGAGCAGTTCGCGGACCAGTTGCATGAAAGCCAGTTAGACAAGATGCCAGCAATGCCAGCAAAAGGTAATCTGGACCTGCAAGAAATCCTTAAGAGTGATTTTGCTTTTGCTTGATAGGATTTAATAGAACTCACTATTGGGAGCCTATGAGGTTCCATTAACTTTAAGATACTTTAAGATAACTCTAAGAGGCACAATCTATGACT 
fPS-52          AGTAAACAAAGCGCACTCTTACGGGGTCAAGTCGTTTGCACTGATTCATGACTCATTCGGCACTATCCCAGCGGATGCGGGTCTACTGTTTAAGGCAGTCCGTGAGACTCTTGTTGATACCTACGAGGATAACGATGTACTGGCAGATTTCTATGAGCAGTTCGCGGACCAGTTGCATGAAAGCCAGTTAGACAAGATGCCAGCAATGCCAGCAAAAGGTAATCTGGACCTGCAAGAAATCCTTAAGAGTGATTTTGCTTTTGCTTGATAGGATTTAATAGAACTCACTATTGGGAGCCTATGAGGTTCCATTAACTTTAAGATACTTTAAGATAACTCTAAGAGGCACAATCTATGACT 
fPS-21          AGTAAACAAAGCGCACTCTTACGGGGTCAAGTCGTTTGCACTGATTCATGACTCATTCGGCACTATCCCAGCGGATGCGGGTCTACTGTTTAAGGCAGTCCGTGAGACTCTTGTTGATACCTACGAGGATAACGATGTACTGGCAGATTTCTATGAGCAGTTCGCGGACCAGTTGCATGAAAGCCAGTTAGACAAGATGCCAGCAATGCCAGCAAAAGGTAATCTGGACCTGCAAGAAATCCTTAAGAGTGACTTTGCTTTTGCTTGATAGGATTTAATAGAACTCACTATTGGGAGCCTATGAGGTTCCATTAACTTTAAGATACTTTAAGATAACTCTAAGAGGCACAATCTATGACT 
fPS-16          AGTAAACAAAGCGCACTCTTACGGGGTCAAGTCGTTTGCACTGATTCATGACTCATTCGGCACTATCCCAGCGGATGCGGGTCTACTGTTTAAGGCAGTCCGTGAGACTCTTGTTGATACCTACGAGGATAACGATGTACTGGCAGATTTCTATGAGCAGTTCGCGGACCAGTTGCATGAAAGCCAGTTAGACAAGATGCCAGCAATGCCAGCAAAAGGTAATCTGGACCTGCAAGAAATCCTTAAGAGTGACTTTGCTTTTGCTTGATAGGATTTAATAGAACTCACTATTGGGAGCCTATGAGGTTCCATTAACTTTAAGATACTTTAAGATAACTCTAAGAGGCACAATCTATGACT 
fPS-9           AGTAAACAAAGCGCACTCTTACGGGGTCAAGTCGTTTGCACTGATTCATGACTCATTCGGCACTATCCCAGCGGATGCGGGTCTACTGTTTAAGGCAGTCCGTGAGACTCTTGTTGATACCTACGAGGATAACGATGTACTGGCAGATTTCTATGAGCAGTTCGCGGACCAGTTGCATGAAAGCCAGTTAGACAAGATGCCAGCAATGCCAGCAAAAGGTAATCTGGACCTGCAAGAAATCCTTAAGAGTGACTTTGCTTTTGCTTGATAGGATTTAATAGAACTCACTATTGGGAGCCTATGAGGTTCCATTAACTTTAAGATACTTTAAGATAACTCTAAGAGGCACAATCTATGACT 
fPS-64          AGTAAACAAAGCGCACTCTTACGGGGTCAAGTCGTTTGCACTGATTCATGACTCATTCGGCACTATCCCAGCGGATGCGGGTCTACTGTTTAAGGCAGTCCGTGAGACTCTTGTTGATACCTACGAGGATAACGATGTACTGGCAGATTTCTATGAGCAGTTCGCGGACCAGTTGCATGAAAGCCAGTTAGACAAGATGCCAGCAATGCCAGCAAAAGGTAATCTGGACCTGCAAGAAATCCTTAAGAGTGACTTTGCTTTTGCTTGATAGGATTTAATAGAACTCACTATTGGGAGCCTATGAGGTTCCATTAACTTTAAGATACTTTAAGATAACTCTAAGAGGCACAATCTATGACT 
fPS-10          AGTAAACAAAGCGCACTCTTACGGGGTCAAGTCGTTTGCACTGATTCATGACTCATTCGGCACTATCCCAGCGGATGCGGGTCTACTGTTTAAGGCAGTCCGTGAGACTCTTGTTGATACCTACGAGGATAACGATGTACTGGCAGATTTCTATGAGCAGTTCGCGGACCAGTTGCATGAAAGCCAGTTAGACAAGATGCCAGCAATGCCAGCAAAAGGTAATCTGGACCTGCAAGAAATCCTTAAGAGTGACTTTGCTTTTGCTTGATAGGATTTAATAGAACTCACTATTGGGAGCCTATGAGGTTCCATTAACTTTAAGATACTTTAAGATAACTCTAAGAGGCACAATCTATGACT 
fPS-26          AGTAAACAAAGCGCACTCTTACGGGGTCAAGTCGTTTGCACTGATTCATGACTCATTCGGCACTATCCCAGCGGATGCGGGTCTACTGTTTAAGGCAGTCCGTGAGACTCTTGTTGATACCTACGAGGATAACGATGTACTGGCAGATTTCTATGAGCAGTTCGCGGACCAGTTGCATGAAAGCCAGTTAGACAAGATGCCAGCAATGCCAGCAAAAGGTAATCTGGACCTGCAAGAAATCCTTAAGAGTGACTTTGCTTTTGCTTGATAGGATTTAATAGAACTCACTATTGGGAGCCTATGAGGTTCCATTAACTTTAAGATACTTTAAGATAACTCTAAGAGGCACAATCTATGACT 
fPS-19          AGTAAACAAAGCGCACTCTTACGGGGTCAAGTCGTTTGCACTGATTCATGACTCATTCGGCACTATCCCAGCGGATGCGGGTCTACTGTTTAAGGCAGTCCGTGAGACTCTTGTTGATACCTACGAGGATAACGATGTACTGGCAGATTTCTATGAGCAGTTCGCGGACCAGTTGCATGAAAGCCAGTTAGACAAGATGCCAGCAATGCCAGCAAAAGGTAATCTGGACCTGCAAGAAATCCTTAAGAGTGACTTTGCTTTTGCTTGATAGGATTTAATAGAACTCACTATTGGGAGCCTATGAGGTTCCATTAACTTTAAGATACTTTAAGATAACTCTAAGAGGCACAATCTATGACT 
fPS-7           AGTAAACAAAGCGCACTCTTACGGGGTCAAGTCGTTTGCACTGATTCATGACTCATTCGGCACTATCCCAGCGGATGCGGGTCTACTGTTTAAGGCAGTCCGTGAGACTCTTGTTGATACCTACGAGGATAACGATGTACTGGCAGATTTCTATGAGCAGTTCGCGGACCAGTTGCATGAAAGCCAGTTAGACAAGATGCCAGCAATGCCAGCAAAAGGTAATCTGGACCTGCAAGAAATCCTTAAGAGTGACTTTGCTTTTGCTTGATAGGATTTAATAGAACTCACTATTGGGAGCCTATGAGGTTCCATTAACTTTAAGATACTTTAAGATAACTCTAAGAGGCACAATCTATGACT 
fPS-86          AGTAAACAAAGCGCACTCTTACGGGGTCAAGTCGTTTGCACTGATTCATGACTCATTCGGCACTATCCCAGCGGATGCGGGTCTACTGTTTAAGGCAGTCCGTGAGACTCTTGTTGATACCTACGAGGATAACGATGTACTGGCAGATTTCTATGAGCAGTTCGCGGACCAGTTGCATGAAAGCCAGTTAGACAAGATGCCAGCAATGCCAGCAAAAGGTAATCTGGACCTGCAAGAAATCCTTAAGAGTGACTTTGCTTTTGCTTGATAGGATTTAATAGAACTCACTATTGGGAGCCTATGAGGTTCCATTAACTTTAAGATACTTTAAGATAACTCTAAGAGGCACAATCTATGACT 
fPS-53          AGTAAACAAAGCGCACTCTTACGGGGTCAAGTCGTTTGCACTGATTCATGACTCATTCGGCACTATCCCAGCGGATGCGGGTCTACTGTTTAAGGCAGTCCGTGAGACTCTTGTTGATACCTACGAGGATAACGATGTACTGGCAGATTTCTATGAGCAGTTCGCGGACCAGTTGCATGAAAGCCAGTTAGACAAGATGCCAGCAATGCCAGCAAAAGGTAATCTGGACCTGCAAGAAATCCTTAAGAGTGATTTTGCTTTTGCTTGATAGGAT-------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-85          AGTAAACAAAGCGCACTCTTACGGGGTCAAGTCGTTTGCACTGATTCATGACTCATTCGGCACTATCCCAGCGGATGCGGGTCTACTGTTTAAGGCAGTCCGTGAGACTCTTGTTGATACCTACGAGGATAACGATGTACTGGCAGATTTCTATGAGCAGTTCGCGGACCAGTTGCATGAAAGCCAGTTAGACAAGATGCCAGCAATGCCAGCAAAAGGTAATCTGGACCTGCAAGAAATCCTTAAGAGTGATTTTGCTTTTGCTTGATAGGAT-------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-89          AGTAAACAAAGCGCACTCTTACGGGGTCAAGTCGTTTGCACTGATTCATGACTCATTCGGCACTATCCCAGCGGATGCGGGTCTACTGTTTAAGGCAGTCCGTGAGACTCTTGTTGATACCTACGAGGATAACGATGTACTGGCAGATTTCTATGAGCAGTTCGCGGACCAGTTGCATGAAAGCCAGTTAGACAAGATGCCAGCAATGCCAGCAAAAGGTAATCTGGACCTGCAAGAAATCCTTAAGAGTGATTTTGCTTTTGCTTGATAGGAT-------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-54-ocr      AGTAAACAAAGCGCACTCTTACGGGGTCAAGTCGTTTGCACTGATTCATGACTCATTCGGCACTATCCCAGCGGATGCGGGTCTACTGTTTAAGGCAGTCCGTGAGACTCTTGTTGATACCTACGAGGATAACGATGTACTGGCAGATTTCTATGAGCAGTTCGCGGACCAGTTGCATGAAAGCCAGTTAGACAAGATGCCAGCAATGCCAGCAAAAGGTAATCTGGACCTGCAAGAAATCCTTAAGAGTGATTTTGCTTTTGCTTGATAGGAT-------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-59          GGTTAACAAAGCGCACTCTTACGGGGTCAAGTCGTTTGCACTGATTCATGACTCATTCGGTACTATCCCAGCGGATGCGGGTCTACTGTTTAAGGCAGTCCGTGAGACTCTTGTTGATACCTACGAGGACAACGATGTACTGGCAGATTTCTATGAGCAGTTCGCGGACCAGTTGCATGAAAGCCAGTTAGACAAGATGCCAGCGATGCCAGTAAAAGGTAATCTGGACCTGCAAGAAATCCTTAAGAGTGATTTTGCTTTTGCTTGATAGGAT-------------------------------------------------------------------------------------- 
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fPS-50          ATCATCACAATTATTTGCATCATGGTTACACTGTCTGCGTTAGTAACAACTTCGTGGTATCGCACCGGAAAGAATAACGAATTGGAACATGCTGTGGTGGCCCAGCGTAAGGCAGAGAATCAGCTCAATGCACTGGAGAACCAACTCAGAGAATCACAGAGACACTTCTCGATTACACACGATAATTGCACAGAGCTTCAATGTGATGTGAACAACAAGCGGTCAACCATATTACGCCAATAGGAAGAGGTTAGAGAGCTTAGAGATAACCTTAAGCGTCTGCGTGATGAGATTGGTCTACGCCATAAGCTGAAAGCCATTAAGTTTACTGCTCACGTACCTTGTATTGGATGGACTAAG 
fPS-52          ATCATCACAATTATTTGCATCATGGTTACACTGTCTGCGTTAGTAACAACTTCGTGGTATCGCACCGGAAAGAATAACGAATTGGAACATGCTGTGGTGGCCCAGCGTAAGGCAGAGAATCAGCTCAATGCACTGGAGAACCAACTCAGAGAATCACAGAGACACTTCTCGATTACACACGATAATTGCACAGAGCTTCAATGTGATGTGAACAACAAGCGGTCAACCATATTACGCCAATAGGAAGAGGTTAGAGAGCTTAGAGATAACCTTAAGCGTCTGCGTGATGAGATTGGTCTACGCCATAAGCTGAAAGCCATTAAGTTTACTGCTCACGTACCTTGTATTGGATGGACTAAG 
fPS-21          ATCATCACAATTATTTGCATCATGGTTACACTGTCTGCGTTAGTAACAACTTCGTGGTATCGCACCAGAAAGAAT--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-16          ATCATCACAATTATTTGCATCATGGTTACACTGTCTGCGTTAGTAACAACTTCGTGGTATCGCACCAGAAAGAAT--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-9           ATCATCACAATTATTTGCATCATGGTTACACTGTCTGCGTTAGTAACAACTTCGTGGTATCGCACCAGAAAGAAT--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-64          ATCATCACAATTATTTGCATCATGGTTACACTGTCTGCGTTAGTAACAACTTCGTGGTATCGCACCGGAAAGAAT--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-10          ATCATCACAATTATTTGCATCATGGTTACACTGTCTGCGTTAGTAACAACTTCGTGGTATCGCACCAGAAAGAAT--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-26          ATCATCACAATTATTTGCATCATGGTTACACTGTCTGCGTTAGTAACAACTTCGTGGTATCGCACCGGAAAGAAT--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-19          ATCATCACAATTATTTGCATCATGGTTACACTGTCTGCGTTAGTAACAACTTCGTGGTATCGCACCGGAAAGAAT--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-7           ATCATCACAATTATTTGCATCATGGTTACACTGTCTGCGTTAGTAACAACTTCGTGGTATCGCACCAGAAAGAAT--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-86          ATCATCACAATTATTTGCATCATGGTTACACTGTCTGCGTTAGTAACAACTTCGTGGTATCGCACCGGAAAGAAT--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-53          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-85          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-89          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-54-ocr      ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-59          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
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fPS-50          ACAGAGTTCAAACTCGGAGAAGGCCCATGCGGTCTCACAGTTGACCGCTTGAAGTGGAACGAGTTAGACGACCGTTATATCCTTACTCAATATCATACTGATGGTTCCCGCAAGGAATTTGAGTACCTTAAGACTGATATCGTAGGACGCATTGAGAAGTACCTTCACGATTAATACAACTCACTATTGAGAAACACAACCAACACTAACCATCACCACAAGGATATCATTATGAATCGCACCAACTTTGAACGTGTAGTTTCCACCAAGAACTCTAAGTCCCTTGAAGAACAAGCGAAGGGCCGCAAGTTTAATAAGACCAAGCGTGGTAACTCCGACAAACGTAACTGGCAGGAAGAG 
fPS-52          ACAGAGTTCAAACTCGGAGAAGGCCCATGCGGTCTCACAGTTGACCGCTTGAAGTGGAACGAGTTAGACGACCGTTATATCCTTACTCAATATCATACTGATGGTTCCCGCAAGGAATTTGAGTACCTTAAGACTGATATCGTAGGACGCATTGAGAAGTACCTTCACGATTAATACAACTCACTATTGAGAAACACAACCAACACTAACCATCACCACAAGGATATCATTATGAATCGCACCAACTTTGAACGTGTAGTTTCCACCAAGAACTCTAAGTCCCTTGAAGAACAAGCGAAGGGCCGCAAGTTTAATAAGACCAAGCGTGGTAACTCCGACAAACGTAACTGGCAGGAAGAG 
fPS-21          ---------------------------------------------------------AACGAGTTAGACGACCGTTATATCCTTACTCAATATCATACTGATGGTTCCCGCAAGGAATTTGAGTACCTTAAGACTGATATCGTAGGACGCATTGAGAAGTACCTTCACGATTAATACAACTCACTATTGAGAAACACAACCAACACTAACCATCACCACAAGGATATCATTATGAATCGCACCAACTTTGAACGTGTAGTTTCCACCAAGAACTCTAAGTCCCTTGAAGAACAAGCGAAGGGACGCAAGTTTAATAAGACCAAGCGTGGTAACTCCGACAAACGTAACTGGCAGGAAGAG 
fPS-16          ---------------------------------------------------------AACGAGTTAGACGACCGTTATATCCTTACTCAATATCATACTGATGGTTCCCGCAAGGAATTTGAGTACCTTAAGACTGATATCGTAGGACGCATTGAGAAGTACCTTCACGATTAATACAACTCACTATTGAGAAACACAACCAACACTAACCATCACCACAAGGATATCATTATGAATCGCACCAACTTTGAACGTGTAGTTTCCACCAAGAACTCTAAGTCCCTTGAAGAACAAGCGAAGGGACGCAAGTTTAATAAGACCAAGCGTGGTAACTCCGACAAACGTAACTGGCAGGAAGAG 
fPS-9           ---------------------------------------------------------AACGAGTTAGACGACCGTTATATCCTTACTCAATATCATACTGATGGTTCCCGCAAGGAATTTGAGTACCTTAAGACTGATATCGTAGGACGCATTGAGAAGTACCTTCACGATTAATACAACTCACTATTGAGAAACACAACCAACACTAACCATCACCACAAGGATATCATTATGAATCGCACCAACTTTGAACGTGTAGTTTCCACCAAGAACTCTAAGTCCCTTGAAGAACAAGCGAAGGGACGCAAGTTTAATAAGACCAAGCGTGGTAACTCCGACAAACGTAACTGGCAGGAAGAG 
fPS-64          ---------------------------------------------------------AACGAGTTAGACGACCGTTATATCCTTACTCAATATCATACTGATGGTTCCCGCAAGGAATTTGAGTACCTTAAGACTGATATCGTAGGACGTATTGAGAAGTACCTTCACGATTAATACAACTCACTATTGAGAAACACAACCAACACTAACCATCACCACAAGGATATCATTATGAATCGCACCAACTTTGAACGTGTAGTTTCCACCAAGAACTCTAAGTCCCTTGAAGAACAAGCGAAGGGCCGCAAGTTTAATAAGACCAAGCGTGGTAACTCCGACAAACGTAACTGGCAGGAAGAG 
fPS-10          ---------------------------------------------------------AACGAGTTAGACGACCGTTATATCCTTACTCAATATCATACTGATGGTTCCCGCAAGGAATTTGAGTACCTTAAGACTGATATCGTAGGACGCATTGAGAAGTACCTTCACGATTAATACAACTCACTATTGAGAAACACAACCAACACTAACCATCACCACAAGGATATCATTATGAATCGCACCAACTTTGAACGTGTAGTTTCCACCAAGAACTCTAAGTCCCTTGAAGAACAAGCGAAGGGACGCAAGTTTAATAAGACCAAGCGTGGTAACTCCGACAAACGTAACTGGCAGGAAGAG 
fPS-26          ---------------------------------------------------------AACGAGTTAGACGACCGTTATATCCTTACTCAATATCATACTGATGGTTCCCGCAAGGAATTTGAGTACCTTAAGACTGATATCGTAGGACGCATTGAGAAGTACCTTCACGATTAATACAACTCACTATTGAGAAACACAACCAACACTAACCATCACCACAAGGATATCATTATGAATCGCACCAACTTTGAACGTGTAGTTTCCACCAAGAACTCTAAGTCCCTTGAAGAACAAGCGAAGGGCCGCAAGTTTAATAAGACCAAGCGTGGTAACTCCGACAAACGTAACTGGCAGGAAGAG 
fPS-19          ---------------------------------------------------------AACGAGTTAGACGACCGTTATATCCTTACTCAATATCATACTGATGGTTCCCGCAAGGAATTTGAGTACCTTAAGACTGATATCGTAGGACGCATTGAGAAGTACCTTCACGATTAATACAACTCACTATTGAGAAACACAACCAACACTAACCATCACCACAAGGATATCATTATGAATCGCACCAACTTTGAACGTGTAGTTTCCACCAAGAACTCTAAGTCCCTTGAAGAACAAGCGAAGGGCCGCAAGTTTAATAAGACCAAGCGTGGTAACTCCGACAAACGTAACTGGCAGGAAGAG 
fPS-7           ---------------------------------------------------------AACGAGTTAGACGACCGTTATATCCTTACTCAATATCATACTGATGGTTCCCGCAAGGAATTTGAGTACCTTAAGACTGATATCGTAGGACGCATTGAGAAGTACCTTCACGATTAATACAACTCACTATTGAGAAACACAACCAACACTAACCATCACCACAAGGATATCATTATGAATCGCACCAACTTTGAACGTGTAGTTTCCACCAAGAACTCTAAGTCCCTTGAAGAACAAGCGAAGGGACGCAAGTTTAATAAGACCAAGCGTGGTAACTCCGACAAACGTAACTGGCAGGAAGAG 
fPS-86          ---------------------------------------------------------AACGAGTTAGACGACCGTTATATCCTTACTCAATATCATACTGATGGTTCCCGCAAGGAATTTGAGTACCTTAAGACTGATATCGTAGGACGCATTGAGAAGTACCTTCACGATTAATACAACTCACTATTGAGAAACACAACCAACACTAACCATCACCACAAGGATATCATTATGAATCGCACCAACTTTGAACGTGTAGTTTCCACCAAGAACTCTAAGTCCCTTGAAGAACAAGCGAAGGGCCGCAAGTTTAATAAGACCAAGCGTGGTAACTCCGACAAACGTAACTGGCAGGAAGAG 
fPS-53          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------TTAATACAACTCACTATTGAGAAACACAACCAACACTAACCATCACCACAAGGATATCATTATGAATCGCACCAACTTTGAACGTGTAGTTTCCACCAAGAACTCTAAGTCCCTTGAAGAACAAGCGAAGGGCCGCAAGTTTAATAAGACCAAACGTGGTAACTCCGACAAACGTAACTGGCAGGAAGAG 
fPS-85          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------TTAATACAACTCACTATTGAGAAACACAACCAACACTAACCATCACCACAAGGATATCATTATGAATCGCACCAACTTTGAACGTGTAGTTTCCACCAAGAACTCTAAGTCCCTTGAAGAACAAGCGAAGGGCCGCAAGTTTAATAAGACCAAACGTGGTAACTCCGACAAACGTAACTGGCAGGAAGAG 
fPS-89          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------TTAATACAACTCACTATTGAGAAACACAACCAACACTAACCATCACCACAAGGATATCATTATGAATCGCACCAACTTTGAACGTGTAGTTTCCACCAAGAACTCTAAGTCCCTTGAAGAACAAGCGAAGGGCCGCAAGTTTAATAAGACCAAACGTGGTAACTCCGACAAACGTAACTGGCAGGAAGAG 
fPS-54-ocr      --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------TTAATACAACTCACTATTGAGAAACACAACCAACACTAACCATCACCACAAGGATATCATTATGAATCGCACCAACTTTGAACGTGTAGTTTCCACCAAGAACTCTAAGTCCCTTGAAGAACAAGCGAAGGGCCGCAAGTTTAATAAGACCAAACGTGGTAACTCCGACAAACGTAACTGGCAGGAAGAG 
fPS-59          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------TTAATACAACTCACTATTGAGAAACACAACCAACACTAACCATCACCACAAGGATATCATTATGAATCGCACCAACTTTGAACGTGTAGTTTCCACCAAGAACTCTAAGTCCCTTGAAGAACAAGCGAAGGGCCGCAAGTTTAATAAAACAAAACGTGGCAACTCCGACAAACGTAACTGGCAGGAAGAG 
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fPS-50          GAATAAATCATGAGTAGATTAAACGGTTTCCCTACTCAGCCTGAGATGCATGACGCTTGGCGCTTAGGTCAGGAATCAACATATCTCAAACGCATAGCTGACCTTGGCGTCTACACTGTGTTTGATATACGTATCATGAGATTCATAACGTCTATTTATGAGCATGACGGTCGCTTCTTAGTTCAGAAAGAATTCTTAACGTCTGATGCTTTGACAATTTGTATCTGGATGCGTAAGGTTCTCAATGATTACCTAACGTGGAAATGATATGCACTGAGAGTTAAACTTAAGGTTCCTACGGGAGCCTTTGTGATTAACTTTTGATTATTAAATAACCAATAACACAAGGAACTACACTAT 
fPS-52          GAATAAATCATGAGTAGATTAAACGGTTTCCCTACTCAGCCTGAGATGCATGACGCTTGGCGCTTAGGTCAGGAATCAACATATCTCAAACGCATAGCTGACCTTGGCGTCTACACTGTGTTTGATATACGTATCATGAGATTCATAACGTCTATTTATGAGCATGACGGTCGCTTCTTAGTTCAGAAAGAATTCTTAACGTCTGATGCTTTGACAATTTGTATCTGGATGCGTAAGGTTCTCAATGATTACCTAACGTGGAAATGATATGCACTGAGAGTTAAACTTAAGGTTCCTACGGGAGCCTTTGTGATTAACTTTTGATTATTAAATAACCAATAACACAAGGAACTACACTAT 
fPS-21          GAATAAATCATGAGTAGATTAAACGGTTCCCCTACTCAGCCTGAGATGCATGACGCTTGGCGCTTAGGTCAGGAATCGACATATCTCAAACGCATAGCTGACCTTGGCGTCTACACTGTGTTTGATATACGTATCATGAGATTCATAACGTCTATTTATGAGCATGACGGTCGCTTCTTAGTTCAGAAAGAATTCTTAACGTCTGATGCTTTGACAATTTGTATCTGGATGCGTAAGGTTCTCAATGATTACCTAACGTGGAAATGATATGCACTGAGAGTTAAACTTAAGGTTCCTACGGGAGCCTTTGTGATTAACTTTTGATTATTAACTAACCAATAACACAAGGAACTACACTAT 
fPS-16          GAATAAATCATGAGTAGATTAAACGGTTCCCCTACTCAGCCTGAGATGCATGACGCTTGGCGCTTAGGTCAGGAATCGACATATCTCAAACGCATAGCTGACCTTGGCGTCTACACTGTGTTTGATATACGTATCATGAGATTCATAACGTCTATTTATGAGCATGACGGTCGCTTCTTAGTTCAGAAAGAATTCTTAACGTCTGATGCTTTGACAATTTGTATCTGGATGCGTAAGGTTCTCAATGATTACCTAACGTGGAAATGATATGCACTGAGAGTTAAACTTAAGGTTCCTACGGGAGCCTTTGTGATTAACTTTTGATTATTAACTAACCAATAACACAAGGAACTACACTAT 
fPS-9           GAATAAATCATGAGTAGATTAAACGGTTCCCCTACTCAGCCTGAGATGCATGACGCTTGGCGCTTAGGTCAGGAATCGACATATCTCAAACGCATAGCTGACCTTGGCGTCTACACTGTGTTTGATATACGTATCATGAGATTCATAACGTCTATTTATGAGCATGACGGTCGCTTCTTAGTTCAGAAAGAATTCTTAACGTCTGATGCTTTGACAATTTGTATCTGGATGCGTAAGGTTCTCAATGATTACCTAACGTGGAAATGATATGCACTGAGAGTTAAACTTAAGGTTCCTACTGGAGCCTTTGTGATTAACTTTTGATTATTAACTAACCAATAACACAAGGAACTACACTAT 
fPS-64          GAATAAATCATGAGTAGATTAAACGGTTCCCCTACTCAGCCTGAGATGCATGACGCTTGGCGCTTAGGTCAGGAATCGACATATCTCAAACGCATAGCTGACCTTGGCGTCTACACTGTGTTTGATATACGTATCATGAGATTCATAACGTCTATTTATGAGCATGACGGTCGCTTCTTAGTTCAGAAAGAATTCTTAACGTCTGATGCTTTGACAATTTGTATCTGGATGCGTAAGGTTCTCAATGATTACCTAACGTGGAAATGATATGCACTGAGAGTTAAACTTAAGGTTCCTACGGGAGCCTTTGTGATTAACTTTTGATTATTAACTAACCAATAACACAAGGAACTACACTAT 
fPS-10          GAATAAATCATGAGTAGATTAAACGGTTCCCCTACTCAGCCTGAGATGCATGACGCTTGGCGCTTAGGTCAGGAATCGACATATCTCAAACGCATAGCTGACCTTGGCGTCTACACTGTGTTTGATATACGTATCATGAGATTCATAACGTCTATTTATGAGCATGACGGTCGCTTCTTAGTTCAGAAAGAATTCTTAACGTCTGATGCTTTGACAATTTGTATCTGGATGCGTAAGGTTCTCAATGATTACCTAACGTGGAAATGATATGCACTGAGAGTTAAACTTAAGGTTCCTACTGGAGCCTTTGTGATTAACTTTTGATTATTAACTAACCAATAACACAAGGAACTACACTAT 
fPS-26          GAATAAATCATGAGTAGATTAAACGGTTCCCCTACTCAGCCTGAGATGCATGACGCTTGGCGCTTAGGTCAGGAATCGACATATCTCAAACGCATAGCTGACCTTGGCGTCTACACTGTGTTTGATATACGTATCATGAGATTCATAACGTCTATTTATGAGCATGACGGTCGCTTCTTAGTTCAGAAAGAATTCTTAACGTCTGATGCTTTGACAATTTGTATCTGGATGCGTAAGGTTCTCAATGATTACCTAACGTGGAAATGATATGCACTGAGAGTTAAACTTAAGGTTCCTACGGGAGCCTTTGTGATTAACTTTTGATTATTAACTAACCAATAACACAAGGAACTACACTAT 
fPS-19          GAATAAATCATGAGTAGATTAAACGGTTTCCCTACTCAGCCTGAGATGCATGACGCTTGGCGCTTAGGTCAGGAATCAACATATCTCAAACGCATAGCTGACCTTGGCGTCTACACTGTGTTTGATATACGTATCATGAGATTCATAACGTCTATTTATGAGCATGACGGTCGCTTCTTAGTTCAGAAAGAATTCTTAACGTCTGATGCTTTGACAATTTGTATCTGGATGCGTAAGGTTCTCAATGATTACCTAACGTGGAAATGATATGCACTGAGAGTTAAACTTAAGGTTCCTACTGGAGCCTTTGTGATTAACTTTTGATTATTAACTAACCAATAACACAAGGAACTACACTAT 
fPS-7           GAATAAATCATGAGTAGATTAAACGGTTCCCCTACTCAGCCTGAGATGCATGACGCTTGGCGCTTAGGTCAGGAATCGACATATCTCAAACGCATAGCTGACCTTGGCGTCTACACTGTGTTTGATATACGTATCATGAGATTCATAACGTCTATTTATGAGCATGACGGTCGCTTCTTAGTTCAGAAAGAATTCTTAACGTCTGATGCTTTGACAATTTGTATCTGGATGCGTAAGGTTCTCAATGATTACCTAACGTGGAAATGATATGCACTGAGAGTTAAACTTAAGGTTCCTACTGGAGCCTTTGTGATTAACTTTTGATTATTAACTAACCAATAACACAAGGAACTACACTAT 
fPS-86          GAATAAATCATGAGTAGATTAAACGGTTCCCCTACTCAGCCTGAGATGCATGACGCTTGGCGCTTAGGTCAGGAATCAACATATCTCAAACGCATAGCTGACCTTGGCGTCTACACTGTGTTTGATATACGTATCATGAGATTCATAACGTCTATTTATGAGCATGACGGTCGCTTCTTAGTTCAGAAAGAATTCTTAACGTCTGATGCTTTGACAATTTGTATCTGGATGCGTAAGGTTCTCAATGATTACCTAACGTGGAAATGATATGCACTGAGAGTTAAACTTAAGGTTCCTACGGGAGCCTTTGTGATTAACTTTTGATTATTAACTAACCAATAACACAAGGAACTACACTAT 
fPS-53          GAATAAATCATGAGTAGATTAAACGGTTTCCCAACTAAACCTGAGATGCATGATGCTTGGCGATTAGGGCAGGAATCAACATACCTCAAGCGTACAGCCGACCTTGGCGTCTACACGATTTTTGACATCCGCACCATGAGATTCATAACGTCTATTTATGAGCATGACGGTCGATTCTTGGTTCAGAAAGAATTCTTAACGTCTGATGCTTTGACAATTTGTATCTGGATGCGTAAGGTTCTCAATGATTACCTAACGTGGAAATGATATGCACTGAGAGTTAAACTTAAGGTTCCTACGGGAGCCTTTGTGATTAACTTTTGATTATTAACTAACCAATAACACAAGGAACTACACTAT 
fPS-85          GAATAAATCATGAGTAGATTAAACGGTTTCCCAACTAAACCTGAGATGCATGATGCTTGGCGATTAGGGCAGGAATCAACATACCTCAAGCGTACAGCCGACCTTGGCGTCTACACGATTTTTGACATCCGCACCATGAGATTCATAACGTCTATTTATGAGCATGACGGTCGATTCTTGGTTCAGAAAGAATTCTTAACGTCTGATGCTTTGACAATTTGTATCTGGATGCGTAAGGTTCTCAATGATTACCTAACGTGGAAATGATATGCACTGAGAGTTAAACTTAAGGTTCCTACGGGAGCCTTTGTGATTAACTTTTGATTATTAACTAACCAATAACACAAGGAACTACACTAT 

fPS-89          GAATAAATCATGAGTAGATTAAACGGTTTCCCAACTAAACCTGAGATGCATGATGCTTGGCGATTAGGGCAGGAATCAACATACCTCAAGCGTATAGCCGACCTTGGCGTCTACACGATTTTTGACATCCGCACCATGAGATTCATAACGTCTATTTATGAGCATGACGGTCGATTCTTGGTTCAGAAAGAATTCTTAACGTCTGATGCTTTGACAATTTGTATCTGGATGCGTAAGGTTCTCAATGATTACCTAACGTGGAAATGATATGCACTGAGAGTTAAACTTAAGGTTCCTACGGGAGCCTTTGTGATTAACTTTTGATTATTAACTAACCAATAACACAAGGAACTACACTAT 
fPS-54-ocr      GAATAAATCATGAGTAGATTAAACGGTTTCCCAACTAAACCTGAGATGCATGATGCTTGGCGATTAGGGCAGGAATCAACATACCTCAAGCGTACAGCCGACCTTGGCGTCTACACGATTTTTGACATCCGCACCATGAGATTCATAACGTCTATTTATGAGCATGACGGTCGATTCTTGGTTCAGAAAGAATTCTTAACGTCTGATGCTTTGACAATTTGTATCTGGATGCGTAAGGTTCTCAATGATTACCTAACGTGGAAATGATATGCACTGAGAGTTAAACTTAAGGTTCCTACGGGAGCCTTTGTGATTAACTTTTGATTATTAACTAACCAATAACACAAGGAACTACACTAT 
fPS-59          GAATAAACTATGAGCAGCTTAAACGGTTTCCCTACACAGCCTGAGATGCATGACGCTTGGCGATTAGGTCAGGAATCAACATACCTCAAGCGTATAGCCGACCTTGGCGTCTACACGATTTTTGACATCCGCACCATGAGATTCATAACGTCTATTTATGAGCATGACGGTCGATTCTTGGTTCAGAAAGAATTCTTAACGTCTGATGCTTTGACAATTTGTATCTGGATGCGCAAGGTTCTCAATGACTACCTAACGTGGAAATGATATGCACTGAGAGTTAAACTTAAGGTTCCTACGGGAGCCTTTGTGATTAACTTTTGATTAATAACTAACCAATAACACAAGGAACCACACTAT 
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fPS-50          GTTAAACTTTCAAGTTAAACCTTATAAAGCTGTTGACTTCAAGGAGTCTGCTATCGAGTCTGCTCTGGCTAAAGCTGGGTCTCTCATTGCTGACGTTAAGTATGATGGAGTCCGTGGGATTCTAACAGTTGACGGAATAGATGAAGGGTATTGGGCTGAGTTCAACTCGCGGGTATCCAAAGAGATTCCCGCTCTGGCTTATCTCGCTGGTGAGAACTCAGAGCGCTGGGAACGCTTTATGAATGACGAGCGGAATATTTATCCATGCGGCATAGCATTTGATGGTGAGCTGATGGTTAAGGGTGTAGACTTCAATACCTCAAGTGGCTTACTGCGCACGATGTATCAGGAAGATTCCAA 
fPS-52          GTTAAACTTTCAAGTTAAACCTTATAAAGCTGTTGACTTCAAGGAGTCTGCTATCGAGTCTGCTCTGGCTAAAGCTGGGTCTCTCATTGCTGACGTTAAGTATGATGGAGTCCGTGGGATTCTAACAGTTGACGGAATAGATGAAGGGTATTGGGCTGAGTTCAACTCGCGGGTATCCAAAGAGATTCCCGCTCTGGCTTATCTCGCTGGTGAGAACTCAGAGCGCTGGGAACGCTTTATGAATGACGAGCGGAATATTTATCCATGCGGTATAGCATTTGATGGTGAGCTGATGGTTAAGGGTGTAGACTTCAATACCTCAAGTGGCTTACTGCGCACGATGTATCAGGAAGATTCCAA 
fPS-21          GTTAAACTTTCAAGTTAAACCTTATAAAGCTGTTGACTTCAAGGAGTCTGCTATCGAGTCTGCTCTGGCTAAAGCTGGGTCTCTCATTGCTGACGTTAAGTATGATGGAGTCCGTGGGATTCTAACAGTTGACGGAATAGATGAAGGGTATTGGGCTGAGTTCAACTCGCGGGTATCCAAAGAGATTCCCGCTCTGGCTTATCTCGCTGGTGAGAACTCAGAGCGCTGGGAACGCTTTATGAATGACGAGCGGAATATTTATCCATGCGGTATAGCATTTGATGGTGAGCTGATGGTTAAGGGTGTAGACTTCAATACCTCAAGTGGCTTACTGCGCACGATGTATCAGGAAGATTCCAA 
fPS-16          GTTAAACTTTCAAGTTAAACCTTATAAAGCTGTTGACTTCAAGGAGTCTGCTATCGAGTCTGCTCTGGCTAAAGCTGGGTCTCTCATTGCTGACGTTAAGTATGATGGAGTCCGTGGGATTCTAACAGTTGACGGAATAGATGAAGGGTATTGGGCTGAGTTCAACTCGCGGGTATCCAAAGAGATTCCCGCTCTGGCTTATCTCGCTGGTGAGAACTCAGAGCGCTGGGAACGCTTTATGAATGACGAGCGGAATATTTATCCATGCGGTATAGCATTTGATGGTGAGCTGATGGTTAAGGGTGTAGACTTCAATACCTCAAGTGGCTTACTGCGCACGATGTATCAGGAAGATTCCAA 
fPS-9           GTTAAACTTTCAAGTTAAACCTTATAAAGCTGTTGACTTCAAGGAGTCTGCTATCGAGTCTGCTCTGGCTAAAGCTGGGTCTCTCATTGCTGACGTTAAGTATGATGGAGTCCGTGGGATTCTAACAGTTGACGGAATAGATGAAGGGTATTGGGCTGAGTTCAACTCGCGGGTATCCAAAGAGATTCCCGCTCTGGCTTATCTCGCTGGTGAGAACTCAGAGCGCTGGGAACGCTTTATGAATGACGAGCGGAATATTTATCCATGCGGTATAGCATTTGATGGTGAGCTGATGGTTAAGGGTGTAGACTTCAATACCTCAAGTGGCTTACTGCGCACGATGTATCAGGAAGATTCCAA 
fPS-64          GTTAAACTTTCAAGTTAAACCTTATAAAGCTGTTGACTTCAAGGAGTCTGCTATCGAGTCTGCTCTGGCTAAAGCTGGGTCTCTCATTGCTGACGTTAAGTATGATGGAGTCCGTGGGATTCTAACAGTTGACGGAATAGATGAAGGGTATTGGGCTGAGTTCAACTCGCGGGTATCCAAAGAGATTCCCGCTCTGGCTTATCTCGCTGGTGAGAACTCAGAGCGCTGGGAACGCTTTATGAATGACGAGCGGAATATTTATCCATGCGGTATAGCATTTGATGGTGAGCTGATGGTTAAGGGTGTAGACTTCAATACCTCAAGTGGCTTACTGCGCACGATGTATCAGGAAGATTCCAA 
fPS-10          GTTAAACTTTCAAGTTAAACCTTATAAAGCTGTTGACTTCAAGGAGTCTGCTATCGAGTCTGCTCTGGCTAAAGCTGGGTCTCTCATTGCTGACGTTAAGTATGATGGAGTCCGTGGGATTCTAACAGTTGACGGAATAGATGAAGGGTATTGGGCTGAGTTCAACTCGCGGGTATCCAAAGAGATTCCCGCTCTGGCTTATCTCGCTGGTGAGAACTCAGAGCGCTGGGAACGCTTTATGAATGACGAGCGGAATATTTATCCATGCGGTATAGCATTTGATGGTGAGCTGATGGTTAAGGGTGTAGACTTCAATACCTCAAGTGGCTTACTGCGCACGATGTATCAGGAAGATTCCAA 
fPS-26          GTTAAACTTTCAAGTTAAACCTTATAAAGCTGTTGACTTCAAGGAGTCTGCTATCGAGTCTGCTCTGGCTAAAGCTGGGTCTCTCATTGCTGACGTTAAGTATGATGGAGTCCGTGGGATTCTAACAGTTGACGGAATAGATGAAGGGTATTGGGCTGAGTTCAACTCGCGGGTATCCAAAGAGATTCCCGCTCTGGCTTATCTCGCTGGTGAGAACTCAGAGCGCTGGGAACGCTTTATGAATGACGAGCGGAATATTTATCCATGCGGTATAGCATTTGATGGTGAGCTGATGGTTAAGGGTGTAGACTTCAATACCTCAAGTGGCTTACTGCGCACGATGTATCAGGAAGATTCCAA 
fPS-19          GTTAAACTTTCAAGTTAAACCTTATAAAGCTGTTGACTTCAAGGAGTCTGCTATCGAGTCTGCTCTGGCTAAAGCTGGGTCTCTCATTGCTGACGTTAAGTATGATGGAGTCCGTGGGATTCTAACAGTTGACGGAATAGATGAAGGGTATTGGGCTGAGTTCAACTCGCGGGTATCCAAAGAGATTCCCGCTCTGGCTTATCTCGCTGGTGAGAACTCAGAGCGCTGGGAACGCTTTATGAATGACGAGCGGAATATTTATCCATGCGGTATAGCATTTGATGGTGAGCTGATGGTTAAGGGTGTAGACTTCAATACCTCAAGTGGCTTACTGCGCACGATGTATCAGGAAGATTCCAA 
fPS-7           GTTAAACTTTCAAGTTAAACCTTATAAAGCTGTTGACTTCAAGGAGTCTGCTATCGAGTCTGCTCTGGCTAAAGCTGGGTCTCTCATTGCTGACGTTAAGTATGATGGAGTCCGTGGGATTCTAACAGTTGACGGAATAGATGAAGGGTATTGGGCTGAGTTCAACTCGCGGGTATCCAAAGAGATTCCCGCTCTGGCTTATCTCGCTGGTGAGAACTCAGAGCGCTGGGAACGCTTTATGAATGACGAGCGGAATATTTATCCATGCGGTATAGCATTTGATGGTGAGCTGATGGTTAAGGGTGTAGACTTCAATACCTCAAGTGGCTTACTGCGCACGATGTATCAGGAAGATTCCAA 
fPS-86          GTTAAACTTTCAAGTTAAACCTTATAAAGCTGTTGACTTCAAGGAGTCTGCTATCGAGTCTGCTCTGGCTAAAGCTGGGTCTCTCATTGCTGACGTTAAGTATGATGGAGTCCGTGGGATTCTAACAGTTGACGGAATAGATGAAGGGTATTGGGCTGAGTTCAACTCGCGGGTATCCAAAGAGATTCCCGCTCTGGCTTATCTCGCTGGTGAGAACTCAGAGCGCTGGGAACGCTTTATGAATGACGAGCGGAATATTTATCCATGCGGTATAGCATTTGATGGTGAGCTGATGGTTAAGGGTGTAGACTTCAATACCTCAAGTGGCTTACTGCGCACGATGTATCAGGAAGATTCCAA 
fPS-53          GTTAAACTTTCAAGTTAAACCTTATAAAGCTGTTGACTTCAAGGAGTCTGCTATCGAGTCTGCTCTGGCTAAAGCTGGGTCTCTCATTGCTGACGTTAAGTATGATGGAGTCCGTGGGATTCTAACAGTTGACGGAATAGATGAAGGGTATTGGGCTGAGTTCAACTCGCGGGTATCCAAAGAGATTCCCGCTCTGTCTTATCTCACCGGTGAGAACTCAGAGCGCTGGGAACGCTTTATGAATGACGAGCGGAATATTTATCCATGCGGTATAGCATTTGATGGTGAGCTGATGGTTAAGGGTGTAGACTTCAATACCTCAAGTGGCTTACTGCGCACGATGTATCAGGAAGATTCCAA 
fPS-85          GTTAAACTTTCAAGTTAAACCTTATAAAGCTGTTGACTTCAAGGAGTCTGCTATCGAGTCTGCTCTGGCTAAAGCTGGGTCTCTCATTGCTGACGTTAAGTATGATGGAGTCCGTGGGATTCTAACAGTTGACGGAATAGATGAAGGGTATTGGGCTGAGTTCAACTCGCGGGTATCCAAAGAGATTCCCGCTCTGTCTTATCTCACCGGTGAGAACTCAGAGCGCTGGGAACGCTTTATGAATGACGAGCGGAATATTTATCCATGCGGTATAGCATTTGATGGTGAGCTGATGGTTAAGGGTGTAGACTTCAATACCTCAAGTGGCTTACTGCGCACGATGTATCAGGAAGATTCCAA 
fPS-89          GTTAAACTTTCAAGTTAAACCTTATAAAGCTGTTGACTTCAAGGAGTCTGCTATCGAGTCTGCTCTGGCTAAAGCTGGGTCTCTCATTGCTGACGTTAAGTATGATGGAGTCCGTGGGATTCTAACAGTTGACGGAATAGATGAAGGGTATTGGGCTGAGTTCAACTCGCGGGTATCCAAAGAGATTCCCGCTCTGTCTTATCTCACCGGTGAGAACTCAGAGCGCTGGGAACGCTTTATGAATGACGAGCGGAATATTTATCCATGCGGTATAGCATTTGATGGTGAGCTGATGGTTAAGGGTGTAGACTTCAATACCTCAAGTGGCTTACTGCGCACGATGTATCAGGAAGATTCCAA 
fPS-54-ocr      GTTAAACTTTCAAGTTAAACCTTATAAAGCTGTTGACTTCAAGGAGTCTGCTATCGAGTCTGCTCTGGCTAAAGCTGGGTCTCTCATTGCTGACGTTAAGTATGATGGAGTCCGTGGGATTCTAACAGTTGACGGAATAGATGAAGGGTATTGGGCTGAGTTCAACTCGCGGGTATCCAAAGAGATTCCCGCTCTGTCTTATCTCACCGGTGAGAACTCAGAGCGCTGGGAACGCTTTATGAATGACGAGCGGAATATTTATCCATGCGGTATAGCATTTGATGGTGAGCTGATGGTTAAGGGTGTAGACTTCAATACCTCAAGTGGCTTACTGCGCACGATGTATCAGGAAGATTCCAA 
fPS-59          GTTAAACTTTCAAGTTAAACCTTATAAAGCTGTTGATTTCAAGGAGTCTGCTATCGAGTCTGCTCTGGCTAAAGCTGGGTCTCTCATTGCTGACGTTAAGTATGATGGAGTCCGTGGGATTCTAACAGTTGACGGAAGAGATGAAGGGTATTGGGCTGAGTTCAATTCTCGTGTATCCAAAGAGATTCCCGCTCTGGCTTATCTCGCTGGTGAGAACTCAGAGCGCTGGGAACGCTTTATGAATGACGAGCGGAATATTTATCCATGCGGTATAGCGTTTGACGGTGAGCTGATGGTCAAAGGCGTAGACTTCAATACCTCAAGTGGCTTATTGCGCACGATGTATCAGGAAGATTCCAA 
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                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          GGCCAAGAGTAACATTAAGTTCTCACAGACCCCAGTTAGTAGGGCTAAGAAATCACAGAAGATTCCATTCAACTTAGACTTAAAGCATCTGCAAATGGTTGTCTATGCTGTCCTGCCTCTTGATGAAGTTAAACAGGGAAACGATATTGATATCCCTAACTGTCTCATGCGGGAACATGCACGGAACATCACGCCATTGCTACGCGAATACTTCCCAGAGATTGAATGGGTAGACGCAGAGTCTTACGATGTGTTTGACATGGTGAGCCTTAATGAACTCTATGACACCAAGCGGTCTGAGGGACACGAGGGGTTAGTAATTAAAGACCCTCTTGATGCCTACAAGCGCGGTAAGAAAAC 
fPS-52          GGCCAAGAGTAACATTAAGTTCTCACAGACCCCAGTTAGTAGGGCTAAGAAATCACAGAAGATTCCATTCAACTTAGACTTAAAGCATCTGCAAATGGTTGTCTATGCTGTCCTGCCTCTTGATGAAGTTAAACAGGGAAACGATATTGATATCCCTAACTGTCTCATGCGGGAACATGCACGGAACATCACGCCATTGCTACGCGAATACTTCCCAGAGATTGAATGGGTAGACGCAGAGTCTTACGATGTGTTTGACATGGTGAGCCTTAATGAACTCTATGACACCAAGCGGTCTGAGGGACACGAGGGGTTAGTAATTAAAGACCCTCTTGATATCTACAAGCGCGGTAAGAAAAC 
fPS-21          GGCCAAGAGTAACATTAAGTTCTCACAGACCCCAGTTAGTAGGGCTAAGAAATCACAGAAGATTCCATTCAACTTAGACTTAAAGCATCTGCAAATGGTTGTCTATGCTGTCCTGCCTCTTGATGAAGTTAAACAGGGAAACGATATTGATATCCCTAACTGTCTCATGCGGGAACATGCACGGAACATCACGCCATTGCTACGCGAATACTTCCCAGAGATTGAATGGGTAGACGCAGAGTCTTACGATGTGTTTGACATGGTGAGCCTTAATGAACTCTATGACACCAAGCGGTCTGAGGGACACGAGGGGTTAGTAATTAAAGACCCTCTTGATGCCTACAAGCGCGGTAAGAAAAC 
fPS-16          GGCCAAGAGTAACATTAAGTTCTCACAGACCCCAGTTAGTAGGGCTAAGAAATCACAGAAGATTCCATTCAACTTAGACTTAAAGCATCTGCAAATGGTTGTCTATGCTGTCCTGCCTCTTGATGAAGTTAAACAGGGAAACGATATTGATATCCCTAACTGTCTCATGCGGGAACATGCACGGAACATCACGCCATTGCTACGCGAATACTTCCCAGAGATTGAATGGGTAGACGCAGAGTCTTACGATGTGTTTGACATGGTGAGCCTTAATGAACTCTATGACACCAAGCGGTCTGAGGGACACGAGGGGTTAGTAATTAAAGACCCTCTTGATGCCTACAAGCGCGGTAAGAAAAC 
fPS-9           GGCCAAGAGTAACATTAAGTTCTCACAGACCCCAGTTAGTAGGGCTAAGAAATCACAGAAGATTCCATTCAACTTAGACTTAAAGCATCTGCAAATGGTTGTCTATGCTGTCCTGCCTCTTGATGAAGTTAAACAGGGAAACGATATTGATATCCCTAACTGTCTCATGCGGGAACATGCACGGAACATCACGCCATTGCTACGCGAATACTTCCCAGAGATTGAATGGGTAGACGCAGAGTCTTACGATGTGTTTGACATGGTGAGCCTTAATGAACTCTATGACACCAAGCGGTCTGAGGGACACGAGGGGTTAGTAATTAAAGACCCTCTTGATGCCTACAAGCGCGGTAAGAAAAC 
fPS-64          GGCCAAGAGTAACATTAAGTTCTCACAGACCCCAGTTAGTAGGGCTAAGAAATCACAGAAGATTCCATTCAACTTAGACTTAAAGCATCTGCAAATGGTTGTCTATGCTGTCCTGCCTCTTGATGAAGTTAAACAGGGAAACGATATTGATATCCCTAACTGTCTCATGCGGGAACATGCACGGAACATCACGCCATTGCTACGCGAATACTTCCCAGAGATTGAATGGGTAGACGCAGAGTCTTACGATGTGTTTGACATGGTGAGCCTTAATGAACTCTATGACACCAAGCGGTCTGAGGGACACGAGGGGTTAGTAGTTAAAGACCCTCTTGATATCTACAAGCGCGGTAAGAAAAC 
fPS-10          GGCCAAGAGTAACATTAAGTTCTCACAGACCCCAGTTAGTAGGGCTAAGAAATCACAGAAGATTCCATTCAACTTAGACTTAAAGCATCTGCAAATGGTTGTCTATGCTGTCCTGCCTCTTGATGAAGTTAAACAGGGAAACGATATTGATATCCCTAACTGTCTCATGCGGGAACATGCACGGAACATCACGCCATTGCTACGCGAATACTTCCCAGAGATTGAATGGGTAGACGCAGAGTCTTACGATGTGTTTGACATGGTGAGCCTTAATGAACTCTATGACACCAAGCGGTCTGAGGGACACGAGGGGTTAGTAATTAAAGACCCTCTTGATGCCTACAAGCGCGGTAAGAAAAC 
fPS-26          GGCCAAGAGTAACATTAAGTTCTCACAGACCCCAGTTAGTAGGGCTAAGAAATCACAGAAGATTCCATTCAACTTAGACTTAAAGCATCTGCAAATGGTTGTCTATGCTGTCCTGCCTCTTGATGAAGTTAAACAGGGAAACGATATTGATATCCCTAACTGTCTCATGCGGGAACATGCACGGAACATCACGCCATTGCTACGCGAATACTTCCCAGAGATTGAATGGGTAGACGCAGAGTCTTACGATGTGTTTGACATGGTGAGCCTTAATGAACTCTATGACACCAAGCGGTCTGAGGGACACGAGGGGTTAGTAGTTAAAGACCCTCTTGATATCTACAAGCGCGGTAAGAAAAC 
fPS-19          GGCCAAGAGTAACATTAAGTTCTCACAGACCCCAGTTAGTAGGGCTAAGAAATCACAGAAGATTCCATTCAACTTAGACTTAAAGCATCTGCAAATGGTTGTCTATGCTGTCCTGCCTCTTGATGAAGTTAAACAGGGAAACGATATTGATATCCCTAACTGTCTCATGCGGGAACATGCACGGAACATCACGCCATTGCTACGCGAATACTTCCCAGAGATTGAATGGGTAGACGCAGAGTCTTACGATGTGTTTGACATGGTGAGCCTTAATGAACTCTATGACACCAAGCGGTCTGAGGGACACGAGGGGTTAGTAATTAAAGACCCTCTTGATGCCTACAAGCGCGGTAAGAAAAC 
fPS-7           GGCCAAGAGTAACATTAAGTTCTCACAGACCCCAGTTAGTAGGGCTAAGAAATCACAGAAGATTCCATTCAACTTAGACTTAAAGCATCTGCAAATGGTTGTCTATGCTGTCCTGCCTCTTGATGAAGTTAAACAGGGAAACGATATTGATATCCCTAACTGTCTCATGCGGGAACATGCACGGAACATCACGCCATTGCTACGCGAATACTTCCCAGAGATTGAATGGGTAGACGCAGAGTCTTACGATGTGTTTGACATGGTGAGCCTTAATGAACTCTATGACACCAAGCGGTCTGAGGGACACGAGGGGTTAGTAATTAAAGACCCTCTTGATGCCTACAAGCGCGGTAAGAAAAC 
fPS-86          GGCAAAGAGTAACATTAAGTTCTCACAGACCCCAGTTAGTAGGGCTAAGAAATCACAGAAGATTCCATTCAACTTAGACTTAAAGCATCTGCAAATGGTTGTCTATGCTGTCCTGCCTCTTGATGAAGTTAAACAGGGAAACGATATTGATATCCCTAACTGTCTCATGCGGGAACATGCACGGAACATCACGCCATTGCTACGCGAATACTTCCCAGAGATTGAATGGGTAGACGCAGAGTCTTACGATGTGTTTGACATGGTGAGCCTTAATGAACTCTATGACACCAAGCGGTCTGAGGGACACGAGGGGTTAGTAATTAAAGACCCTCTTGATATCTACAAGCGCGGTAAGAAAAC 
fPS-53          GGCCAAGAGTAACATTAAGTTCTCACAGACCCCAGTTAGTAGGGCTAAGAAATCACAGAAGATTCCATTCAACTTAGACTTAAAGCATCTGCAAATGGTTGTCTATGCTGTCCTGCCTCTTGATGAAGTTAAACAGGGAAACGATATTGATATCCCTAACTGTCTCATGCGGGAACATGCACGGAACATCACGCCATTGCTACGCGAATACTTCCCAGAGATTGAATGGGTAGACGCAGAGTCTTACGATGTGTTTGACATGGTGAGCCTTAATGAACTCTATGACACCAAGCGGTCTGAGGGACACGAGGGGTTAGTAGTTAAAGACCCTCTTGATATCTACAAGCGCGGTAAGAAAAC 
fPS-85          GGCCAAGAGTAACATTAAGTTCTCACAGACCCCAGTTAGTAGGGCTAAGAAATCACAGAAGATTCCATTCAACTTAGACTTAAAGCATCTGCAAATGGTTGTCTATGCTGTCCTGCCTCTTGATGAAGTTAAACAGGGAAACGATATTGATATCCCTAACTGTCTCATGCGGGAACATGCACGGAACATCACGCCATTGCTACGCGAATACTTCCCAGAGATTGAATGGGTAGACGCAGAGTCTTACGATGTGTTTGACATGGTGAGCCTTAATGAACTCTATGACACCAAGCGGTCTGAGGGACACGAGGGGTTAGTAGTTAAAGACCCTCTTGATATCTACAAGCGCGGTAAGAAAAC 

fPS-89          GGCCAAGAGTAACATTAAGTTCTCACAGACCCCAGTTAGTAGGGCTAAGAAATCACAGAAGATTCCATTCAACTTAGACTTAAAGCATCTGCAAATGGTTGTCTATGCTGTCCTGCCTCTTGATGAAGTTAAACAGGGAAACGATATTGATATCCCTAACTGTCTCATGCGGGAACATGCACGGAACATCACGCCATTGCTACGCGAATACTTCCCAGAGATTGAATGGGTAGACGCAGAGTCTTACGATGTGTTTGACATGGTGAGCCTTAATGAACTCTATGACACCAAGCGGTCTGAGGGACACGAGGGGTTAGTAGTTAAAGACCCTCTTGATATCTACAAGCGCGGTAAGAAAAC 
fPS-54-ocr      GGCCAAGAGTAACATTAAGTTCTCACAGACCCCAGTTAGTAGGGCTAAGAAATCACAGAAGATTCCATTCAACTTAGACTTAAAGCATCTGCAAATGGTTGTCTATGCTGTCCTGCCTCTTGATGAAGTTAAACAGGGAAACGATATTGATATCCCTAACTGTCTCATGCGGGAACATGCACGGAACATCACGCCATTGCTACGCGAATACTTCCCAGAGATTGAATGGGTAGACGCAGAGTCTTACGATGTGTTTGACATGGTGAGCCTTAATGAACTCTATGACACCAAGCGGTCTGAGGGACACGAGGGGTTAGTAGTTAAAGACCCTCTTGATATCTACAAGCGCGGTAAGAAAAC 
fPS-59          GACCAAGAGTAACATTAAGTTCTCACAGACCCCAGTTAGTAGGGCTAAGAAATCACAGAAGATTCCATTCAACTTAGACTTAAAGCATCTGCAAATGGTTGTCTATGCTGTCCTGCCTCTTGATGAAGTTAAACAGGGAAACGATATTGATATCCCTAACTGTCTCATGCGGGAACATGCACGGAACATCACGCCATTGCTACGCGAATACTTCCCAGAGATTGAATGGGTAGACGCAGAGTCTTACGATGTGTTTGACATGGTGAGCCTTAATGAACTCTATGACACCAAGCGGTCTGAGGGACACGAGGGGTTAGTAGTTAAAGACCCTCTTGATATCTACAAGCGCGGTAAGAAAAC 
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fPS-50          AGGTTGGTGGAAGATGAAACCTGATGATTCAATGGACGGGATTGTAGTAGGTCTAAACTGGGGTACTGAGGGTTTAGCCAATGAAGGCAAAGTGATAGGCTTTGAGGTTCTCTTAGAGTCTGGTCGCGTTGTTTCTGCTAACAACTTAACGCAAGCCTTGATGGATGAGTTCACGCAGAAAGTCCTAACAGGGATGAGCGTAGGTGAGATGGAGGCATTTGTAGGTGACACATCCGAAGAGCCTTATAACCCTTATGGTGGTTGGGCTATCCAAGTGAACTACATGGAGGAAACCCCAGACGGTTCTTTACGTCACCCTTCATTCGGATGCTGGCGCGGTACTGAGAGTAACCCAACGGA 
fPS-52          AGGTTGGTGGAAGATGAAACCTGATGATTCAATGGACGGGATTGTAGTAGGTCTAAACTGGGGTACTGAGGGTTTAGCCAATGAAGGCAAAGTGATAGGCTTTGAGGTTCTCTTAGAGTCTGGTCGCGTTGTTTCTGCTAACAACTTAACGCAAGCCTTGATGGATGAGTTCACGCAGAAAGTCCTAACAGGGATGAGCGTAGGTGAGATGGAGGCATTTGTAGGTGACACATCCGAAGAGCCTTATAACCCTTATGGTGGTTGGGCTATCCAAGTGAACTACATGGAGGAAACCCCAGACGGTTCTTTACGTCACCCTTCATTCGGATGCTGGCGCGGTACTGAGAGTAACCCAACGGA 
fPS-21          TGGTTGGTGGAAGATGAAACCTGATGATTCAATGGACGGGATTGTAGTAGGTCTAAACTGGGGTACTGAGGGTTTAGCCAATGAAGGCAAAGTGATAGGCTTTGAGGTTCTCTTAGAGTCTGGTCGCGTTGTTTCTGCTAACAACTTAACGCAAGCCTTGATGGATGAGTTCACGCAGAAAGTCCTAACAGGGATGAGCGTAGGTGAGATGGAGGCATTTGTAGGTGACACATCCGAAGAGCCTTATAACCCTTATGGTGGTTGGGCTATCCAAGTGAACTACATGGAGGAAACCCCAGACGGTTCTTTACGTCACCCTTCATTCGGATGCTGGCGCGGTACTGAGAGTAACCCAACGGA 
fPS-16          TGGTTGGTGGAAGATGAAACCTGATGATTCAATGGACGGGATTGTAGTAGGTCTAAACTGGGGTACTGAGGGTTTAGCCAATGAAGGCAAAGTGATAGGCTTTGAGGTTCTCTTAGAGTCTGGTCGCGTTGTTTCTGCTAACAACTTAACGCAAGCCTTGATGGATGAGTTCACGCAGAAAGTCCTAACAGGGATGAGCGTAGGTGAGATGGAGGCATTTGTAGGTGACACATCCGAAGAGCCTTATAACCCTTATGGTGGTTGGGCTATCCAAGTGAACTACATGGAGGAAACCCCAGACGGTTCTTTACGTCACCCTTCATTCGGATGCTGGCGCGGTACTGAGAGTAACCCAACGGA 
fPS-9           TGGTTGGTGGAAGATGAAACCTGATGATTCAATGGACGGGATTGTAGTAGGTCTAAACTGGGGTACTGAGGGTTTAGCCAATGAAGGCAAAGTGATAGGCTTTGAGGTTCTCTTAGAGTCTGGTCGCGTTGTTTCTGCTAACAACTTAACGCAAGCCTTGATGGATGAGTTCACGCAGAAAGTCCTAACAGGGATGAGCGTAGGTGAGATGGAGGCATTTGTAGGTGACACATCCGAAGAGCCTTATAACCCTTATGGTGGTTGGGCTATCCAAGTGAACTACATGGAGGAAACCCCAGACGGTTCTTTACGTCACCCTTCATTCGGATGCTGGCGCGGTACTGAGAGTAACCCAACGGA 
fPS-64          TGGTTGGTGGAAGATGAAACCTGATGATTCAATGGACGGGATTGTAGTAGGTCTAAACTGGGGTACTGAGGGTTTAGCCAATGAAGGCAAAGTGATAGGCTTTGAGGTTCTCTTAGAGTCTGGTCGCGTTGTTTCTGCTAACAACTTAACGCAAGCCTTGATGGATGAGTTCACGCAGAAAGTCCTAACAGGGATGAGCGTAGGTGAGATGGAGGCATTTGTAGGTGACACATCCGAAGAGCCTTATAACCCTTATGGTGGTTGGGCTATCCAAGTGAACTACATGGAGGAAACCCCAGACGGTTCTTTACGTCACCCTTCATTCGGATGCTGGCGCGGTACTGAGAGTAACCCAACGGA 
fPS-10          TGGTTGGTGGAAGATGAAACCTGATGATTCAATGGACGGGATTGTAGTAGGTCTAAACTGGGGTACTGAGGGTTTAGCCAATGAAGGCAAAGTGATAGGCTTTGAGGTTCTCTTAGAGTCTGGTCGCGTTGTTTCTGCTAACAACTTAACGCAAGCCTTGATGGATGAGTTCACGCAGAAAGTCCTAACAGGGATGAGCGTAGGTGAGATGGAGGCATTTGTAGGTGACACATCCGAAGAGCCTTATAACCCTTATGGTGGTTGGGCTATCCAAGTGAACTACATGGAGGAAACCCCAGACGGTTCTTTACGTCACCCTTCATTCGGATGCTGGCGCGGTACTGAGAGTAACCCAACGGA 
fPS-26          TGGTTGGTGGAAGATGAAACCTGATGATTCAATGGACGGGATTGTAGTAGGTCTAAACTGGGGTACTGAGGGTTTAGCCAATGAAGGCAAAGTGATAGGCTTTGAGGTTCTCTTAGAGTCTGGTCGCGTTGTTTCTGCTAACAACTTAACGCAAGCCTTGATGGATGAGTTCACGCAGAAAGTCCTAACAGGGATGAGCGTAGGTGAGATGGAGGCATTTGTAGGTGACACATCCGAAGAGCCTTATAACCCTTATGGTGGTTGGGCTATCCAAGTGAACTACATGGAGGAAACCCCAGACGGTTCTTTACGTCACCCTTCATTCGGATGCTGGCGCGGTACTGAGAGTAACCCAACGGA 
fPS-19          TGGTTGGTGGAAGATGAAACCTGATGATTCAATGGACGGGATTGTAGTAGGTCTAAACTGGGGTACTGAGGGTTTAGCCAATGAAGGCAAAGTGATAGGCTTTGAGGTTCTCTTAGAGTCTGGTCGCGTTGTTTCTGCTAACAACTTAACGCAAGCCTTGATGGATGAGTTCACGCAGAAAGTCCTAACAGGGATGAGCGTAGGTGAGATGGAGGCATTTGTAGGTGACACATCCGAAGAGCCTTATAACCCTTATGGTGGTTGGGCTATCCAAGTGAACTACATGGAGGAAACCCCAGACGGTTCTTTACGTCACCCTTCATTCGGATGCTGGCGCGGTACTGAGAGTAACCCAACGGA 
fPS-7           TGGTTGGTGGAAGATGAAACCTGATGATTCAATGGACGGGATTGTAGTAGGTCTAAACTGGGGTACTGAGGGTTTAGCCAATGAAGGCAAAGTGATAGGCTTTGAGGTTCTCTTAGAGTCTGGTCGCGTTGTTTCTGCTAACAACTTAACGCAAGCCTTGATGGATGAGTTCACGCAGAAAGTCCTAACAGGGATGAGCGTAGGTGAGATGGAGGCATTTGTAGGTGACACATCCGAAGAGCCTTATAACCCTTATGGTGGTTGGGCTATCCAAGTGAACTACATGGAGGAAACCCCAGACGGTTCTTTACGTCACCCTTCATTCGGATGCTGGCGCGGTACTGAGAGTAACCCAACGGA 
fPS-86          AGGTTGGTGGAAGATGAAACCTGATGATTCAATGGACGGGATTGTAGTAGGTCTAAACTGGGGTACTGAGGGTTTAGCCAATGAAGGCAAAGTGATAGGCTTTGAGGTTCTCTTAGAGTCTGGTCGCGTTGTTTCTGCTAACAACTTAACGCAAGCCTTGATGGATGAGTTCACGCAGAAAGTCCTAACAGGGATGAGCGTAGGTGAGATGGAGGCATTTGTAGGTGACACATCCGAAGAGCCTTATAACCCTTATGGTGGTTGGGCTATCCAAGTGAACTACATGGAGGAAACCCCAGACGGTTCTTTACGTCACCCTTCATTCGGATGCTGGCGCGGTACTGAGAGTAACCCAACGGA 
fPS-53          AGGTTGGTGGAAGATGAAACCTGATGATTCAATGGACGGGATTGTAGTAGGTCTAAACTGGGGTACTGAGGGTTTAGCCAATGAAGGCAAAGTGATAGGCTTTGAGGTTCTCTTAGAGTCTGGTCGCGTTGTTTCTGCTAACAACTTAACGCAAGCCTTGATGGATGAGTTCACGCAGAAAGTCCTAACAGGGATGAGCGTAGGTGAGATGGAGGCATTTGTAGGTGACACATCCAAAGAGCCTTATAACCCTTATGGTGGTTGGGCTATCCAAGTGAACTACATGGAGGAAACCCCAGACGGTTCTTTACGTCACCCTTCATTCGGATGCTGGCGCGGTACTGAGAGTAACCCAACGGA 
fPS-85          AGGTTGGTGGAAGATGAAACCTGATGATTCAATGGACGGGATTGTAGTAGGTCTAAACTGGGGTACTGAGGGTTTAGCCAATGAAGGCAAAGTGATAGGCTTTGAGGTTCTCTTAGAGTCTGGTCGCGTTGTTTCTGCTAACAACTTAACGCAAGCCTTGATGGATGAGTTCACGCAGAAAGTCCTAACAGGGATGAGCGTAGGTGAGATGGAGGCATTTGTAGGTGACACATCCAAAGAGCCTTATAACCCTTATGGTGGTTGGGCTATCCAAGTGAACTACATGGAGGAAACCCCAGACGGTTCTTTACGTCACCCTTCATTCGGATGCTGGCGCGGTACTGAGAGTAACCCAACGGA 
fPS-89          AGGTTGGTGGAAGATGAAACCTGATGATTCAATGGACGGGATTGTAGTAGGTCTAAACTGGGGTACTGAGGGTTTAGCCAATGAAGGCAAAGTGATAGGCTTTGAGGTTCTCTTAGAGTCTGGTCGCGTTGTTTCTGCTAACAACTTAACGCAAGCCTTGATGGATGAGTTCACGCAGAAAGTCCTAACAGGGATGAGCGTAGGTGAGATGGAGGCATTTGTAGGTGACACATCCAAAGAGCCTTATAACCCTTATGGTGGTTGGGCTATCCAAGTGAACTACATGGAGGAAACCCCAGACGGTTCTTTACGTCACCCTTCATTCGGATGCTGGCGCGGTACTGAGAGTAACCCAACGGA 
fPS-54-ocr      AGGTTGGTGGAAGATGAAACCTGATGATTCAATGGACGGGATTGTAGTAGGTCTAAACTGGGGTACTGAGGGTTTAGCCAATGAAGGCAAAGTGATAGGCTTTGAGGTTCTCTTAGAGTCTGGTCGCGTTGTTTCTGCTAACAACTTAACGCAAGCCTTGATGGATGAGTTCACGCAGAAAGTCCTAACAGGGATGAGCGTAGGTGAGATGGAGGCATTTGTAGGTGACACATCCAAAGAGCCTTATAACCCTTATGGTGGTTGGGCTATCCAAGTGAACTACATGGAGGAAACCCCAGACGGTTCTTTACGTCACCCTTCATTCGGATGCTGGCGCGGTACTGAGAGTAACCCAACGGA 
fPS-59          AGGTTGGTGGAAGATGAAACCTGATGATTCAATGGACGGGATTGTAGTAGGTCTAAACTGGGGTACTGAGGGTTTAGCCAATGAAGGCAAAGTGATAGGCTTTGAGGTTCTCTTAGAGTCTGGTCGCGTTGTTTCTGCTAACAACTTAACGCAAGCCTTGATGGATGAGTTCACGCAGAAAGTCCTAACAGGGATGAGCGTAGGTGAGCTGGAGGCATTTGTAGGTGACACATCCGAAGAGCCTTATAACCCTTATGGTGGTTGGGCTATCCAAGTGAACTACATGGAGGAAACCCCAGACGGTTCTTTACGTCACCCTTCATTCGGATGCTGGCGCGGTACTGAGAGTAACCCAACGGA 
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fPS-50          GAAGATGTAAAGCAGTAGTAAACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTTAATGGAACTCACTATTGGGAGACTCAACATATGCTTCTCGTTACAACCGTAGCAATCTTATTCATACTCTATGTCTATATCATTGACGATAGTACATGGCCTAACTGTTAATAACTAAAGGAGAAACCTTATGTTTAAACTTCATTTCAATAAAGACAACGGTATCTATTCGATTCGTCGAGTTGACCGTATGACTGTTGCAGCAACTGAGAAACACGCTAAGGTTCCTCGTATTGGCTCAACGATTCCTTTTAGTTCCGGTGCGTGGTTTCTGTTGACACCTAAAGTATTCGCCTCTGCA 
fPS-52          GAAGATGTAAAGCAGTAGTAAACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTTAATGGAACTCACTATTGGGAGACTCAACATATGCTTCTCGTTACAACCGTAGCAATCTTATTCATACTCTATGTCTATATCATTGACGATAGTACATGGCCTAACTGTTAATAACTAAAGGAGAAACCTTATGTTTAAACTTCATTTCAATAAAGACAACGGTATCTATTCGATTCGTCGAGTTGACCGTATGACTGTTGCAGCAACTGAGAAACACGCTAAGGTTCCTCGTATTGGCTCAACGATTCCTTTTAGTTCCGGTGCGTGGTTTCTGTTGACACCTAAAGTATTCGCCTCTGCA 
fPS-21          GAAGATGTAAAGCAGTAGTACACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTTAATGGAACTCACTATTGGGAGACTCAACATATGCTTCTCGTTACAACCGTAGCAATCTTATTCATACTCTATGTCTATATCATTGACGATAGTACATGGTCTAACTGTTAATAACTAAAGGAGAAACCTTATGTTTAAACTTCATTTCAATAAAGACAACGGTGTCTATTCGATTCGTCGAGTTGACCGTATGACTGTTGCAGCAACTGAGAAACACGCTAAGGTTCCTCGTATTGGCTCAACGATTCCTTTTAGTTCCGGTACTTGGTTCTTAGTGACACCTAAAGTATTCGCCTCTGCA 
fPS-16          GAAGATGTAAAGCAGTAGTACACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTTAATGGAACTCACTATTGGGAGACTCAACATATGCTTCTCGTTACAACCGTAGCAATCTTATTCATACTCTATGTCTATATCATTGACGATAGTACATGGTCTAACTGTTAATAACTAAAGGAGAAACCTTATGTTTAAACTTCATTTCAATAAAGACAACGGTGTCTATTCGATTCGTCGAGTTGACCGTATGACTGTTGCAGCAACTGAGAAACACGCTAAGGTTCCTCGTATTGGCTCAACGATTCCTTTTAGTTCCGGTACTTGGTTCTTAGTGACACCTAAAGTATTCGCCTCTGCA 
fPS-9           GAAGATGTAAAGCAGTAGTACACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTTAATGGAACTCACTATTGGGAGACTCAACATATGCTTCTCGTTACAACCGTAGCAATCTTATTCATACTCTATGTCTATATCATTGACGATAGTACATGGTCTAACTGTTAATAACTAAAGGAGAAACCTTATGTTTAAACTTCATTTCAATAAAGACAACGGTGTCTATTCGATTCGTCGAGTTGACCGTATGACTGTTGCAGCAACTGAGAAACACGCTAAGGTTCCTCGTATTGGCTCAACGATTCCTTTTAGTTCCGGTACTTGGTTCTTAGTGACACCTAAAGTATTCGCCTCTGCA 
fPS-64          GAAGATGTAAAGCAGTAGTAAACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTTAATGGAACTCACTATTGGGAGACTCAACATATGCTTCTCGTTACAACCGTAGCAATCTTATTCATACTCTATGTCTATACCATTGACGATAGTACATGGCCTAACTGTTAATAACTAAAGGAGAAACCTTATGTTTAAACTTCATTTCAATAAAGACAACGGTGTCTATTCGATTCGTCGAGTTGACCGTATGACTGTTGCAGCAACTGAGAAACACGCTAAGGTTCCTCGTATTGGCTCAACGATTCCTTTTAGTTCCGGTACTTGGTTCTTAGTGACACCTAAAGTATTCGCCTCTGCA 
fPS-10          GAAGATGTAAAGCAGTAGTACACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTTAATGGAACTCACTATTGGGAGACTCAACATATGCTTCTCGTTACAACCGTAGCAATCTTATTCATACTCTATGTCTATATCATTGACGATAGTACATGGTCTAACTGTTAATAACTAAAGGAGAAACCTTATGTTTAAACTTCATTTCAATAAAGACAACGGTGTCTATTCGATTCGTCGAGTTGACCGTATGACTGTTGCAGCAACTGAGAAACACGCTAAGGTTCCTCGTATTGGCTCAACGATTCCTTTTAGTTCCGGTACTTGGTTCTTAGTGACACCTAAAGTATTCGCCTCTGCA 
fPS-26          GAAGATGTAAAGCAGTAGTAAACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTTAATGGAACTCACTATTGGGAGACTCAACATATGCTTCTCGTTACAACCGTAGCAATCTTATTCATACTCTATGTCTATACCATTGACGATAGTACATGGCCTAACTGTTAATAACTAAAGGAGAAACCTTATGTTTAAACTTCATTTCAATAAAGACAACGGTGTCTATTCGATTCGTCGAGTTGACCGTATGACTGTTGCAGCAACTGAGAAACACGCTAAGGTTCCTCGTATTGGCTCAACGATTCCTTTTAGTTCCGGTACTTGGTTCTTAGTGACACCTAAAGTATTCGCCTCTGCA 
fPS-19          GAAGATGTAAAGCAGTAGTACACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTTAATGGAACTCACTATTGGGAGACTCAACATATGCTTCTCGTTACAACCGTAGCAATCTTATTCATACTCTATGTCTATATCATTGACGATAGTACATGGTCTAACTGTTAATAACTAAAGGAGAAACCTTATGTTTAAACTTCATTTCAATAAAGACAACGGTGTCTATTCGATTCGTCGAGTTGACCGTATGACTGTTGCAGCAACTGAGAAACACGCTAAGGTTCCTCGTATTGGCTCAACGATTCCTTTTAGTTCCGGTACTTGGTTCTTAGTGACACCTAAAGTATTCGCCTCTGCA 
fPS-7           GAAGATGTAAAGCAGTAGTACACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTTAATGGAACTCACTATTGGGAGACTCAACATATGCTTCTCGTTACAACCGTAGCAATCTTATTCATACTCTATGTCTATATCATTGACGATAGTACATGGTCTAACTGTTAATAACTAAAGGAGAAACCTTATGTTTAAACTTCATTTCAATAAAGACAACGGTGTCTATTCGATTCGTCGAGTTGACCGTATGACTGTTGCAGCAACTGAGAAACACGCTAAGGTTCCTCGTATTGGCTCAACGATTCCTTTTAGTTCCGGTACTTGGTTCTTAGTGACACCTAAAGTATTCGCCTCTGCA 
fPS-86          GAAGATGTAAAGCAGTAGTAAACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTTAATGGAACTCACTATTGGGAGACTCAACATATGCTTCTCGTTACAACCGTAGCAATCTTATTCATACTCTATGTCTATACCATTGACGATAGTACATGGCCTAACTGTTAATAACTAAAGGAGAAACCTTATGTTTAAACTTCATTTCAATAAAGACAACGGTGTCTATTCGATTCGTCGAGTTGACCGTATGACTGTTGCAGCAACTGAGAAACACGCTAAGGTTCCTCGTATTGGCTCAACGATTCCTTTTAGTTCCGGTGCGTGGTTTCTGTTGACACCTAAAGTATTCGCCTCTGCA 
fPS-53          GAAGATGTAAAGCAGTAGTACACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTTAATGGAACTCACTATTGGGAGACTCAACATATGCTTCTCGTTACAACCATAGCAATCTTATTCATACTCTATGTCTATATCATTGACGATAGTACATGGCCTAACTGTTAATAACTAAAGGAGAAACCTTATGTTTAAACTTCATTTCAATAAAGACAACGGTATCTATTCGATTCGTCGAGTTGACCGTATGACTGTTGCAGCAACTGAGAAACACGCTAAGGTTCCTCGTGTTGGCTCAACGATTCCTTTTAGTTCCGGTGCGTGGTTTCTGTTGACACCTAAAGTATTCGCCTCTGCA 
fPS-85          GAAGATGTAAAGCAGTAGTACACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTTAATGGAACTCACTATTGGGAGACTCAACATATGCTTCTCGTTACAACCATAGCAATCTTATTCATACTCTATGTCTATATCATTGACGATAGTACATGGCCTAACTGTTAATAACTAAAGGAGAAACCTTATGTTTAAACTTCATTTCAATAAAGACAACGGTATCTATTCGATTCGTCGAGTTGACCGTATGACTGTTGCAGCAACTGAGAAACACGCTAAGGTTCCTCGTGTTGGCTCAACGATTCCTTTTAGTTCCGGTGCGTGGTTTCTGTTGACACCTAAAGTATTCGCCTCTGCA 
fPS-89          GAAGATGTAAAGCAGTAGTACACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTTAATGGAACTCACTATTGGGAGACTCAACATATGCTTCTCGTTACAACCATAGCAATCTTATTCATACTCTATGTCTATATCATTGACGATAGTACATGGCCTAACTGTTAATAACTAAAGGAGAAACCTTATGTTTAAACTTCATTTCAATAAAGACAACGGTATCTATTCGATTCGTCGAGTTGACCGTATGACTGTTGCAGCAACTGAGAAACACGCTAAGGTTCCTCGTGTTGGCTCAACGATTCCTTTTAGTTCCGGTGCGTGGTTTCTGTTGACACCTAAAGTATTCGCCTCTGCA 
fPS-54-ocr      GAAGATGTAAAGCAGTAGTACACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTTAATGGAACTCACTATTGGGAGACTCAACATATGCTTCTCGTTACAACCATAGCAATCTTATTCATACTCTATGTCTATATCATTGACGATAGTACATGGCCTAACTGTTAATAACTAAAGGAGAAACCTTATGTTTAAACTTCATTTCAATAAAGACAACGGTATCTATTCGATTCGTCGAGTTGACCGTATGACTGTTGCAGCAACTGAGAAACACGCTAAGGTTCCTCGTGTTGGCTCAACGATTCCTTTTAGTTCCGGTGCGTGGTTTCTGTTGACACCTAAAGTATTCGCCTCTGCA 
fPS-59          GAAGATGTAAAGCAGTAGTACACACATGGTCAACCTACGGGTTGACCTTTTTGCGTTTTAATGGAACTCACTATTGGGAGACTTAACATATGCTTCTCGTTACAACCATAGCAATCTTATTCATACTCTATGTCTATCTCATTGACGATAGCACATGGCCTAACTGTTAATAACTAAAGGAGAAACCTTATGTTTAAACTTCATTTCAATAAAGACAACGGTATCTATTCGATTCGTCGAGTTGACCGTATGACTGTTGCAGCGACTGAGAAACACGCTAAGGTTCCTCGTATTGGCTCAACGATTCCTTTTAGTTCCGGTGCGTGGTTTCTGTTGACACCTAAAGTATTCGCCTCTGCA 
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fPS-50          AAGCGCAAAGAGCGCCCAAGCGTTGAACTTACTGTCACCAACTGGCCTAACGTCCGGCTGTTCTTCAAATGTCTTAAGGAGATTTTCTAATGGGTCACTACGAATGCAAAAAATGTTACAATCGGTATGATGATTGTTCCTGCTCATCTGAGGAAATCCCTCAAGAGTCAGCAAGTGACGCTACGTATACAGGTGGTTCATCAGACTACTATCAGGTGACCATTACGAATACCACCACCCCAGACCATCCAGCATATATAGCTGAGTGCAACGATATCATTGAAGCCCTTGGTATGAACTTTGCGGAAGGTAACGCATTCAAAGCGTTGTGGCGTCGAGCAGCTCAAAGAACCTTAGGGT 
fPS-52          AAGCGCAAAGAGCGCCCAAGCGTTGAACTTACTGTCACCAACTGGCCTAACGTCCGGCTGTTCTTCAAATGTCTTAAGGAGATTTTCTAATGGGTCACTACGAATGCAAAAAATGTTACAATCGGTATGATGATTGTTCCTGCTCATCTGAGGAAATCCCTCAAGAGTCAGCAAGTGACGCTACGTATACAGGTGGTTCATCAGACTACTATCAGGTGACCATTACGAATACCACCACCCCAGACCATCCAGCATATATAGCTGAGTGCAACGATATCATTGAAGCCCTTGGTATGAACTTTGCGGAAGGTAACGCATTCAAAGCGTTGTGGCGTCGAGCAGCTCAAAGAACCTTAGGGT 
fPS-21          AAGCGCAAAGAGCGCCCAAGCGTTGAACTTACTGTCACCAACTGGCCTAACGTCCGGTTATTCTTCAAGTGTCTTAAGGAGATTTTCTAATGGGTCACTACGAATGCAAAAAATGTTACAATCGGTATGATGATTGTTCCTGCTCATCTGAGGAAATCCCTCAAGAGTCAGCAAGTGACGCTACGTATACAGGTGGTTCATCAGACTACTATCAGGTGACCATTACGAATACCACCACCCCAGACCGTCCAGCATATATAGCTGAGTGCAACGATATCATTGAAGCCCTTGGTATGAACTTTGCGGAAGGTAACGCATTCAAAGCGTTGTGGCGTCGAGCAGCTCAAAGAACCTTAGGGT 
fPS-16          AAGCGCAAAGAGCGCCCAAGCGTTGAACTTACTGTCACCAACTGGCCTAACGTCCGGTTATTCTTCAAGTGTCTTAAGGAGATTTTCTAATGGGTCACTACGAATGCAAAAAATGTTACAATCGGTATGATGATTGTTCCTGCTCATCTGAGGAAATCCCTCAAGAGTCAGCAAGTGACGCTACGTATACAGGTGGTTCATCAGACTACTATCAGGTGACCATTACGAATACCACCACCCCAGACCGTCCAGCATATATAGCTGAGTGCAACGATATCATTGAAGCCCTTGGTATGAACTTTGCGGAAGGTAACGCATTCAAAGCGTTGTGGCGTCGAGCAGCTCAAAGAACCTTAGGGT 
fPS-9           AAGCGCAAAGAGCGCCCAAGCGTTGAACTTACTGTCACCAACTGGCCTAACGTCCGGTTATTCTTCAAGTGTCTTAAGGAGATTTTCTAATGGGTCACTACGAATGCAAAAAATGTTACAATCGGTATGATGATTGTTCCTGCTCATCTGAGGAAATCCCTCAAGAGTCAGCAAGTGACGCTACGTATACAGGTGGTTCATCAGACTACTATCAGGTGACCATTACGAATACCACCACCCCAGCCCGTCCAGCATATATAGCTGAGTGCAACGATATCATTGAAGCCCTTGGTATGAACTTTGCGGAAGGTAACGCATTCAAAGCGTTGTGGCGTCGAGCAGCTCAAAGAACCTTAGGGT 
fPS-64          AAGCGCAAAGAGCGCCCAAGCGTTGAACTTACTGTCACCAACTGGCCTAACGTCCGGTTATTCTTCAAGTGTCTTAAGGAGATTTTCTAATGGGTCACTACGAATGCAAAAAATGTTACAATCGGTATGATGATTGTTCCTGCTCATCTGAGGAAATCCCTCAAGAGTCAGCAAGTGACGCTACGTATACAGGTGGTTCATCAGACTACTATCAGGTGACCATTACGAATACCACCACCCCAGCCCGTCCAGCATATATAGCTGAGTGCAACGATATCATTGAAGCCCTTGGTATGAACTTTGCGGAAGGTAACGCATTCAAAGCGTTGTGGCGTCGAGCAGCTCAAAGAACCTTAGGGT 
fPS-10          AAGCGCAAAGAGCGCCCAAGCGTTGAACTTACTGTCACCAACTGGCCTAACGTCCGGTTATTCTTCAAGTGTCTTAAGGAGATTTTCTAATGGGTCACTACGAATGCAAAAAATGTTACAATCGGTATGATGATTGTTCCTGCTCATCTGAGGAAATCCCTCAAGAGTCAGCAAGTGACGCTACGTATACAGGTGGTTCATCAGACTACTATCAGGTGACCATTACGAATACCACCACCCCAGCCCGTCCAGCATATATAGCTGAGTGCAACGATATCATTGAAGCCCTTGGTATGAACTTTGCGGAAGGTAACGCATTCAAAGCGTTGTGGCGTCGAGCAGCTCAAAGAACCTTAGGGT 
fPS-26          AAGCGCAAAGAGCGCCCAAGCGTTGAACTTACTGTCACCAACTGGCCTAACGTCCGGTTATTCTTCAAGTGTCTTAAGGAGATTTTCTAATGGGTCACTACGAATGCAAAAAATGTTACAATCGGTATGATGATTGTTCCTGCTCATCTGAGGAAATCCCTCAAGAGTCAGCAAGTGACGCTACGTATACAGGTGGTTCATCAGACTACTATCAGGTGACCATTACGAATACCACCACCCCAGCCCGTCCAGCATATATAGCTGAGTGCAACGATATCATTGAAGCCCTTGGTATGAACTTTGCGGAAGGTAACGCATTCAAAGCGTTGTGGCGTCGAGCAGCTCAAAGAACCTTAGGGT 
fPS-19          AAGCGCAAAGAGCGCCCAAGCGTTGAACTTACTGTCACCAACTGGCCTAACGTCCGGTTATTCTTCAAGTGTCTTAAGGAGATTTTCTAATGGGTCACTACGAATGCAAAAAATGTTACAATCGGTATGATGATTGTTCCTGCTCATCTGAGGAAATCCCTCAAGAGTCAGCAAGTGACGCTACGTATACAGGTGGTTCATCAGACTACTATCAGGTGACCATTACGAATACCACCACCCCAGACCGTCCAGCATATATAGCTGAGTGCAACGATATCATTGAAGCCCTTGGTATGAACTTTGCGGAAGGTAACGCATTCAAAGCGTTGTGGCGTCGAGCAGCTCAAAGAACCTTAGGGT 
fPS-7           AAGCGCAAAGAGCGCCCAAGCGTTGAACTTACTGTCACCAACTGGCCTAACGTCCGGTTATTCTTCAAGTGTCTTAAGGAGATTTTCTAATGGGTCACTACGAATGCAAAAAATGTTACAATCGGTATGATGATTGTTCCTGCTCATCTGAGGAAATCCCTCAAGAGTCAGCAAGTGACGCTACGTATACAGGTGGTTCATCAGACTACTATCAGGTGACCATTACGAATACCACCACCCCAGCCCGTCCAGCATATATAGCTGAGTGCAACGATATCATTGAAGCCCTTGGTATGAACTTTGCGGAAGGTAACGCATTCAAAGCGTTGTGGCGTCGAGCAGCTCAAAGAACCTTAGGGT 
fPS-86          AAGCGCAAAGAGCGCCCAAGCGTTGAACTTACTGTCACCAACTGGCCTAACGTCCGGTTATTCTTCAAGTGTCTTAAGGAGATTTTCTAATGGGTCACTACGAATGCAAAAAATGTTACAATCGGTATGATGATTGTTCCTGCTCATCTGAGGAAATCCCTCAAGAGTCAGCAAGTGACGCTACGTATACAGGTGGTTCATCAGACTACTATCAGGTGACCATTACGAATACCACCACCCCAGCCCGTCCAGCATATATAGCTGAGTGCAACGATATCATTGAAGCCCTTGGTATGAACTTTGCGGAAGGTAACGCATTCAAAGCGTTGTGGCGTCGAGCAGCTCAAAGAACCTTAGGGT 
fPS-53          AAGCGCAAAGAGCGCCCAAGCGTTGAACTTACTGTCACCAACTGGCCTAACGTCCGGCTGTTCTTCAAATGTCTTAAGGAGATTTTCTAATGGGTCACTACGAATGCAAAAAATGTTACAATCGGTATGATGATTGTTCCTGCTCATCTGAGGAAATCCCTCAAGAGTCAGCAAGTGACGCTACGTATACAGGTGGTTCATCAGACTACTATCAGGTGACCATTACGAATACCACCACCCCAGACCGTCCAGCATATATAGCTGAGTGCAACGATATCATTGAAGCCCTTGGTATGAACTTTGCGGAAGGTAACGCATTCAAAGCGTTGTGGCGTCGAGCAGCTCAAAGAACCTTAGGGT 
fPS-85          AAGCGCAAAGAGCGCCCAAGCGTTGAACTTACTGTCACCAACTGGCCTAACGTCCGGCTGTTCTTCAAATGTCTTAAGGAGATTTTCTAATGGGTCACTACGAATGCAAAAAATGTTACAATCGGTATGATGATTGTTCCTGCTCATCTGAGGAAATCCCTCAAGAGTCAGCAAGTGACGCTACGTATACAGGTGGTTCATCAGACTACTATCAGGTGACCATTACGAATACCACCACCCCAGACCGTCCAGCATATATAGCTGAGTGCAACGATATCATTGAAGCCCTTGGTATGAACTTTGCGGAAGGTAACGCATTCAAAGCGTTGTGGCGTCGAGCAGCTCAAAGAACCTTAGGGT 
fPS-89          AAGCGCAAAGAGCGCCCAAGCGTTGAACTTACTGTCACCAACTGGCCTAACGTCCGGCTGTTCTTCAAATGTCTTAAGGAGATTTTCTAATGGGTCACTACGAATGCAAAAAATGTTACAATCGGTATGATGATTGTTCCTGCTCATCTGAGGAAATCCCTCAAGAGTCAGCAAGTGACGCTACGTATACAGGTGGTTCATCAGACTACTATCAGGTGACCATTACGAATACCACCACCCCAGACCGTCCAGCATATATAGCTGAGTGCAACGATATCATTGAAGCCCTTGGTATGAACTTTGCGGAAGGTAACGCATTCAAAGCGTTGTGGCGTCGAGCAGCTCAAAGAACCTTAGGGT 
fPS-54-ocr      AAGCGCAAAGAGCGCCCAAGCGTTGAACTTACTGTCACCAACTGGCCTAACGTCCGGCTGTTCTTCAAATGTCTTAAGGAGATTTTCTAATGGGTCACTACGAATGCAAAAAATGTTACAATCGGTATGATGATTGTTCCTGCTCATCTGAGGAAATCCCTCAAGAGTCAGCAAGTGACGCTACGTATACAGGTGGTTCATCAGACTACTATCAGGTGACCATTACGAATACCACCACCCCAGACCGTCCAGCATATATAGCTGAGTGCAACGATATCATTGAAGCCCTTGGTATGAACTTTGCGGAAGGTAACGCATTCAAAGCGTTGTGGCGTCGAGCAGCTCAAAGAACCTTAGGGT 
fPS-59          AAGCGCAAAGAGCGCCCAAGCGTTGAACTTACTGTCACCAACTGGCCTAACGTCCGGCTGTTCTTCAAATGTCTTAAGGAGATTTTCTAATGGGTCACTACGAATGCAAAAAATGTTACAATCGGTATGATGATTGTTCCTGCTCATCTGATGAAATCCCTCAAGAGTCAGCAAGTGACGCTACGTATACAGGTGGTTCATCAGACTACTATCAGGTGACCATTACGAATACCACCACCCCAGACCGTCCAGCATATATAGCTGAGTGCAACGATATCATTGAAGCCCTTGGTATGAACTTTGCGGAAGGTAACGCATTCAAAGCGTTGTGGCGTCGAGCAGCTCAAAGAACCTTAGGGT 
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fPS-50          TACGTAAAGCTGGGGCCAAGGATGATGGTCTGTACGATGCTGAGAAGGTAGAGTTCTTTGGTAAACGTTTAGTAGAGATGAGTAAAGGCAATGGGTAACAATCTAAAACCGTCAGAATGGTGTGAACGTATGTATGAACGTACTGGTAACACCGATTACTTGGAGATGTATAACTTATGGAGGTCTAAAGGCTTATGACACACATCAATGCAGGTAGCCTTGTGTTTACAGAGAAGAAATTCTTTGTGACCATTGAAGGTAGTTCCCAGAGCTTGGAGGTTCCTGTATACGCTGTGAACCTTGAAGAAGCTCAAGCGCTGGCAGAGTGGACTTATGTCCCTGCTGGTTTCGAAGTAACTC 
fPS-52          TACGTAAAGCTGGGGCCAAGGATGATGGTCTGTACGATGCTGAGAAGGTAGAGTTCTTTGGTAAACGTTTAGTAGAGATGAGTAAAGGCAATGGGTAACAATCTAAAACCGTCAGAATGGTGTGAACGTATGTATGAACGTACTGGTAACACCGATTACTTGGAGATGTATAACTTATGGAGGTCTAAAGGCTTATGACACACATCAATGCAGGTAGCCTTGTGTTTACAGAGAAGAAATTCTTTGTGACCATTGAAGGTAGTTCCCAGAGCTTGGAGGTTCCTGTATACGCTGTGAACCTTGAAGAAGCTCAAGCGCTGGCAGAGTGGACTTATGTCCCTGCTGGTTTCGAAGTAACTC 
fPS-21          TACGTAAAGCTGGGGCCAAGGATGATGGTCTGTACGATGCTGAGAAGGTAGAGTTCTTTGGTAAACGTTTAGTAGAGATGAGTAAAGGCAATGGGTAACAATCTAAAACCGTCAGAATGGTGTGAACGTATGTATGAACGTACTGGTAACACCGATTACTTGGAGATGTATAACTTATGGAGGTCTAAAGGCTTATGACACACATCAATGCAGGTAGCCTTGTGTTTACAGAGAAGAAATTCTTTGTGACCATTGAAGGTAGTTCCCAGAGCTTGGAGGTTCCTGTATACGCTGTGAACCTTGAAGAAGCTCAAGCGCTGGCAGAGTGGACTTATGTCCCTGCTGGTTTCGAAGTAACTC 
fPS-16          TACGTAAAGCTGGGGCCAAGGATGATGGTCTGTACGATGCTGAGAAGGTAGAGTTCTTTGGTAAACGTTTAGTAGAGATGAGTAAAGGCAATGGGTAACAATCTAAAACCGTCAGAATGGTGTGAACGTATGTATGAACGTACTGGTAACACCGATTACTTGGAGATGTATAACTTATGGAGGTCTAAAGGCTTATGACACACATCAATGCAGGTAGCCTTGTGTTTACAGAGAAGAAATTCTTTGTGACCATTGAAGGTAGTTCCCAGAGCTTGGAGGTTCCTGTATACGCTGTGAACCTTGAAGAAGCTCAAGCGCTGGCAGAGTGGACTTATGTCCCTGCTGGTTTCGAAGTAACTC 
fPS-9           TACGTAAAGCTGGGGCCAAGGATGATGGTCTGTACGATGCTGAGAAGGTAGAGTTCTTTGGTAAACGTTTAGTAGAGATGAGTAAAGGCAATGGGTAACAATCTAAAACCGTCAGAATGGTGTGAACGTATGTATGAACGTACTGGTAACACCGATTACTTGGAGATGTATAACTTATGGAGGTCTAAAGGCTTATGACACACATCAATGCAGGTAGCCTTGTGTTTACAGAGAAGAAATTCTTTGTGACCATTGAAGGTAGTTCCCAGAGCTTGGAGGTTCCTGTATACGCTGTGAACCTTGAAGAAGCTCAAGCGCTGGCAGAGTGGACTTATGTCCCTGCTGGTTTCGAAGTAACTC 
fPS-64          TACGTAAAGCTGGGGCCAAGGATGATGGTCTGTACGATGCTGAGAAGGTAGAGTTCTTTGGTAAACGTTTAGTAGAGATGAGTAAAGGCAATGGGTAACAATCTAAAACCGTCAGAATGGTGTGAACGTATGTATGAACGTACTGGTAACACCGATTACTTGGAGATGTATAACTTATGGAGGTCTAAAGGCTTATGACACACATCAATGCAGGTAGCCTTGTGTTTACAGAGAAGAAATTCTTTGTGACCATTGAAGGTAGTTCCCAGAGCTTGGAGGTTCCTGTATACGCTGTGAACCTTGAAGAAGCTCAAGCGCTGGCAGAGTGGACTTATGTCCCTGCTGGTTTCGAAGTAACTC 
fPS-10          TACGTAAAGCTGGGGCCAAGGATGATGGTCTGTACGATGCTGAGAAGGTAGAGTTCTTTGGTAAACGTTTAGTAGAGATGAGTAAAGGCAATGGGTAACAATCTAAAACCGTCAGAATGGTGTGAACGTATGTATGAACGTACTGGTAACACCGATTACTTGGAGATGTATAACTTATGGAGGTCTAAAGGCTTATGACACACATCAATGCAGGTAGCCTTGTGTTTACAGAGAAGAAATTCTTTGTGACCATTGAAGGTAGTTCCCAGAGCTTGGAGGTTCCTGTATACGCTGTGAACCTTGAAGAAGCTCAAGCGCTGGCAGAGTGGACTTATGTCCCTGCTGGTTTCGAAGTAACTC 
fPS-26          TACGTAAAGCTGGGGCCAAGGATGATGGTCTGTACGATGCTGAGAAGGTAGAGTTCTTTGGTAAACGTTTAGTAGAGATGAGTAAAGGCAATGGGTAACAATCTAAAACCGTCAGAATGGTGTGAACGTATGTATGAACGTACTGGTAACACCGATTACTTGGAGATGTATAACTTATGGAGGTCTAAAGGCTTATGACACACATCAATGCAGGTAGCCTTGTGTTTACAGAGAAGAAATTCTTTGTGACCATTGAAGGTAGTTCCCAGAGCTTGGAGGTTCCTGTATACGCTGTGAACCTTGAAGAAGCTCAAGCGCTGGCAGAGTGGACTTATGTCCCTGCTGGTTTCGAAGTAACTC 
fPS-19          TACGTAAAGCTGGGGCCAAGGATGATGGTCTGTACGATGCTGAGAAGGTAGAGTTCTTTGGTAAACGTTTAGTAGAGATGAGTAAAGGCAATGGGTAACAATCTAAAACCGTCAGAATGGTGTGAACGTATGTATGAACGTACTGGTAACACCGATTACTTGGAGATGTATAACTTATGGAGGTCTAAAGGCTTATGACACACATCAATGCAGGTAGCCTTGTGTTTACAGAGAAGAAATTCTTTGTGACCATTGAAGGTAGTTCCCAGAGCTTGGAGGTTCCTGTATACGCTGTGAACCTTGAAGAAGCTCAAGCGCTGGCAGAGTGGACTTATGTCCCTGCTGGTTTCGAAGTAACTC 
fPS-7           TACGTAAAGCTGGGGCCAAGGATGATGGTCTGTACGATGCTGAGAAGGTAGAGTTCTTTGGTAAACGTTTAGTAGAGATGAGTAAAGGCAATGGGTAACAATCTAAAACCGTCAGAATGGTGTGAACGTATGTATGAACGTACTGGTAACACCGATTACTTGGAGATGTATAACTTATGGAGGTCTAAAGGCTTATGACACACATCAATGCAGGTAGCCTTGTGTTTACAGAGAAGAAATTCTTTGTGACCATTGAAGGTAGTTCCCAGAGCTTGGAGGTTCCTGTATACGCTGTGAACCTTGAAGAAGCTCAAGCGCTGGCAGAGTGGACTTATGTCCCTGCTGGTTTCGAAGTAACTC 
fPS-86          TACGTAAAGCTGGGGCCAAGGATGATGGTCTGTACGATGCTGAGAAGGTAGAGTTCTTTGGTAAACGTTTAGTAGAGATGAGTAAAGGCAATGGGTAACAATCTAAAACCGTCAGAATGGTGTGAACGTATGTATGAACGTACTGGTAACACCGATTACTTGGAGATGTATAACTTATGGAGGTCTAAAGGCTTATGACACACATCAATGCAGGTAGCCTTGTGTTTACAGAGAAGAAATTCTTTGTGACCATTGAAGGTAGTTCCCAGAGCTTGGAGGTTCCTGTATACGCTGTGAACCTTGAAGAAGCTCAAGCGCTGGCAGAGTGGACTTATGTCCCTGCTGGTTTCGAAGTAACTC 
fPS-53          TACGTAAAGCTGGGGCCAAGGATGATGGTCTGTACGATGCTGAGAAGGTAGAGTTCTTTGGTAAACGTTTAGTAGAGATGAGTAAAGGCAATGGGTAACAATCTAAAACCGTCAGAATGGTGTGAACGTATGTATGAACGTACTGGTAACACCGATTACTTGGAGATGTATAACTTATGGAGGTCTAAAGGCTTATGACACACATCAATGCAGGTAGCCTTGTGTTTACAGAGAAGAAATTCTTTGTGACCATTGAAGGTAGTTCCCAGAGCTTGGAGGTTCCTGTATACGCTGTGAACCTTGAAGAAGCTCAAGCGCTGGCAGAGTGGACTTATGTCCCTGCTGGTTTCGAAGTAACTC 
fPS-85          TACGTAAAGCTGGGGCCAAGGATGATGGTCTGTACGATGCTGAGAAGGTAGAGTTCTTTGGTAAACGTTTAGTAGAGATGAGTAAAGGCAATGGGTAACAATCTAAAACCGTCAGAATGGTGTGAACGTATGTATGAACGTACTGGTAACACCGATTACTTGGAGATGTATAACTTATGGAGGTCTAAAGGCTTATGACACACATCAATGCAGGTAGCCTTGTGTTTACAGAGAAGAAATTCTTTGTGACCATTGAAGGTAGTTCCCAGAGCTTGGAGGTTCCTGTATACGCTGTGAACCTTGAAGAAGCTCAAGCGCTGGCAGAGTGGACTTATGTCCCTGCTGGTTTCGAAGTAACTC 
fPS-89          TACGTAAAGCTGGGGCCAAGGATGATGGTCTGTACGATGCTGAGAAGGTAGAGTTCTTTGGTAAACGTTTAGTAGAGATGAGTAAAGGCAATGGGTAACAATCTAAAACCGTCAGAATGGTGTGAACGTATGTATGAACGTACTGGTAACACCGATTACTTGGAGATGTATAACTTATGGAGGTCTAAAGGCTTATGACACACATCAATGCAGGTAGCCTTGTGTTTACAGAGAAGAAATTCTTTGTGACCATTGAAGGTAGTTCCCAGAGCTTGGAGGTTCCTGTATACGCTGTGAACCTTGAAGAAGCTCAAGCGCTGGCAGAGTGGACTTATGTCCCTGCTGGTTTCGAAGTAACTC 
fPS-54-ocr      TACGTAAAGCTGGGGCCAAGGATGATGGTCTGTACGATGCTGAGAAGGTAGAGTTCTTTGGTAAACGTTTAGTAGAGATGAGTAAAGGCAATGGGTAACAATCTAAAACCGTCAGAATGGTGTGAACGTATGTATGAACGTACTGGTAACACCGATTACTTGGAGATGTATAACTTATGGAGGTCTAAAGGCTTATGACACACATCAATGCAGGTAGCCTTGTGTTTACAGAGAAGAAATTCTTTGTGACCATTGAAGGTAGTTCCCAGAGCTTGGAGGTTCCTGTATACGCTGTGAACCTTGAAGAAGCTCAAGCGCTGGCAGAGTGGACTTATGTCCCTGCTGGTTTCGAAGTAACTC 
fPS-59          TACGTAAAGCTGGGGCCAAGGATGATGGTCTGTATGATGCTGAGAAGGTAGAGTTCTTTGGTAAACGTTTAGTAGAGATGAGTAAAGGCAATGGGTAACAATCTAAAACCGTCAGAATGGTGTGAACGTATGTATGAACGTACTGGTAACACCGATTACTTGGAGATGTATAACTTATGGAGGTCTAAAGGCTTATGACACACATCAATGCAGGTAGCCTTGTGTTTACAGAGAAGAAATTCTTTGTGACCATTGAAGGTAGTTCCCAGAGCTTGGAGGTTCCTGTATACGCTGTGAACCTTGAAGAAGCTCAAGCGCTGGCAGAGTGGACTTATGTCCCTGCTGGTTTCGAAGTAACTC 
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fPS-50          GTATCAGGCCAGAGGTGAAATAGTATGCGTATAGCACAAGGTGGTTACCGAAAGAAACCTGATGGTTATCTTCACTTGAATAACTACAGCCACACTAAGGCCAGTGGGATTGCAGGCGTCTTGTTTGAGCGTATCTTCACAGAGCGTCAACAGGAAATCGTAGAGAAAACTCTTATCGAATTGGCTAACCCTAAGGTTCTTAGCGGTGAAGCTAACGGTGACGAGCAGGTAATCTACAAGCATGACTGCTACAGATTCCGCAAGGCATTCTTGAGGGCCAACTTTAAGCAGGTCGTTTATGGTACTGTACGACTCTTGAAGAAATCAGCGGCTCAGATGATGAGTATGGCTGTCGTAGCA 
fPS-52          GTATCAGGCCAGAGGTGAAATAGTATGCGTATAGCACAAGGTGGTTACCGAAAGAAACCTGATGGTTATCTTCACTTGAATAACTACAGCCACACTAAGGCCAGTGGGATCGCAGGCGTCTTGTTTGAGCGTATCTTCACAGAGCGTCAACAGGAAATCGTAGAGAAAACTCTTATCGAATTGGCTAACCCTAAGGTTCTTAGCGGTGAAGCTAACGGTGACGAGCAGGTAATCTACAAGCATGACTGCTACAGATTCCGCAAGGCATTCTTGAGGGCCAACTTTAAGCAGGTCGTTTATGGTACTGTACGACTCTTGAAGAAATCAGCGGCTCAGATGATGAGTATGGCTGTCGTAGCA 
fPS-21          GTATCAGGCCAGAGGTGAAATAGTATGCGTATAGCACAAGGTGGTTACCGAAAGAAACCTGATGGTTATCTTCACTTGAATAACTACAGCCACACTAAGGCCAGTGGTATTGCAGGCGTCTTGTTTGAGCGTATCTTCACAGAGCGTCAACAGGAAATCGTAGAGAAAACTCTTATCGAATTGGCTAACCCTAAGGTTCTTAGCGGTGAAGCTAACGGTGACGAGCAGGTAATCTACAAGCATGACTGCTACAGATTCCGCAAGGCATTCTTGAGGGCCAACTTTAAGCAGGTCGTTTATGGTACTGTACGACTCTTGAAGAAATCAGCGGCTCAGATGATGAGTGTGGCTGTCGTAGCA 
fPS-16          GTATCAGGCCAGAGGTGAAATAGTATGCGTATAGCACAAGGTGGTTACCGAAAGAAACCTGATGGTTATCTTCACTTGAATAACTACAGCCACACTAAGGCCAGTGGTATTGCAGGCGTCTTGTTTGAGCGTATCTTCACAGAGCGTCAACAGGAAATCGTAGAGAAAACTCTTATCGAATTGGCTAACCCTAAGGTTCTTAGCGGTGAAGCTAACGGTGACGAGCAGGTAATCTACAAGCATGACTGCTACAGATTCCGCAAGGCATTCTTGAGGGCCAACTTTAAGCAGGTCGTTTATGGTACTGTACGACTCTTGAAGAAATCAGCGGCTCAGATGATGAGTGTGGCTGTCGTAGCA 
fPS-9           GTATCAGGCCAGAGGTGAAATAGTATGCGTATAGCACAAGGTGGTTACCGAAAGAAACCTGATGGTTATCTTCACTTGAATAACTACAGCCACACTAAGGCCAGTGGGATTGCAGGCGTCTTGTTTGAGCGTATCTTCACAGAGCGTCAACAGGAAATCGTAGAGAAAACTCTTATCGAATTGGCTAACCCTAAGGTTCTTAGCGGTGAAGCTAACGGTGACGAGCAGGTAATCTACAAGCATGACTGCTACAGATTCCGCAAGGCATTCTTGAGGGCCAACTTTAAGCAGGTCGTTTATGGTACTGTACGACTCTTGAAGAAATCAGCGGCTCAGATGATGAGTGTGGCTGTCGTAGCA 
fPS-64          GTATCAGACCAGAGGTGAAATAGTATGCGTATAGCACAAGGTGGTTACCGAAAGAAACCTGATGGTTATCTTCACTTGAATAACTACAGCCACACTAAGGCCAGTGGGATCGCAGGTGTCTTGTTTGAGCGTATCTTCACAGAGCGTCAACAGGAAATCGTAGAGAAAACTCTTATCGAATTGGCTAACCCTAAGGTTCTTAGCGGTGAAGCTAACGGTGACGAGCAGGTAATCTACAAGCATGACTGCTACAGATTCCGCAAGGCATTCTTGAGGGCCAACTTTAAGCAGGTCGTTTATGGTACTGTACGACTCTTGAAGAAATCAGCGGCTCAGATGATGAGTATGGCTGTCGTAGCA 
fPS-10          GTATCAGGCCAGAGGTGAAATAGTATGCGTATAGCACAAGGTGGTTACCGAAAGAAACCTGATGGTTATCTTCACTTGAATAACTACAGCCACACTAAGGCCAGTGGGATTGCAGGCGTCTTGTTTGAGCGTATCTTCACAGAGCGTCAACAGGAAATCGTAGAGAAAACTCTTATCGAATTGGCTAACCCTAAGGTTCTTAGCGGTGAAGCTAACGGTGACGAGCAGGTAATCTACAAGCATGACTGCTACAGATTCCGCAAGGCATTCTTGAGGGCCAACTTTAAGCAGGTCGTTTATGGTACTGTACGACTCTTGAAGAAATCAGCGGCTCAGATGATGAGTGTGGCTGTCGTAGCA 
fPS-26          GTATCAGACCAGAGGTGAAATAGTATGCGTATAGCACAAGGTGGTTACCGAAAGAAACCTGATGGTTATCTTCACTTGAATAACTACAGCCACACTAAGGCCAGTGGGATCGCAGGTGTCTTGTTTGAGCGTATCTTCACAGAGCGTCAACAGGAAATCGTAGAGAAAACTCTTATCGAATTGGCTAACCCTAAGGTTCTTAGCGGTGAAGCTAACGGTGACGAGCAGGTAATCTACAAGCATGACTGCTACAGATTCCGCAAGGCATTCTTGAGGGCCAACTTTAAGCAGGTCGTTTATGGTACTGTACGACTCTTGAAGAAATCAGCGGCTCAGATGATGAGTATGGCTGTCGTAGCA 
fPS-19          GTATCAGGCCAGAGGTGAAATAGTATGCGTATAGCACAAGGTGGTTACCGAAAGAAACCTGATGGTTATCTTCACTTGAATAACTACAGCCACACTAAGGCCAGTGGGATTGCAGGCGTCTTGTTTGAGCGTATCTTCACAGAGCGTCAACAGGAAATCGTAGAGAAAACTCTTATCGAATTGGCTAACCCTAAGGTTCTTAGCGGTGAAGCTAACGGTGACGAGCAGGTAATCTACAAGCATGACTGCTACAGATTCCGCAAGGCATTCTTGAGGGCCAACTTTAAGCAGGTCGTTTATGGTACTGTACGACTCTTGAAGAAATCAGCGGCTCAGATGATGAGTGTGGCTGTCGTAGCA 
fPS-7           GTATCAGGCCAGAGGTGAAATAGTATGCGTATAGCACAAGGTGGTTACCGAAAGAAACCTGATGGTTATCTTCACTTGAATAACTACAGCCACACTAAGGCCAGTGGTATTGCAGGCGTCTTGTTTGAGCGTATCTTCACAGAGCGTCAACAGGAAATCGTAGAGAAAACTCTTATCGAATTGGCTAACCCTAAGGTTCTTAGCGGTGAAGCTAACGGTGACGAGCAGGTAATCTACAAGCATGACTGCTACAGATTCCGCAAGGCATTCTTGAGGGCCAACTTTAAGCAGGTCGTTTATGGTACTGTACGACTCTTGAAGAAATCAGCGGCTCAGATGATGAGTGTGGCTGTCGTAGCA 
fPS-86          GTATCAGACCAGAGGTGAAATAGTATGCGTATAGCACAAGGTGGTTACCGAAAGAAACCTGATGGTTATCTTCACTTGAATAACTACAGCCACACTAAGGCCAGTGGGATCGCAGGTGTCTTGTTTGAGCGTATCTTCACAGAGCGTCAACAGGAAATCGTAGAGAAAACTCTTATCGAATTGGCTAACCCTAAGGTTCTTAGCGGTGAAGCTAACGGTGACGAGCAGGTAATCTACAAGCATGACTGCTACAGATTCCGCAAGGCATTCTTGAGGGCCAACTTTAAGCAGGTCGTTTATGGTACTGTACGACTCTTGAAGAAATCAGCGGCTCAGATGATGAGTATGGCTGTCGTAGCA 
fPS-53          GTATCAGGCCAGAGGTGAAATAGTATGCGTATAGCACAAGGTGGTTACCGAAAGAAACCTGATGGTTATCTTCACTTGAATAACTACAGCCACACTAAGGCCAGTGGGATTGCAGGCGTCTTGTTTGAGCGTATCTTCACAGAGCGTCAACAGGAAATCGTAGAGAAAACTCTTATCGAATTGGCTAACCCTAAGGTTCTTAGCGGTGAAGCTAACGGTGACGAGCAGGTAATCTACAAGCATGACTGCTACAGATTCCGCAAGGCATTCTTGAGGGCCAACTTTAAGCAGGTCGTTTATGGTACTGTACGACTCTTGAAGAAATCAGCGGCTCAGATGATGAGTATGGCTGTCGTAGCA 
fPS-85          GTATCAGGCCAGAGGTGAAATAGTATGCGTATAGCACAAGGTGGTTACCGAAAGAAACCTGATGGTTATCTTCACTTGAATAACTACAGCCACACTAAGGCCAGTGGGATTGCAGGCGTCTTGTTTGAGCGTATCTTCACAGAGCGTCAACAGGAAATCGTAGAGAAAACTCTTATCGAATTGGCTAACCCTAAGGTTCTTAGCGGTGAAGCTAACGGTGACGAGCAGGTAATCTACAAGCATGACTGCTACAGATTCCGCAAGGCATTCTTGAGGGCCAACTTTAAGCAGGTCGTTTATGGTACTGTACGACTCTTGAAGAAATCAGCGGCTCAGATGATGAGTATGGCTGTCGTAGCA 
fPS-89          GTATCAGGCCAGAGGTGAAATAGTATGCGTATAGCACAAGGTGGTTACCGAAAGAAACCTGATGGTTATCTTCACTTGAATAACTACAGCCACACTAAGGCCAGTGGGATTGCAGGCGTCTTGTTTGAGCGTATCTTCACAGAGCGTCAACAGGAAATCGTAGAGAAAACTCTTATCGAATTGGCTAACCCTAAGGTTCTTAGCGGTGAAGCTAACGGTGACGAGCAGGTAATCTACAAGCATGACTGCTACAGATTCCGCAAGGCATTCTTGAGGGCCAACTTTAAGCAGGTCGTTTATGGTACTGTACGACTCTTGAAGAAATCAGCGGCTCAGATGATGAGTATGGCTGTCGTAGCA 
fPS-54-ocr      GTATCAGGCCAGAGGTGAAATAGTATGCGTATAGCACAAGGTGGTTACCGAAAGAAACCTGATGGTTATCTTCACTTGAATAACTACAGCCACACTAAGGCCAGTGGGATTGCAGGCGTCTTGTTTGAGCGTATCTTCACAGAGCGTCAACAGGAAATCGTAGAGAAAACTCTTATCGAATTGGCTAACCCTAAGGTTCTTAGCGGTGAAGCTAACGGTGACGAGCAGGTAATCTACAAGCATGACTGCTACAGATTCCGCAAGGCATTCTTGAGGGCCAACTTTAAGCAGGTCGTTTATGGTACTGTACGACTCTTGAAGAAATCAGCGGCTCAGATGATGAGTATGGCTGTCGTAGCA 
fPS-59          GTATCAGGCCAGAGGTGAAATAGTATGCGTATAGCACAAGGTGGTTACCGAAAGAAACCTGATGGTTATCTTCACTTGAATAACTACAGCCACACTAAGGCCAGTGGGATTGCAGGCGTCTTGTTTGAGCGTATCTTCACAGAGCGTCAACAGGAAATCGTAGAGAAAACTCTTATCGAATTGGCTAACCCTAAGGTTCTTAGCGGTGAAGCTAACGGTGACGAGCAGGTAATCTACAAGCATGACTGCTACAGATTCCGCAAGGCATTCTTGAGGGCCAACTTTAAGCAGGTCGTTTATGGTACTGTACGACTCTTGAAGAAATCAGCGGCTCAGATGATGAGTATGGCTGTCGTAGCA 
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fPS-50          GATGAACTGGATACACCAACTATGCGTGTCCGCTTCCCTGATTAATAGAACTCACTATTGAGAACAACCAACTAACCAAAGGAGTAACATTATGGCTTTTGTAAAACGTGTAGTATTGACTTCATCCGCAGGTAAAGCGGAACCTTATTGTTATCTGGCTAAACCAGACTACGGCAAGGACGACTTTAAGAATGAGCGTGGTGTTTATAAGGTCTCTCTGACTTGTGACAACGACCACCCCCGTACCCAGAAGATGATTGATGAAATCGTCGATTGCCATGAGGCAGACTACGAGGCCCGCTTAGCTGAACATGAAGCTAACCCGCCAAAAGTTGTCAAGGGTAAGAAACCACCTAAAGC 
fPS-52          GATGAACTGGATACACCAACTATGCGTGTCCGCTTCCCTGATTAATAGAACTCACTATTGAGAACAACCAACTAACCAAAGGAGTAACATTATGGCTTTTGTAAAACGTGTAGTATTGACTTCATCCGCAGGTAAAGCGGAACCTTATTGTTATCTGGCTAAACCAGACTACGGCAAGGACGACTTTAAGAATGAGCGTGGTGTTTATAAGGTCTCTCTGACTTGTGACAACGACCACCCCCGTACCCAGAAGATGATTGATGAAATCGTCGATTGCCATGAGGCAGACTACGAGGCCCGCTTAGCTGAACATGAAGCTAACCCGCCAAAAGTTGTCAAGGGTAAGAAACCACCTAAAGC 
fPS-21          GATGAACTGGATACGCCAACTATGCGTGTCCGCTTCCCTGATTAATAGAACTCACTATTGAGAACAACCAACTAACCAAAGGAGTAACATTATGGCTTTTGTAAAACGTGTAGTATTGACTTCATCCGTAGGTAAAGCGGAACCTTATTGTTATCTGGCTAAACCAGACTACGGCAAGGACGACTTTAAGAATGAGCGTGGTGTTTATAAGGTCTCTCTGACTTGTGACAACGACCACCCCCGTACCCAGAAGATGATTGATGAAATCGTCGATTGCCATGAGGCAGACTACGAGGCCCGCTTAGCTGAACATGAAGCTAACCCGCCAAAAGTTGTCAAGGGTAAGAAACCACCTAAAGC 
fPS-16          GATGAACTGGATACGCCAACTATGCGTGTCCGCTTCCCTGATTAATAGAACTCACTATTGAGAACAACCAACTAACCAAAGGAGTAACATTATGGCTTTTGTAAAACGTGTAGTATTGACTTCATCCGTAGGTAAAGCGGAACCTTATTGTTATCTGGCTAAACCAGACTACGGCAAGGACGACTTTAAGAATGAGCGTGGTGTTTATAAGGTCTCTCTGACTTGTGACAACGACCACCCCCGTACCCAGAAGATGATTGATGAAATCGTCGATTGCCATGAGGCAGACTACGAGGCCCGCTTAGCTGAACATGAAGCTAACCCGCCAAAAGTTGTCAAGGGTAAGAAACCACCTAAAGC 
fPS-9           GATGAACTGGATACGCCAACTATGCGTGTCCGCTTCCCTGATTAATAGAACTCACTATTGAGAACAACCAACTAACCAAAGGAGTAACATTATGGCTTTTGTAAAACGTGTAGTATTGACTTCATCCGTAGGTAAAGCGGAACCTTATTGTTATCTGGCTAAACCAGACTACGGCAAGGACGACTTTAAGAATGAGCGTGGTGTTTATAAGGTCTCTCTGACTTGTGACAACGACCACCCCCGTACCCAGAAGATGATTGATGAAATCGTCGATTGCCATGAGGCAGACTACGAGGCCCGCTTAGCTGAACATGAAGCTAACCCGCCAAAAGTTGTCAAGGGTAAGAAACCACCTAAAGC 
fPS-64          GATGAACTGGATACACCAACTATGCGTGTCCGCTTCCCTGATTAATAGAACTCACTATTGAGAACAACCAACTAACCAAAGGAGTAACATTATGGCTTTTGTAAAACGTGTAGTATTGACTTCATCCGCAGGTAAAGCGGAACCTTATTGTTATCTGGCTAAACCAGACTACGGCAAGGACGACTTTAAGAATGAGCGTGGTGTTTATAAGGTCTCTCTGACTTGTGACAACGACCACCCCCGTACCCAGAAGATGATTGATGAAATCGTCGATTGCCATGAGGCAGACTACGAGGCCCGCTTAGCTGAACATGAAGCTAACCCGCCAAAAGTTGTCAAGGGTAAGAAACCACCTAAAGC 
fPS-10          GATGAACTGGATACGCCAACTATGCGTGTCCGCTTCCCTGATTAATAGAACTCACTATTGAGAACAACCAACTAACCAAAGGAGTAACATTATGGCTTTTGTAAAACGTGTAGTATTGACTTCATCCGTAGGTAAAGCGGAACCTTATTGTTATCTGGCTAAACCAGACTACGGCAAGGACGACTTTAAGAATGAGCGTGGTGTTTATAAGGTCTCTCTGACTTGTGACAACGACCACCCCCGTACCCAGAAGATGATTGATGAAATCGTCGATTGCCATGAGGCAGACTACGAGGCCCGCTTAGCTGAACATGAAGCTAACCCGCCAAAAGTTGTCAAGGGTAAGAAACCACCTAAAGC 
fPS-26          GATGAACTGGATACACCAACTATGCGTGTCCGCTTCCCTGATTAATAGAACTCACTATTGAGAACAACCAACTAACCAAAGGAGTAACATTATGGCTTTTGTAAAACGTGTAGTATTGACTTCATCCGCAGGTAAAGCGGAACCTTATTGTTATCTGGCTAAACCAGACTACGGCAAGGACGACTTTAAGAATGAGCGTGGTGTTTATAAGGTCTCTCTGACTTGTGACAACGACCACCCCCGTACCCAGAAGATGATTGATGAAATCGTCGATTGCCATGAGGCAGACTACGAGGCCCGCTTAGCTGAACATGAAGCTAACCCGCCAAAAGTTGTCAAGGGTAAGAAACCACCTAAAGC 
fPS-19          GATGAACTGGATACGCCAACTATGCGTGTCCGCTTCCCTGATTAATAGAACTCACTATTGAGAACAACCAACTAACCAAAGGAGTAACATTATGGCTTTTGTAAAACGTGTAGTATTGACTTCATCCGTAGGTAAAGCGGAACCTTATTGTTATCTGGCTAAACCAGACTACGGCAAGGACGACTTTAAGAATGAGCGTGGTGTTTATAAGGTCTCTCTGACTTGTGACAACGACCACCCCCGTACCCAGAAGATGATTGATGAAATCGTCGATTGCCATGAGGCAGACTACGAGGCCCGCTTAGCTGAACATGAAGCTAACCCGCCAAAAGTTGTCAAGGGTAAGAAACCACCTAAAGC 
fPS-7           GATGAACTGGATACGCCAACTATGCGTGTCCGCTTCCCTGATTAATAGAACTCACTATTGAGAACAACCAACTAACCAAAGGAGTAACATTATGGCTTTTGTAAAACGTGTAGTATTGACTTCATCCGTAGGTAAAGCGGAACCTTATTGTTATCTGGCTAAACCAGACTACGGCAAGGACGACTTTAAGAATGAGCGTGGTGTTTATAAGGTCTCTCTGACTTGTGACAACGACCACCCCCGTACCCAGAAGATGATTGATGAAATCGTCGATTGCCATGAGGCAGACTACGAGGCCCGCTTAGCTGAACATGAAGCTAACCCGCCAAAAGTTGTCAAGGGTAAGAAACCACCTAAAGC 
fPS-86          GATGAACTGGATACACCAACTATGCGTGTCCGCTTCCCTGATTAATAGAACTCACTATTGAGAACAACCAACTAACCAAAGGAGTAACATTATGGCTTTTGTAAAACGTGTAGTATTGACTTCATCCGCAGGTAAAGCGGAACCTTATTGTTATCTGGCTAAACCAGACTACGGCAAGGACGACTTTAAGAATGAGCGTGGTGTTTATAAGGTCTCTCTGACTTGTGACAACGACCACCCCCGTACCCAGAAGATGATTGATGAAATCGTCGATTGCCATGAGGCAGACTACGAGGCCCGCTTAGCTGAACATGAAGCTAACCCGCCAAAAGTTGTCAAGGGTAAGAAACCACCTAAAGC 
fPS-53          GATGAACTGGATACGCCAACTATGCGTGTCCGCTTCCCTGATTAATAGAACTCACTATTGAGAACAACCAACTAACCAAAGGAGTAACATTATGGCTTTTGTAAAACGTGTAGTATTGACTTCATCCATAGGTAAAGCGGAACCTTATTGTTATCTGGCTAAACCAGACTACGGCAAGGACGACTTTAAGAATGAGCGTGGTGTTTATAAGGTCTCTCTGACTTGTGACAACGACCACCCCCGTACCCAAAAGATGATTGATGAAATCGTCGCTTGCCATGAGGCAGACTACGAGGCCCGCTTAGCTGAACATGAAGCTAACCCGCCAAAAGTTGTCAAGGGTAAGAAACCACCTAAAGC 
fPS-85          GATGAACTGGATACGCCAACTATGCGTGTCCGCTTCCCTGATTAATAGAACTCACTATTGAGAACAACCAACTAACCAAAGGAGTAACATTATGGCTTTTGTAAAACGTGTAGTATTGACTTCATCCATAGGTAAAGCGGAACCTTATTGTTATCTGGCTAAACCAGACTACGGCAAGGACGACTTTAAGAATGAGCGTGGTGTTTATAAGGTCTCTCTGACTTGTGACAACGACCACCCCCGTACCCAAAAGATGATTGATGAAATCGTCGCTTGCCATGAGGCAGACTACGAGGCCCGCTTAGCTGAACATGAAGCTAACCCGCCAAAAGTTGTCAAGGGTAAGAAACCACCTAAAGC 
fPS-89          GATGAACTGGATACGCCAACTATGCGTGTCCGCTTCCCTGATTAATAGAACTCACTATTGAGAACAACCAACTAACCAAAGGAGTAACATTATGGCTTTTGTAAAACGTGTAGTATTGACTTCATCCATAGGTAAAGCGGAACCTTATTGTTATCTGGCTAAACCAGACTACGGCAAGGACGACTTTAAGAATGAGCGTGGTGTTTATAAGGTCTCTCTGACTTGTGACAACGACCACCCCCGTACCCAAAAGATGATTGATGAAATCGTCGCTTGCCATGAGGCAGACTACGAGGCCCGCTTAGCTGAACATGAAGCTAACCCGCCAAAAGTTGTCAAGGGTAAGAAACCACCTAAAGC 

fPS-54-ocr      GATGAACTGGATACGCCAACTATGCGTGTCCGCTTCCCTGATTAATAGAACTCACTATTGAGAACAACCAACTAACCAAAGGAGTAACATTATGGCTTTTGTAAAACGTGTAGTATTGACTTCATCCATAGGTAAAGCGGAACCTTATTGTTATCTGGCTAAACCAGACTACGGCAAGGACGACTTTAAGAATGAGCGTGGTGTTTATAAGGTCTCTCTGACTTGTGACAACGACCACCCCCGTACCCAAAAGATGATTGATGAAATCGTCGCTTGCCATGAGGCAGACTACGAGGCCCGCTTAGCTGAACATGAAGCTAACCCGCCAAAAGTTGTCAAGGGTAAGAAACCACCTAAAGC 
fPS-59          GATGAACTGGATACGCCAACTATGCGTGTCCGCTTCCCTGATTAATAGAACTCACTATTGAGAACAACCAACTAACCAAAGGAGTAACATTATGGCTTTTGTAAAACGTGTAGTATTGACTTCATCCGTAGGTAAAGCGGAACCTTATTGTTATCTGGCTAAACCAGACTACGGCAAGGACGACTTTAAGAATGAGCGTGGTGTTTATAAGGTCTCTCTGACTTGTGACAACGACCACCCCCGTACCCAGAAGATGATTGATGAAATCGTCGCTTGCCATGAGGCAGACTACGAGGCCCGCTTAGCTGAACATGAAGCTAACCCGCCAAAAGTTGTCAAGGGTAAGAAACCACCTAAAGC 
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fPS-50          TCCATACGTAGGCGATATGCCTTTCATGGACAATGGCGATGGAACCACTACATTCACCTTTAAGTGCTACGGCTCGTACATCGATAAGAAAACCCAAGAGACTAAACTGATTGTTCCGACAATTGTTGATTCTCGTGGTAAGGTTATTCGTGGCGACCGTCCGGCTATCTCTGGTGGCTCAACTCTGAAAATCAAGTACACACTGTTCCCTTACGGCTGGTCTGCTATTGCAGGTGCAAGCGTTAAGTTACAGTTGGATTCCATCATGTTAATCGACTTGGTAGAATTTGGTGGCTCTGCTGAAGATTGGGGCGATGAAGTGGAAGAGGGCGGATACGTAGCTGATAACTCTAAGCCTCA 
fPS-52          TCCATACGTAGGCGATATGCCTTTCATGGACAATGGCGATGGAACCACTACATTCACCTTTAAGTGCTACGGCTCGTACATCGATAAGAAAACCCAAGAGACTAAACTGATTGTTCCGACAATTGTTGATTCTCGTGGTAAGGTTATTCGTGGCGACCGTCCGGCTATCTCTGGCGGCTCAACTCTGAAAATCAAGTACACACTGTTCCCTTACGGCTGGTCTGCTATTGCAGGTGCAAGCGTTAAGTTACAGTTGGATTCCATCATGTTAATCGACTTGGTAGAATTTGGTGGCTCTGCTGAAGATTGGGGCGATGAAGTGGAAGAGGGCGGATACGTAGCTGATAACTCTAAGCCTCA 
fPS-21          TCCATACGTAGGCGATATGCCTTTCATGGACAATGGCGATGGAACCACTACATTCACCTTTAAGTGCTACGGCTCGTACATCGATAAGAAAACCCAAGAGACTAAACTGATTGTTCCGACAATTGTTGATTCTCGTGGTAAGGCTATTCGTGGCGACCGTCCGGCTATCTCTGGCGGCTCAACTCTGAAAATCAAGTACACACTGTTCCCTTACGGCTGGTCTGCTATTGCAGGTGCAAGCGTTAAGTTACAGTTGGATTCCATCATGTTAATCGACTTGGTAGAATTTGGTGGCTCTGCTGAAGATTGGGGCGATGAAGTGGAAGAGGGCGGATACGTAGCTGATAACTCTAATCCTCA 
fPS-16          TCCATACGTAGGCGATATGCCTTTCATGGACAATGGCGATGGAACCACTACATTCACCTTTAAGTGCTATGGCTCGTACATCGATAAGAAAACCCAAGAGACTAAACTGATTGTTCCGACAATTGTTGATTCTCGTGGTAAGGCTATTCGTGGCGACCGTCCGGCTATCTCTGGCGGCTCAACTCTGAAAATCAAGTACACACTGTTCCCTTACGGCTGGTCTGCTATTGCAGGTGCAAGCGTTAAGTTACAGTTGGATTCCATCATGTTAATCGACTTGGTAGAATTTGGTGGCTCTGCTGAAGATTGGGGCGATGAAGTGGAAGAGGGCGGATACGTAGCTGATAACTCTAATCCTCA 
fPS-9           TCCATACGTAGGCGATATGCCTTTCATGGACAATGGCGATGGAACCACTACATTCACCTTTAAGTGCTATGGCTCGTACATCGATAAGAAAACCCAAGAGACTAAACTGATTGTTCCGACAATTGTTGATTCTCGTGGTAAGGTTATTCGTGGCGACCGTCCGGCTATCTCTGGCGGCTCAACTCTGAAAATCAAGTACACACTGTTCCCTTACGGCTGGTCTGCTATTGCAGGTGCAAGCGTTAAGTTACAGTTGGATTCCATCATGTTAATCGACTTGGTAGAATTTGGTGGCTCTGCTGAAGATTGGGGCGATGAAGTGGAAGAGGGCGGATACGTAGCTGATAACTCTAAGCCTCA 
fPS-64          TCCATACGTAGGCGATATGCCTTTCATGGACAATGGCGATGGAACCACTACATTCACCTTTAAGTGCTACGGCTCGTACATCGATAAGAAAACCCAAGAGACTAAACTGATTGTTCCGACAATTGTTGATTCTCGTGGTAAGGCTATTCGTGGCGACCGTCCGGCTATCTCTGGCGGCTCAACTCTGAAAATCAAGTACACACTGTTCCCTTACGGCTGGTCTGCTATTGCAGGTGCAAGCGTTAAGTTACAGTTGGATTCCATCATGTTAATCGACTTGGTAGAATTTGGTGGCTCTGCTGAAGATTGGGGCGATGAAGTGGAAGAGGGCGGATACGTAGCTGATAACTCTAATCCTCA 
fPS-10          TCCATACGTAGGCGATATGCCTTTCATGGACAATGGCGATGGAACCACTACATTCACCTTTAAGTGCTATGGCTCGTACATCGATAAGAAAACCCAAGAGACTAAACTGATTGTTCCGACAATTGTTGATTCTCGTGGTAAGGCTATTCGTGGCGACCGTCCGGCTATCTCTGGCGGCTCAACTCTGAAAATCAAGTACACACTGTTCCCTTACGGCTGGTCTGCTATTGCAGGTGCAAGCGTTAAGTTACAGTTGGATTCCATCATGTTAATCGACTTGGTAGAATTTGGTGGCTCTGCTGAAGATTGGGGCGATGAAGTGGAAGAGGGCGGATACGTAGCTGATAACTCTAATCCTCA 
fPS-26          TCCATACGTAGGCGATATGCCTTTCATGGACAATGGCGATGGAACCACTACATTCACCTTTAAGTGCTACGGCTCGTACATCGATAAGAAAACCCAAGAGACTAAACTGATTGTTCCGACAATTGTTGATTCTCGTGGTAAGGCTATTCGTGGCGACCGTCCGGCTATCTCTGGCGGCTCAACTCTGAAAATCAAGTACACACTGTTCCCTTACGGCTGGTCTGCTATTGCAGGTGCAAGCGTTAAGTTACAGTTGGATTCCATCATGTTAATCGACTTGGTAGAATTTGGTGGCTCTGCTGAAGATTGGGGCGATGAAGTGGAAGAGGGCGGATACGTAGCTGATAACTCTAATCCTCA 
fPS-19          TCCATACGTAGGCGATATGCCTTTCATGGACAATGGCGATGGAACCACTACATTCACCTTTAAGTGCTATGGCTCGTACATCGATAAGAAAACCCAAGAGACTAAACTGATTGTTCCGACAATTGTTGATTCTCGTGGTAAGGTTATTCGTGGCGACCGTCCGGCTATCTCTGGCGGCTCAACTCTGAAAATCAAGTACACACTGTTCCCTTACGGCTGGTCTGCTATTGCAGGTGCAAGCGTTAAGTTACAGTTGGATTCCATCATGTTAATCGACTTGGTAGAATTTGGTGGCTCTGCTGAAGATTGGGGCGATGAAGTGGAAGAGGGCGGATACGTAGCTGATAACTCTAAGCCTCA 
fPS-7           TCCATACGTAGGCGATATGCCTTTCATGGACAATGGCGATGGAACCACTACATTCACCTTTAAGTGCTATGGCTCGTACATCGATAAGAAAACCCAAGAGACTAAACTGATTGTTCCGACAATTGTTGATTCTCGTGGTAAGGCTATTCGTGGCGACCGTCCGGCTATCTCTGGCGGCTCAACTCTGAAAATCAAGTACACACTGTTCCCTTACGGCTGGTCTGCTATTGCAGGTGCAAGCGTTAAGTTACAGTTGGATTCCATCATGTTAATCGACTTGGTAGAATTTGGTGGCTCTGCTGAAGATTGGGGCGATGAAGTGGAAGAGGGCGGATACGTAGCTGATAACTCTAATCCTCA 
fPS-86          TCCATACGTAGGCGATATGCCTTTCATGGACAATGGCGATGGAACCACTACATTCACCTTTAAGTGCTACGGCTCGTACATCGATAAGAAAACCCAAGAGACTAAACTGATTGTTCCGACAATTGTTGATTCTCGTGGTAAGGCTATTCGTGGCGACCGTCCGGCTATCTCTGGCGGCTCAACTCTGAAAATCAAGTACACACTGTTCCCTTACGGCTGGTCTGCTATTGCAGGTGCAAGCGTTAAGTTACAGTTGGATTCCATCATGTTAATCGACTTGGTAGAATTTGGTGGCTCTGCTGAAGATTGGGGCGATGAAGTGGAAGAGGGCGGATACGTAGCTGATAACTCTAATCCTCA 
fPS-53          TCCATACGTAGGCGATATGCCTTTCATGGACAATGGCGATGGAACCACTACATTCACCTTTAAGTGCTACGGCTCGTACATCGATAAGAAAACCCAAGAGACTAAACTGATTGTTCCGACAATTGTTGATTCTCGTGGTAAGGTTATTCGTGGCGACCGTCCGGCTATCTCTGGCGGCTCAACTCTGAAAATCAAGTACACACTGTTCCCTTACGGCTGGTCTGCTATTGCAGGTGCAAGCGTTAAGTTACAGTTGGATTCCATCATGTTAATCGACTTGGTAGAATTTGGTGGCTCTGCTGAAGATTGGGGCGATGAAGTGGAAGAGGGCGGCTACGTAGCTGATAACTCTAAGCCTCA 
fPS-85          TCCATACGTAGGCGATATGCCTTTCATGGACAATGGCGATGGAACCACTACATTCACCTTTAAGTGCTACGGCTCGTACATCGATAAGAAAACCCAAGAGACTAAACTGATTGTTCCGACAATTGTTGATTCTCGTGGTAAGGTTATTCGTGGCGACCGTCCGGCTATCTCTGGCGGCTCAACTCTGAAAATCAAGTACACACTGTTCCCTTACGGCTGGTCTGCTATTGCAGGTGCAAGCGTTAAGTTACAGTTGGATTCCATCATGTTAATCGACTTGGTAGAATTTGGTGGCTCTGCTGAAGATTGGGGCGATGAAGTGGAAGAGGGCGGCTACGTAGCTGATAACTCTAAGCCTCA 
fPS-89          TCCATACGTAGGCGATATGCCTTTCATGGACAATGGCGATGGAACCACTACATTCACCTTTAAGTGCTACGGCTCGTACATCGATAAGAAAACCCAAGAGACTAAACTGATTGTTCCGACAATTGTTGATTCTCGTGGTAAGGTTATTCGTGGCGACCGTCCGGCTATCTCTGGCGGCTCAACTCTGAAAATCAAGTACACACTGTTCCCTTACGGCTGGTCTGCTATTGCAGGTGCAAGCGTTAAGTTACAGTTGGATTCCATCATGTTAATCGACTTGGTAGAATTTGGTGGCTCTGCTGAAGATTGGGGCGATGAAGTGGAAGAGGGCGGCTACGTAGCTGATAACTCTAAGCCTCA 
fPS-54-ocr      TCCATACGTAGGCGATATGCCTTTCATGGACAATGGCGATGGAACCACTACATTCACCTTTAAGTGCTACGGCTCGTACATCGATAAGAAAACCCAAGAGACTAAACTGATTGTTCCGACAATTGTTGATTCTCGTGGTAAGGTTATTCGTGGCGACCGTCCGGCTATCTCTGGCGGCTCAACTCTGAAAATCAAGTACACACTGTTCCCTTACGGCTGGTCTGCTATTGCAGGTGCAAGCGTTAAGTTACAGTTGGATTCCATCATGTTAATCGACTTGGTAGAATTTGGTGGCTCTGCTGAAGATTGGGGCGATGAAGTGGAAGAGGGCGGCTACGTAGCTGATAACTCTAAGCCTCA 
fPS-59          TCCATACGTAGGCGATATGCCTTTCATGAACAATGGCGATGGAACCACTACATTCACCTTTAAGTGCTACGGCTCGTACATCGATAAGAAAACCCAAGAGACTAAACTGATTGTTCCGACAATTGTTGATTCTCGTGGTAAGGTTATTCGTGGCGACCGTCCGGCTATCTCTGGCGGCTCAACTCTGAAAATCAAGTACACACTGTTCCCTTACGGCTGGTCTGCTATTGCAGGTGCAAGCGTTAAGTTACAGTTGGATTCCATCATGTTAATCGACTTGGTAGAATTTGGTGGCTCTGATGAAGATTGGGGCGATGAAGTGGAAGAGGGCGGCTACGTAGCTGATAACTCTAAGCCTCA 
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fPS-50          GCGTCAACAGGAAGAGTCTTGGGGCAACGATGAGTCAGAGAATGAAGCAGAACCAGATGAGGGTGGCGACTTCTAATGG------------------------------------------CTGGTC----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-52          GCGTCAACAGGAAGAGTCTTGGGGCAACGATGAGTCAGAGAATGAAGCAGAACCAGATGAGGGTGGCGACTTCTAATGG------------------------------------------CTGGTC----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-21          GCGTCAACAGGAAGAGTCTTGGGGCAACGATGAGTCAGAGAATGAAGCAGAACCAGATGAGGGTGGCGACTTCTAATGG------------------------------------------CTGGGC----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-16          GCGTCAACAGGAAGAGTCTTGGGGCAACGATGAGTCAGAGAATGAAGCAGAACCAGATGAGGGTGGCGACTTCTAATGG------------------------------------------CTGGTC----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-9           GCGTCAACAGGAAGAGTCTTGGGGCAACGATGAGTCAGAGAATGAAGCAGAACCAGATGAGGGTGGCGACTTCTAATGG------------------------------------------CTGGTC----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-64          TCGTCAACAGGAAGAGTCTTGGGGCAACGATGAGTCAGAGAATGAAGCAGAACCAGATGAGGGTGGCGACTTCTAATGG------------------------------------------CTGGTC----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-10          GCGTCAACAGGAAGAGTCTTGGGGCAACGATGAGTCAGAGAATGAAGCAGAACCAGATGAGGGTGGCGACTTCTAATGG------------------------------------------CTGGGC----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-26          TCGTCAACAGGAAGAGTCTTGGGGCAACGATGAGTCAGAGAATGAAGCAGAACCAGATGAGGGTGGCGACTTCTAATGG------------------------------------------CTGGTC----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-19          GCGTCAACAGGAAGAGTCTTGGGGCAACGATGAGTCAGAGAATGAAGCAGAACCAGATGAGGGTGGCGACTTCTAATGG------------------------------------------CTGGTC----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-7           GCGTCAACAGGAAGAGTCTTGGGGCAACGATGAGTCAGAGAATGAAGCAGAACCAGATGAGGGTGGCGACTTCTAATGG------------------------------------------CTGGTC----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-86          GCGTCAACAGGAAGAGTCTTGGGGCAACGATGAGTCAGAGAATGAAGCAGAACCAGATGAGGGTGGCGACTTCTAATGG------------------------------------------CTGGTC----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-53          GCGTCAACAGGAAGAGTCTTGGGGCAACGATGAGTCAGAGAATGAAGCAGAACCAGATGAGGGTGGCGACTTCTAATGG------------------------------------------CTGGTC----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-85          GCGTCAACAGGAAGAGTCTTGGGGCAACGATGAGTCAGAGAATGAAGCAGAACCAGATGAGGGTGGCGACTTCTAATGG------------------------------------------CTGGTC----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 

fPS-89          GCGTCAACAGGAAGAGTCTTGGGGCAACGATGAGTCAGAGAATGAAGCAGAACCAGATGAGGGTGGCGACTTCTAATGG------------------------------------------CTGGTC----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-54-ocr      GCGTCAACAGGAAGAGTCTTGGGGCAACGATGAGTCAGAGAATGAAGCAGAACCAGATGAGGGTGGCGACTTCTAATGG------------------------------------------CTGGTC----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
fPS-59          GCGTCAACAGGAAGAGTCTTGGGGCAACGCTGAGTCAGAGAATGAAGCAGAACCAGATGAGGGTGGCGACTTCTAATGAAAACAAAAGGGAAAATCCTTAAGAGACTTAAGGTGATTCCCTCTGGATGTTGGGAGTGGCAAGGGGCAGTTAACTCTAAGGGGTATGGACAAGTCTGGGATGGTGAAGCCAAGAAGGTTTTACATTGTCATAGAGTTATGTCCAATGCCCCAAAGGGTTCAACCGTTATGCACTCCTGTGATAACACACTTTGCTGTAATCCAAATCACTTATCCATAGGTACCCCAAAAGAGAACTCATTGGATATGGTTACTAAGAAGAGGTCCCACAAAGGCTTTAAA 
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                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ fPS-59 g013 endonuclease §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTACGCTGCGAAAGGTGTCAAAATGGTCGGAGCTTATCGTTCCGGCCTTGAGGATAAGGTTTCAAAACAGCTTGAATCTAAAGGGGTATCGTTCGACTATGAACGTTGGCGTATCCCTTACGTTATCCCTGCAAGTAACCACTTGTACACACCTGATTTTCTGTTGCCTAACGGTATCTTTATTGAGACCAAAGGGCTGTGGGATAGCGACGACCGGAAGAAGCACTTATTCATCCG 
fPS-52          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTACGCTGCGAAAGGTGTCAAAATGGTCGGAGCTTATCGTTCCGGCCTTGAGGATAAGGTTTCAAAACAGCTTGAATCTAAAGGGGTATCGTTCGACTATGAACGTTGGCGTATCCCTTACGTTATCCCTGCAAGTAACCACTTGTACACACCTGATTTTCTGTTGCCTAACGGTATCTTTATCGAGACCAAAGGGCTGTGGGATAGCGACGACCGGAAGAAGCACTTATTCATCCG 
fPS-21          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTACGCTGCGAAAGGTGTCAAAATGGTCGGAGCTTATCGTTCCGGCCTTGAGGATAAGGTTTCAAAACAGCTTGAATCTAAAGGGGTATCGTTCGACTATGAACGTTGGCGTATCCCTTACGTTATCCCTGCAAGTAACCACTTGTACACACCTGATTTTCTGTTGCCTAACGGTATCTTTATCGAGACCAAAGGGCTGTGGGATAGCGACGACCGGAAGAAGCACTTATTCATCCG 
fPS-16          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTACGCTGCGAAAGGTGTCAAAATGGTCGGAGCTTATCGTTCCGGCCTTGAGGATAAGGTTTCAAAACAGCTTGAATCTAAAGGGGTATCGTTCGACTATGAACGTTGGCGTATCCCTTACGTTATCCCTGCAAGTAACCACTTGTACACACCTGATTTTCTGTTGCCTAACGGTATCTTTATCGAGACCAAAGGGCTGTGGGATAGCGACGACCGGAAGAAGCACTTATTCATCCG 
fPS-9           --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTACGCTGCGAAAGGTGTCAAAATGGTCGGAGCTTATCGTTCCGGCCTTGAGGATAAGGTTTCAAAACAGCTTGAATCTAAAGGGGTATCGTTCGACTATGAACGTTGGCGTATCCCTTACGTTATCCCTGCAAGTAACCACTTGTACACACCTGATTTTCTGTTGCCTAACGGTATCTTTATTGAGACCAAAGGGCTGTGGGATAGCGACGACCGGAAGAAGCACTTATTCATCCG 
fPS-64          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTACGCTGCGAAAGGTGTCAAAATGGTCGGAGCTTATCGTTCCGGCCTTGAGGATAAGGTTTCAAAACAGCTTGAATCTAAAGGGGTATCGTTCGACTATGAACGTTGGCGTATCCCTTACGTTATCCCTGCAAGTAACCACTTGTACACACCTGATTTTCTGTTGCCTAACGGTATCTTTATCGAGACCAAAGGGCTGTGGGATAGCGACGACCGGAAGAAGCACTTATTCATCCG 
fPS-10          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTACGCTGCGAAAGGTGTCAAAATGGTCGGAGCTTATCGTTCCGGCCTTGAGGATAAGGTTTCAAAACAGCTTGAATCTAAAGGGGTATCGTTCGACTATGAACGTTGGCGTATCCCTTACGTTATCCCTGCAAGTAACCACTTGTACACACCTGATTTTCTGTTGCCTAACGGTATCTTTATCGAGACCAAAGGGCTGTGGGATAGCGACGACCGGAAGAAGCACTTATTCATCCG 
fPS-26          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTACGCTGCGAAAGGTGTCAAAATGGTCGGAGCTTATCGTTCCGGCCTTGAGGATAAGGTTTCAAAACAGCTTGAATCTAAAGGGGTATCGTTCGACTATGAACGTTGGCGTATCCCTTACGTTATCCCTGCAAGTAACCACTTGTACACACCTGATTTTCTGTTGCCTAACGGTATCTTTATCGAGACCAAAGGGCTGTGGGATAGCGACGACCGGAAGAAGCACTTATTCATCCG 
fPS-19          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTACGCTGCGAAAGGTGTCAAAATGGTCGGAGCTTATCGTTCCGGCCTTGAGGATAAGGTTTCAAAACAGCTTGAATCTAAAGGGGTATCGTTCGACTATGAACGTTGGCGTATCCCTTACGTTATCCCTGCAAGTAACCACTTGTACACACCTGATTTTCTGTTGCCTAACGGTATCTTTATTGAGACCAAAGGGCTGTGGGATAGCGACGACCGGAAGAAGCACTTATTCATCCG 
fPS-7           --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTACGCTGCGAAAGGTGTCAAAATGGTCGGAGCTTATCGTTCCGGCCTTGAGGATAAGGTTTCAAAACAGCTTGAATCTAAAGGGGTATCGTTCGACTATGAACGTTGGCGTATCCCTTACGTTATCCCTGCAAGTAACCACTTGTACACACCTGATTTTCTGTTGCCTAACGGTATCTTTATCGAGACCAAAGGGCTGTGGGATAGCGACGACCGGAAGAAGCACTTATTCATCCG 
fPS-86          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTACGCTGCGAAAGGTGTCAAAATGGTCGGAGCTTATCGTTCCGGCCTTGAGGATAAGGTTTCAAAACAGCTTGAATCTAAAGGGGTATCGTTCGACTATGAACGTTGGCGTATCCCTTACGTTATCCCTGCAAGTAACCACTTGTACACACCTGATTTTCTGTTGCCTAACGGTATCTTTATCGAGACCAAAGGGCTGTGGGATAGCGACGACCGGAAGAAGCACTTATTCATCCG 
fPS-53          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTACGCTGCGAAAGGTGTCAAAATGGTCGGAGCTTATCGTTCCGGCCTTGAGGATAAGGTTTCAAAACAGCTTGAATCTAAAGGGGTATCGTTCGACTATGAACGTTGGCGTATCCCTTACGTTATCCCTGCAAGTAACCACTTGTACACACCTGATTTTCTGTTGCCTAACGGTATCTTTATCGAGACCAAAGGGCTGTGGGATAGCGACGACCGGAAGAAGCACTTATTCATCCG 
fPS-85          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTACGCTGCGAAAGGTGTCAAAATGGTCGGAGCTTATCGTTCCGGCCTTGAGGATAAGGTTTCAAAACAGCTTGAATCTAAAGGGGTATCGTTCGACTATGAACGTTGGCGTATCCCTTACGTTATCCCTGCAAGTAACCACTTGTACACACCTGATTTTCTGTTGCCTAACGGTATCTTTATCGAGACCAAAGGGCTGTGGGATAGCGACGACCGGAAGAAGCACTTATTCATCCG 
fPS-89          --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTACGCTGCGAAAGGTGTCAAAATGGTCGGAGCTTATCGTTCCGGCCTTGAGGATAAGGTTTCAAAACAGCTTGAATCTAAAGGGGTATCGTTCGACTATGAACGTTGGCGTATCCCTTACGTTATCCCTGCAAGTAACCACTTGTACACACCTGATTTTCTGTTGCCTAACGGTATCTTTATCGAGACCAAAGGGCTGTGGGATAGCGACGACCGGAAGAAGCACTTATTCATCCG 
fPS-54-ocr      --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GCTACGCTGCGAAAGGTGTCAAAATGGTCGGAGCTTATCGTTCCGGCCTTGAGGATAAGGTTTCAAAACAGCTTGAATCTAAAGGGGTATCGTTCGACTATGAACGTTGGCGTATCCCTTACGTTATCCCTGCAAGTAACCACTTGTACACACCTGATTTTCTGTTGCCTAACGGTATCTTTATCGAGACCAAAGGGCTGTGGGATAGCGACGACCGGAAGAAGCACTTATTCATCCG 
fPS-59          CTTAGTGATGAGGATGTGTGTCATATCATAAACTCTAAGGAATCTGGCGCGAAGTTAGCTGCTACCTACAGTGTCTCTCAACAAACCGTTTGCGATATACGAAAGGGGAGGACACATGGCAGGCTACGGGGCTAAGGGTATTAAAAAGGTTGGAATGTATCGGTCTGGACTCGAAGAAAAGAACATGAAATTCTTAGAGACCAAGGGGATTAATGCAGAATATGAGCGCTGGCGTATACCTTACGTTATCCCTGCAAGTAATCATCATTACACCCCAGACATTCTGTTACCTAACGGTATCTTTGTGGAAACAAAGGGACTCTGGGAATCTGATGACCGTAAGAAGCATTTAATCATCAA 
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fPS-50          TGAGCAACACCCAGAACTTGACGTTCGCTTAGTGTTTACGTCGAGTCGCACCAAGTTATACAAAGGGTCACCTACAAGCTACGCAGAGTGGTGTGAGAAGCATCAAATCCTGTTTGCCGATAAGTTGATACCTGTTGACTGGCTCAAAGAACCTAAACGGATTGTACCGTTTGATAAGTTTAAGGAAAAGAAACAACAAGGAGGCAAGTAGTATGGCAAAGGTTCAATTCAATCAACGCACAAAAACGGAGGCTATCTTTATTCACTGTAGTGCAACCAAACCCTCTATGGATATTGGCGTCCGTGAGATAAGCCAATGGCATAAAGAGCAGGGCTGGTTAGCAATTGGGTATCATTTTG 
fPS-52          TGAGCAACACCCAGAACTTGACGTTCGCTTAGTGTTTACGTCGAGTCGCACCAAGTTATACAAAGGGTCACCTACAAGCTATGCGGAGTGGTGCGAGAAGCATCAGATTCTGTTTGCTGATAAGTTGATACCTGTTGACTGGCTCAAAGAACCTAAACGGATTGTACCATTTGATAAGTTTAAGGAAAAGAAACAACAAGGAGGCAAGTAGTATGGCAAAGGTTCAATTCAATCAACGCACAAAAACGGAGGCTATCTTTATTCACTGTAGTGCAACCAAACCCTCTATGGATATTGGCGTCCGTGAGATAAGCCAATGGCATAAAGAGCAGGGCTGGTTAGCAATTGGGTATCATTTTG 
fPS-21          TGAGCAACACCCAGAACTTGACGTTCGCTTAGTGTTTACGTCGAGTCGCACCAAGTTATACAAAGGGTCACCTACAAGCTATGCGGAGTGGTGCGAGAAGCATCAGATTCTGTTTGCTGATAAGTTGATACCTGTTGACTGGCTCAAAGAACCTAAACGGATTGTACCGTTTGATAAGTTTAAGGAAAAGAAACAACAAGGAGGCAAGTAGTATGGCAAAGGTTCAATTCAATCAACGCACAAAAACGGAGGCTATCTTTATTCACTGTAGTGCAACCAAACCCTCTATGGATATTGGCGTTCGTGAGATTCGTCAGTGGCATAAAGAGCAAGGCTGGTTAGACGTAGGGTATCACTTCA 
fPS-16          TGAGCAACACCCAGAACTTGACGTTCGCTTAGTGTTTACGTCGAGTCGCACCAAGTTATACAAAGGGTCACCTACAAGCTATGCGGAGTGGTGCGAGAAGCATCAGATTCTGTTTGCTGATAAGTTGATACCTGTTGACTGGCTCAAAGAACCTAAACGGATTGTACCGTTTGATAAGTTTAAGGAAAAGAAACAACAAGGAGGCAAGTAGTATGGCAAAGGTTCAATTCAATCAACGCACAAAAACGGAGGCTATCTTTATTCACTGTAGTGCAACCAAACCCTCTATGGATATTGGCGTTCGTGAGATTCGTCAGTGGCATAAAGAGCAAGGCTGGTTAGACGTAGGGTATCACTTCA 
fPS-9           TGAGCAACACCCAGAACTTGACGTTCGCTTAGTGTTTACGTCGAGTCGCACCAAGTTATACAAAGGGTCACCTACAAGCTACGCAGAGTGGTGTGAGAAGCATCAAATCCTGTTTGCCGATAAGTTGATACCTGTTGACTGGCTCAAAGAACCTAAACGGATTGTACCGTTTGATAAGTTTAAGGAAAAGAAACAACAAGGAGGCAAGTAGTATGGCAAAGGTTCAATTCAATCAACGCACAAAAACGGAGGCTATCTTTATTCACTGTAGTGCAACCAAACCCTCTATGGATATTGGCGTCCGTGAGATAAGCCAATGGCATAAAGAGCAGGGCTGGTTAGCAATTGGGTATCATTTTG 
fPS-64          TGAGCAACACCCAGAACTTGACGTTCGCTTAGTGTTTACGTCGAGTCGCACCAAGTTATACAAAGGGTCACCTACAAGCTATGCGGAGTGGTGCGAGAAGCATCAGATTCTGTTTGCTGATAAGTTGATACCTGTTGACTGGCTCAAAGAACCTAAACGGATTGTACCGTTTGATAAGTTTAAGGAAAAGAAACAACAAGGAGGCAAGTAGTATGGCAAAGGTTCAATTCAATCAACGCACAAAAACGGAGGCTATCTTTATTCACTGCAGTGCAACCAAACCCTCTATGGATATTGGCGTTCGTGAGATTCGTCAGTGGCATAAAGAGCAAGGCTGGTTAGACGTAGGGTATCACTTCA 
fPS-10          TGAGCAACACCCAGAACTTGACGTTCGCTTAGTGTTTACGTCGAGTCGCACCAAGTTATACAAAGGGTCACCTACAAGCTATGCGGAGTGGTGCGAGAAGCATCAGATTCTGTTTGCTGATAAGTTGATACCTGTTGACTGGCTCAAAGAACCTAAACGGATTGTACCGTTTGATAAGTTTAAGGAAAAGAAACAACAAGGAGGCAAGTAGTATGGCAAAGGTTCAATTCAATCAACGCACAAAAACGGAGGCTATCTTTATTCACTGTAGTGCAACCAAACCCTCTATGGATATTGGCGTTCGTGAGATTCGTCAGTGGCATAAAGAGCAAGGCTGGTTAGACGTAGGGTATCACTTCA 
fPS-26          TGAGCAACACCCAGAACTTGACGTTCGCTTAGTGTTTACGTCGAGTCGCACCAAGTTATACAAAGGGTCACCTACAAGCTATGCGGAGTGGTGCGAGAAGCATCAGATTCTGTTTGCTGATAAGTTGATACCTGTTGACTGGCTCAAAGAACCTAAACGGATTGTACCGTTTGATAAGTTTAAGGAAAAGAAACAACAAGGAGGCAAGTAGTATGGCAAAGGTTCAATTCAATCAACGCACAAAAACGGAGGCTATCTTTATTCACTGYAGTGCAACCAAACCCTCTATGGATATTGGCGTTCGTGAGATTCGTCAGTGGCATAAAGAGCAAGGCTGGTTAGACGTAGGGTATCACTTCA 
fPS-19          TGAGCAACACCCAGAACTTGACGTTCGCTTAGTGTTTACGTCGAGTCGCACCAAGTTATACAAAGGGTCACCTACAAGCTACGCAGAGTGGTGTGAGAAGCATCAAATCCTGTTTGCCGATAAGTTGATACCTGTTGACTGGCTCAAAGAACCTAAACGGATTGTACCGTTTGATAAGTTTAAGGAAAAGAAACAACAAGGAGGCAAGTAGTATGGCAAAGGTTCAATTCAATCAACGCACAAAAACGGAGGCTATCTTTATTCACTGTAGTGCAACCAAACCCTCTATGGATATTGGCGTCCGTGAGATAAGCCAATGGCATAAAGAGCAGGGCTGGTTAGCAATTGGGTATCATTTTG 
fPS-7           TGAGCAACACCCAGAACTTGACGTTCGCTTAGTGTTTACGTCGAGTCGCACCAAGTTATACAAAGGGTCACCTACAAGCTATGCGGAGTGGTGCGAGAAGCATCAGATTCTGTTTGCTGATAAGTTGATACCTGTTGACTGGCTCAAAGAACCTAAACGGATTGTACCGTTTGATAAGTTTAAGGAAAAGAAACAACAAGGAGGCAAGTAGTATGGCAAAGGTTCAATTCAATCAACGCACAAAAACGGAGGCTATCTTTATTCACTGTAGTGCAACCAAACCCTCTATGGATATTGGCGTTCGTGAGATTCGTCAGTGGCATAAAGAGCAAGGCTGGTTAGACGTAGGGTATCACTTCA 
fPS-86          TGAGCAACACCCAGAACTTGACGTTCGCTTAGTGTTTACGTCGAGTCGCACCAAGTTATACAAAGGGTCACCTACAAGCTATGCGGAGTGGTGCGAGAAGCATCAGATTCTGTTTGCTGATAAGTTGATACCTGTTGACTGGCTCAAAGAACCTAAACGGATTGTACCGTTTGATAAGTTTAAGGAAAAGAAACAACAAGGAGGCAAGTAGTATGGCAAAGGTTCAATTCAATCAACGCACAAAAACGGAGGCTATCTTTATTCACTGTAGTGCAACCAAACCCTCTATGGATATTGGCGTTCGTGAGATTCGTCAGTGGCATAAAGAGCAAGGCTGGTTAGACGTAGGGTATCACTTCA 
fPS-53          TGAGCAACACCCAGAACTTGACGTTCGCTTAGTGTTTACGTCGAGTCGCACCAAGTTATACAAAGGGTCACCTACAAGCTATGCGGAGTGGTGCGAGAAGCATCAGATTCTGTTTGCTGATAAGTTGATACCTGTTGACTGGCTCAAAGAACCTAAACGGATTGTACCGTTTGATAAGTTTAAGGAAAAGAAACAACAAGGAGGCAAGTAGTATGGCAAAGGTTCAATTCAATCAACGCACAAAAACGGAGGCTATCTTTATACACTGTAGTGCAACAAAACCCTCTATGGATATTGGCGTTCGTGAGATTCGTCAGTGGCATAAAGAGCAAGGCTGGTTAGACGTAGGGTATCACTTCA 
fPS-85          TGAGCAACACCCAGAACTTGACGTTCGCTTAGTGTTTACGTCGAGTCGCACCAAGTTATACAAAGGGTCACCTACAAGCTATGCGGAGTGGTGCGAGAAGCATCAGATTCTGTTTGCTGATAAGTTGATACCTGTTGACTGGCTCAAAGAACCTAAACGGATTGTACCGTTTGATAAGTTTAAGGAAAAGAAACAACAAGGAGGCAAGTAGTATGGCAAAGGTTCAATTCAATCAACGCACAAAAACGGAGGCTATCTTTATACACTGTAGTGCAACAAAACCCTCTATGGATATTGGCGTTCGTGAGATTCGTCAGTGGCATAAAGAGCAAGGCTGGTTAGACGTAGGGTATCACTTCA 
fPS-89          TGAGCAACACCCAGAACTTGACGTTCGCTTAGTGTTTACGTCGAGTCGCACCAAGTTATACAAAGGGTCACCTACAAGCTATGCGGAGTGGTGCGAGAAGCATCAGATTCTGTTTGCTGATAAGTTGATACCTGTTGACTGGCTCAAAGAACCTAAACGGATTGTACCGTTTGATAAGTTTAAGGAAAAGAAACAACAAGGAGGCAAGTAGTATGGCAAAGGTTCAATTCAATCAACGCACAAAAACGGAGGCTATCTTTATACACTGTAGTGCAACAAAACCCTCTATGGATATTGGCGTTCGTGAGATTCGTCAGTGGCATAAAGAGCAAGGCTGGTTAGACGTAGGGTATCACTTCA 
fPS-54-ocr      TGAGCAACACCCAGAACTTGACGTTCGCTTAGTGTTTACGTCGAGTCGCACCAAGTTATACAAAGGGTCACCTACAAGCTATGCGGAGTGGTGCGAGAAGCATCAGATTCTGTTTGCTGATAAGTTGATATCTGTTGACTGGCTCAAAGAACCTAAACGGATTGTACCGTTTGATAAGTTTAAGGAAAAGAAACAACAAGGAGGCAAGTAGTATGGCAAAGGTTCAATTCAATCAACGCACAAAAACGGAGGCTATCTTTATACACTGTAGTGCAACAAAACCCTCTATGGATATTGGCGTTCGTGAGATTCGTCAGTGGCATAAAGAGCAAGGCTGGTTAGACGTAGGGTATCACTTCA 
fPS-59          AGAGGCGTATCCTGATATTGATATCCGATTTGTATTCACATCAAGCCGTACTAAGATTTACAAAGGGTCACCCACCAGCTACGCTGAGTTCTGTGAGAAGCGAGGCATCATCTTTGCTGACAAATTGATTCCAGTTGAGTGGCTTAAGGAGCCTAAGAAGTCTGTACCGTTTGAGAAACTTAAGGAAAAGAAACAACAAGGAGGCAAATAGTATGGCAAAGGTTCAATTCAAACAACGTACAAAAACGGAGGCCATCTTTATTCATTGCAGCGCAACCAAACCATCTATGGATATTGGCGTTCGTGAAATTAGCCAGTGGCATAAAGAGCAGGGCTGGTTAGCAATTGGGTATCATTTTG 
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                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ fPS-59 unannotated reading frame §§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          TTATCCGTCGAGATGGCACCGTGGAAGAAGGTCGACCTGTTGAAGCTGTAGGCTCACACGTTAAGGACTGGAATAGTAAGTCTGTAGGTGTCTGCTTGGTTGGTGGAGTCAACGACAAGAATCAATTTGACGCTAACTTTACGCCCGCTCAGATGCACTCATTGAAAGAGAAGATTGCAGACCTGCTTGACATGTACCCAGATGCGGCTCTCAAGGCACATCATGATGTTGCACCTAAAGCATGCCCATCATTCAACTTGTCCCGCTGGTTAAAGACTGGTGAGCTGGTAACGAGTGACTGGGGC------------------------------------------------------- 
fPS-52          TTATCCGTCGAGATGGCACCGTGGAAGAAGGTCGACCTGTTGAAGCTGTAGGCTCACACGTTAAGGACTGGAATAGTAAGTCTGTAGGTGTCTGCTTGGTTGGTGGAGTCAACGACAAGAATCAATTTGACGCTAACTTTACGCCCGCTCAGATGCACTCATTGAAAGAGAAGATTGCAGACCTGCTTGACATGTACCCAGATGCGGCTCTCAAGGCACATCATGATGTTGCACCTAAAGCATGCCCATCATTCAACTTGTCCCGCTGGTTAAAGACTGGTGAGCTGGTAACGAGTGACTGGGGC------------------------------------------------------- 
fPS-21          TTATCCGACGTGACGGTACTATCGAAGAAGGTAGACCTGTTGAAGCTGTAGGCTCACACGTTAAGGACTGGAACAGTAAGTCTGTAGGTGTCTGCTTGGTTGGTGGAGTTAACGACAAGAATCAATTTGACGCTAACTTTACACCCGCACAGATGCACTCCTTGAAAGAGAAGATTGCAGACCTGCTTGACATGTACCCAGATGCGGCTCTCAAGGCACATCATGATGTTGCACCTAAAGCATGCCCATCATTCAACTTGTCCCGCTGGTTAAAGACTGGTGAGCTGGTAACGAGTGACTGGGGC------------------------------------------------------- 
fPS-16          TTATCCGACGTGACGGTACTATCGAAGAAGGTAGACCTGTTGAAGCTGTAGGCTCACACGTTAAGGACTGGAACAGTAAGTCTGTAGGTGTCTGCTTGGTTGGTGGAGTTAACGACAAGAATCAATTTGACGCTAACTTTACACCCGCACAGATGCACTCCTTGAAAGAGAAGATTGCAGACCTGCTTGACATGTACCCAGATGCGGCTCTCAAGGCACATCATGATGTTGCACCTAAAGCATGCCCATCATTCAACTTGTCCCGCTGGTTAAAGACTGGTGAGCTGGTAACGAGTGACTGGGGC------------------------------------------------------- 
fPS-9           TTATCCGTCGAGATGGCACCGTGGAAGAAGGTCGACCTGTTGAAGCTGTAGGCTCACACGTTAAGGACTGGAATAGTAAGTCTGTAGGTGTCTGCTTGGTTGGTGGAGTCAACGACAAGAATCAATTTGACGCTAACTTTACGCCCGCTCAGATGCACTCATTGAAAGAGAAGATTGCAGACCTGCTTGACATGTACCCAGATGCGGCTCTCAAGGCACATCATGATGTTGCACCTAAAGCATGCCCATCATTCAACTTGTCCCGCTGGTTAAAGACTGGTGAGCTGGTAACGAGTGACTGGGGC------------------------------------------------------- 
fPS-64          TTATCCGACGTGACGGTACTATCGAAGAAGGTAGACCTGTTGAAGCTGTAGGCTCACACGTTAAGGACTGGAATAGTAAGTCTGTAGGTGTCTGCTTGGTTGGTGGAGTTAACGACAAGAATCAATTTGACGCTAACTTTACACCCGCACAGATGCACTCCTTGAAAGAGAAGATTGCAGACCTGCTTGACATGTACCCAGATGCGGCTCTCAAGGCACATCATGATGTTGCACCTAAAGCATGCCCATCATTCAACTTGTCCCGCTGGTTAAAGACTGGTGAGCTGGTAACGAGTGACTGGGGC------------------------------------------------------- 
fPS-10          TTATCCGACGTGACGGTACTATCGAAGAAGGTAGACCTGTTGAAGCTGTAGGCTCACACGTTAAGGACTGGAACAGTAAGTCTGTAGGTGTCTGCTTGGTTGGTGGAGTTAACGACAAGAATCAATTTGACGCTAACTTTACACCCGCACAGATGCACTCCTTGAAAGAGAAGATTGCAGACCTGCTTGACATGTACCCAGATGCGGCTCTCAAGGCACATCATGATGTTGCACCTAAAGCATGCCCATCATTCAACTTGTCCCGCTGGTTAAAGACTGGTGAGCTGGTAACGAGTGACTGGGGC------------------------------------------------------- 
fPS-26          TTATCCGACGTGACGGTACTATCGAAGAAGGTAGACCTGTTGAAGCTGTAGGCTCACACGTTAAGGACTGGAATAGTAAGTCTGTAGGTGTCTGCTTGGTTGGTGGAGTTAACGACAAGAATCAATTTGACGCTAACTTTACACCCGCACAGATGCACTCCTTGAAAGAGAAGATTGCAGACCTGCTTGACATGTACCCAGATGCGGCTCTCAAGGCACATCATGATGTTGCACCTAAAGCATGCCCATCATTCAACTTGTCCCGCTGGTTAAAGACTGGTGAGCTGGTAACGAGTGACTGGGGC------------------------------------------------------- 
fPS-19          TTATCCGTCGAGATGGCACCGTGGAAGAAGGTCGACCTGTTGAAGCTGTAGGCTCACACGTTAAGGACTGGAATAGTAAGTCTGTAGGTGTCTGCTTGGTTGGTGGAGTCAACGACAAGAATCAATTTGACGCTAACTTTACGCCCGCTCAGATGCACTCATTGAAAGAGAAGATTGCAGACCTGCTTGACATGTACCCAGATGCGGCTCTCAAGGCACATCATGATGTTGCACCTAAAGCATGCCCATCATTCAACTTGTCCCGCTGGTTAAAGACTGGTGAGCTGGTAACGAGTGACTGGGGC------------------------------------------------------- 
fPS-7           TTATCCGACGTGACGGTACTATCGAAGAAGGTAGACCTGTTGAAGCTGTAGGCTCACACGTTAAGGACTGGAACAGTAAGTCTGTAGGTGTCTGCTTGGTTGGTGGAGTTAACGACAAGAATCAATTTGACGCTAACTTTACACCCGCACAGATGCACTCCTTGAAAGAGAAGATTGCAGACCTGCTTGACATGTACCCAGATGCGGCTCTCAAGGCACATCATGATGTTGCACCTAAAGCATGCCCATCATTCAACTTGTCCCGCTGGTTAAAGACTGGTGAGCTGGTAACGAGTGACTGGGGC------------------------------------------------------- 
fPS-86          TTATCCGACGTGACGGTACTATCGAAGAAGGTAGACCTGTTGAAGCTGTAGGCTCACACGTTAAGGACTGGAACAGTAAGTCTGTAGGTGTCTGCTTGGTTGGTGGAGTTAACGACAAGAATCAATTTGACGCTAACTTTACACCCGCACAGATGCACTCCTTGAAAGAGAAGATTGCAGACCTGCTTGACATGTACCCAGATGCGGCTCTCAAGGCACATCATGATGTTGCACCTAAAGCATGCCCATCATTCAACTTGTCCCGCTGGTTAAAGACTGGTGAGCTGGTAACGAGTGACTGGGGC------------------------------------------------------- 
fPS-53          TTATCCGACGTGACGGTACTATCGAAGAAGGTCGACCTGTTGAAGCTGTAGGCTCACACGTTAAGGACTGGAACAGTAAGTCTGTAGGTGTCTGCTTGGTTGGTGGAGTTAACGACAAGAATCAATTTGACGCTAACTTTACGCCCGCTCAGATGCACTCATTGAAAGAGAAGATTGCAGACCTGCTTGACATGTACCCAGATGCGGCTCTCAAGGCACATCATGATGTTGCACCTAAAGCATGCCCATCATTCAACTTGTCCCGCTGGTTAAAGACTGGTGAGCTGGTAACGAGTGACTGGGGC------------------------------------------------------- 
fPS-85          TTATCCGACGTGACGGTACTATCGAAGAAGGTCGACCTGTTGAAGCTGTAGGCTCACACGTTAAGGACTGGAACAGTAAGTCTGTAGGTGTCTGCTTGGTTGGTGGAGTTAACGACAAGAATCAATTTGACGCTAACTTTACGCCCGCTCAGATGCACTCATTGAAAGAGAAGATTGCAGACCTGCTTGACATGTACCCAGATGCGGCTCTCAAGGCACATCATGATGTTGCACCTAAAGCATGCCCATCATTCAACTTGTCCCGCTGGTTAAAGACTGGTGAGCTGGTAACGAGTGACTGGGGC------------------------------------------------------- 
fPS-89          TTATCCGACGTGACGGTACTATCGAAGAAGGTCGACCTGTTGAAGCTGTAGGCTCACACGTTAAGGACTGGAACAGTAAGTCTGTAGGTGTCTGCTTGGTTGGTGGAGTTAACGACAAGAATCAATTTGACGCTAACTTTACGCCCGCTCAGATGCACTCATTGAAAGAGAAGATTGCAGACCTGCTTGACATGTACCCAGATGCGGCTCTCAAGGCACATCATGATGTTGCACCTAAAGCATGCCCATCATTCAACTTGTCCCGCTGGTTAAAGACTGGTGAGCTGGTAACGAGTGACTGGGGC------------------------------------------------------- 
fPS-54-ocr      TTATCCGACGTGACGGTACTATCGAAGAAGGTCGACCTGTTGAAGCTGTAGGCTCACACGTTAAGGACTGGAACAGTAAGTCTGTAGGTGTCTGCTTGGTTGGTGGAGTTAACGACAAGAATCAATTTGACGCTAACTTTACGCCCGCTCAGATGCACTCATTGAAAGAGAAGATTGCAGACCTGCTTGACATGTACCCAGATGCGGCTCTCAAGGCACATCATGATGTTGCACCTAAAGCATGCCCATCATTCAACTTGTCCCGCTGGTTAAAGACTGGTGAGCTGGTAACGAGTGACTGGGGC------------------------------------------------------- 
fPS-59          TTATCCGTAGAGATGGTACCGTGGAAGAGGGGCGGCCAGTAGATGTAGTAGGCTCACACGTTAAGGACTGGAACAGTAAGTCTGTAGGTGTCTGCTTGGTTGGTGGAGTTAATGACAAGAATCAATTTGACGCTAACTTTACACCCGCTCAGATGCGCTCCTTGAAAGAGAAGATTGCAGACCTGCTTGACCTGTACCCAGATGCTGCTCTTAAGGCACATCATGACGTTGCACCTAAAGCCTGTCCATCATTCAACTTGTCCCGCTGGTTAAAGACTGGTGAGCTGGTGACGAGTGATTGGGGCTAATATGGTGTACACACTGTTCTTTGTGCTCATAGGACTTGTAGCGTCTACGTTA 
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fPS-50          ---------------------------------------TAATAGAACTCACTATTGGGAGACCTTAACGGTTTCCCTTTGTTCGCTTCAATTGTACAAGGAGTAACCAATGAGGAAATCATACAAACAGTTTTATAAACAACCACGTAATCATATTCAAGTCTGGGTTTCAGCTAATGGGCCTATCCCTTCTGGGTATTATATAGACCACATTGACGGTAATCCTCTTAATGATAATCTTGATAACCTTAGATTGGCTACACCTTCTGAGAACTCACAAAACATGAAAACGCCAAGTAGTAACACAACTGGGTTAAAAGGGTTATCGTGGTGCCTGTTAAGATTAACATGGAGAGGGAC 
fPS-52          ---------------------------------------TAATAGAACTCACTATTGGGAGACCTTAACGGTTTCCCTTTGTTCGCTTCAATTGTACAAGGAGTAACCAATGAGGAAATCATACAAACAGTTTTATAAACAACCACGTAATCATATTCAAGTCTGGGTTTCAGCTAATGGGCCTATCCCTTCTGGGTATTATATAGACCACATTGACGGTAATCCTCTTAATGATAATCTTGATAACCTTAGATTGGCTACACCTTCTGAGAACTCACAAAACATGAAAACGCCAAGTAGTAACACAACTGGGTTAAAAGGGTTATCGTGGTGCCTGTTAAGATTAACATGGAGAGGGAC 
fPS-21          ---------------------------------------TAATAGAACTCACTATTGGGAGACCTTAACGGTTTCCCTTTGTTCGCTTCAATTGTACAAGGAGTAACCAATGAGGAAATCATACAAACAGTTTTATAAACAACCACGTAATCATATTCAAGTCTGGGTTTCAGCTAATGGGCCTATCCCTTCTGGGTATTATATAGACCACATTGACGGTAATCCTCTTAATGATAATCTTGATAACCTTAGATTGGCTACACCTTCTGAGAACTCACGAAACATGAAAACGCCAAGTAGTAACACAACTGGGTTAAAAGGGTTATCGTGGTGCCTGTTAAGATTAACATGGAGAGGGAC 
fPS-16          ---------------------------------------TAATAGAACTCACTATTGGGAGACCTTAACGGTTTCCCTTTGTTCGCTTCAATTGTACAAGGAGTAACCAATGAGGAAATCATACAAACAGTTTTATAAACAACCACGTAATCATATTCAAGTCTGGGTTTCAGCTAATGGGCCTATCCCTTCTGGGTATTATATAGACCACATTGACGGTAATCCTCTTAATGATAATCTTGATAACCTTAGATTGGCTACACCTTCTGAGAACTCACGAAACATGAAAACGCCAAGTAGTAACACAACTGGGTTAAAAGGGTTATCGTGGTGCCTGTTAAGATTAACATGGAGAGGGAC 
fPS-9           ---------------------------------------TAATAGAACTCACTATTGGGAGACCTTAACGGTTTCCCTTTGTTCGCTTCAATTGTACAAGGAGTAACCAATGAGGAAATCATACAAACAGTTTTATAAACAACCACGTAATCATATTCAAGTCTGGGTTTCAGCTAATGGGCCTATCCCTTCTGGGTATTATATAGACCACATTGACGGTAATCCTCTTAATGATAATCTTGATAACCTTAGATTGGCTACACCTTCTGAGAACTCACGAAACATGAAAACGCCAAGTAGTAACACAACTGGGTTAAAAGGGTTATCGTGGTGCCTGTTAAGATTAACATGGAGAGGGAC 
fPS-64          ---------------------------------------TAATAGAACTCACTATTGGGAGACCTTAACGGTTTCCCTTTGTTCGCTTCAATTGTACAAGGAGTAACCAATGAGGAAATCATACAAACAGTTTTATAAACAACCACGTAATCATATTCAAGTCTGGGTTTCAGCTAATGGGCCTATCCCTTCTGGGTATTATATAGACCACATTGACGGTAATCCTCTTAATGATAATCTTGATAACCTTAGATTGGCTACACCTTCTGAGAACTCACGAAACATGAAAACGCCAAGTAGTAACACAACTGGGTTAAAAGGGTTATCGTGGTGCCTGTTAAGATTAACATGGAGAGGGAC 
fPS-10          ---------------------------------------TAATAGAACTCACTATTGGGAGACCTTAACGGTTTCCCTTTGTTCGCTTCAATTGTACAAGGAGTAACCAATGAGGAAATCATACAAACAGTTTTATAAACAACCACGTAATCATATTCAAGTCTGGGTTTCAGCTAATGGGCCTATCCCTTCTGGGTATTATATAGACCACATTGACGGTAATCCTCTTAATGATAATCTTGATAACCTTAGATTGGCTACACCTTCTGAGAACTCACGAAACATGAAAACGCCAAGTAGTAACACAACTGGGTTAAAAGGGTTATCGTGGTGCCTGTTAAGATTAACATGGAGAGGGAC 
fPS-26          ---------------------------------------TAATAGAACTCACTATTGGGAGACCTTAACGGTTTCCCTTTGTTCGCTTCAATTGTACAAGGAGTAACCAATGAGGAAATCATACAAACAGTTTTATAAACAACCACGTAATCATATTCAAGTCTGGGTTTCAGCTAATGGGCCTATCCCTTCTGGGTATTATATAGACCACATTGACGGTAATCCTCTTAATGATAATCTTGATAACCTTAGATTGGCTACACCTTCTGAGAACTCACGAAACATGAAAACGCCAAGTAGTAACACAACTGGGTTAAAAGGGTTATCGTGGTGCCTGTTAAGATTAACATGGAGAGGGAC 
fPS-19          ---------------------------------------TAATAGAACTCACTATTGGGAGACCTTAACGGTTTCCCTTTGTTCGCTTCAATTGTACAAGGAGTAACCAATGAGGAAATCATACAAACAGTTTTATAAACAACCACGTAATCATATTCAAGTCTGGGTTTCAGCTAATGGGCCTATCCCTTCTGGGTATTATATAGACCACATTGACGGTAATCCTCTTAATGATAATCTTGATAACCTTAGATTGGCTACACCTTCTGAGAACTCACGAAACATGAAAACGCCAAGTAGTAACACAACTGGGTTAAAAGGGTTATCGTGGTGCCTGTTAAGATTAACATGGAGAGGGAC 
fPS-7           ---------------------------------------TAATAGAACTCACTATTGGGAGACCTTAACGGTTTCCCTTTGTTCGCTTCAATTGTACAAGGAGTAACCAATGAGGAAATCATACAAACAGTTTTATAAACAACCACGTAATCATATTCAAGTCTGGGTTTCAGCTAATGGGCCTATCCCTTCTGGGTATTATATAGACCACATTGACGGTAATCCTCTTAATGATAATCTTGATAACCTTAGATTGGCTACACCTTCTGAGAACTCACGAAACATGAAAACGCCAAGTAGTAACACAACTGGGTTAAAAGGGTTATCGTGGTGCCTGTTAAGATTAACATGGAGAGGGAC 
fPS-86          ---------------------------------------TAATAGAACTCACTATTGGGAGACCTTAACGGTTTCCCTTTGTTCGCTTCAATTGTACAAGGAGTAACCAATGAGGAAATCATACAAACAGTTTTATAAACAACCACGTAATCATATTCAAGTCTGGGTTTCAGCTAATGGGCCTATCCCTTCTGGGTATTATATAGACCACATTGACGGTAATCCTCTTAATGATAATCTTGATAACCTTAGATTGGCTACACCTTCTGAGAACTCACGAAACATGAAAACGCCAAGTAGTAACACAACTGGGTTAAAAGGGTTATCGTGGTGCCTGTTAAGATTAACATGGAGAGGGAC 
fPS-53          ---------------------------------------TAATAGAACTCACTATTGGGAGACCTTAACGGTTTCCCTTTGTTCGCTTCAATTGTACAAGGAGTAACCAATGAGGAAATCATACAAACAGTTTTATAAACAACCACGTAATCATATTCAAGTCTGGGTTTCAGCTAATGGGCCTATCCCTTCTGGGTATTATATAGACCACATTGACGGTAATCCTCTTAATGATAATCTTGATAACCTTAGATTGGCTACACCTTCTGAGAACTCACGAAACATGAAAACGCCAAGTAGTAACATAACTGGGTTAAAATGGTTATCGTGGTGCCCGTTAAGATTAACATGGAGAGGGAC 
fPS-85          ---------------------------------------TAATAGAACTCACTATTGGGAGACCTTAACGGTTTCCCTTTGTTCGCTTCAATTGTACAAGGAGTAACCAATGAGGAAATCATACAAACAGTTTTATAAACAACCACGTAATCATATTCAAGTCTGGGTTTCAGCTAATGGGCCTATCCCTTCTGGGTATTATATAGACCACATTGACGGTAATCCTCTTAATGATAATCTTGATAACCTTAGATTGGCTACACCTTCTGAGAACTCACGAAACATGAAAACGCCAAGTAGTAACATAACTGGGTTAAAATGGTTATCGTGGTGCCCGTTAAGATTAACATGGAGAGGGAC 
fPS-89          ---------------------------------------TAATAGAACTCACTATTGGGAGACCTTAACGGTTTCCCTTTGTTCGCTTCAATTGTACAAGGAGTAACCAATGAGGAAATCATACAAACAGTTTTATAAACAACCACGTAATCATATTCAAGTCTGGGTTTCAGCTAATGGGCCTATCCCTTCTGGGTATTATATAGACCACATTGACGGTAATCCTCTTAATGATAATCTTGATAACCTTAGATTGGCTACACCTTCTGAGAACTCACGAAACATGAAAACGCCAAGTAGTAACATAACTGGGTTAAAATGGTTATCGTGGTGCCCGTTAAGATTAACATGGAGAGGGAC 
fPS-54-ocr      ---------------------------------------TAATAGAACTCACTATTGGGAGACCTTAACGGTTTCCCTTTGTTCGCTTCAATTGTACAAGGAGTAACCAATGAGGAAATCATACAAACAGTTTTATAAACAACCACGTAATCATATTCAAGTCTGGGTTTCAGCTAATGGGCCTATCCCTTCTGGGTATTATATAGACCACATTGACGGTAATCCTCTTAATGATAATCTTGATAACCTTAGATTGGCTACACCTTCTGAGAACTCACGAAACATGAAAACGCCAAGTAGTAACATAACTGGGTTAAAATGGTTATCGTGGTGCCCGTTAAGATTAACATGGAGAGGGAC 
fPS-59          ATTGCAGCATTCATTCATGATATGTTCTTTAACGATAATTATTAGAACTCACTATTGGGAGACCTTAACGGTTTCCCTTTGTTCGCTTCAATTGTACAAGGAGTAACCAATGAGGAAATCATACAAACAGTTTTATAAACAACCACGTAAGCATATTAAAGTCTGGGTTTCAGCTAATGGGCCTATCCCTTCTGGGCGTTATATAGACCACATTGACGGTAATCCTCTTAATGATAATCTTGATAACCTTAGATTGGCTACACCTTCTGAGAACTCATGGAACATGAAAACGCCAAGTAGTAACACAACTGGGCTAAAAGGTTTATCGTGGTGCCCGTTAAGATTAACATGGAGAGGGAC 
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fPS-50          ACTAAAGGTTAATTACAAACAGCACTCTTACAGGTCTAAGGATTTGTTCGATGATGTTTCGTGGTTATTCAGAACAAGGAGGGAGATACATGGACAATTTGCAAGAAAAAGATAGTATATTTCTGTATCACATACCCTGCGATAACTGTGGGTCGTCTGACGGTAACTCATTGTTCTCAGATGGCCATGCTTACTGTTATGTATGTGAGCAGTACACGCATTCAACGGAGGACTCAAAGGAGACTTTAAGAACTCGCAAGAGTTATGGAGGTAACAAGATGTCTAATGAAGTGTGGACTATGGGAGACCATCAGGGACGCTTTGCCGATATAAAGTCTCGTGGTATCCAAGAAAGTATTT 
fPS-52          ACTAAAGGTTAATTACAAACAGCACTCTTACAGGTCTAAGGATTTGTTCGATGTTGTTTCGTGGTTATTCAGAACAAGGAGGGAGATACATGGACAATTTGCAAGAAAAAGATAGTATATTTCTGTATCACATACCCTGCGATAACTGTGGGTCGTCTGACGGTAACTCATTGTTCTCAGATGGCCATGCTTACTGTTATGTATGTGAGCAGTACACGCATTCAACGGAGGACTCAAAGGAGACTTTAAGAACTCGCAAGAGTTATGGAGGTAACAAGATGTCTAATGAAGTGTGGACTATGGGAGACCATCAGGGACGCTTTGCCGATATAAAGTCTCGTGGTATCCAAGAAAGTATTT 
fPS-21          ACTAAAGGTTAATTACAAACAGCACTCTTACAGGTCTAAGGATTTGTTCGATGATGTTTCGTGGTTATTCAGAACAAGGAGGGAGATACATGGACAATTTGCAAGAAAAAGATAGTATATTTCTGTATCACATACCCTGCGATAACTGTGGGTCGTCTGACGGTAACTCATTGTTCTCAGATGGCCATGCTTACTGTTATGTATGTGAGCAGTACACGCATTCAACGGAGGACTCAAAGGAGACTTTAAGAACTCGCAAGAGTTATGGAGGTAACAAGATGTCTAATGAAGTGTGGACTATGGGAGACCATCAGGGACGCTTTGCCGATATAAAGTCTCGTGGTATCCAAGAAAGTATTT 
fPS-16          ACTAAAGGTTAATTACAAACAGCACTCTTACAGGTCTAAGGATTTGTTCGATGATGTTTCGTGGTTATTCAGAACAAGGAGGGAGATACATGGACAATTTGCAAGAAAAAGATAGTATATTTCTGTATCACATACCCTGCGATAACTGTGGGTCGTCTGACGGTAACTCATTGTTCTCAGATGGCCATGCTTACTGTTATGTATGTGAGCAGTACACGCATTCAACGGAGGACTCAAAGGAGACTTTAAGAACTCGCAAGAGTTATGGAGGTAACAAGATGTCTAATGAAGTGTGGACTATGGGAGACCATCAGGGACGCTTTGCCGATATAAAGTCTCGTGGTATCCAAGAAAGTATTT 
fPS-9           ACTAAAGGTTAATTACAAACAGCACTCTTACAGGTCTAAGGATTTGTTCGATGATGTTTCGTGGTTATTCAGAACAAGGAGGGAGATACATGGACAATTTGCAAGAAAAAGATAGTATATTTCTGTATCACATACCCTGCGATAACTGTGGGTCGTCTGACGGTAACTCATTGTTCTCAGATGGCCATGCTTACTGTTATGTATGTGAGCAGTACACGCATTCAACGGAGGACTCAAAGGAGACTTTAAGAACTCGCAAGAGTTATGGAGGTAACAAGATGTCTAATGAAGTGTGGACTATGGGAGACCATCAGGGACGCTTTGCCGATATAAAGTCTCGTGGTATCCAAGAAAGTATTT 
fPS-64          ACTAAAGGTTAATTACAAACAGCACTCTTACAGGTCTAAGGATTTGTTCGATGATGTTTCGTGGTTATTCAGAACAAGGAGGGAGATACATGGACAATTTGCAAGAAAAAGATAGTATATTTCTGTATCACATACCCTGCGATAACTGTGGGTCGTCTGACGGTAACTCATTGTTCTCAGATGGCCATGCTTACTGTTATGTATGTGAGCAGTACACGCATTCAACGGAGGACTCAAAGGAGACTTTAAGAACTCGCAAGAGTTATGGAGGTAACAAGATGTCTAATGAAGTGTGGACTATGGGAGACCATCAGGGACGCTTTGCCGATATAAAGTCTCGTGGTATCCAAGAAAGTATTT 
fPS-10          ACTAAAGGTTAATTACAAACAGCACTCTTACAGGTCTAAGGATTTGTTCGATGATGTTTCGTGGTTATTCAGAACAAGGAGGGAGATACATGGACAATTTGCAAGAAAAAGATAGTATATTTCTGTATCACATACCCTGCGATAACTGTGGGTCGTCTGACGGTAACTCATTGTTCTCAGATGGCCATGCTTACTGTTATGTATGTGAGCAGTACACGCATTCAACGGAGGACTCAAAGGAGACTTTAAGAACTCGCAAGAGTTATGGAGGTAACAAGATGTCTAATGAAGTGTGGACTATGGGAGACCATCAGGGACGCTTTGCCGATATAAAGTCTCGTGGTATCCAAGAAAGTATTT 
fPS-26          ACTAAAGGTTAATTACAAACAGCACTCTTACAGGTCTAAGGATTTGTTCGATGATGTTTCGTGGTTATTCAGAACAAGGAGGGAGATACATGGACAATTTGCAAGAAAAAGATAGTATATTTCTGTATCACATACCCTGCGATAACTGTGGGTCGTCTGACGGTAACTCATTGTTCTCAGATGGCCATGCTTACTGTTATGTATGTGAGCAGTACACGCATTCAACGGAGGACTCAAAGGAGACTTTAAGAACTCGCAAGAGTTATGGAGGTAACAAGATGTCTAATGAAGTGTGGACTATGGGAGACCATCAGGGACGCTTTGCCGATATAAAGTCTCGTGGTATCCAAGAAAGTATTT 
fPS-19          ACTAAAGGTTAATTACAAACAGCACTCTTACAGGTCTAAGGATTTGTTCGATGATGTTTCGTGGTTATTCAGAACAAGGAGGGAGATACATGGACAATTTGCAAGAAAAAGATAGTATATTTCTGTATCACATACCCTGCGATAACTGTGGGTCGTCTGACGGTAACTCATTGTTCTCAGATGGCCATGCTTACTGTTATGTATGTGAGCAGTACACGCATTCAACGGAGGACTCAAAGGAGACTTTAAGAACTCGCAAGAGTTATGGAGGTAACAAGATGTCTAATGAAGTGTGGACTATGGGAGACCATCAGGGACGCTTTGCCGATATAAAGTCTCGTGGTATCCAAGAAAGTATTT 
fPS-7           ACTAAAGGTTAATTACAAACAGCACTCTTACAGGTCTAAGGATTTGTTCGATGATGTTTCGTGGTTATTCAGAACAAGGAGGGAGATACATGGACAATTTGCAAGAAAAAGATAGTATATTTCTGTATCACATACCCTGCGATAACTGTGGGTCGTCTGACGGTAACTCATTGTTCTCAGATGGCCATGCTTACTGTTATGTATGTGAGCAGTACACGCATTCAACGGAGGACTCAAAGGAGACTTTAAGAACTCGCAAGAGTTATGGAGGTAACAAGATGTCTAATGAAGTGTGGACTATGGGAGACCATCAGGGACGCTTTGCCGATATAAAGTCTCGTGGTATCCAAGAAAGTATTT 
fPS-86          ACTAAAGGTTAATTACAAACAGCACTCTTACAGGTCTAAGGATTTGTTCGATGATGTTTCGTGGTTATTCAGAACAAGGAGGGAGATACATGGACAATTTGCAAGAAAAAGATAGTATATTTCTGTATCACATACCCTGCGATAACTGTGGGTCGTCTGACGGTAACTCATTGTTCTCAGATGGCCATGCTTACTGTTATGTATGTGAGCAGTACACGCATTCAACGGAGGACTCAAAGGAGACTTTAAGAACTCGCAAGAGTTATGGAGGTAACAAGATGTCTAATGAAGTGTGGACTATGGGAGACCATCAGGGACGCTTTGCCGATATAAAGTCTCGTGGTATCCAAGAAAGTATTT 
fPS-53          ACTAAAGGTTAATTACAAACAGCACTCTTACAGGTCTAAGGATTTGTTCGATGTTGTTTCGTGGTTATTCAGAACAAGGAGGGAGATACATGGACAATTTGCAAGAAACAGATAGTATATTTCTGTATCACATACCCTGCGATAACTGTGGGTCGTCTGACGGTAACTCATTGTTCTCAGATGGTCATGCTTACTGTTATGTATGCGAGCATTACACGCATTCAACGGAGGACTCAAAGGAAACTGTAAGAACTCGCAAGAGTTATGGAGGTAACAAGATGTCTAATGAAGTGTGGACTATGGGAGACCATCAGGGACGCTTTGCCGATATAAAGTCTCGTGGTATCCAAGAAAGTATTT 
fPS-85          ACTAAAGGTTAATTACAAACAGCACTCTTACAGGTCTAAGGATTTGTTCGATGTTGTTTCGTGGTTATTCAGAACAAGGAGGGAGATACATGGACAATTTGCAAGAAACAGATAGTATATTTCTGTATCACATACCCTGCGATAACTGTGGGTCGTCTGACGGTAACTCATTGTTCTCAGATGGTCATGCTTACTGTTATGTATGCGAGCATTACACGCATTCAACGGAGGACTCAAAGGAAACTGTAAGAACTCGCAAGAGTTATGGAGGTAACAAGATGTCTAATGAAGTGTGGACTATGGGAGACCATCAGGGACGCTTTGCCGATATAAAGTCTCGTGGTATCCAAGAAAGTATTT 
fPS-89          ACTAAAGGTTAATTACAAACAGCACTCTTACAGGTCTAAGGATTTGTTCGATGTTGTTTCGTGGTTATTCAGAACAAGGAGGGAGATACATGGACAATTTGCAAGAAACAGATAGTATATTTCTGTATCACATACCCTGCGATAACTGTGGGTCGTCTGACGGTAACTCATTGTTCTCAGATGGTCATGCTTACTGTTATGTATGCGAGCATTACACGCATTCAACGGAGGACTCAAAGGAAACTGTAAGAACTCGCAAGAGTTATGGAGGTAACAAGATGTCTAATGAAGTGTGGACTATGGGAGACCATCAGGGACGCTTTGCCAATATAAAGTCTCGTGGTATCCAAGAAAGTATTT 
fPS-54-ocr      ACTAAAGGTTAATTACAAACAGCACTCTTACAGGTCTAAGGATTTGTTCGATGTTGTTTCGTGGTTATTCAGAACAAGGAGGGAGATACATGGACAATTTGCAAGAAACAGATAGTATATTTCTGTATCACATACCCTGCGATAACTGTGGGTCGTCTGACGGTAACTCATTGTTCTCAGATGGTCATGCTTACTGTTATGTATGCGAGCATTACACGCATTCAACGGAGGACTCAAAGGAAACTGTAAGAACTCGCAAGAGTTATGGAGGTAACAAGATGTCTAATGAAGTGTGGACTATGGGAGACCATCAGGGACGCTTTGCCGATATAAAGTCTCGTGGTATCCAAGAAAGTATTT 
fPS-59          ACTAAAGGTTAATTACAAACAGCACTCTTATAGGTCTAAGGATTTGTTCGATGTTGTTTCGTGGCTATTTAGAACAAGGAGGGAGCTACATGGACAATTTGCAAGAAACAGATAGTATATTTCTGTATCACATACCCTGCGATAACTGTGGGTCGTCTGACGGTAACTCATTGTTCTCAGATGGTCATGCTTACTGTTATGTATGTGAGCACTACACGCATTCAACGGAGGACTCAAAGGAAACTGTAAGAACTCGCAAGAGTTATGGAGGTAACAAGATGTCTAATGAAGTGTGGACTATGGGAGACCATCAGGGACGCTTTGCCGATATAAAGTCTCGTGGTATCCAAGAAAGTATTT 
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fPS-50          GCCGTAAGTATGGCTATTGGATAGCGAAGCGCGGTAAAGATTTCTTTCAGATCGCAAACTACTTTGACAATGAGGGCAACCTCGCAGGTCAGAAAGTTCGTGGTACTGACAAGGAGTTTAAAGCTGTAGGTAAGGTCAAGAGTGACATGTTGTTCGGTAAGCAGTTGTGGAACGGTGGCAAGAAGATTGTAGTTACTGAGGGTGAGATAGATTGCCTCACAGTAGCCCAGCTTCAAGAAGGGAAATATCCCGTAGTGTCTCTACCTTTAGGAGCACAAGCCGCGAAAAAAGCCTGCGCAGCCAACTATGAATACTTTGACCAGTTCGAAGAGATAATCTTAATGTTCGACATGGACGAGG 
fPS-52          GCCGTAAGTATGGCTATTGGATAGCGAAGCGCGGTAAAGATTTCTTTCAGATCGCAAACTACTTTGACAATGAGGGCAACCTCGCAGGTCAGAAAGTTCGTGGTACTGACAAGGAGTTTAAAGCTGTAGGTAAGGTCAAGAGTGACATGTTGTTCGGTAAGCAGTTATGGAACGGTGGTAAGAAGATTGTAGTTACTGAGGGTGAGATAGATTGCCTCACAGTAGCCCAGCTTCAAGAAGGGAAATATCCCGTAGTGTCTCTACCTTTAGGAGCACAAGCCGCGAAAAAAGCCTGCGCAGCCAACTATGAATACTTTGACCAGTTCGAAGAGATAATCTTAATGTTCGACATGGACGAGG 
fPS-21          GCCGTAAGTATGGCTATTGGATAGCGAAGCGCGGTAAAGATTTCTTTCAGGTCGCAAACTACTTTGACAATGAGGGCAACCTCGCAGGTCAGAAAGTTCGTGGTACTGACAAGGAGTTTAAAGCTGTAGGTAAGGTCAAGAGTGACATGTTGTTCGGTAAGCAGTTGTGGAACGGTGGCAAGAAGATTGTAGTTACTGAGGGTGAGATAGATTGCCTCACAGTAGCCCAGCTTCAAGAAGGGAAATATCCCGTAGTGTCTCTACCTTTAGGAGCACAAGCCGCGAAAAAAGCCTGCGCAGCCAACTATGAATACTTTGACCAGTTCGAAGAGATAATCTTAATGTTCGACATGGACGAGG 
fPS-16          GCCGTAAGTATGGCTATTGGATAGCGAAGCGCGGTAAAGATTTCTTTCAGGTCGCAAACTACTTTGACAATGAGGGCAACCTCGCAGGTCAGAAAGTTCGTGGTACTGACAAGGAGTTTAAAGCTGTAGGTAAGGTCAAGAGTGACATGTTGTTCGGTAAGCAGTTGTGGAACGGTGGCAAGAAGATTGTAGTTACTGAGGGTGAGATAGATTGCCTCACAGTAGCCCAGCTTCAAGAAGGGAAATATCCCGTAGTGTCTCTACCTTTAGGAGCACAAGCCGCGAAAAAAGCCTGCGCAGCCAACTATGAATACTTTGACCAGTTCGAAGAGATAATCTTAATGTTCGACATGGACGAGG 
fPS-9           GCCGTAAGTATGGCTATTGGATAGCGAAGCGCGGTAAAGATTTCTTTCAGGTCGCAAACTACTTTGACAATGAGGGCAACCTCGCAGGTCAGAAAGTTCGTGGTACTGACAAGGAGTTTAAAGCTGTAGGTAAGGTCAAGAGTGACATGTTGTTCGGTAAGCAGTTGTGGAACGGTGGCAAGAAGATTGTAGTTACTGAGGGTGAGATAGATTGCCTCACAGTAGCCCAGCTTCAAGAAGGGAAATATCCCGTAGTGTCTCTACCTTTAGGAGCACAAGCCGCGAAAAAAGCCTGCGCAGCCAACTATGAATACTTTGACCAGTTCGAAGAGATAATCTTAATGTTCGACATGGACGAGG 
fPS-64          GCCGTAAGTATGGCTATTGGATAGCGAAGCGCGGTAAAGATTTCTTTCAGGTCGCAAACTACTTTGACAATGAGGGCAACCTCGCAGGTCAGAAAGTTCGTGGTACTGACAAGGAGTTTAAAGCTGTAGGTAAGGTCAAGAGTGACATGTTGTTCGGTAAGCAGTTGTGGAACGGTGGCAAGAAGATTGTAGTTACTGAGGGTGAGATAGATTGCCTCACAGTAGCCCAGCTTCAAGAAGGGAAATATCCCGTAGTGTCTCTACCTTTAGGAGCACAAGCCGCGAAAAAAGCCTGCGCAGCCAACTATGAATACTTTGACCAGTTCGAAGAGATAATCTTAATGTTCGACATGGACGAGG 
fPS-10          GCCGTAAGTATGGCTATTGGATAGCGAAGCGCGGTAAAGATTTCTTTCAGGTCGCAAACTACTTTGACAATGAGGGCAACCTCGCAGGTCAGAAAGTTCGTGGTACTGACAAGGAGTTTAAAGCTGTAGGTAAGGTCAAGAGTGACATGTTGTTCGGTAAGCAGTTGTGGAACGGTGGCAAGAAGATTGTAGTTACTGAGGGTGAGATAGATTGCCTCACAGTAGCCCAGCTTCAAGAAGGGAAATATCCCGTAGTGTCTCTACCTTTAGGAGCACAAGCCGCGAAAAAAGCCTGCGCAGCCAACTATGAATACTTTGACCAGTTCGAAGAGATAATCTTAATGTTCGACATGGACGAGG 
fPS-26          GCCGTAAGTATGGCTATTGGATAGCGAAGCGCGGTAAAGATTTCTTTCAGGTCGCAAACTACTTTGACAATGAGGGCAACCTCGCAGGTCAGAAAGTTCGTGGTACTGACAAGGAGTTTAAAGCTGTAGGTAAGGTCAAGAGTGACATGTTGTTCGGTAAGCAGTTGTGGAACGGTGGCAAGAAGATTGTAGTTACTGAGGGTGAGATAGATTGCCTCACAGTAGCCCAGCTTCAAGAAGGGAAATATCCCGTAGTGTCTCTACCTTTAGGAGCACAAGCCGCGAAAAAAGCCTGCGCAGCCAACTATGAATACTTTGACCAGTTCGAAGAGATAATCTTAATGTTCGACATGGACGAGG 
fPS-19          GCCGTAAGTATGGCTATTGGATAGCGAAGCGCGGTAAAGATTTCTTTCAGGTCGCAAACTACTTTGACAATGAGGGCAACCTCGCAGGTCAGAAAGTTCGTGGTACTGACAAGGAGTTTAAAGCTGTAGGTAAGGTCAAGAGTGACATGTTGTTCGGTAAGCAGTTGTGGAACGGTGGCAAGAAGATTGTAGTTACTGAGGGTGAGATAGATTGCCTCACAGTAGCCCAGCTTCAAGAAGGGAAATATCCCGTAGTGTCTCTACCTTTAGGAGCACAAGCCGCGAAAAAAGCCTGCGCAGCCAACTATGAATACTTTGACCAGTTCGAAGAGATAATCTTAATGTTCGACATGGACGAGG 
fPS-7           GCCGTAAGTATGGCTATTGGATAGCGAAGCGCGGTAAAGATTTCTTTCAGGTCGCAAACTACTTTGACAATGAGGGCAACCTCGCAGGTCAGAAAGTTCGTGGTACTGACAAGGAGTTTAAAGCTGTAGGTAAGGTCAAGAGTGACATGTTGTTCGGTAAGCAGTTGTGGAACGGTGGCAAGAAGATTGTAGTTACTGAGGGTGAGATAGATTGCCTCACAGTAGCCCAGCTTCAAGAAGGGAAATATCCCGTAGTGTCTCTACCTTTAGGAGCACAAGCCGCGAAAAAAGCCTGCGCAGCCAACTATGAATACTTTGACCAGTTCGAAGAGATAATCTTAATGTTCGACATGGACGAGG 
fPS-86          GCCGTAAGTATGGCTATTGGATAGCGAAGCGCGGTAAAGATTTCTTTCAGGTCGCAAACTACTTTGACAATGAGGGCAACCTCGCAGGTCAGAAAGTTCGTGGTACTGACAAGGAGTTTAAAGCTGTAGGTAAGGTCAAGAGTGACATGTTGTTCGGTAAGCAGTTGTGGAACGGTGGCAAGAAGATTGTAGTTACTGAGGGTGAGATAGATTGCCTCACAGTAGCCCAGCTTCAAGAAGGGAAATATCCCGTAGTGTCTCTACCTTTAGGAGCACAAGCCGCGAAAAAAGCATGCGCTGCCAACTATGAATACTTTGACCAGTTCGAAGAGATAATCTTAATGTTCGACATGGACGAGG 
fPS-53          GCCGTAAGTATGGCTATTGGATAGCGAAGCGCGGTAAAGATTTCTTTCAGGTCGCAAACTACTTTGACAATGAGGGCAACCTCGCAGGTCAGAAAGTTCGTGGTACTGACAAGGAGTTTAAAGCTGTAGGTAAGGTCAAGAGTGACATGTTGTTCGGTAAGCAGTTGTGGAACGGTGGTAAGAAGATTGTAGTTACTGAGGGTGAGATAGATTGCCTCACAGTAGCCCAGCTTCAAGAAGGGAAATATCCCGTAGTGTCTCTACCTTTAGGAGCACAAGCCGCGAAAAAAGCATGCGCTGCCAACTATGAATACTTTGACCAGTTCGAAGAGATAATCTTAATGTTCGACATGGACGAGG 
fPS-85          GCCGTAAGTATGGCTATTGGATAGCGAAGCGCGGTAAAGATTTCTTTCAGGTCGCAAACTACTTTGACAATGAGGGCAACCTCGCAGGTCAGAAAGTTCGTGGTACTGACAAGGAGTTTAAAGCTGTAGGTAAGGTCAAGAGTGACATGTTGTTCGGTAAGCAGTTGTGGAACGGTGGTAAGAAGATTGTAGTTACTGAGGGTGAGATAGATTGCCTCACAGTAGCCCAGCTTCAAGAAGGGAAATATCCCGTAGTGTCTCTACCTTTAGGAGCACAAGCCGCGAAAAAAGCATGCGCTGCCAACTATGAATACTTTGACCAGTTCGAAGAGATAATCTTAATGTTCGACATGGACGAGG 
fPS-89          GCCGTAAGTATGGCTATTGGATAGCGAAGCGCGGTAAAGATTTCTTTCAGGTCGCAAACTACTTTGACAATGAGGGCAACCTCGCAGGTCAGAAAGTTCGTGGTACTGACAAGGAGTTTAAAGCTGTAGGTAAGGTCAAGAGTGACATGTTGTTCGGTAAGCAGTTGTGGAACGGTGGTAAGAAGATTGTAGTTACTGAGGGTGAGATAGATTGCCTCACAGTAGCCCAGCTTCAAGAAGGGAAATATCCCGTAGTGTCTCTACCTTTAGGAGCACAAGCCGCGAAAAAAGCATGCGCTGCCAACTATGAATACTTTGACCAGTTCGAAGAGATAATCTTAATGTTCGACATGGACGAGG 

fPS-54-ocr      GCCGTAAGTATGGCTATTGGATAGCGAAGCGCGGTAAAGATTTCTTTCAGGTCGCAAACTACTTTGACAATGAGGGCAACCTCGCAGGTCAGAAAGTTCGTGGTACTGACAAGGAGTTTAAAGCTGTAGGTAAGGTCAAGAGTGACATGTTGTTCGGTAAGCAGTTGTGGAACGGTGGTAAGAAGATTGTAGTTACTGAGGGTGAGATAGATTGCCTCACAGTAGCCCAGCTTCAAGAAGGGAAATATCCCGTAGTGTCTCTACCTTTAGGAGCACAAGCCGCGAAAAAAGCATGCGCTGCCAACTATGAATACTTTGACCAGTTCGAAGAGATAATCTTAATGTTCGACATGGACGAGG 
fPS-59          GCCGTAAGTATGGCTATTGGATAGCGAAGCGCGGTAAAGATTTCTTTCAGGTCGCAAACTACTTTGACAATGAGGGCAACCTCGCAGGTCAGAAAGTTCGTGGTACTGACAAGGAGTTTAAAGCTGTAGGTAAGGTCAAGAGTGACATGTTGTTCGGTAAGCAGTTGTGGAACGGTGGCAAGAAGATTGTAGTTACTGAGGGTGAGATAGATTGCCTCACAGTAGCCCAGCTTCAAGAAGGGAAATATCCCGTAGTGTCTCTACCTTTAGGAGCACAAGCCGCGAAAAAAGCATGCGCTGCCAACTATGAATACTTTGACCAGTTCGAAGAGATAATCTTAATGTTCGACATGGACGAGG 
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fPS-50          CAGGACGAAAGGCAATCGAAGAGTGCGCCCCAGTGTTGCCAAGTGGGAAAGTTAAGGTTGCAGTGTTGCCATTCAAGGATGCGAATGAGTGTCACATGCAGGGAAACTCTAAGGCAGTAACTGACCAGATATGGAACGCCTCACCTTGGGTTCCTGATGGTGTTGTCTCGGCACTTTCACTTATTGATAGAGTGAGAGAGTCGATGATACGTGAAGAAGTAGACGGTCTATCGTTTTCAGCCACGGACAAGCTCAATGGGTTCACTATGGGTTGTCGTAGTGGTGAGCTTATCATGGTAACGTCCGGCTCAGGTATGGGTAAGTCAACCTTTGTTCGCCAACAGATTCTACACTGGGGCA 
fPS-52          CAGGACGAAAGGCAATCGAAGAGTGCGCCCCAGTGTTGCCAAGTGGGAAAGTTAAGGTTGCAGTGTTGCCATTCAAGGATGCGAATGAGTGTCACATGCAGGGAAACTCTAAGGCAGTAACTGACCAGATATGGAACGCCTCACCTTGGGTTCCTGATGGTGTTGTCTCGGCACTTTCACTTATTGATAGAGTGAGAGAGTCGATGATACGTGAAGAAGTAGACGGTCTATCGTTTTCAGCCACGGACAAGCTCAATGGGTTCACTATGGGTTGTCGTAGTGGTGAGCTTATCATGGTAACGTCCGGCTCAGGTATGGGTAAGTCAACCTTTGTTCGCCAACAGATTCTACACTGGGGCA 
fPS-21          CAGGACGAAAGGCAATCGAAGAGTGCGCCCCAGTGTTGCCAAGTGGGAAAGTTAAGGTTGCAGTGTTGCCATTCAAGGATGCGAATGAGTGTCACATGCAGGGAAACTCTAAGGCAGTAACTGACCAGATATGGAACGCCTCACCTTGGGTTCCTGATGGTGTTGTCTCGGCACTTTCACTTATTGATAGAGTGAGAGAGTCGATGATACGTGAAGAAGTAGACGGTCTATCGTTTTCAGCCACGGACAAGCTCAATGGGTTCACTATGGGTTGTCGTAGTGGTGAGCTTATCATGGTAACGTCCGGCTCAGGTATGGGTAAGTCAACCTTTGTTCGCCAACAGATTCTACACTGGGGCA 
fPS-16          CAGGACGAAAGGCAATCGAAGAGTGCGCCCCAGTGTTGCCAAGTGGGAAAGTTAAGGTTGCAGTGTTGCCATTCAAGGATGCGAATGAGTGTCACATGCAGGGAAACTCTAAGGCAGTAACTGACCAGATATGGAACGCCTCACCTTGGGTTCCTGATGGTGTTGTCTCGGCACTTTCACTTATTGATAGAGTGAGAGAGTCGATGATACGTGAAGAAGTAGACGGTCTATCGTTTTCAGCCACGGACAAGCTCAATGGGTTCACTATGGGTTGTCGTAGTGGTGAGCTTATCATGGTAACGTCCGGCTCAGGTATGGGTAAGTCAACCTTTGTTCGCCAACAGATTCTACACTGGGGCA 
fPS-9           CAGGACGAAAGGCAATCGAAGAGTGCGCCCCAGTGTTGCCAAGTGGGAAAGTTAAGGTTGCAGTGTTGCCATTCAAGGATGCGAATGAGTGTCACATGCAGGGAAACTCTAAGGCAGTAACTGACCAGATATGGAACGCCTCACCTTGGGTTCCTGATGGTGTTGTCTCGGCACTTTCACTTATTGATAGAGTGAGAGAGTCGATGATACGTGAAGAAGTAGACGGTCTATCGTTTTCAGCCACGGACAAGCTCAATGGGTTCACTATGGGTTGTCGTAGTGGTGAGCTTATCATGGTAACGTCCGGCTCAGGTATGGGTAAGTCAACCTTTGTTCGCCAACAGATTCTACACTGGGGCA 
fPS-64          CAGGACGAAAGGCAATCGAAGAGTGCGCCCCAGTGTTGCCAAGTGGGAAAGTTAAGGTTGCAGTGTTGCCATTCAAGGATGCGAATGAGTGTCACATGCAGGGAAACTCTAAGGCAGTAACTGACCAGATATGGAACGCCTCACCTTGGGTTCCTGATGGTGTTGTCTCGGCACTTTCACTTATTGATAGAGTGAGAGAGTCGATGATACGTGAAGAAGTAGACGGTCTATCGTTTTCAGCCACGGACAAGCTCAATGGGTTCACTATGGGTTGTCGTAGTGGTGAGCTTATCATGGTAACGTCCGGCTCAGGTATGGGTAAGTCAACCTTTGTTCGCCAACAGATTCTACACTGGGGCA 
fPS-10          CAGGACGAAAGGCAATCGAAGAGTGCGCCTCAGTGTTGCCAAGTGGGAAAGTTAAGGTTGCAGTGTTGCCATTCAAGGATGCGAATGAGTGTCACATGCAGGGAAACTCTAAGGCAGTAACTGACCAGATATGGAACGCCTCACCTTGGGTTCCTGATGGTGTTGTCTCGGCACTTTCACTTATTGATAGAGTGAGAGAGTCGATGATACGTGAAGAAGTAGACGGTCTATCGTTTTCAGCCACGGACAAGCTCAATGGGTTCACTATGGGTTGTCGTAGTGGTGAGCTTATCATGGTAACGTCCGGCTCAGGTATGGGTAAGTCAACCTTTGTTCGCCAACAGATTCTACACTGGGGCA 
fPS-26          CAGGACGAAAGGCAATCGAAGAGTGCGCCCCAGTGTTGCCAAGTGGGAAAGTTAAGGTTGCAGTGTTGCCATTCAAGGATGCGAATGAGTGTCACATGCAGGGAAACTCTAAGGCAGTAACTGACCAGATATGGAACGCCTCACCTTGGGTTCCTGATGGTGTTGTCTCGGCACTTTCACTTATTGATAGAGTGAGAGAGTCGATGATACGTGAAGAAGTAGACGGTCTATCGTTTTCAGCCACGGACAAGCTCAATGGGTTCACTATGGGTTGTCGTAGTGGTGAGCTTATCATGGTAACGTCCGGCTCAGGTATGGGTAAGTCAACCTTTGTTCGCCAACAGATTCTACACTGGGGCA 
fPS-19          CAGGACGAAAGGCAATCGAAGAGTGCGCCCCAGTGTTGCCAAGTGGGAAAGTTAAGGTTGCAGTGTTGCCATTCAAGGATGCGAATGAGTGTCACATGCAGGGAAACTCTAAGGCAGTAACTGACCAGATATGGAACGCCTCACCTTGGGTTCCTGATGGTGTTGTCTCGGCACTTTCACTTATTGATAGAGTGAGAGAGTCGATGATACGTGAAGAAGTAGACGGTCTATCGTTTTCAGCCACGGACAAGCTCAATGGGTTCACTATGGGTTGTCGTAGTGGTGAGCTTATCATGGTAACGTCCGGCTCAGGTATGGGTAAGTCAACCTTTGTTCGCCAACAGATTCTACACTGGGGCA 
fPS-7           CAGGACGAAAGGCAATCGAAGAGTGCGCCCCAGTGTTGCCAAGTGGGAAAGTTAAGGTTGCAGTGTTGCCATTCAAGGATGCGAATGAGTGTCACATGCAGGGAAACTCTAAGGCAGTAACTGACCAGATATGGAACGCCTCACCTTGGGTTCCTGATGGTGTTGTCTCGGCACTTTCACTTATTGATAGAGTGAGAGAGTCGATGATACGTGAAGAAGTAGACGGTCTATCGTTTTCAGCCACGGACAAGCTCAATGGGTTCACTATGGGTTGTCGTAGTGGTGAGCTTATCATGGTAACGTCCGGCTCAGGTATGGGTAAGTCAACCTTTGTTCGCCAACAGATTCTACACTGGGGCA 
fPS-86          CAGGCCGAAAGGCAATCGAAGAGTGCGCCCCAGTGTTGCCAAGTGGGAAAGTTAAGGTTGCAGTGTTGCCATTCAAGGATGCGAATGAGTGTCACATGCAGGGAAACTCTAAGGCAGTAACTGACCAGATATGGAACGCCTCACCTTGGGTTCCTGATGGTGTTGTCTCGGCACTTTCACTTATTGATAGAGTGAGAGAGTCGATGATACGTGAAGAAGTAGACGGTCTATCGTTTTCAGCCACGGACAAGCTCAATGGGTTCACTATGGGTTGTCGTAGTGGTGAGCTTATCATGGTAACGTCCGGCTCAGGTATGGGTAAGTCAACCTTTGTTCGCCAACAGATTCTACACTGGGGCA 
fPS-53          CAGGACGAAAGGCAATCGAAGAGTGCGCCCCAGTGTTGCCAAGTGGAAAAGTTAAGGTTGCAGTGTTGCCATTCAAGGATGCGAATGAGTGTCACATGCAGGGAAACTCTAAGGCAGTAACTGACCAGATATGGAACGCCTCACCTTGGGTTCCTGATGGTGTTGTCTCGGCACTTTCACTTATTGATAGAGTGAGAGAGTCGATGATACGTGAAGAAGTAGACGGTCTATCGTTTTCAGCCACGGACAAGCTCAATGGGTTCACTATGGGTTGTCGTAGTGGTGAGCTTATCATGGTAACGTCCGGCTCAGGTATGGGTAAGTCAACCTTTGTTCGCCAACAGATTCTACACTGGGGCA 
fPS-85          CAGGACGAAAGGCAATCGAAGAGTGCGCCCCAGTGTTGCCAAGTGGAAAAGTTAAGGTTGCAGTGTTGCCATTCAAGGATGCGAATGAGTGTCACATGCAGGGAAACTCTAAGGCAGTAACTGACCAGATATGGAACGCCTCACCTTGGGTTCCTGATGGTGTTGTCTCGGCACTTTCACTTATTGATAGAGTGAGAGAGTCGATGATACGTGAAGAAGTAGACGGTCTATCGTTTTCAGCCACGGACAAGCTCAATGGGTTCACTATGGGTTGTCGTAGTGGTGAGCTTATCATGGTAACGTCCGGCTCAGGTATGGGTAAGTCAACCTTTGTTCGCCAACAGATTCTACACTGGGGCA 
fPS-89          CAGGACGAAAGGCAATCGAAGAGTGCGCCCCAGTGTTGCCAAGTGGAAAAGTTAAGGTTGCAGTGTTGCCATTCAAGGATGCGAATGAGTGTCACATGCAGGGAAACTCTAAGGCAGTAACTGACCAGATATGGAACGCCTCACCTTGGGTTCCTGATGGTGTTGTCTCGGCACTTTCACTTATTGATAGAGTGAGAGAGTCGATGATACGTGAAGAAGTAGACGGTCTATCGTTTTCAGCCACGGACAAGCTCAATGGGTTCACTATGGGTTGTCGTAGTGGTGAGCTTATCATGGTAACGTCCGGCTCAGGTATGGGTAAGTCAACCTTTGTTCGCCAACAGATTCTACACTGGGGCA 
fPS-54-ocr      CAGGACGAAAGGCAATCGAAGAGTGCGCCCCAGTGTTGCCAAGTGGAAAAGTTAAGGTTGCAGTGTTGCCATTCAAGGATGCGAATGAGTGTCACATGCAGGGAAACTCTAAGGCAGTAACTGACCAGATATGGAACGCCTCACCTTGGGTTCCTGATGGTGTTGTCTCGGCACTTTCACTTATTGATAGAGTGAGAGAGTCGATGATACGTGAAGAAGTAGACGGTCTATCGTTTTCAGCCACGGACAAGCTCAATGGGTTCACTATGGGTTGTCGTAGTGGTGAGCTTATCATGGTAACGTCCGGCTCAGGTATGGGTAAGTCAACCTTTGTTCGCCAACAGATTCTACACTGGGGCA 
fPS-59          CAGGACGAAAGGCAATCGAAGAGTGCGCCCCAGTGTTGCCAAGTGGAAAAGTTAAGGTTGCAGTGTTGCCATTCAAGGATGCGAATGAGTGTCACATGCAGGGAAACTCTAAGGCAGTAACTGACCAGATATGGAACGCCTCACCTTGGGTTCCTGATGGTGTTGTCTCGGCACTTTCACTTATTGATAGAGTGAGAGAGTCGATGATACGTGAAGAAGTAGACGGTCTATCGTTTGCAGCCACGGACAAGATCAATGGGTTCACTATGGGTTGTCGTAGTGGTGAGCTTATCATGGTAACGTCCGGCTCAGGTATGGGTAAGTCAACCTTTGTTCGCCAACAGATTCTACACTGGGGCA 
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fPS-50          AGGACAATCACAAAGTTGGCATAGCGATGCTTGAAGAGTCCGTTGAGGAAACAGTACAGGACTTAATGGGTCTTAATAACAACGTTCGGTTGCGGCAATCCAAAGAGCTTAAGACTTTAATCTTAGAGGATGGACGCTATGAACAATGGTATGATGAACTGTTTGGTTCCGATACGTTCCATCTCTACGACTCGTTTGCTGAGGCTGAGGTTGAAAGACTTCTCGCTAAGTTGGCCTACATGGTCGATGGGCTTGATTGCGAAGTAATCGTGTTAGACCATATCTCAATCGTTGTGTCTGCCTCTGAGGAATCTGATGAGCGCAAGATGATTGACCGCCTAATGACAAAGCTCAAGGGTT 
fPS-52          AGGACAATCACAAAGTTGGCATAGCGATGCTTGAAGAGTCCGTTGAGGAAACAGTACAGGACTTAATGGGTCTTAATAACAACGTTCGGTTGCGGCAATCCAAAGAGCTTAAGACTTTAATCTTAGAGGATGGACGCTATGAACAATGGTATGATGAACTGTTTGGTTCCGATACGTTCCATCTCTACGACTCGTTTGCTGAGGCTGAGGTTGAAAGACTTCTCGCTAAGTTGGCCTACATGGTCGATGGGCTTGATTGCGAAGTAATCGTGTTAGACCATATCTCAATCGTTGTGTCTGCCTCTGAGGAATCTGATGAGCGCAAGATGATTGACCGCCTAATGACAAAGCTCAAGGGTT 
fPS-21          AGGACAATCACAAAGTTGGCATAGCGATGCTTGAAGAGTCCGTTGAGGAAACAGTACAGGACTTAATGGGTCTTAATAACAACGTTCGGTTGCGGCAATCCAAAGAGCTTAAGACTTTAATCTTAGAGGATGGACGCTATGAACAATGGTATGATGAACTGTTTGGTTCCGATACGTTCCATCTCTACGACTCGTTTGCTGAGGCTGAGGTTGAAAGACTTCTCGCTAAGTTGGCCTACATGGTCGATGGGCTTGATTGCGAAGTAATCGTGTTAGACCATATCTCAATCGTTGTGTCTGCCTCTGAGGAATCTGATGAGCGCAAGATGATTGACCGCCTAATGACAAAGCTCAAGGGTT 
fPS-16          AGGACAATCACAAAGTTGGCATAGCGATGCTTGAAGAGTCCGTTGAGGAAACAGTACAGGACTTAATGGGTCTTAATAACAACGTTCGGTTGCGGCAATCCAAAGAGCTTAAGACTTTAATCTTAGAGGATGGACGCTATGAACAATGGTATGATGAACTGTTTGGTTCCGATACGTTCCATCTCTACGACTCGTTTGCTGAGGCTGAGGTTGAAAGACTTCTCGCTAAGTTGGCCTACATGGTCGATGGGCTTGATTGCGAAGTAATCGTGTTAGACCATATCTCAATCGTTGTGTCTGCCTCTGAGGAATCTGATGAGCGCAAGATGATTGACCGCCTAATGACAAAGCTCAAGGGTT 
fPS-9           AGGACAATCACAAAGTTGGCATAGCGATGCTTGAAGAGTCCGTTGAGGAAACAGTACAGGACTTAATGGGTCTTAATAACAACGTTCGGTTGCGGCAATCCAAAGAGCTTAAGACTTTAATCTTAGAGGATGGACGCTATGAACAATGGTATGATGAACTGTTTGGTTCCGATACGTTCCATCTCTACGACTCGTTTGCTGAGGCTGAGGTTGAAAGACTTCTCGCTAAGTTGGCCTACATGGTCGATGGGCTTGATTGCGAAGTAATCGTGTTAGACCATATCTCAATCGTTGTGTCTGCCTCTGAGGAATCTGATGAGCGCAAGATGATTGACCGCCTAATGACAAAGCTCAAGGGTT 
fPS-64          AGGACAATCACAAAGTTGGCATAGCGATGCTTGAAGAGTCCGTTGAGGAAACAGTACAGGACTTAATGGGTCTTAATAACAACGTTCGGTTGCGGCAATCCAAAGAGCTTAAGACTTTAATCTTAGAGGATGGACGCTATGAACAATGGTATGATGAACTGTTTGGTTCCGATACGTTCCATCTCTACGACTCGTTTGCTGAGGCTGAGGTTGAAAGACTTCTCGCTAAGTTGGCCTACATGGTCGATGGGCTTGATTGCGAAGTAATCGTGTTAGACCATATCTCAATCGTTGTGTCTGCCTCTGAGGAATCTGATGAGCGCAAGATGATTGACCGCCTAATGACAAAGCTCAAGGGTT 
fPS-10          AGGACAATCACAAAGTTGGCATAGCGATGCTTGAAGAGTCCGTTGAGGAAACAGTACAGGACTTAATGGGTCTTAATAACAACGTTCGGTTGCGGCAATCCAAAGAGCTTAAGACTTTAATCTTAGAGGATGGACGCTATGAACAATGGTATGATGAACTGTTTGGTTCCGATACGTTCCATCTCTACGACTCGTTTGCTGAGGCTGAGGTTGAAAGACTTCTCGCTAAGTTGGCCTACATGGTCGATGGGCTTGATTGCGAAGTAATCGTGTTAGACCATATCTCAATCGTTGTGTCTGCCTCTGAGGAATCTGATGAGCGCAAGATGATTGACCGCCTAATGACAAAGCTCAAGGGTT 
fPS-26          AGGACAATCACAAAGTTGGCATAGCGATGCTTGAAGAGTCCGTTGAGGAAACAGTACAGGACTTAATGGGTCTTAATAACAACGTTCGGTTGCGGCAATCCAAAGAGCTTAAGACTTTAATCTTAGAGGATGGACGCTATGAACAATGGTATGATGAACTGTTTGGTTCCGATACGTTCCATCTCTACGACTCGTTTGCTGAGGCTGAGGTTGAAAGACTTCTCGCTAAGTTGGCCTACATGGTCGATGGGCTTGATTGCGAAGTAATCGTGTTAGACCATATCTCAATCGTTGTGTCTGCCTCTGAGGAATCTGATGAGCGCAAGATGATTGACCGCCTAATGACAAAGCTCAAGGGTT 
fPS-19          AGGACAATCACAAAGTTGGCATAGCGATGCTTGAAGAGTCCGTTGAGGAAACAGTACAGGACTTAATGGGTCTTAATAACAACGTTCGGTTGCGGCAATCCAAAGAGCTTAAGACTTTAATCTTAGAGGATGGACGCTATGAACAATGGTATGATGAACTGTTTGGTTCCGATACGTTCCATCTCTACGACTCGTTTGCTGAGGCTGAGGTTGAAAGACTTCTCGCTAAGTTGGCCTACATGGTCGATGGGCTTGATTGCGAAGTAATCGTGTTAGACCATATCTCAATCGTTGTGTCTGCCTCTGAGGAATCTGATGAGCGCAAGATGATTGACCGCCTAATGACAAAGCTCAAGGGTT 
fPS-7           AGGACAATCACAAAGTTGGCATAGCGATGCTTGAAGAGTCCGTTGAGGAAACAGTACAGGACTTAATGGGTCTTAATAACAACGTTCGGTTGCGGCAATCCAAAGAGCTTAAGACTTTAATCTTAGAGGATGGACGCTATGAACAATGGTATGATGAACTGTTTGGTTCCGATACGTTCCATCTCTACGACTCGTTTGCTGAGGCTGAGGTTGAAAGACTTCTCGCTAAGTTGGCCTACATGGTCGATGGGCTTGATTGCGAAGTAATCGTGTTAGACCATATCTCAATCGTTGTGTCTGCCTCTGAGGAATCTGATGAGCGCAAGATGATTGACCGCCTAATGACAAAGCTCAAGGGTT 
fPS-86          AGGACAATCACAAAGTTGGCATAGCGATGCTTGAAGAGTCCGTTGAGGAAACAGTACAGGACTTAATGGGTCTTAATAACAACGTTCGGTTGCGGCAATCCAAAGAGCTTAAGACTTTAATCTTAGAGGATGGACGCTATGAACAATGGTATGATGAACTGTTTGGTTCCGATACGTTCCATCTCTACGACTCGTTTGCTGAGGCTGAGGTTGAAAGACTTCTCGCTAAGTTGGCCTACATGGTCGATGGGCTTGATTGCGAAGTAATCGTGTTAGACCATATCTCAATCGTTGTGTCTGCCTCTGAGGAATCTGATGAGCGCAAGATGATTGACCGCCTAATGACAAAGCTCAAGGGTT 
fPS-53          AGGACAATCACAAAGTTGGCATAGCGATGCTTGAAGAGTCCGTTGAGGAAACAGTACAGGACTTAATGGGTCTTAATAACAACGTTCGGTTGCGGCAATCCAAAGAGCTTAAGACTTTAATCTTAGAGGATGGGCGCTATGAACAATGGTATGATGAACTGTTTGGTTCCGATACGTTCCATCTCTACGACTCGTTTGCTGAGGCTGAGGTTGAAAGACTTCTCGCTAAGTTGGCCTACATGGTCGATGGGCTTGATTGCGAAGTAATCGTGTTAGACCATATCTCAATCGTTGTGTCTTCCTCTGAGGAATCTGATGAGCGCAAGATGATTGACCGCCTAATGACAAAGCTCAAAGGTT 
fPS-85          AGGACAATCACAAAGTTGGCATAGCGATGCTTGAAGAGTCCGTTGAGGAAACAGTACAGGACTTAATGGGTCTTAATAACAACGTTCGGTTGCGGCAATCCAAAGAGCTTAAGACTTTAATCTTAGAGGATGGGCGCTATGAACAATGGTATGATGAACTGTTTGGTTCCGATACGTTCCATCTCTACGACTCGTTTGCTGAGGCTGAGGTTGAAAGACTTCTCGCTAAGTTGGCCTACATGGTCGATGGGCTTGATTGCGAAGTAATCGTGTTAGACCATATCTCAATCGTTGTGTCTTCCTCTGAGGAATCTGATGAGCGCAAGATGATTGACCGCCTAATGACAAAGCTCAAAGGTT 
fPS-89          AGGACAATCACAAAGTTGGCATAGCGATGCTTGAAGAGTCCGTTGAGGAAACAGTACAGGACTTAATGGGTCTTAATAACAACGTTCGGTTGCGGCAATCCAAAGAGCTTAAGACTTTAATCTTAGAGGATGGGCGCTATGAACAATGGTATGATGAACTGTTTGGTTCCGATACGTTCCATCTCTACGACTCGTTTGCTGAGGCTGAGGTTGAAAGACTTCTCGCTAAGTTGGCCTACATGGTCGATGGGCTTGATTGCGAAGTAATCGTGTTAGACCATATCTCAATCGTTGTGTCTTCCTCTGAGGAATCTGATGAGCGCAAGATGATTGACCGCCTAATGACAAAGCTCAAAGGTT 

fPS-54-ocr      AGGACAATCACAAAGTTGGCATAGCGATGCTTGAAGAGTCCGTTGAGGAAACAGTACAGGACTTAATGGGTCTTAATAACAACGTTCGGTTGCGGCAATCCAAAGAGCTTAAGACTTTAATCTTAGAGGATGGGCGCTATGAACAATGGTATGATGAACTGTTTGGTTCCGATACGTTCCATCTCTACGACTCGTTTGCTGAGGCTGAGGTTGAAAGACTTCTCGCTAAGTTGGCCTACATGGTCGATGGGCTTGATTGCGAAGTAATCGTGTTAGACCATATCTCAATCGTTGTGTCTTCCTCTGAGGAATCTGATGAGCGCAAGATGATTGACCGCCTAATGACAAAGCTCAAAGGTT 
fPS-59          AGGACAATCACAAAGTTGGTATAGCGATGCTTGAAGAGTCCGTTGAGGAAACAGTACAGGACTTAATGGGTCTTAATAACAACGTTCGGTTGCGGCAATCCAAAGAGCTTAAGACTTTAATCTTAGAGGATGGACGCTATGAACAATGGTATGATGAACTGTTTGGTTCCGATTCGTTCCATCTCTACGACTCGTTTGCTGAGGCTGAGGTTGAAAGACTTCTCGCTAAGTTGGCCTACATGGTCGATGGGCTTGATTGCGAAGTAATCGTGTTAGACCATATCTCAATCGTTGTGTCTGCCTCTGAGGAATCTGATGAGCGCAAGATGATTGACCGCCTAATGACAAAGCTCAAGGGTT 
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fPS-50          TCGCTAAGTCTAAGGGAATCGTAATGGTTGTTATCTGTCACTTAAAGAATCCAGAAAAGGGGAAAGCACATGAGGAAGGTCGTCCTGTTAGCATTAGCGATTTACGTGGGAGCGGTGGTTTACGCCAACTCTCTGATACAATCATTGCTCTTGAGCGAAATCAACAATCAGAGGATTATGCAAACCTTGTACAGCTTAGGGTTCTTAAGTGTCGCTTTACTGGGGATACTGGCATTGCTGGTCATATGTTATACAACAAAGAGACAGGTTGGCTTGAACCGACTGCATCACCTGAGGATGAAGGAACTGGAGACACAGCTAAGGATTGGGATGAGTCAGAGAGAGATTTCTGATAGATAC 
fPS-52          TCGCTAAGTCTAAGGGAATCGTAATGGTTGTTATCTGTCACTTAAAGAATCCAGAAAAGGGGAAAGCACATGAGGAAGGTCGTCCTGTTAGCATTAGCGATTTACGTGGGAGCGGTGGTTTACGCCAACTCTCTGATACAATCATTGCTCTTGAGCGAAATCAACAATCAGAGGATTATGCAAACCTTGTACAGCTTAGGGTTCTTAAGTGTCGCTTTACTGGGGATACTGGCATTGCTGGTCATATGTTATACAACAAAGAGACAGGTTGGCTTGAACCGACTGCATCACCTGAGGATGAAGGAACTGGAGACACAGCTAAGGATTGGGATGAGTCAGAGAGAGATTTCTGATAGATAC 
fPS-21          TCGCTAAGTCTAAGGGAATCGTAATGGTTGTTATCTGTCACTTAAAGAATCCAGAAAAGGGGAAAGCACATGAGGAAGGTCGTCCTGTTAGCATTAGCGATTTACGTGGGAGCGGTGGTTTACGCCAACTCTCTGATACAATCATTGCTCTTGAGCGAAATCAACAATCAGAGGATTATGCAAACCTTGTACAGCTTAGGGTTCTTAAGTGTCGCTTTACTGGGGATACTGGCATTGCTGGTCATATGTTATACAACAAAGAGACAGGTTGGCTTGAACCGACTGCATCACCTGAGGATGAAGGAACTGGAGACACAGCTAAGGATTGGGATGAGTCAGAGAGAGATTTCTGATAGATAC 
fPS-16          TCGCTAAGTCTAAGGGAATCGTAATGGTTGTTATCTGTCACTTAAAGAATCCAGAAAAGGGGAAAGCACATGAGGAAGGTCGTCCTGTTAGCATTAGCGATTTACGTGGGAGCGGTGGTTTACGCCAACTCTCTGATACAATCATTGCTCTTGAGCGAAATCAACAATCAGAGGATTATGCAAACCTTGTACAGCTTAGGGTTCTTAAGTGTCGCTTTACTGGGGATACTGGCATTGCTGGTCATATGTTATACAACAAAGAGACAGGTTGGCTTGAACCGACTGCATCACCTGAGGATGAAGGAACTGGAGACACAGCTAAGGATTGGGATGAGTCAGAGAGAGATTTCTGATAGATAC 
fPS-9           TCGCTAAGTCTAAGGGAATCGTAATGGTTGTTATCTGTCACTTAAAGAATCCAGAAAAGGGGAAAGCACATGAGGAAGGTCGTCCTGTTAGCATTAGCGATTTACGTGGGAGCGGTGGTTTACGCCAACTCTCTGATACAATCATTGCTCTTGAGCGAAATCAACAATCAGAGGATTATGCAAACCTTGTACAGCTTAGGGTTCTTAAGTGTCGCTTTACTGGGGATACTGGCATTGCTGGTCATATGTTATACAACAAAGAGACAGGTTGGCTTGAACCGACTGCATCACCTGAGGATGAAGGAACTGGAGACACAGCTAAGGATTGGGATGAGTCAGAGAGAGATTTCTGATAGATAC 
fPS-64          TCGCTAAGTCTAAGGGAATCGTAATGGTTGTTATCTGTCACTTAAAGAATCCAGAAAAGGGGAAAGCACATGAGGAAGGTCGTCCTGTTAGCATTAGCGATTTACGTGGGAGCGGTGGTTTACGCCAACTCTCTGATACAATCATTGCTCTTGAGCGAAATCAACAATCAGAGGATTATGCAAACCTTGTACAGCTTAGGGTTCTTAAGTGTCGCTTTACTGGGGATACTGGCATTGCTGGTCATATGTTATACAACAAAGAGACAGGTTGGCTTGAACCTACTGCATCACCTGAGGATGAAGGAACTGGAGATACAGCTAAGGATTGGGATGAGTCAGAGAGAGATTTCTGATAGATAC 
fPS-10          TCGCTAAGTCTAAGGGAATCGTAATGGTTGTTATCTGTCACTTAAAGAATCCAGAAAAGGGGAAAGCACATGAGGAAGGTCGTCCTGTTAGCATTAGCGATTTACGTGGGAGCGGTGGTTTACGCCAACTCTCTGATACAATCATTGCTCTTGAGCGAAATCAACAATCAGAGGATTATGCAAACCTTGTACAGCTTAGGGTTCTTAAGTGTCGCTTTACTGGGGATACTGGCATTGCTGGTCATATGTTATACAACAAAGAGACAGGTTGGCTTGAACCGACTGCATCACCTGAGGATGAAGGAACTGGAGACACAGCTAAGGATTGGGATGAGTCAGAGAGAGATTTCTGATAGATAC 
fPS-26          TCGCTAAGTCTAAGGGAATCGTAATGGTTGTTATCTGTCACTTAAAGAATCCAGAAAAGGGGAAAGCACATGAGGAAGGTCGTCCTGTTAGCATTAGCGATTTACGTGGGAGCGGTGGTTTACGCCAACTCTCTGATACAATCATTGCTCTTGAGCGAAATCAACAATCAGAGGATTATGCAAACCTTGTACAGCTTAGGGTTCTTAAGTGTCGCTTTACTGGGGATACTGGCATTGCTGGTCATATGTTATACAACAAAGAGACAGGTTGGCTTGAACCTACTGCATCACCTGAGGATGAAGGAACTGGAGATACAGCTAAGGATTGGGATGAGTCAGAGAGAGATTTCTGATAGATAC 
fPS-19          TCGCTAAGTCTAAGGGAATCGTAATGGTTGTTATCTGTCACTTAAAGAATCCAGAAAAGGGGAAAGCACATGAGGAAGGTCGTCCTGTTAGCATTAGCGATTTACGTGGGAGCGGTGGTTTACGCCAACTCTCTGATACAATCATTGCTCTTGAGCGAAATCAACAATCAGAGGATTATGCAAACCTTGTACAGCTTAGGGTTCTTAAGTGTCGCTTTACTGGGGATACTGGCATTGCTGGTCATATGTTATACAACAAAGAGACAGGTTGGCTTGAACCGACTGCATCACCTGAGGATGAAGGAACTGGAGACACAGCTAAGGATTGGGATGAGTCAGAGAGAGATTTCTGATAGATAC 
fPS-7           TCGCTAAGTCTAAGGGAATCGTAATGGTTGTTATCTGTCACTTAAAGAATCCAGAAAAGGGGAAAGCACATGAGGAAGGTCGTCCTGTTAGCATTAGCGATTTACGTGGGAGCGGTGGTTTACGCCAACTCTCTGATACAATCATTGCTCTTGAGCGAAATCAACAATCAGAGGATTATGCAAACCTTGTACAGCTTAGGGTTCTTAAGTGTCGCTTTACTGGGGATACTGGCATTGCTGGTCATATGTTATACAACAAAGAGACAGGTTGGCTTGAACCGACTGCATCACCTGAGGATGAAGGAACTGGAGACACAGCTAAGGATTGGGATGAGTCAGAGAGAGATTTCTGATAGATAC 
fPS-86          TCGCTAAGTCTAAGGGAATCGTAATGGTTGTTATCTGTCACTTAAAGAATCCAGAAAAGGGGAAAGCACATGAGGAAGGTCGTCCTGTTAGCATTAGCGATTTACGTGGGAGCGGTGGTTTACGCCAACTCTCTGATACAATCATTGCTCTTGAGCGAAATCAACAATCAGAGGATTATGCAAACCTTGTACAGCTTAGGGTTCTTAAGTGTCGCTTTACTGGGGATACTGGCATTGCTGGTCATATGTTATACAACAAAGAGACAGGTTGGCTTGAACCGACTGCATCACCTGAGGATGAAGGAACTGGAGACACAGCTAAGGATTGGGATGAGTCAGAGAGAGATTTCTGATAGATAC 
fPS-53          TCGCTAAGTCTAAGGGAATCGTAATGGTTGTTATCTGTCACTTAAAGAATCCAGAAAAGGGGAAAGCACATGAGGAAGGTCGTCCTGTTAGCATTAGCGATTTACGTGGGAGCGGTGGTTTACGCCAACTCTCTGATACAATCATTGCTCTTGAGCGAAATCAACAATCAGAGGATTATGCAAACCTTGTACAGCTTAGGGTTCTTAAGTGTCGCTTTACTGGAGATACTGGCATTGCTGGTCATATGTTATACAACAAAGAGACAGGTTGGCTTGAACCGACTGCGTCACCTGAGGATGAAGGAACTGGAGATACAGCTAAGGATTGGGATGAGTCAGAGAGAGATTTCTGATAGATAC 
fPS-85          TCGCTAAGTCTAAGGGAATCGTAATGGTTGTTATCTGTCACTTAAAGAATCCAGAAAAGGGGAAAGCACATGAGGAAGGTCGTCCTGTTAGCATTAGCGATTTACGTGGGAGCGGTGGTTTACGCCAACTCTCTGATACAATCATTGCTCTTGAGCGAAATCAACAATCAGAGGATTATGCAAACCTTGTACAGCTTAGGGTTCTTAAGTGTCGCTTTACTGGAGATACTGGCATTGCTGGTCATATGTTATACAACAAAGAGACAGGTTGGCTTGAACCGACTGCGTCACCTGAGGATGAAGGAACTGGAGATACAGCTAAGGATTGGGATGAGTCAGAGAGAGATTTCTGATAGATAC 
fPS-89          TCGCTAAGTCTAAGGGAATCGTAATGGTTGTTATCTGTCACTTAAAGAATCCAGAAAAGGGGAAAGCACATGAGGAAGGTCGTCCTGTTAGCATTAGCGATTTACGTGGGAGCGGTGGTTTACGCCAACTCTCTGATACAATCATTGCTCTTGAGCGAAATCAACAATCAGAGGATTATGCAAACCTTGTACAGCTTAGGGTTCTTAAGTGTCGCTTTACTGGAGATACTGGCATTGCTGGTCATATGTTATACAACAAAGAGACAGGTTGGCTTGAACCGACTGCGTCACCTGAGGATGAAGGAACTGGAGATACAGCTAAGGATTGGGATGAGTCAGAGAGAGATTTCTGATAGATAC 
fPS-54-ocr      TCGCTAAGTCTAAGGGAATCGTAATGGTTGTTATCTGTCACTTAAAGAATCCAGAAAAGGGGAAAGCACATGAGGAAGGTCGTCCTGTTAGCATTAGCGATTTACGTGGGAGCGGTGGTTTACGCCAACTCTCTGATACAATCATTGCTCTTGAGCGAAATCAACAATCAGAGGATTATGCAAACCTTGTACAGCTTAGGGTTCTTAAGTGTCGCTTTACTGGAGATACTGGCATTGCTGGTCATATGTTATACAACAAAGAGACAGGTTGGCTTGAACCGACTGCGTCACCTGAGGATGAAGGAACTGGAGATACAGCTAAGGATTGGGATGAGTCAGAGAGAGATTTCTGATAGATAC 
fPS-59          TCGCTAAGTCTAAGGGAATCGTAATGGTTGTTATCTGTCACTTAAAGAATCCAGAAAAGGGGAAAGCACATGAGGAAGGTCGTCCTGTTAGCATTAGCGATTTACGTGGGAGCGGTGGTTTACGCCAACTCTCTGATACAATCATTGCTCTTGAGCGAAATCAACAATCAGAGGATTATGCAAACCTTGTACAGCTTAGGGTTCTTAAGTGTCGCTTTACTGGGGATACTGGCATTGCTGGTCATATGTTATACAACAAAGAGACAGGTTGGCTTGAACCGACTGCGTCACCTGAGGATGAAGGAACTGGAGATACAGCTAAGGATTGGGATGAATCAGAGAGAGATTTCTGATAGATAC 
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fPS-50          TGTCAAGATACTTGGGAAGAGCTTCATGAGAAAGAACTTGAGCTGTTCCGCAAACGTCTGTACGCCGATTTTAATCATAAGAAATAA--GGGGGGGGGGGTAACATCATGTTTAAATTAGTAAAACTGTTGGGCCTGTTCGTAGGCAAAATGTATAACCGTCAAGCTCGTCTATTGGTAATCGAAGCGAAAGCCGCTAAGGTACTGAGTGATGCAACAAGCGCTAAGGCCGCTAAGTTGGTATCTCGTGCCAAAGAACTGGAAGAAACCAAAGAGTCTAAACTGGAAGAGTCCGCACGTGTTGCGTTGCAAGCTCAGACCATTACTAAGTTCTTCAAATAAGGAGTAACATCATGACTAA 
fPS-52          TGTCAAGATACTTGGGAAGAGCTTCATGAGAAAGAACTTGAGCTGTTCCGCAAACGTCTGTACGCCGATTTTAATCATAAGAAATAA-----GGGGGGGGTAACATCATGTTTAAATTAGTAAAACTGTTGGGCCTGTTCGTAGGCAAAATGTATAACCGTCAAGCTCGTCTATTGGTAATCGAAGCGAAAGCCGCTAAGGTACTGAGTGATGCAACAAGCGCTAAGGCCGCTAAGTTGGTATCTCGTGCCAAAGAACTGGAAGAAACCAAAGAGTCTAAACTGGAAGAGTCCGCACGTGTTGCGTTGCAAGCTCAGACCATTACTAAGTTCTTCAAATAAGGAGTAACATCATGACTAA 
fPS-21          TGTCAAGATACTTGGGAAGAGCTTCATGAGAAAGAACTTGAGCTGTTCCGCAAACGTCTGTACGCCGATTTTAATCATAAGAAATAA-GGGGGGGGGGGGTAACATCATGTTTAAATTAGTCAAACTGTTGGGCCTGTTCGTAGGCAAAATGTATAACCGTCAAGCTCGTCTATTGGTAATCGAAGCGAAAGCCGCTAAGGTACTGAGTGATGCAACAAGCGCTAAGGCTGCTAAGTTGGTATCTCGTGCCAAAGAACTGGAAGAAACCAAAGAGTCTAAACTGGAAGAGTCCGCACGTGTTGCGTTGCAAGCTCAGACCATTACTAAGTTCTTCAAATAAGGAGTAACATCATGACTAA 
fPS-16          TGTCAAGATACTTGGGAAGAGCTTCATGAGAAAGAACTTGAGCTGTTCCGCAAACGTCTGTACGCCGATTTTAATCATAAGAAATAAGGGGGGGGGGGGGTAACATCATGTTTAAATTAGTCAAACTGTTGGGCCTGTTCGTAGGCAAAATGTATAACCGTCAAGCTCGTCTATTGGTAATCGAAGCGAAAGCCGCTAAGGTACTGAGTGATGCAACAAGCGCTAAGGCTGCTAAGTTGGTATCTCGTGCCAAAGAACTGGAAGAAACCAAAGAGTCTAAACTGGAAGAGTCCGCACGTGTTGCGTTGCAAGCTCAGACCATTACTAAGTTCTTCAAATAAGGAGTAACATCATGACTAA 
fPS-9           TGTCAAGATACTTGGGAAGAGCTTCATGAGAAAGAACTTGAGCTGTTCCGCAAACGTCTGTACGCCGATTTTAATCATAAGAAATAA---GGGGGGGGGGTAACATCATGTTTAAATTAGTCAAACTGTTGGGCCTGTTCGTAGGCAAAATGTATAACCGTCAAGCTCGTCTATTGGTAATCGAAGCGAAAGCCGCTAAGGTACTGAGTGATGCAACAAGCGCTAAGGCTGCTAAGTTGGTATCTCGTGCCAAAGAACTGGAAGAAACCAAAGAGTCTAAACTGGAAGAGTCCGCACGTGTTGCGTTGCAAGCTCAGACCATTACTAAGTTCTTCAAATAAGGAGTAACATCATGACTAA 
fPS-64          TGTCAAGATACTTGGGAAGAGCTTCATGAGAAAGAACTTGAGCTGTTCCGCAAACGTCTGTACGCCGATTTTAATCATAAGAAATAA----GGGGGGGGGTAACATCATGTTTAAATTAGTCAAACTGTTGGGCCTGTTCGTAGGCAAAATGTATAACCGTCAAGCTCGTCTATTGGTAATCGAAGCGAAAGCCGCTAAGGTACTGAGTGATGCAACAAGCGCTAAGGCCGCTAAGTTGGTATCTCGTGCCAAAGAACTGGAAGAAACCAAAGAGTCTAAACTGGAAGAGTCCGCACGTGTTGCGTTGCAAGCTCAGACCATTACTAAGTTCTTCAAATAAGGAGTAACATCATGACTAA 
fPS-10          TGTCAAGATACTTGGGAAGAGCTTCATGAGAAAGAACTTGAGCTGTTCCGCAAACGTCTGTACGCCGATTTTAATCATAAGAAATAA---GGGGGGGGGGTAACATCATGTTTAAATTAGTCAAACTGTTGGGCCTGTTCGTAGGCAAAATGTATAACCGTCAAGCTCGTCTATTGGTAATCGAAGCGAAAGCCGCTAAGGTACTGAGTGATGCAACAAGCGCTAAGGCTGCTAAGTTGGTATCTCGTGCCAAAGAACTGGAAGAAACCAAAGAGTCTAAACTGGAAGAGTCCGCACGTGTTGCGTTGCAAGCTCAGACCATTACTAAGTTCTTCAAATAAGGAGTAACATCATGACTAA 
fPS-26          TGTCAAGATACTTGGGAAGAGCTTCATGAGAAAGAACTTGAGCTGTTCCGCAAACGTCTGTACGCCGATTTTAATCATAAGAAATAA-----GGGGGGGGTAACATCATGTTTAAATTAGTCAAACTGTTGGGCCTGTTCGTAGGCAAAATGTATAACCGTCAAGCTCGTCTATTGGTAATCGAAGCGAAAGCCGCTAAGGTACTGAGTGATGCAACAAGCGCTAAGGCCGCTAAGTTGGTATCTCGTGCCAAAGAACTGGAAGAAACCAAAGAGTCTAAACTGGAAGAGTCCGCACGTGTTGCGTTGCAAGCTCAGACCATTACTAAGTTCTTCAAATAAGGAGTAACATCATGACTAA 
fPS-19          TGTCAAGATACTTGGGAAGAGCTTCATGAGAAAGAACTTGAGCTGTTCCGCAAACGTCTGTACGCCGATTTTAATCATAAGAAATAAGGGGGGGGGGGGGTAACATCATGTTTAAATTAGTCAAACTGTTGGGCCTGTTCGTAGGCAAAATGTATAACCGTCAAGCTCGTCTATTGGTAATCGAAGCGAAAGCCGCTAAGGTACTGAGTGATGCAACAAGCGCTAAGGCTGCTAAGTTGGTATCTCGTGCCAAAGAACTGGAAGAAACCAAAGAGTCTAAACTGGAAGAGTCCGCACGTGTTGCGTTGCAAGCTCAGACCATTACTAAGTTCTTCAAATAAGGAGTAACATCATGACTAA 
fPS-7           TGTCAAGATACTTGGGAAGAGCTTCATGAGAAAGAACTTGAGCTGTTCCGCAAACGTCTGTACGCCGATTTTAATCATAAGAAATAAGGGGGGGGGGGGGTAACATCATGTTTAAATTAGTCAAACTGTTGGGCCTGTTCGTAGGCAAAATGTATAACCGTCAAGCTCGTCTATTGGTAATCGAAGCGAAAGCCGCTAAGGTACTGAGTGATGCAACAAGCGCTAAGGCTGCTAAGTTGGTATCTCGTGCCAAAGAACTGGAAGAAACCAAAGAGTCTAAACTGGAAGAGTCCGCACGTGTTGCGTTGCAAGCTCAGACCATTACTAAGTTCTTCAAATAAGGAGTAACATCATGACTAA 
fPS-86          TGTCAAGATACTTGGGAAGAGCTTCATGAGAAAGAACTTGAGCTGTTCCGCAAACGTCTGTACGCCGATTTTAATCATAAGAAATAA------GGGGGGGTAACATCATGTTTAAATTAGTCAAACTGTTGGGCCTGTTCGTAGGCAAAATGTATAACCGTCAAGCTCGTCTATTGGTAATCGAAGCGAAAGCCGCTAAGGTACTGAGTGATGCAACAAGCGCTAAGGCCGCTAAGTTGGTATCTCGTGCCAAAGAACTGGAAGAAACCAAAGAGTCTAAACTGGAAGAGTCCGCACGGGTTGCGTTGCAAGCTCAGACCATTACTAAGTTCTTCAAATAAGGAGTAACATCATGACTAA 
fPS-53          TGTCAAGATACTTGGGAAGAGCTTCATGAGAAAGAACTTGAGCTGTTCCGCAAACGTCTGTACGCCGATTTTAATCATAAGAAATAA---------GGAGTAACATCATGTTTAAATTAGTCAAACTGTTGGGCCTGTTCGTAGGCAAAATGTATAACCGTCAAGCTCGTCTATTGGTAATCGAAGCGAAAGCCGCTAAGGTATTGAGTGATGCAACAAGCGCTAAGGCCGCTAAGTTGGTATCTCGTGCCAAAGAACTGGAAGAAACCAAAGAGTCTAAACTGGAAGAGTCCGCACGTGTTGCGTTGCAAGCTCAGACCATTACTAAGTTCTTCAAATAAGGAGTAACATCATGACTAA 
fPS-85          TGTCAAGATACTTGGGAAGAGCTTCATGAGAAAGAACTTGAGCTGTTCCGCAAACGTCTGTACGCCGATTTTAATCATAAGAAATAA---------GGAGTAACATCATGTTTAAATTAGTCAAACTGTTGGGCCTGTTCGTAGGCAAAATGTATAACCGTCAAGCTCGTCTATTGGTAATCGAAGCGAAAGCCGCTAAGGTATTGAGTGATGCAACAAGCGCTAAGGCCGCTAAGTTGGTATCTCGTGCCAAAGAACTGGAAGAAACCAAAGAGTCTAAACTGGAAGAGTCCGCACGTGTTGCGTTGCAAGCTCAGACCATTACTAAGTTCTTCAAATAAGGAGTAACATCATGACTAA 
fPS-89          TGTCAAGATACTTGGGAAGAGCTTCATGAGAAAGAACTTGAGCTGTTCCGCAAACGTCTGTACGCCGATTTTAATCATAAGAAATAA---------GGAGTAACATCATGTTTAAATTAGTCAAACTGTTGGGCCTGTTCGTAGGCAAAATGTATAACCGTCAAGCTCGTCTATTGGTAATCGAAGCGAAAGCCGCTAAGGTATTGAGTGATGCAACAAGCGCTAAGGCCGCTAAGTTGGTATCTCGTGCCAAAGAACTGGAAGAAACCAAAGAGTCTAAACTGGAAGAGTCCGCACGTGTTGCGTTGCAAGCTCAGACCATTACTAAGTTCTTCAAATAAGGAGTAACATCATGACTAA 
fPS-54-ocr      TGTCAAGATACTTGGGAAGAGCTTCATGAGAAAGAACTTGAGCTGTTCCGCAAACGTCTGTACGCCGATTTTAATCATAAGAAATAA---------GGAGTAACATCATGTTTAAATTAGTCAAACTGTTGGGCCTGTTCGTAGGCAAAATGTATAACCGTCAAGCTCGTCTATTGGTAATCGAAGCGAAAGCCGCTAAGGTATTGAGTGATGCAACAAGCGCTAAGGCCGCTAAGTTGGTATCTCGTGCCAAAGAACTGGAAGAAACCAAAGAGTCTAAACTGGAAGAGTCCGCACGTGTTGCGTTGCAAGCTCAGACCATTACTAAGTTCTTCAAATAAGGAGTAACATCATGACTAA 
fPS-59          TGTCAAGATACTTGGGAAGAGCTTCATGAGAAAGAACTTGAGCTGTTCCGCAAACGTCTGTACGCCGATTTTGATCATAAGAAATAA---------GGAGTAACATCATGGTTAAATTAGTCAAACTGTTGGGCCTGTTCGTAGGCAAAATGTATAACCGTCAAGCTCGTCTATTGGTAATCGAAGCGAAAGCCGCTAAGGTACTGAGTGACGCAACAAGCGCTAAGGCTGCTAAGTTGGTATCTCGTGCCAAAGAACTGGAAGAAACCAAAGAGTCTAAATTGGAAGAGTCCGCACGTGTTGCGTTGCAAGCTCAGACCATTACTAAGTTCTTCAAATAAGGAGTAACATCATGACTAA 
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fPS-50          GTTCGTAGGCAAGACAATCAACCTGAGTGACACCATTGACCAGTATTCCCGTAAGGTTCACATCAACGTTCGTAACGGTAAGGTTACTCTGGTATATCGCTGGAAAGACCATCAGTCTACTAAGGCTCACACCCAACGTATGACTCTTGATGATGTGCAGACAGCTCGTTTAGTTGCTTCCATTGCTGTAGCTGTAGCGTGTGCTGTAGGCGAGGACAAAGCTCGTAAGTTGGTGTTCAACCGTGAACTTGAAGTTACCGCAGAAGATTTAGCGATTCGTTCAGACGCTCCGTAAGATATACTCAAGGTCATTACCATATGTAGTGGCCTTTATGAATATCTAACACAACAT-------- 
fPS-52          GTTCGTAGGCAAGACAATCAACCTGAGTGACACCATTGACCAGTATTCCCGTAAGGTTCACATCAACGTTCGTAACGGTAAGGTTACTCTGGTATATCGCTGGAAAGACCATCAGTCTACTAAGGCTCACACCCAACGTATGACTCTTGATGATGTGCAGACAGCTCGTTTAGTTGCTTCCATTGCTGTAGCTGTAGCGTGTGCTGTAGGCGAGGACAAAGCTCGTAAGTTGGTGTTCAACCGTGAACTTGAAGTTACCGCAGAAGATTTAGCGATTCGTTCAGACGCTCCGTAAGATATACTCAAGGTCATTACCATATGTAGTGGCCTTTATGAATATCTAACACAACAT-------- 
fPS-21          GTTCGTAGGCAAGACAATCAACCTGAGTGACACCATTGACCAGTATTCCCGTAAGGTTCACATCAACGTTCGTAACGGTAAGGTTACTCTGGTATATCGCTGGAAAGACCATCAGTCTACTAAGGCTCACACCCAACGTATGACTCTTGATGATGTGCAGACAGCTCGTTTAGTTGCTTCCATTGCTGTAGCTGTAGCGTGTGCTGTAGGCGAGGACAAAGCTCGTAAGTTGGTGTTCAACCGTGAACTTGAAGTTACCGCAGAAGATTTAGCGATTCGTTCAGACGCTCCGTAAGGTATACTCAAGGTCATTACCATATGTAGTGGCCTTTATGAATATCTAACACAACAT-------- 
fPS-16          GTTCGTAGGCAAGACAATCAACCTGAGTGACACCATTGACCAGTATTCCCGTAAGGTTCACATCAACGTTCGTAACGGTAAGGTTACTCTGGTATATCGCTGGAAAGACCATCAGTCTACTAAGGCTCACACCCAACGTATGACTCTTGATGATGTGCAGACAGCTCGTTTAGTTGCTTCCATTGCTGTAGCTGTAGCGTGTGCTGTAGGCGAGGACAAAGCTCGTAAGTTGGTGTTCAACCGTGAACTTGAAGTTACCGCAGAAGATTTAGCGATTCGTTCAGACGCTCCGTAAGGTATACTCAAGGTCATTACCATATGTAGTGGCCTTTATGAATATCTAACACAACAT-------- 
fPS-9           GTTCGTAGGCAAGACAATCAACCTGAGTGACACCATTGACCAGTATTCCCGTAAGGTTCACATCAACGTTCGTAACGGTAAGGTTACTCTGGTATATCGCTGGAAAGACCATCAGTCTACTAAGGCTCACACCCAACGTATGACTCTTGATGATGTGCAGACAGCTCGTTTAGTTGCTTCCATTGCTGTAGCTGTAGCGTGTGCTGTAGGCGAGGACAAAGCTCGTAAGTTGGTGTTCAACCGTGAACTTGAAGTTACCGCAGAAGATTTAGCGATTCGTTCAGACGCTCCGTAAGGTATACTCAAGGTCATTACCATATGTAGTGGCCTTTATGAATATCTAACACAACAT-------- 
fPS-64          GTTCGTAGGCAAGACAATCAACCTGAGTGACACCATTGACCAGTATTCCCGTAAGGTTCACATCAACGTTCGTAACGGTAAGGTTACTCTGGTATATCGCTGGAAAGACCATCAGTCTACTAAGGCTCACACCCAACGTATGACTCTTGATGATGTGCAGACAGCTCGTTTAGTTGCTTCCATTGCTGTAGCTGTAGCGTGTGCTGTAGGCGAGGACAAAGCTCGTAAGTTGGTGTTCAACCGTGAACTTGAAGTTACCGCAGAAGATTTAGCGATTCGTTCAGACGCTCCGTAAGATATACTCAAGGTCATTACCATATGTAGTGGCCTTTATGAATATCTAACACAACAT-------- 
fPS-10          GTTCGTAGGCAAGACAATCAACCTGAGTGACACCATTGACCAGTATTCCCGTAAGGTTCACATCAACGTTCGTAACGGTAAGGTTACTCTGGTATATCGCTGGAAAGACCATCAGTCTACTAAGGCTCACACCCAACGTATGACTCTTGATGATGTGCAGACAGCTCGTTTAGTTGCTTCCATTGCTGTAGCTGTAGCGTGTGCTGTAGGCGAGGACAAAGCTCGTAAGTTGGTGTTCAACCGTGAACTTGAAGTTACCGCAGAAGATTTAGCGATTCGTTCAGACGCTCCGTAAGGTATACTCAAGGTCATTACCATATGTAGTGGCCTTTATGAATATCTAACACAACAT-------- 
fPS-26          GTTCGTAGGCAAGACAATCAACCTGAGTGACACCATTGACCAGTATTCCCGTAAGGTTCACATCAACGTTCGTAACGGTAAGGTTACTCTGGTATATCGCTGGAAAGACCATCAGTCTACTAAGGCTCACACCCAACGTATGACTCTTGATGATGTGCAGACAGCTCGTTTAGTTGCTTCCATTGCTGTAGCTGTAGCGTGTGCTGTAGGCGAGGACAAAGCTCGTAAGTTGGTGTTCAACCGTGAACTTGAAGTTACCGCAGAAGATTTAGCGATTCGTTCAGACGCTCCGTAAGATATACTCAAGGTCATTACCATATGTAGTGGCCTTTATGAATATCTAACACAACAT-------- 
fPS-19          GTTCGTAGGCAAGACAATCAACCTGAGTGACACCATTGACCAGTATTCCCGTAAGGTTCACATCAACGTTCGTAACGGTAAGGTTACTCTGGTATATCGCTGGAAAGACCATCAGTCTACTAAGGCTCACACCCAACGTATGACTCTTGATGATGTGCAGACAGCTCGTTTAGTTGCTTCCATTGCTGTAGCTGTAGCGTGTGCTGTAGGCGAGGACAAAGCTCGTAAGTTGGTGTTCAACCGTGAACTTGAAGTTACCGCAGAAGATTTAGCGATTCGTTCAGACGCTCCGTAAGGTATACTCAAGGTCATTACCATATGTAGTGGCCTTTATGAATATCTAACACAACAT-------- 
fPS-7           GTTCGTAGGCAAGACAATCAACCTGAGTGACACCATTGACCAGTATTCCCGTAAGGTTCACATCAACGTTCGTAACGGTAAGGTTACTCTGGTATATCGCTGGAAAGACCATCAGTCTACTAAGGCTCACACCCAACGTATGACTCTTGATGATGTGCAGACAGCTCGTTTAGTTGCTTCCATTGCTGTAGCTGTAGCGTGTGCTGTAGGCGAGGACAAAGCTCGTAAGTTGGTGTTCAACCGTGAACTTGAAGTTACCGCAGAAGATTTAGCGATTCGTTCAGACGCTCCGTAAGGTATACTCAAGGTCATTACCATATGTAGTGGCCTTTATGAATATCTAACACAACAT-------- 
fPS-86          GTTCGTAGGCAAGACAATCAACCTGAGTGACACCATTGACCAGTATTCCCGTAAGGTTCACATCAACGTTCGTAACGGTAAGGTTACTCTGGTATATCGCTGGAAAGACCATCAGTCTACTAAGGCTCACACCCAACGTATGACTCTTGATGATGTGCAGACAGCTCGTTTAGTTGCTTCCATTGCTGTAGCTGTAGCGTGTGCTGTAGGCGAGGACAAAGCTCGTAAGTTGGTGTTCAACCGTGAACTTGAAGTTACCGCAGAAGATTTAGCGATTCGTTCAGACGCTCCGTAAGATATACTCAAGGTCATTACCATATGTAGTGGCCTTTATGAATATCTAACACAACAT-------- 
fPS-53          GTTCGTAGGCAAGACAATCAACCTGAGTGACACCATTGACCAGTATTCCCGTAAGGTTCACATCAACGTTCGTAACGGTAAGGTTACTCTGGTATATCGCTGGAAAGACCATCAGTCTACTAAGGCTCACACCCAACGTATGACTCTTGATGATGTGCAGACAGCTCGTTTAGTTGCTTCCATTGCTGTAGCTGTAGCGTGTGCTGTAGGCGAGGACAAAGCTCGTGAGTTGGTGTTCAACCGTGAACTGGAAGATACCGCAGAAGATTTAGCGATTCGTTCAGACGCTCCGTAAGATATACTCAAGGTCATTACCATATGTAGTGGCCTTTATGAATATCTAACACAACATATAGGAGA 
fPS-85          GTTCGTAGGCAAGACAATCAACCTGAGTGACACCATTGACCAGTATTCCCGTAAGGTTCACATCAACGTTCGTAACGGTAAGGTTACTCTGGTATATCGCTGGAAAGACCATCAGTCTACTAAGGCTCACACCCAACGTATGACTCTTGATGATGTGCAGACAGCTCGTTTAGTTGCTTCCATTGCTGTAGCTGTAGCGTGTGCTGTAGGCGAGGACAAAGCTCGTGAGTTGGTGTTCAACCGTGAACTGGAAGATACCGCAGAAGATTTAGCGATTCGTTCAGACGCTCCGTAAGATATACTCAAGGTCATTACCATATGTAGTGGCCTTTATGAATATCTAACACAACATATAGGAGA 
fPS-89          GTTCGTAGGCAAGACAATCAACCTGAGTGACACCATTGACCAGTATTCCCGTAAGGTTCACATCAACGTTCGTAACGGTAAGGTTACTCTGGTATATCGCTGGAAAGACCATCAGTCTACTAAGGCTCACACCCAACGTATGACTCTTGATGATGTGCAGACAGCTCGTTTAGTTGCTTCCATTGCTGTAGCTGTAGCGTGTGCTGTAGGCGAGGACAAAGCTCGTGAGTTGGTGTTCAACCGTGAACTGGAAGATACCGCAGAAGATTTAGCGATTCGTTCAGACGCTCCGTAAGATATACTCAAGGTCATTACCATATGTAGTGGCCTTTATGAATATCTAACACAACATATAGGAGA 
fPS-54-ocr      GTTCGTAGGCAAGACAATCAACCTGAGTGACACCATTGACCAGTATTCCCGTAAGGTTCACATCAACGTTCGTAACGGTAAGGTTACTCTGGTATATCGCTGGAAAGACCATCAGTCTACTAAGGCTCACACCCAACGTATGACTCTTGATGATGTGCAGACAGCTCGTTTAGTTGCTTCCATTGCTGTAGCTGTAGCGTGTGCTGTAGGCGAGGACAAAGCTCGTGAGTTGGTGTTCAACCGTGAACTGGAAGATACCGCAGAAGATTTAGCGATTCGTTCAGACGCTCCGTAAGATATACTCAAGGTCATTACCATATGTAGTGGCCTTTATGAATATCTAACACAACATATAGGAGA 
fPS-59          GTTCGTAGGCAAGACAATCAACCTGAGTGACACCATTGACCAGTATTCCCGTAAGGTTCACATCAACGTTCGTAACGGTAAGGTTACTCTGGTATATCGCTGGAAAGACCATCAGTCTACTAAGGCTCACACCCAGCGTATGACTCTTGATGATGTGCAGACAGCTCGTTTAGTTGCTTCCATTGCTGTAGCTGTAGCGTGTGCTGTAGGCGAGGACAAAGCTCGTAAGTTGGTATTCAACCGTGAACTTGAAGTTACCGCAGAAGATTTAGCGATTCGTTCAGACGCTCCGTAAGATATACTCAAGGTCATTACTATATGTAGTGGCCTTTATGAATATCTAACACAACATATAGGAGA 
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fPS-50          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-52          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-21          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-16          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-9           ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-64          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-10          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-26          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-19          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-7           ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-86          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-53          TACACAATGCGCACTATCAATCAGATTCAATCAGAAATCGCTAAGTTAGAAGCTGAGATGGCAGACGTTAAAGAAGTAGAGTCGTCTCAGAAAGAAGCCGTACATATACTTAAGAACTTAGGGTGGAAGCGTGAAAATGGTACATGGATTAAACCTAAAGCTAAATCTCGCAGCGCTTATGGTGGTCATAAGGTTCGGGATTATAGTGACATGGTTCGGGATGCTTTCTCTGAGATTCGCTCAGGTGATAAAGTGGAACGTAGAGGTTACATAGGTAAGTGGTATGTACGTCAAGTTCTACCGCATAATAGTGTTCTACTTTCGAGAATCAACGCACATCGTCTTTTAGGTGACATAATA 
fPS-85          TACACAATGCGCACTATCAATCAGATTCAATCAGAAATCGCTAAGTTAGAAGCTGAGATGGCAGACGTTAAAGAAGTAGAGTCGTCTCAGAAAGAAGCCGTACATATACTTAAGAACTTAGGGTGGAAGCGTGAAAATGGTACATGGATTAAACCTAAAGCTAAATCTCGCAGCGCTTATGGTGGTCATAAGGTTCGGGATTATAGTGACATGGTTCGGGATGCTTTCTCTGAGATTCGCTCAGGTGATAAAGTGGAACGTAGAGGTTACATAGGTAAGTGGTATGTACGTCAAGTTCTACCGCATAATAGTGTTCTACTTTCGAGAATCAACGCACATCGTCTTTTAGGTGACATAATA 
fPS-89          TACACAATGCGCACTATCAATCAGATTCAATCAGAAATCGCTAAGTTAGAAGCTGAGATGGCAGACGTTAAAGAAGTAGAGTCGTCTCAGAAAGAAGCCGTACATATACTTAAGAACTTAGGGTGGAAGCGTGAAAATGGTACATGGATTAAACCTAAAGCTAAATCTCGCAGCGCTTATGGTGGTCATAAGGTTCGGGATTATAGTGACATGGTTCGGGATGCTTTCTCTGAGATTCGCTCAGGTGATAAAGTGGAACGTAGAGGTTACATAGGTAAGTGGTATGTACGTCAAGTTCTACCGCATAATAGTGTTCTACTTTCGAGAATCAACGCACATCGTCTTTTAGGTGACATAATA 
fPS-54-ocr      TACACAATGCGCACTATCAATCAGATTCAATCAGAAATCGCTAAGTTAGAAGCTGAGATGGCAGACGTTAAAGAAGTAGAGTCGTCTCAGAAAGAAGCCGTACATATACTTAAGAACTTAGGGTGGAAGCGTGAAAATGGTACATGGATTAAACCTAAAGCTAAATCTCGCAGCGCTTATGGTGGTCATAAGGTTCGGGATTATAGTGACATGGTTCGGGATGCTTTCTCTGAGATTCGCTCAGGTGATAAAGTGGAACGTAGAGGTTACATAGGTAAGTGGTATGTACGTCAAGTTCTACCGCATAATAGTGTTCTACTTTCGAGAATCAACGCACATCGTCTTTTAGGTGACATAATA 
fPS-59          TACACAATGCGCACTATCAATCAGATTCAATCAGAAATCGCTAAGTTAGAAGCTGAAATGGCAGACGTTAAAGAAGTAGAGTCGTCTCAGAAAGAAGCTGTACATATCCTTAATAACTTAGGGTGGACTCGTGAGAAGGGTAACTGGATTAAACCTAAAGCTAAATCTCGCAGCGCTTATGGTGGTCATAAGGTTCGGGATTATAGTGACATGGTTCGGGATGCTTTCTCTGAGATTCGCTCAGGTGCTAAAGTGGAACGTAGAGGTTACATAGGTAAGTGGTATGTACGTCAAGTTCTACCGCATAATAGTGTTCTACTTTCGAGAATCAACGCACATCGTCTTTTAGGTGACATAATA 
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fPS-50          ------------------------------------------------------ATAGGAGGAACACAATGTTACTTACAGACATTGAAACGAATGGGCTACTCCCTACGGTGAACAAGTTTCACTGTGCGGTGACCTATGATTACACAACGGACGAGTATATTAAGTATCGACCTCAAGACTTTGGGGCGTACATTGATGCACTTGAGGCTGAGGTGGCTCGTGGTGGTCTCATTGTGTTCCACAACGGTCACAAGTATGACATCCCAGTAATTGAGCTATTAGCCAAGAGTATCTTAGGGCGAGACGTGAGTTTCCCTAAAGAGAACGTTCTGGATACCTTAGTGTTATCACGGTTAA 
fPS-52          ------------------------------------------------------ATAGGAGGAACACAATGTTACTTACAGACATTGAAACGAATGGGCTACTCCCTACGGTGAACAAGTTTCACTGTGCGGTGACCTATGATTACACAACGGACGAGTATATTAAGTATCGACCTCAAGACTTTGGGGCGTACATTGATGCACTTGAGGCTGAGGTGGCTCGTGGTGGTCTCATTGTGTTCCACAACGGTCACAAGTATGACATCCCAGTAATTGAGCTATTAGCCAAGAGTATCTTAGGGCGAGACGTGAGTTTCCCTAAAGAGAACGTTCTGGATACCTTAGTGTTATCACGGTTAA 
fPS-21          ------------------------------------------------------ATAGGAGGAACACAATGTTACTTACAGACATTGAAACGAATGGGCTACTCCCTACGGTGAACAAGTTTCACTGTGCGGTGACCTATGATTACACAACGGACGAGTATATTAAGTATCGACCTCAAGACTTTGGGGCGTACATTGATGCACTTGAGGCTGAGGTGGCTCGTGGTGGTCTCATTGTGTTCCACAACGGTCACAAGTATGACATCCCAGTAATTGAGCTATTAGCCAAGAGTATCTTAGGGCGAGACGTGAGTTTCCCTAAAGAGAACGTTCTGGATACCTTAGTGTTATCACGGTTAA 
fPS-16          ------------------------------------------------------ATAGGAGGAACACAATGTTACTTACAGACATTGAAACGAATGGGCTACTCCCTACGGTGAACAAGTTTCACTGTGCGGTGACCTATGATTACACAACGGACGAGTATATTAAGTATCGACCTCAAGACTTTGGGGCGTACATTGATGCACTTGAGGCTGAGGTGGCTCGTGGTGGTCTCATTGTGTTCCACAACGGTCACAAGTATGACATCCCAGTAATTGAGCTATTAGCCAAGAGTATCTTAGGGCGAGACGTGAGTTTCCCTAAAGAGAACGTTCTGGATACCTTAGTGTTATCACGGTTAA 
fPS-9           ------------------------------------------------------ATAGGAGGAACACAATGTTACTTACAGACATTGAAACGAATGGGCTACTCCCTACGGTGAACAAGTTTCACTGTGCGGTGACCTATGATTACACAACGGACGAGTATATTAAGTATCGACCTCAAGACTTTGGGGCGTACATTGATGCACTTGAGGCTGAGGTGGCTCGTGGTGGTCTCATTGTGTTCCACAACGGTCACAAGTATGACATCCCAGTAATTGAGCTATTAGCCAAGAGTATCTTAGGGCGAGACGTGAGTTTCCCTAAAGAGAACGTTCTGGATACCTTAGTGTTATCACGGTTAA 
fPS-64          ------------------------------------------------------ATAGGAGGAACACAATGTTACTTACAGACATTGAAACGAATGGGCTACTCCCTACGGTGAACAAGTTTCACTGTGCGGTGACCTATGATTACACAACGGACGAGTATATTAAGTATCGACCTCAAGACTTTGGGGCGTACATTGATGCACTTGAGGCTGAGGTGGCTCGTGGTGGTCTCATTGTGTTCCACAACGGTCACAAGTATGACATCCCAGTAATTGAGCTATTAGCCAAGAGTATCTTAGGGCGAGACGTGAGTTTCCCTAAAGAGAACGTTCTGGATACCTTAGTGTTATCACGGTTAA 
fPS-10          ------------------------------------------------------ATAGGAGGAACACAATGTTACTTACAGACATTGAAACGAATGGGCTACTCCCTACGGTGAACAAGTTTCACTGTGCGGTGACCTATGATTACACAACGGACGAGTATATTAAGTATCGACCTCAAGACTTTGGGGCGTACATTGATGCACTTGAGGCTGAGGTGGCTCGTGGTGGTCTCATTGTGTTCCACAACGGTCACAAGTATGACATCCCAGTAATTGAGCTATTAGCCAAGAGTATCTTAGGGCGAGACGTGAGTTTCCCTAAAGAGAACGTTCTGGATACCTTAGTGTTATCACGGTTAA 
fPS-26          ------------------------------------------------------ATAGGAGGAACACAATGTTACTTACAGACATTGAAACGAATGGGCTACTCCCTACGGTGAACAAGTTTCACTGTGCGGTGACCTATGATTACACAACGGACGAGTATATTAAGTATCGACCTCAAGACTTTGGGGCGTACATTGATGCACTTGAGGCTGAGGTGGCTCGTGGTGGTCTCATTGTGTTCCACAACGGTCACAAGTATGACATCCCAGTAATTGAGCTATTAGCCAAGAGTATCTTAGGGCGAGACGTGAGTTTCCCTAAAGAGAACGTTCTGGATACCTTAGTGTTATCACGGTTAA 
fPS-19          ------------------------------------------------------ATAGGAGGAACACAATGTTACTTACAGACATTGAAACGAATGGGCTACTCCCTACGGTGAACAAGTTTCACTGTGCGGTGACCTATGATTACACAACGGACGAGTATATTAAGTATCGACCTCAAGACTTTGGGGCGTACATTGATGCACTTGAGGCTGAGGTGGCTCGTGGTGGTCTCATTGTGTTCCACAACGGTCACAAGTATGACATCCCAGTAATTGAGCTATTAGCCAAGAGTATCTTAGGGCGAGACGTGAGTTTCCCTAAAGAGAACGTTCTGGATACCTTAGTGTTATCACGGTTAA 
fPS-7           ------------------------------------------------------ATAGGAGGAACACAATGTTACTTACAGACATTGAAACGAATGGGCTACTCCCTACGGTGAACAAGTTTCACTGTGCGGTGACCTATGATTACACAACGGACGAGTATATTAAGTATCGACCTCAAGACTTTGGGGCGTACATTGATGCACTTGAGGCTGAGGTGGCTCGTGGTGGTCTCATTGTGTTCCACAACGGTCACAAGTATGACATCCCAGTAATTGAGCTATTAGCCAAGAGTATCTTAGGGCGAGACGTGAGTTTCCCTAAAGAGAACGTTCTGGATACCTTAGTGTTATCACGGTTAA 
fPS-86          ------------------------------------------------------ATAGGAGGAACACAATGTTACTTACAGACATTGAAACGAATGGGCTACTCCCTACGGTGAACAAGTTTCACTGTGCGGTGACCTATGATTACACAACGGACGAGTATATTAAGTATCGACCTCAAGACTTTGGGGCGTACATTGATGCACTTGAGGCTGAGGTGGCTCGTGGTGGTCTCATTGTGTTCCACAACGGTCACAAGTATGACATCCCAGTAATTGAGCTATTAGCCAAGAGTATCTTAGGGCGAGACGTGAGTTTCCCTAAAGAGAACGTTCTGGATACCTTAGTGTTATCACGGTTAA 
fPS-53          GAAGCTAACACTGTTGCGGTTCATCTTAACGAACTCAACCGAATCAAGTAAACAATAGGAGGAACACAATGTTACTTACAGACATTGAAACGAATGGGCTACTCCCTACGGTGAACAAGTTTCACTGTGCGGTGACCTATGATTACACAACGGACGAGTATATTAAGTATCGACCTCAAGACTTTGGGGCGTACATTGATGCACTTGAGGCTGAGGTGGCTCGTGGTGGTCTCATTGTGTTCCACAACGGTCACAAGTATGACATCCCAGTAATTGAGCTATTAGCCAAGAGTATCTTAGGGCGAGACGTGAGTTTCCCTAAAGAGAACGTTCTGGATACCTTAGTGTTATCACGGTTAA 
fPS-85          GAAGCTAACACTGTTGCGGTTCATCTTAACGAACTCAACCGAATCAAGTAAACAATAGGAGGAACACAATGTTACTTACAGACATTGAAACGAATGGGCTACTCCCTACGGTGAACAAGTTTCACTGTGCGGTGACCTATGATTACACAACGGACGAGTATATTAAGTATCGACCTCAAGACTTTGGGGCGTACATTGATGCACTTGAGGCTGAGGTGGCTCGTGGTGGTCTCATTGTGTTCCACAACGGTCACAAGTATGACATCCCAGTAATTGAGCTATTAGCCAAGAGTATCTTAGGGCGAGACGTGAGTTTCCCTAAAGAGAACGTTCTGGATACCTTAGTGTTATCACGGTTAA 
fPS-89          GAAGCTAACACTGTTGCGGTTCATCTTAACGAACTCAACCGAATCAAGTAAACAATAGGAGGAACACAATGTTACTTACAGACATTGAAACGAATGGGCTACTCCCTACGGTGAACAAGTTTCACTGTGCGGTGACCTATGATTACACAACGGACGAGTATATTAAGTATCGACCTCAAGACTTTGGGGCGTACATTGATGCACTTGAGGCTGAGGTGGCTCGTGGTGGTCTCATTGTGTTCCACAACGGTCACAAGTATGACATCCCAGTAATTGAGCTATTAGCCAAGAGTATCTTAGGGCGAGACGTGAGTTTCCCTAAAGAGAACGTTCTGGATACCTTAGTGTTATCACGGTTAA 
fPS-54-ocr      GAAGCTAACACTGTTGCGGTTCATCTTAACGAACTCAACCGAATCAAGTAAACAATAGGAGGAACACAATGTTACTTACAGACATTGAAACGAATGGGCTACTCCCTACGGTGAACAAGTTTCACTGTGCGGTGACCTATGATTACACAACGGACGAGTATATTAAGTATCGACCTCAAGACTTTGGGGCGTACATTGATGCACTTGAGGCTGAGGTGGCTCGTGGTGGTCTCATTGTGTTCCACAACGGTCACAAGTATGACATCCCAGTAATTGAGCTATTAGCCAAGAGTATCTTAGGGCGAGACGTGAGTTTCCCTAAAGAGAACGTTCTGGATACCTTAGTGTTATCACGGTTAA 
fPS-59          GATGCTAAAACTGTTGCGGTCCATCTTAACGAACTCAACCGAATCAAGTAAACAATAGGAGGAACACAATGTTACTTACAGACATTGAAACGAATGGGCTACTCCCTACGGTGAACAAGTTTCACTGTGCGGTGACCTATGATTACACAACGGACGAGTATATTAAGTATCGACCTCAAGACTTTGGGGCGTACATTGATGCACTTGAGGCTGAGGTGGCTCGTGGTGGTCTCATTGTGTTCCACAACGGTCACAAGTATGACATCCCAGTAATTGAGCTATTAGCCAAGAGTATCTTAGGGCGAGACGTGAGTTTCCCTAAAGAGAACGTTCTGGATACCTTAGTGTTATCACGGTTAA 
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fPS-50          TCTTTGCAAATATCAAAGATACTGACGCAGGTCTGCTCCGCTCCGGTAAATTGCCGGGGAAACGATTTGGGTCTCACGCTCTGGAAGCATGGGGTTATCGTTTAGGTGAAATGAAAGGTGAATACAATGACGACTTCAAGGCTATGTTAGCGTCTGAGGGAGTCCAATACGAGGATGGCATGGAGTGGTTGCACTTCAACGAAGAGATGATGGAGTATAACGTTCAAGACGTTGTGGTTACCAAAGCTCTCTTTGAGAAACTCGTGTGTCAGTCTTACTACTTCCCTAATGAATCCCCTGTTGGACGTACAGAGGCAGAGCATTTCTGGAATGGTAGCCTACAGTGCGTCAAGATAGAAC 
fPS-52          TCTTTGCAAATATCAAAGATACTGACGCAGGTCTGCTCCGCTCCGGTAAATTGCCGGGGAAACGATTTGGGTCTCACGCTCTGGAAGCATGGGGTTATCGTTTAGGTGAAATGAAAGGTGAATACAATGACGACTTCAAGGCTATGTTAGCGTCTGAGGGAGTCCAATACGAGGATGGCATGGAGTGGTTGCACTTCAACGAAGAGATGATGGAGTATAACGTTCAAGACGTTGTGGTTACCAAAGCTCTCTTTGAGAAACTCGTGTGTCAGTCTTACTACTTCCCTAATGAATCCCCTGTTGGACGTACAGAGGCAGAGCATTTCTGGAATGGTAGCCTACAGTGCGTCAAGATAGAAC 
fPS-21          TCTTTGCAAATATCAAAGATACTGACGCAGGTCTGCTCCGCTCCGGTAAATTGCCGGGGAAACGATTTGGGTCTCACGCTCTGGAAGCATGGGGTTATCGTTTAGGTGAAATGAAAGGTGAATACAATGACGACTTCAAGGCTATGTTAGCGTCTGAGGGAGTCCAATACGAGGATGGCATGGAGTGGTTGCACTTCAACGAAGAGATGATGGAGTATAACGTTCAAGACGTTGTGGTTACCAAAGCTCTCTTTGAGAAACTCGTGTGTCAGTCTTACTACTTCCCTAATGAATCCCCTGTTGGACGTACAGAGGCAGAGCATTTCTGGAATGGTAGCCTACAGTGCGTCAAGATAGAAC 
fPS-16          TCTTTGCAAATATCAAAGATACTGACGCAGGTCTGCTCCGCTCCGGTAAATTGCCGGGGAAACGATTTGGGTCTCACGCTCTGGAAGCATGGGGTTATCGTTTAGGTGAAATGAAAGGTGAATACAATGACGACTTCAAGGCTATGTTAGCGTCTGAGGGAGTCCAATACGAGGATGGCATGGAGTGGTTGCACTTCAACGAAGAGATGATGGAGTATAACGTTCAAGACGTTGTGGTTACCAAAGCTCTCTTTGAGAAACTCGTGTGTCAGTCTTACTACTTCCCTAATGAATCCCCTGTTGGACGTACAGAGGCAGAGCATTTCTGGAATGGTAGCCTACAGTGCGTCAAGATAGAAC 
fPS-9           TCTTTGCAAATATCAAAGATACTGACGCAGGTCTGCTCCGCTCCGGTAAATTGCCGGGGAAACGATTTGGGTCTCACGCTCTGGAAGCATGGGGTTATCGTTTAGGTGAAATGAAAGGTGAATACAATGACGACTTCAAGGCTATGTTAGCGTCTGAGGGAGTCCAATACGAGGATGGCATGGAGTGGTTGCACTTCAACGAAGAGATGATGGAGTATAACGTTCAAGACGTTGTGGTTACCAAAGCTCTCTTTGAGAAACTCGTGTGTCAGTCTTACTACTTCCCTAATGAATCCCCTGTTGGACGTACAGAGGCAGAGCATTTCTGGAATGGTAGCCTACAGTGCGTCAAGATAGAAC 
fPS-64          TCTTTGCAAATATCAAAGATACTGACGCAGGTCTGCTCCGCTCCGGTAAATTGCCGGGGAAACGATTTGGGTCTCACGCTCTGGAAGCATGGGGTTATCGTTTAGGTGAAATGAAAGGTGAATACAATGACGACTTCAAGGCTATGTTAGCGTCTGAGGGAGTCCAATACGAGGATGGCATGGAGTGGTTGCACTTCAACGAAGAGATGATGGAGTATAACGTTCAAGACGTTGTGGTTACCAAAGCTCTCTTTGAGAAACTCGTGTGTCAGTCTTACTACTTCCCTAATGAATCCCCTGTTGGACGTACAGAGGCAGAGCATTTCTGGAATGGTAGCCTACAGTGCGTCAAGATAGAAC 
fPS-10          TCTTTGCAAATATCAAAGATACTGACGCAGGTCTGCTCCGCTCCGGTAAATTGCCGGGGAAACGATTTGGGTCTCACGCTCTGGAAGCATGGGGTTATCGTTTAGGTGAAATGAAAGGTGAATACAATGACGACTTCAAGGCTATGTTAGCGTCTGAGGGAGTCCAATACGAGGATGGCATGGAGTGGTTGCACTTCAACGAAGAGATGATGGAGTATAACGTTCAAGACGTTGTGGTTACCAAAGCTCTCTTTGAGAAACTCGTGTGTCAGTCTTACTACTTCCCTAATGAATCCCCTGTTGGACGTACAGAGGCAGAGCATTTCTGGAATGGTAGCCTACAGTGCGTCAAGATAGAAC 
fPS-26          TCTTTGCAAATATCAAAGATACTGACGCAGGTCTGCTCCGCTCCGGTAAATTGCCGGGGAAACGATTTGGGTCTCACGCTCTGGAAGCATGGGGTTATCGTTTAGGTGAAATGAAAGGTGAATACAATGACGACTTCAAGGCTATGTTAGCGTCTGAGGGAGTCCAATACGAGGATGGCATGGAGTGGTTGCACTTCAACGAAGAGATGATGGAGTATAACGTTCAAGACGTTGTGGTTACCAAAGCTCTCTTTGAGAAACTCGTGTGTCAGTCTTACTACTTCCCTAATGAATCCCCTGTTGGACGTACAGAGGCAGAGCATTTCTGGAATGGTAGCCTACAGTGCGTCAAGATAGAAC 
fPS-19          TCTTTGCAAATATCAAAGATACTGACGCAGGTCTGCTCCGCTCCGGTAAATTGCCGGGGAAACGATTTGGGTCTCACGCTCTGGAAGCATGGGGTTATCGTTTAGGTGAAATGAAAGGTGAATACAATGACGACTTCAAGGCTATGTTAGCGTCTGAGGGAGTCCAATACGAGGATGGCATGGAGTGGTTGCACTTCAACGAAGAGATGATGGAGTATAACGTTCAAGACGTTGTGGTTACCAAAGCTCTCTTTGAGAAACTCGTGTGTCAGTCTTACTACTTCCCTAATGAATCCCCTGTTGGACGTACAGAGGCAGAGCATTTCTGGAATGGTAGCCTACAGTGCGTCAAGATAGAAC 
fPS-7           TCTTTGCAAATATCAAAGATACTGACGCAGGTCTGCTCCGCTCCGGTAAATTGCCGGGGAAACGATTTGGGTCTCACGCTCTGGAAGCATGGGGTTATCGTTTAGGTGAAATGAAAGGTGAATACAATGACGACTTCAAGGCTATGTTAGCGTCTGAGGGAGTCCAATACGAGGATGGCATGGAGTGGTTGCACTTCAACGAAGAGATGATGGAGTATAACGTTCAAGACGTTGTGGTTACCAAAGCTCTCTTTGAGAAACTCGTGTGTCAGTCTTACTACTTCCCTAATGAATCCCCTGTTGGACGTACAGAGGCAGAGCATTTCTGGAATGGTAGCCTACAGTGCGTCAAGATAGAAC 
fPS-86          TCTTTGCAAATATCAAAGATACTGACGCAGGTCTGCTCCGCTCCGGTAAATTGCCGGGGAAACGATTTGGGTCTCACGCTCTGGAAGCATGGGGTTATCGTTTAGGTGAAATGAAAGGTGAATACAATGACGACTTCAAGGCTATGTTAGCGTCTGAGGGAGTCCAATACGAGGATGGCATGGAGTGGTTGCACTTCAACGAAGAGATGATGGAGTATAACGTTCAAGACGTTGTGGTTACCAAAGCTCTCTTTGAGAAACTCGTGTGTCAGTCTTACTACTTCCCTAATGAATCCCCTGTTGGACGTACAGAGGCAGAGCATTTCTGGAATGGTAGCCTACAGTGCGTCAAGATAGAAC 
fPS-53          TCTTTGCAAATATCAAAGATACTGACGCAGGTCTGCTCCGCTCCGGTAAATTGCCGGGGAAACGATTTGGGTCTCACGCTCTGGAAGCATGGGGTTATCGTTTAGGTGAAATGAAAGGTGAATACAATGACGACTTCAAGGCTATGTTAGCGTCTGAGGGAGTCCAATACGAGGATGGCATGGAGTGGTTGCACTTCAACGAAGAGATGATGGAGTATAACGTTCAAGACGTTGTGGTTACCAAAGCTCTCTTTGAGAAACTCGTGTGTCAGTCTTACTACTTCCCTAATGAATCCCCTTTAGGCCATACAGAGGCAGAGCGTTTCTGGAATGGTAGCCTACAGTGCGTCAAGATAGAAC 
fPS-85          TCTTTGCAAATATCAAAGATACTGACGCAGGTCTGCTCCGCTCCGGTAAATTGCCGGGGAAACGATTTGGGTCTCACGCTCTGGAAGCATGGGGTTATCGTTTAGGTGAAATGAAAGGTGAATACAATGACGACTTCAAGGCTATGTTAGCGTCTGAGGGAGTCCAATACGAGGATGGCATGGAGTGGTTGCACTTCAACGAAGAGATGATGGAGTATAACGTTCAAGACGTTGTGGTTACCAAAGCTCTCTTTGAGAAACTCGTGTGTCAGTCTTACTACTTCCCTAATGAATCCCCTTTAGGCCATACAGAGGCAGAGCGTTTCTGGAATGGTAGCCTACAGTGCGTCAAGATAGAAC 
fPS-89          TCTTTGCAAATATCAAAGATACTGACGCAGGTCTGCTCCGCTCCGGTAAATTGCCGGGGAAACGATTTGGGTCTCACGCTCTGGAAGCATGGGGTTATCGTTTAGGTGAAATGAAAGGTGAATACAATGACGACTTCAAGGCTATGTTAGCGTCTGAGGGAGTCCAATACGAGGATGGCATGGAGTGGTTGCACTTCAACGAAGAGATGATGGAGTATAACGTTCAAGACGTTGTGGTTACCAAAGCTCTCTTTGAGAAACTCGTGTGTCAGTCTTACTACTTCCCTAATGAATCCCCTTTAGGCCATACAGAGGCAGAGCGTTTCTGGAATGGTAGCCTACAGTGCGTCAAGATAGAAC 
fPS-54-ocr      TCTTTGCAAATATCAAAGATACTGACGCAGGTCTGCTCCGCTCCGGTAAATTGCCGGGGAAACGATTTGGGTCTCACGCTCTGGAAGCATGGGGTTATCGTTTAGGTGAAATGAAAGGTGAATACAATGACGACTTCAAGGCTATGTTAGCGTCTGAGGGAGTCCAATACGAGGATGGCATGGAGTGGTTGCACTTCAACGAAGAGATGATGGAGTATAACGTTCAAGACGTTGTGGTTACCAAAGCTCTCTTTGAGAAACTCGTGTGTCAGTCTTACTACTTCCCTAATGAATCCCCTTTAGGCCATACAGAGGCAGAGCGTTTCTGGAATGGTAGCCTACAGTGCGTCAAGATAGAAC 
fPS-59          TCTTTGCAAATATCAAAGATACTGACGCAGGTCTGCTCCGCTTCGGTAAATTACCAGGGAAACGATTTGGGTCTCACGCTCTGGAAGCATGGGGTTATCGTTTAGGTGAAATGAAAGGTGAATACAATGACGACTTCAAGGCTATGTTAGCGTCCGAGGGAGTCCAATACGAGGATGGCATGGAGTGGTTGCACTTCAACGAAGAGATGATGGAGTATAACGTTCAAGACGTTGTGGTTACCAAAGCTCTCTTTGAGAAACTCGTGTGTCAGTCTTACTACTTCCCTAATGAATCCCCTGTGGGGCGTACAGAGGCAGAGCGTTTCTGGAATGGTAGCCTACAGTGCGTCAAGATAGAAC 
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fPS-50          ACGATGCAGCTTGGCTACTCGCTAAGATGGAACGGAATGGTTATCCTGTAGACCGTGAGGGATTAGAGAAACTCTATGCTGAACTTGCAGGTCGAAGAGGTGAACTGTTAGTTGACTTAACGAACACTTTCGGTAGCTGGTATGCGCCAAAGGGAGGCACTGAGCAGTTCTTACACCCACGCACTGGGAAACCTTTAAGTAAATACCCCCGCGTTAAGACGCCTAAGACTGGTGATATCTTTGTGGCCCCTAAGAACAAGAAGCAACGTGAAGGTTTAGAGCCTTGTGCGTTAGCTAAAACTGAGTTCATGAAGGGCGCACCTTATACACCTGTCCAGCACGTAACCTTTAACCCATCAA 
fPS-52          ACGATGCAGCTTGGCTACTCGCTAAGATGGAACGGAATGGTTATCCTGTAGACCGTGAGGGATTAGAGAAACTCTATGCTGAACTTGCAGGTCGAAGAGGTGAACTGTTAGTTGACTTAACGAACACTTTCGGTAGCTGGTATGCGCCAAAGGGAGGCACTGAGCAGTTCTTACACCCACGCACTGGGAAACCTTTAAGTAAATACCCCCGCGTTAAGACGCCTAAGACTGGTGATATCTTTGTGGCCCCTAAGAACAAGAAGCAACGTGAAGGTTTAGAGCCTTGTGCGTTAGCTAAAACTGAGTTCATGAAGGGCGCACCTTATACACCTGTCCAGCACGTAACCTTTAACCCATCAA 
fPS-21          ACGATGCAGCTTGGCTACTCGCTAAGATGGAACGGAATGGTTATCCTGTAGACCGTGAGGGATTAGAGAAACTCTACGCTGAACTTGCAGGTCGAAGAGGTGAACTGTTAGTTGACTTAACGAACACTTTCGGTAGCTGGTATGCGCCAAAGGGAGGCACTGAGCAGTTCTTACACCCACGCACTGGGAAACCTTTAAGTAAATACCCCCGCGTTAAGACGCCTAAGACTGGTGATATCTTTGTGGCCCCTAAGAACAAGAAGCAACGTGAAGGTTTAGAGCCTTGTGCGTTAGCTAAAACTGAGTTCATGAAGGGCGCACCTTATACACCTGTCCAGCACGTAACCTTTAACCCATCAA 
fPS-16          ACGATGCAGCTTGGCTACTCGCTAAGATGGAACGGAATGGTTATCCTGTAGACCGTGAGGGATTAGAGAAACTCTACGCTGAACTTGCAGGTCGAAGAGGTGAACTGTTAGTTGACTTAACGAACACTTTCGGTAGCTGGTATGCGCCAAAGGGAGGCACTGAGCAGTTCTTACACCCACGCACTGGGAAACCTTTAAGTAAATACCCCCGCGTTAAGACGCCTAAGACTGGTGATATCTTTGTGGCCCCTAAGAACAAGAAGCAACGTGAAGGTTTAGAGCCTTGTGCGTTAGCTAAAACTGAGTTCATGAAGGGCGCACCTTATACACCTGTCCAGCACGTAACCTTTAACCCATCAA 
fPS-9           ACGATGCAGCTTGGCTACTCGCTAAGATGGAACGGAATGGTTATCCTGTAGACCGTGAGGGATTAGAGAAACTCTACGCTGAACTTGCAGGTCGAAGAGGTGAACTGTTAGTTGACTTAACGAACACTTTCGGTAGCTGGTATGCGCCAAAGGGAGGCACTGAGCAGTTCTTACACCCACGCACTGGGAAACCTTTAAGTAAATACCCCCGCGTTAAGACGCCTAAGACTGGTGATATCTTTGTGGCCCCTAAGAACAAGAAGCAACGTGAAGGTTTAGAGCCTTGTGCGTTAGCTAAAACTGAGTTCATGAAGGGCGCACCTTATACACCTGTCCAGCACGTAACCTTTAACCCATCAA 
fPS-64          ACGATGCAGCTTGGCTACTCGCTAAGATGGAACGGAATGGTTATCCTGTAGACCGTGATGGATTAGAGAAACTCTATGCTGAACTTGCAGGTCGAAGAGGTGAACTGTTAGTTGACTTAACGAACACTTTCGGTAGCTGGTATGCGCCAAAGGGAGGCACTGAGCAGTTCTTACACCCACGCACTGGGAAACCTTTAAGTAAATACCCCCGCGTTAAGACGCCTAAGACTGGTGATATCTTTGTGGCCCCTAAGAACAAGAAGCAACGTGAAGGTTTAGAGCCTTGTGCGTTAGCTAAAACTGAGTTCATGAAGGGCGCACCTTATACACCTGTCCAGCACGTAACCTTTAACCCATCAA 
fPS-10          ACGATGCAGCTTGGCTACTCGCTAAGATGGAACGGAATGGTTATCCTGTAGACCGTGAGGGATTAGAGAAACTCTACGCTGAACTTGCAGGTCGAAGAGGTGAACTGTTAGTTGACTTAACGAACACTTTCGGTAGCTGGTATGCGCCAAAGGGAGGCACTGAGCAGTTCTTACACCCACGCACTGGGAAACCTTTAAGTAAATACCCCCGCGTTAAGACGCCTAAGACTGGTGATATCTTTGTGGCCCCTAAGAACAAGAAGCAACGTGAAGGTTTAGAGCCTTGTGCGTTAGCTAAAACTGAGTTCATGAAGGGCGCACCTTATACACCTGTCCAGCACGTAACCTTTAACCCATCAA 
fPS-26          ACGATGCAGCTTGGCTACTCGCTAAGATGGAACGGAATGGTTATCCTGTAGACCGTGATGGATTAGAGAAACTCTATGCTGAACTTGCAGGTCGAAGAGGTGAACTGTTAGTTGACTTAACGAACACTTTCGGTAGCTGGTATGCGCCAAAGGGAGGCACTGAGCAGTTCTTACACCCACGCACTGGGAAACCTTTAAGTAAATACCCCCGCGTTAAGACGCCTAAGACTGGTGATATCTTTGTGGCCCCTAAGAACAAGAAGCAACGTGAAGGTTTAGAGCCTTGTGCGTTAGCTAAAACTGAGTTCATGAAGGGCGCACCTTATACACCTGTCCAGCACGTAACCTTTAACCCATCAA 
fPS-19          ACGATGCAGCTTGGCTACTCGCTAAGATGGAACGGAATGGTTATCCTGTAGACCGTGAGGGATTAGAGAAACTCTACGCTGAACTTGCAGGTCGAAGAGGTGAACTGTTAGTTGACTTAACGAACACTTTCGGTAGCTGGTATGCGCCAAAGGGAGGCACTGAGCAGTTCTTACACCCACGCACTGGGAAACCTTTAAGTAAATACCCCCGCGTTAAGACGCCTAAGACTGGTGATATCTTTGTGGCCCCTAAGAACAAGAAGCAACGTGAAGGTTTAGAGCCTTGTGCGTTAGCTAAAACTGAGTTCATGAAGGGCGCACCTTATACACCTGTCCAGCACGTAACCTTTAACCCATCAA 
fPS-7           ACGATGCAGCTTGGCTACTCGCTAAGATGGAACGGAATGGTTATCCTGTAGACCGTGAGGGATTAGAGAAACTCTACGCTGAACTTGCAGGTCGAAGAGGTGAACTGTTAGTTGACTTAACGAACACTTTCGGTAGCTGGTATGCGCCAAAGGGAGGCACTGAGCAGTTCTTACACCCACGCACTGGGAAACCTTTAAGTAAATACCCCCGCGTTAAGACGCCTAAGACTGGTGATATCTTTGTGGCCCCTAAGAACAAGAAGCAACGTGAAGGTTTAGAGCCTTGTGCGTTAGCTAAAACTGAGTTCATGAAGGGCGCACCTTATACACCTGTCCAGCACGTAACCTTTAACCCATCAA 
fPS-86          ACGATGCAGCTTGGCTACTCGCTAAGATGGAACGGAATGGTTATCCTGTAGACCGTGAGGGATTAGAGAAACTCTATGCTGAACTTGCAGGTCGAAGAGGTGAACTGTTAGTTGACTTAACGAACACTTTCGGTAGCTGGTATGCGCCAAAGGGAGGCACTGAGCAGTTCTTACACCCACGCACTGGGAAACCTTTAAGTAAATACCCCCGCGTTAAGACGCCTAAGACTGGTGATATCTTTGTGGCCCCTAAGAACAAGAAGCAACGTGAAGGTTTAGAGCCTTGTGCGTTAGCTAAAACTGAGTTCATGAAGGGCGCACCTTATACACCTGTCCAGCACGTAACCTTTAACCCATCAA 
fPS-53          ACGATGCAGCTTGGCTACTCGCTAAGATGGAACGGAATGGTTATCCTGTAGACCGTGAGGGCTTAGAGAAACTCTACGCTGAACTTGCAGGTCGGAGAGGTGAACTATTAGTTGACTTAACGAACACTTTCGGTAGCTGGTATGCACCAAAGGGAGGTACTGAGCAGTTCCTACACCCACGCACTGGGAAACCTTTAAGTAAATACCCACGTGTTAAGACGCCTAAAACTGGTGATATCTTTGTGGCCCCTAAGAACAAGAAGCAACGTGAAGGTTTAGAGCCTTGTGCGTTAGCTAAAACTGAGTTCATGAAGGGTGCGCCTTATACACCTGTGCAGCACGTAACCTTTAATCCATCAA 
fPS-85          ACGATGCAGCTTGGCTACTCGCTAAGATGGAACGGAATGGTTATCCTGTAGACCGTGAGGGCTTAGAGAAACTCTACGCTGAACTTGCAGGTCGGAGAGGTGAACTATTAGTTGACTTAACGAACACTTTCGGTAGCTGGTATGCACCAAAGGGAGGTACTGAGCAGTTCCTACACCCACGCACTGGGAAACCTTTAAGTAAATACCCACGTGTTAAGACGCCTAAAACTGGTGATATCTTTGTGGCCCCTAAGAACAAGAAGCAACGTGAAGGTTTAGAGCCTTGTGCGTTAGCTAAAACTGAGTTCATGAAGGGTGCGCCTTATACACCTGTGCAGCACGTAACCTTTAATCCATCAA 
fPS-89          ACGATGCAGCTTGGCTACTCGCTAAGATGGAACGGAATGGTTATCCTGTAGACCGTGAGGGCTTAGAGAAACTCTACGCTGAACTTGCAGGTCGGAGAGGTGAACTATTAGTTGACTTAACGAACACTTTCGGTAGCTGGTATGCACCAAAGGGAGGTACTGAGCAGTTCCTACACCCACGCACTGGGAAACCTTTAAGTAAATACCCACGTGTTAAGACGCCTAAAACTGGTGATATCTTTGTGGCCCCTAAGAACAAGAAGCAACGTGAAGGTTTAGAGCCTTGTGCGTTAGCTAAAACTGAGTTCATGAAGGGTGCGCCTTATACACCTGTGCAGCACGTAACCTTTAATCCATCAA 
fPS-54-ocr      ACGATGCAGCTTGGCTACTCGCTAAGATGGAACGGAATGGTTATCCTGTAGACCGTGAGGGCTTAGAGAAACTCTACGCTGAACTTGCAGGTCGGAGAGGTGAACTATTAGTTGACTTAACGAACACTTTCGGTAGCTGGTATGCACCAAAGGGAGGTACTGAGCAGTTCCTACACCCACGCACTGGGAAACCTTTAAGTAAATACCCACGTGTTAAGACGCCTAAAACTGGTGATATCTTTGTGGCCCCTAAGAACAAGAAGCAACGTGAAGGTTTAGAGCCTTGTGCGTTAGCTAAAACTGAGTTCATGAAGGGTGCGCCTTATACACCTGTGCAGCACGTAACCTTTAATCCATCAA 
fPS-59          ACGATGCAGCTTGGCTACTCGCTAAGATGGAACGGAATGGTTATCCTGTAGACCGTGAGGGCTTAGAGAAACTCTACGCTGAACTTGCAGGTCGGAGAGGTGAACTATTAGTTGACTTAACGAACACTTTCGGTAGCTGGTATGCACCAAAGGGAGGTACTGAGCAGTTCCTACACCCACGCACTGGGAAACCTTTAAGTAAATACCCACGTGTTAAGACGCCTAAAACTGGTGATATATTTGTGGCCCCTAAGAACAAGAAGCAACGTGAAGGTTTAGAGCCTTGTGCGTTAGCTAAAACTGAGTTCATGAAGGGTGCGCCTTATACACCTGTGCAGCACGTAACCTTTAACCCATCAA 
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fPS-50          GTCGTGACCATATTCAAAGGGTCTTACAATTAGCTGGCTGGATTCCTACGGAGTTCACCAAAGCTGGAGCGCCCAAGGTAGACGATGAGGTACTGGAAGGAGTACGTGTAGGCGACCCTGTGGCACAACGAAGCATTGAGTTGATACAAGAGTACCTGATGTTACAGAAACGCATAGGTCAGGTTGCAGAAGGTGACAACGGATGGCTACGAATGATTCAGGAAGATGGTCGTATCCACGGCTCTGTGAATCCTAACGGTGCTGTTACGGGGCGAGCTACTCATAGTTTCCCTAACGTTGCACAGGTTCCATCTGGTAAGAAACCTTACGGTGTACCTTGTCGCTCGGCGTTTGGTGCTG 
fPS-52          GTCGTGACCATATTCAAAGGGTCTTACAATTAGCTGGCTGGATTCCTACGGAGTTCACCAAAGCTGGAGCGCCCAAGGTAGACGATGAGGTACTGGAAGGAGTACGTGTAGGCGACCCTGTGGCACAACGAAGCATTGAGTTGATACAAGAGTACCTGATGTTACAGAAACGCATAGGTCAGGTTGCAGAAGGTGACAACGGATGGCTACGAATGATTCAGGAAGATGGTCGTATCCACGGCTCTGTGAATCCTAACGGTGCTGTTACGGGGCGAGCTACTCATAGTTTCCCTAACGTTGCACAGGTTCCATCTGGTAAGAAACCTTACGGTGTACCTTGTCGCTCGGCGTTTGGTGCTG 
fPS-21          GTCGTGACCATATTCAAAGGGTCTTACAATTAGCTGGCTGGATTCCTACGGAGTTCACCAAAGCTGGAGCGCCCAAGGTAGACGATGAGGTACTGGAAGGAGTACGTGTAGGCGACCCTGTGGCACAACGAAGCATTGAGTTGATACAAGAGTACCTGATGTTACAGAAACGCATAGGTCAGGTTGCAGAAGGTGACAACGGATGGCTACGAATGATTCAGGAAGATGGTCGTATCCACGGCTCTGTGAATCCTAACGGTGCTGTTACGGGGCGAGCTACTCATAGTTTCCCTAACGTTGCACAGGTTCCATCTGGTAAGAAACCTTACGGTGTACCTTGTCGCTCGGCGTTTGGTGCTG 
fPS-16          GTCGTGACCATATTCAAAGGGTCTTACAATTAGCTGGCTGGATTCCTACGGAGTTCACCAAAGCTGGAGCGCCCAAGGTAGACGATGAGGTACTGGAAGGAGTACATGTAGGCGACCCTGTGGCACAACGAAGCATTGAGTTGATACAAGAGTACCTGATGTTACAGAAACGCATAGGTCAGGTTGCAGAAGGTGACAACGGATGGCTACGAATGATTCAGGAAGATGGTCGTATCCACGGCTCTGTGAATCCTAACGGTGCTGTTACGGGGCGAGCTACTCATAGTTTCCCTAACGTTGCACAGGTTCCATCTGGTAAGAAACCTTACGGTGTACCTTGTCGCTCGGCGTTTGGTGCTG 
fPS-9           GTCGTGACCATATTCAAAGGGTCTTACAATTAGCTGGCTGGATTCCTACGGAGTTCACCAAAGCTGGAGCGCCCAAGGTAGACGATGAGGTACTGGAAGGAGTACATGTAGGCGACCCTGTGGCACAACGAAGCATTGAGTTGATACAAGAGTACCTGATGTTACAGAAACGCATAGGTCAGGTTGCAGAAGGTGACAACGGATGGCTACGAATGATTCAGGAAGATGGTCGTATCCACGGCTCTGTGAATCCTAACGGTGCTGTTACGGGGCGAGCTACTCATAGTTTCCCTAACGTTGCACAGGTTCCATCTGGTAAGAAACCTTACGGTGTACCTTGTCGCTCGGCGTTTGGTGCTG 
fPS-64          GTCGTGACCATATTCAAAGGGTCTTACAATTAGCTGGCTGGATTCCTACGGAGTTCACCAAAGCTGGAGCGCCCAAGGTAGACGATGAGGTACTGGAAGGAGTACGTGTAGGCGACCCTGTGGCACAACGAAGCATTGAGTTGATACAAGAGTACCTGATGTTACAGAAACGCATAGGTCAGGTTGCAGAAGGTGACAACGGATGGCTACGAATGATTCAGGAAGATGGTCGTATCCACGGCTCTGTGAATCCTAACGGTGCTGTTACGGGGCGAGCTACTCATAGTTTCCCTAACGTTGCACAGGTTCCATCTGGTAAGAAACCTTACGGTGTACCTTGTCGCTCGGCGTTTGGTGCTG 
fPS-10          GTCGTGACCATATTCAAAGGGTCTTACAATTAGCTGGCTGGATTCCTACGGAGTTCACCAAAGCTGGAGCGCCCAAGGTAGACGATGAGGTACTGGAAGGAGTACGTGTAGGCGACCCTGTGGCACAACGAAGCATTGAGTTGATACAAGAGTACCTGATGTTACAGAAACGCATAGGTCAGGTTGCAGAAGGTGACAACGGATGGCTACGAATGATTCAGGAAGATGGTCGTATCCACGGCTCTGTGAATCCTAACGGTGCTGTTACGGGGCGAGCTACTCATAGTTTCCCTAACGTTGCACAGGTTCCATCTGGTAAGAAACCTTACGGTGTACCTTGTCGCTCGGCGTTTGGTGCTG 
fPS-26          GTCGTGACCATATTCAAAGGGTCTTACAATTAGCTGGCTGGATTCCTACGGAGTTCACCAAAGCTGGAGCGCCCAAGGTAGACGATGAGGTACTGGAAGGAGTACGTGTAGGCGACCCTGTGGCACAACGAAGCATTGAGTTGATACAAGAGTACCTGATGTTACAGAAACGCATAGGTCAGGTTGCAGAAGGTGACAACGGATGGCTACGAATGATTCAGGAAGATGGTCGTATCCACGGCTCTGTGAATCCTAACGGTGCTGTTACGGGGCGAGCTACTCATAGTTTCCCTAACGTTGCACAGGTTCCATCTGGTAAGAAACCTTACGGTGTACCTTGTCGCTCGGCGTTTGGTGCTG 
fPS-19          GTCGTGACCATATTCAAAGGGTCTTACAATTAGCTGGCTGGATTCCTACGGAGTTCACCAAAGCTGGAGCGCCCAAGGTAGACGATGAGGTACTGGAAGGAGTACGTGTAGGCGACCCTGTGGCACAACGAAGCATTGAGTTGATACAAGAGTACCTGATGTTACAGAAACGCATAGGTCAGGTTGCAGAAGGTGACAACGGATGGCTACGAATGATTCAGGAAGATGGTCGTATCCACGGCTCTGTGAATCCTAACGGTGCTGTTACGGGGCGAGCTACTCATAGTTTCCCTAACGTTGCACAGGTTCCATCTGGTAAGAAACCTTACGGTGTACCTTGTCGCTCGGCGTTTGGTGCTG 
fPS-7           GTCGTGACCATATTCAAAGGGTCTTACAATTAGCTGGCTGGATTCCTACGGAGTTCACCAAAGCTGGAGCGCCCAAGGTAGACGATGAGGTACTGGAAGGAGTACATGTAGGCGACCCTGTGGCACAACGAAGCATTGAGTTGATACAAGAGTACCTGATGTTACAGAAACGCATAGGTCAGGTTGCAGAAGGTGACAACGGATGGCTACGAATGATTCAGGAAGATGGTCGTATCCACGGCTCTGTGAATCCTAACGGTGCTGTTACGGGGCGAGCTACTCATAGTTTCCCTAACGTTGCACAGGTTCCATCTGGTAAGAAACCTTACGGTGTACCTTGTCGCTCGGCGTTTGGTGCTG 
fPS-86          GTCGTGACCATATTCAAAGGGTCTTACAATTAGCTGGCTGGATTCCTACGGAGTTCACCAAAGCTGGAGCGCCCAAGGTAGACGATGAGGTACTGGAAGGAGTACGTGTAGGCGACCCTGTGGCACAACGAAGCATTGAGTTGATACAAGAGTACCTGATGTTACAGAAACGCATAGGTCAGGTTGCAGAAGGTGACAACGGATGGCTACGAATGATTCAGGAAGATGGTCGTATCCACGGCTCTGTGAATCCTAACGGTGCTGTTACGGGGCGAGCTACTCATAGTTTCCCTAACGTTGCACAGGTTCCATCTGGTAAGAAACCTTACGGTGTACCTTGTCGCTCGGCGTTTGGTGCTG 
fPS-53          GTCGTGACCATATTCAAAGGGTCTTACAGTTAGCAGGTTGGATTCCTACGGAGTTCACTGACGCTGGAGCGCCTAAGGTAGATGATGAGGTACTGGAAGGAGTACGTGTGGACGACCCTGTGGCACAACGAAGCATTGAGTTGATACAAGAGTACCTGATGTTGCAGAAACGCATAGGTCAGGTCGCGGAAGGTGTCAACGGATGGCTACGAATGATTCAGGAAGATGGTCGTATCCACGGCTCTGTGAATCCCAACGGTGCTGTTACTGGGCGAGCTACTCATAGTTTCCCTAACGTTGCACAGGTTCCATCTGGTAAGAAACCTTACGGTGTACCTTGTCGCTCTGCTTTTGGGGCTG 
fPS-85          GTCGTGACCATATTCAAAGGGTCTTACAGTTAGCAGGTTGGATTCCTACGGAGTTCACTGACGCTGGAGCGCCTAAGGTAGATGATGAGGTACTGGAAGGAGTACGTGTGGACGACCCTGTGGCACAACGAAGCATTGAGTTGATACAAGAGTACCTGATGTTGCAGAAACGCATAGGTCAGGTCGCGGAAGGTGTCAACGGATGGCTACGAATGATTCAGGAAGATGGTCGTATCCACGGCTCTGTGAATCCCAACGGTGCTGTTACTGGGCGAGCTACTCATAGTTTCCCTAACGTTGCACAGGTTCCATCTGGTAAGAAACCTTACGGTGTACCTTGTCGCTCTGCTTTTGGGGCTG 
fPS-89          GTCGTGACCATATTCAAAGGGTCTTACAGTTAGCAGGTTGGATTCCTACGGAGTTCACTGACGCTGGAGCGCCTAAGGTAGATGATGAGGTACTGGAAGGAGTACGTGTGGACGACCCTGTGGCACAACGAAGCATTGAGTTGATACAAGAGTACCTGATGTTGCAGAAACGCATAGGTCAGGTCGCGGAAGGTGTCAACGGATGGCTACGAATGATTCAGGAAGATGGTCGTATCCACGGCTCTGTGAATCCCAACGGTGCTGTTACTGGGCGAGCTACTCATAGTTTCCCTAACGTTGCACAGGTTCCATCTGGTAAGAAACCTTACGGTGTACCTTGTCGCTCTGCTTTTGGGGCTG 
fPS-54-ocr      GTCGTGACCATATTCAAAGGGTCTTACAGTTAGCAGGTTGGATTCCTACGGAGTTCACTGACGCTGGAGCGCCTAAGGTAGATGATGAGGTACTGGAAGGAGTACGTGTGGACGACCCTGTGGCACAACGAAGCATTGAGTTGATACAAGAGTACCTGATGTTGCAGAAACGCATAGGTCAGGTCGCGGAAGGTGTCAACGGATGGCTACGAATGATTCAGGAAGATGGTCGTATCCACGGCTCTGTGAATCCCAACGGTGCTGTTACTGGGCGAGCTACTCATAGTTTCCCTAACGTTGCACAGGTTCCATCTGGTAAGAAACCTTACGGTGTACCTTGTCGCTCTGCTTTTGGGGCTG 

fPS-59          GTCGTGACCATATTCAAAGGGTCTTACAGTTAGCAGGTTGGATTCCTACGGAGTTCACTGACGCTGGAGCACCTAAGGTAGATGATGAGGTACTGGAAGGAGTACGTGTAGACGACCCTGTGGCACAACGAAGCATTGAGTTGATACAAGAGTACCTGATGTTGCAGAAACGCATAGGTCAGGTCGCGGAAGGTGTCAACGGATGGCTACGAATGATTCAGGAAGATGGTCGTATCCACGGCTCTGTGAATCCCAACGGTGCTGTTACTGGGCGAGCTACTCATAGTTTCCCTAACGTTGCACAGGTTCCATCTGGTAAGAAACCTTACGGTGTACCTTGTCGCTCTGCTTTTGGGGCTG 
                ****************************.***** **.********************..* ********.**.********.**********************.***.*.***************************************************.********************.**.******* *********************************************************.************** ***************************************************************************** ** ***** **** 
 
                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          AACACAACAAGACAGGCGGTAAGCCAGACCCTTGGATTCAAGTTGGTGTAGATGCCAGCGGCTTAGAGTTGCGCTGTCTGGGCCACTTCATGCACCGATACGATGATGGGGAGTACGTTGAGACCATCTTAACAGGTGATATCCACACCAAGAACCAATTGGCTGCTGGGTTACCTACACGCGATAACGCTAAGACGTTTATCTATGGGTTCCTCTATGGGGCTGGCCCAGCTAAGATTGGTCAGATTGTCAATGGTACTGCTGAGGATGGTAAGCGACTCATTAAGAACTTCCTTGAGCAAACCCCAGCTATTGCAGCATTGCGAGAAGCTATACAGAGTTCCCTTGTGGAGTCCTCTA 
fPS-52          AACACAACAAGACAGGCGGTAAGCCAGACCCTTGGATTCAAGTTGGTGTAGATGCCAGCGGCTTAGAGTTGCGCTGTCTGGGCCACTTCATGCACCGATACGATGATGGGGAGTACGTTGAGACCATCTTAACAGGTGATATCCACACCAAGAACCAATTGGCTGCTGGGTTACCTACACGCGATAACGCTAAGACGTTTATCTATGGGTTCCTCTATGGGGCTGGACCAGCTAAGATTGGTCAGATTGTCAATGGTACTGCTGAGGATGGTAAGCGACTCATTAAGAACTTCCTTGAGCAAACCCCAGCTATTGCAGCATTGCGAGAAGCTATACAGAGTTCCCTTGTGGAGTCCTCTA 
fPS-21          AACACAACAAGACAGGCGGTAAGCCAGACCCTTGGATTCAAGTTGGTGTAGATGCCAGCGGCTTAGAGTTGCGCTGTCTGGGCCACTTCATGCACCGATACGATGATGGGGAGTACGTTGAGACCATCTTAACAGGTGATATCCACACCAAGAACCAATTGGCTGCTGGGTTACCTACACGCGATAACGCTAAGACGTTTATCTATGGGTTCCTCTATGGGGCTGGCCCAGCTAAGATTGGTCAGATTGTCAATGGTACTGCTGAGGATGGTAAGCGACTCATTAAGAACTTCCTTGAGCAAACCCCAGCTATTGCAGCATTGCGAGAAGCTATACAGAGTTCCCTTGTGGAGTCCTCTA 
fPS-16          AACACAACAAGACAGGCGGTAAGCCAGACCCTTGGATTCAAGTTGGTGTAGATGCCAGCGGCTTAGAGTTGCGCTGTCTGGGCCACTTCATGCACCGATACGATGATGGGGAGTACGTTGAGACCATCTTAACAGGTGATATCCACACCAAGAACCAATTGGCTGCTGGGTTACCTACACGCGATAACGCTAAGACGTTTATCTATGGGTTCCTCTATGGGGCTGGCCCAGCTAAGATTGGTCAGATTGTCAATGGTACTGCTGAGGATGGTAAGCGACTCATTAAGAACTTCCTTGAGCAAACCCCAGCTATTGCAGCATTGCGAGAAGCTATACAGAGTTCCCTTGTGGAGTCCTCTA 
fPS-9           AACACAACAAGACAGGCGGTAAGCCAGACCCTTGGATTCAAGTTGGTGTAGATGCCAGCGGCTTAGAGTTGCGCTGTCTGGGCCACTTCATGCACCGATACGATGATGGGGAGTACGTTGAGACCATCTTAACAGGTGATATCCACACCAAGAACCAATTGGCTGCTGGGTTACCTACACGCGATAACGCTAAGACGTTTATCTATGGGTTCCTCTATGGGGCTGGCCCAGCTAAGATTGGTCAGATTGTCAATGGTACTGCTGAGGATGGTAAGCGACTCATTAAGAACTTCCTTGAGCAAACCCCAGCTATTGCAGCATTGCGAGAAGCTATACAGAGTTCCCTTGTGGAGTCCTCTA 
fPS-64          AACACAACAAGACAGGCGGTAAGCCAGACCCTTGGATTCAAGTTGGTGTAGATGCCAGCGGCTTAGAGTTGCGCTGTCTGGGCCACTTCATGCACCGATACGATGATGGGGAGTACGTTGAGACCATCTTAACAGGTGATATCCACACCAAGAACCAATTGGCTGCTGGGTTACCTACACGCGATAACGCTAAGACGTTTATCTATGGGTTCCTCTATGGGGCTGGCCCAGCTAAGATTGGTCAGATTGTCAATGGTACTGCTGAGGATGGTAAGCGACTCATTAAGAACTTCCTTGAGCAAACCCCAGCTATTGCAGCATTGCGAGAAGCTATACAGAGTTCCCTTGTGGAGTCCTCTA 
fPS-10          AACACAACAAGACAGGCGGTAAGCCAGACCCTTGGATTCAAGTTGGTGTAGATGCCAGCGGCTTAGAGTTGCGCTGTCTGGGCCACTTCATGCACCGATACGATGATGGGGAGTACGTTGAGACCATCTTAACAGGTGATATCCACACCAAGAACCAATTGGCTGCTGGGTTACCTACACGCGATAACGCTAAGACGTTTATCTATGGGTTCCTCTATGGGGCTGGCCCAGCTAAGATTGGTCAGATTGTCAATGGTACTGCTGAGGATGGTAAGCGACTCATTAAGAACTTCCTTGAGCAAACCCCAGCTATTGCAGCATTGCGAGAAGCTATACAGAGTTCCCTTGTGGAGTCCTCTA 
fPS-26          AACACAACAAGACAGGCGGTAAGCCAGACCCTTGGATTCAAGTTGGTGTAGATGCCAGCGGCTTAGAGTTGCGCTGTCTGGGCCACTTCATGCACCGATACGATGATGGGGAGTACGTTGAGACCATCTTAACAGGTGATATCCACACCAAGAACCAATTGGCTGCTGGGTTACCTACACGCGATAACGCTAAGACGTTTATCTATGGGTTCCTCTATGGGGCTGGCCCAGCTAAGATTGGTCAGATTGTCAATGGTACTGCTGAGGATGGTAAGCGACTCATTAAGAACTTCCTTGAGCAAACCCCAGCTATTGCAGCATTGCGAGAAGCTATACAGAGTTCCCTTGTGGAGTCCTCTA 
fPS-19          AACACAACAAGACAGGCGGTAAGCCAGACCCTTGGATTCAAGTTGGTGTAGATGCCAGCGGCTTAGAGTTGCGCTGTCTGGGCCACTTCATGCACCGATACGATGATGGGGAGTACGTTGAGACCATCTTAACAGGTGATATCCACACCAAGAACCAATTGGCTGCTGGGTTACCTACACGCGATAACGCTAAGACGTTTATCTATGGGTTCCTCTATGGGGCTGGCCCAGCTAAGATTGGTCAGATTGTCAATGGTACTGCTGAGGATGGTAAGCGACTCATTAAGAACTTCCTTGAGCAAACCCCAGCTATTGCAGCATTGCGAGAAGCTATACAGAGTTCCCTTGTGGAGTCCTCTA 
fPS-7           AACACAACAAGACAGGCGGTAAGCCAGACCCTTGGATTCAAGTTGGTGTAGATGCCAGCGGCTTAGAGTTGCGCTGTCTGGGCCACTTCATGCACCGATACGATGATGGGGAGTACGTTGAGACCATCTTAACAGGTGATATCCACACCAAGAACCAATTGGCTGCTGGGTTACCTACACGCGATAACGCTAAGACGTTTATCTATGGGTTCCTCTATGGGGCTGGCCCAGCTAAGATTGGTCAGATTGTCAATGGTACTGCTGAGGATGGTAAGCGACTCATTAAGAACTTCCTTGAGCAAACCCCAGCTATTGCAGCATTGCGAGAAGCTATACAGAGTTCCCTTGTGGAGTCCTCTA 
fPS-86          AACACAACAAGACAGGCGGTAAGCCAGACCCTTGGATTCAAGTTGGTGTAGATGCCAGCGGCTTAGAGTTGCGCTGTCTGGGCCACTTCATGCACCGATACGATGATGGGGAGTACGTTGAGACCATCTTAACAGGTGATATCCACACCAAGAACCAATTGGCTGCTGGGTTACCTACACGCGATAACGCTAAGACGTTTATCTATGGGTTCCTCTATGGGGCTGGCCCAGCTAAGATTGGTCAGATTGTCAATGGTACTGCTGAGGATGGTAAGCGACTCATTAAGAACTTCCTTGAGCAAACCCCAGCTATTGCAGCATTGCGAGAAGCTATACAGAGTTCCCTTGTGGAGTCCTCTA 
fPS-53          AACACAACAAGACAGACGGTAAGCCTAACCCTTGGATTCAAGTTGGTGTAGATGCCAGTGGCTTAGAGCTACGTTGCTTAGGCCACTTCATGTATCGCTATGATGAAGGTGAGTATGTTGAGACCATCTTAACAGGTGATATCCACACCAAGAACCAATTGGCTGCTGGTTTACCTACACGTGATAACGCTAAGACGTTTATCTACGGGTTCCTCTATGGGGCTGGCCCAGCTAAGATTGGTCAGATTGTCAATGGTACTGCTGAGGATGGTAAGCGACTCATTAAGAACTTCCTTGAGCAAACCCCAGCTATTGCAGCATTGCGAAAAGCTATACAGAGTTCCCTTGTGGAGTCCTCTA 
fPS-85          AACACAACAAGACAGACGGTAAGCCTAACCCTTGGATTCAAGTTGGTGTAGATGCCAGTGGCTTAGAGCTACGTTGCTTAGGCCACTTCATGTATCGCTATGATGAAGGTGAGTATGTTGAGACCATCTTAACAGGTGATATCCACACCAAGAACCAATTGGCTGCTGGTTTACCTACACGTGATAACGCTAAGACGTTTATCTACGGGTTCCTCTATGGGGCTGGCCCAGCTAAGATTGGTCAGATTGTCAATGGTACTGCTGAGGATGGTAAGCGACTCATTAAGAACTTCCTTGAGCAAACCCCAGCTATTGCAGCATTGCGAAAAGCTATACAGAGTTCCCTTGTGGAGTCCTCTA 
fPS-89          AACACAACAAGACAGACGGTAAGCCTAACCCTTGGATTCAAGTTGGTGTAGATGCCAGTGGCTTAGAGCTACGTTGCTTAGGCCACTTCATGTATCGCTATGATGAAGGTGAGTATGTTGAGACCATCTTAACAGGTGATATCCACACCAAGAACCAATTGGCTGCTGGTTTACCTACACGTGATAACGCTAAGACGTTTATCTACGGGTTCCTCTATGGGGCTGGCCCAGCTAAGATTGGTCAGATTGTCAATGGTACTGCTGAGGATGGTAAGCGACTCATTAAGAACTTCCTTGAGCAAACCCCAGCTATTGCAGCATTGCGAAAAGCTATACAGAGTTCCCTTGTGGAGTCCTCTA 
fPS-54-ocr      AACACAACAAGACAGACGGTAAGCCTAACCCTTGGATTCAAGTTGGTGTAGATGCCAGTGGCTTAGAGCTACGTTGCTTAGGCCACTTCATGTATCGCTATGATGAAGGTGAGTATGTTGAGACCATCTTAACAGGTGATATCCACACCAAGAACCAATTGGCTGCTGGTTTACCTACACGTGATAACGCTAAGACGTTTATCTACGGGTTCCTCTATGGGGCTGGCCCAGCTAAGATTGGTCAGATTGTCAATGGTACTGCTGAGGATGGTAAGCGACTCATTAAGAACTTCCTTGAGCAAACCCCAGCTATTGCAGCATTGCGAAAAGCTATACAGAGTTCCCTTGTGGAGTCCTCTA 
fPS-59          AACACAACAAGACAGACGGTAAGCCTAACCCTTGGATTCAAGTTGGTGTAGATGCCAGTGGCTTAGAGCTACGTTGCTTAGGCCACTTCATGTATCGCTATGATGAAGGTGAGTATGTTGAGACCATCTTAACAGGTGATATCCACACCAAGAACCAATTGGCTGCTGGTTTACCTACACGTGATAACGCTAAGACGTTTATCTACGGGTTCCTCTATGGGGCTGGCCCAGCTAAGATTGGTCAGATTGTCAATGGTACTGCTGAGGATGGTAAGCGACTCATTAAGAACTTCCTTGAGCAAACCCCAGCTATTGCAGCATTGCGAAAAGCTATACAGAGTTCCCTTGTGGAGTCCTCTA 
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fPS-50          CGTGGCGTGGTGGTGAGCAAAAGGTTGTCTGGAAAAGACGGTGGATACGTGGCCTTGATGGTCGTAAGGTTCACGTCAGGAGTCCTCATGCTGCACTGAATACCGTACTGCAATCTGCTGGTGCTATCATTTGTAAACTGTGGATTATTGAGACTGAGCGCCTGTTACTTGAGGCAGGCTTAAAGCACGGTTGGGATGGTGACTTTGCATATATGGCATGGGTACATGATGAGATACAGGTTGCTTGTCGAACCAGAGAAATCGCTGAGATTGTCAACGTGAAAGCACAAGAAGCTATGCGTCTGGTAGGAGAAATCTTTGAGTTCCGCTGTCAGTTAGACACTGAGGGGAACATTGGGG 
fPS-52          CGTGGCGTGGTGGTGAGCAAAAGGTTGTCTGGAAAAGACGGTGGATACGTGGCCTTGATGGTCGTAAGGTTCACGTCAGGAGTCCTCATGCTGCACTGAATACCGTACTGCAATCTGCTGGTGCTATCATTTGTAAACTGTGGATTATTGAGACTGAGCGCCTGTTACTTGAGGCAGGCTTAAAGCACGGTTGGGATGGTGACTTTGCATATATGGCATGGGTACATGATGAGATACAGGTTGCTTGTCGAACCAGAGAAATCGCTGAGATTGTCAACGTGAAAGCACAAGAAGCTATGCGTCTGGTAGGAGAAATCTTTGAGTTCCGCTGTCAGTTAGACACTGAGGGGAACATTGGGG 
fPS-21          CGTGGCGTGGTGGTGAGCAAAAGGTTGTCTGGAAAAGACGGTGGATACGTGGCCTTGATGGTCGTAAGGTTCACGTCAGGAGTCCTCATGCTGCACTGAATACCGTACTGCAATCTGCTGGTGCTATCATTTGTAAACTGTGGATTATTGAGACTGAGCGCCTGTTACTTGAGGCAGGCTTAAAGCACGGTTGGGATGGTGACTTTGCATATATGGCATGGGTACATGATGAGATACAGGTTGCTTGTCGAACCAGAGAAATCGCTGAGATTGTCAACGTGAAAGCACAAGAAGCTATGCGTCTGGTAGGAGAAATCTTTGAGTTCCGCTGTCAGTTAGACACTGAGGGGAACATTGGGG 
fPS-16          CGTGGCGTGGTGGTGAGCAAAAGGTTGTCTGGAAAAGACGGTGGATACGTGGCCTTGATGGTCGTAAGGTTCATGTCAGGAGTCCTCATGCTGCACTGAATACCGTACTGCAATCTGCTGGTGCTATCATTTGTAAACTGTGGATTATTGAGACTGAGCGCCTGTTACTTGAGGCAGGCTTAAAGCACGGTTGGGATGGTGACTTTGCATATATGGCATGGGTACATGATGAGATACAGGTTGCTTGTCGAACCAGAGAAATCGCTGAGATTGTCAACGTGAAAGCACAAGAAGCTATGCGTCTGGTAGGAGAAATCTTTGAGTTCCGCTGTCAGTTAGACACTGAGGGGAACATTGGGG 
fPS-9           CGTGGCGTGGTGGTGAGCAAAAGGTTGTCTGGAAAAGACGGTGGATACGTGGCCTTGATGGTCGTAAGGTTCACGTCAGGAGTCCTCATGCTGCACTGAATACCGTACTGCAATCTGCTGGTGCTATCATTTGTAAACTGTGGATTATTGAGACTGAGCGCCTGTTACTTGAGGCAGGCTTAAAGCACGGTTGGGATGGTGACTTTGCATATATGGCATGGGTACATGATGAGATACAGGTTGCTTGTCGAACCAGAGAAATCGCTGAGATTGTCAACGTGAAAGCACAAGAAGCTATGCGTCTGGTAGGAGAAATCTTTGAGTTCCGCTGTCAGTTAGACACTGAGGGGAACATTGGGG 
fPS-64          CGTGGCGTGGTGGTGAGCAAAAGGTTGTCTGGAAAAGACGGTGGATACGTGGCCTTGATGGTCGTAAGGTTCACGTCAGGAGTCCTCATGCTGCACTGAATACCGTACTGCAATCTGCTGGTGCTATCATTTGTAAACTGTGGATTATTGAGACTGAGCGCCTGTTACTTGAGGCAGGCTTAAAGCACGGTTGGGATGGTGACTTTGCATATATGGCATGGGTACATGATGAGATACAGGTTGCTTGTCGAACCAGAGAAATCGCTGAGATTGTCAACGTGAAAGCACAAGAAGCTATGCGTCTGGTAGGAGAAATCTTTGAGTTCCGCTGTCAGTTAGACACTGAGGGGAACATTGGGG 
fPS-10          CGTGGCGTGGTGGTGAGCAAAAGGTTGTCTGGAAAAGACGGTGGATACGTGGCCTTGATGGTCGTAAGGTTCACGTCAGGAGTCCTCATGCTGCACTGAATACCGTACTGCAATCTGCTGGTGCTATCATTTGTAAACTGTGGATTATTGAGACTGAGCGCCTGTTACTTGAGGCAGGCTTAAAGCACGGTTGGGATGGTGACTTTGCATATATGGCATGGGTACATGATGAGATACAGGTTGCTTGTCGAACCAGAGAAATCGCTGAGATTGTCAACGTGAAAGCACAAGAAGCTATGCGTCTGGTAGGAGAAATCTTTGAGTTCCGCTGTCAGTTAGACACTGAGGGGAACATTGGGG 
fPS-26          CGTGGCGTGGTGGTGAGCAAAAGGTTGTCTGGAAAAGACGGTGGATACGTGGCCTTGATGGTCGTAAGGTTCACGTCAGGAGTCCTCATGCTGCACTGAATACCGTACTGCAATCTGCTGGTGCTATCATTTGTAAACTGTGGATTATTGAGACTGAGCGCCTGTTACTTGAGGCAGGCTTAAAGCACGGTTGGGATGGTGACTTTGCATATATGGCATGGGTACATGATGAGATACAGGTTGCTTGTCGAACCAGAGAAATCGCTGAGATTGTCAACGTGAAAGCACAAGAAGCTATGCGTCTGGTAGGAGAAATCTTTGAGTTCCGCTGTCAGTTAGACACTGAGGGGAACATTGGGG 
fPS-19          CGTGGCGTGGTGGTGAGCAAAAGGTTGTCTGGAAAAGACGGTGGATACGTGGCCTTGATGGTCGTAAGGTTCACGTCAGGAGTCCTCATGCTGCACTGAATACCGTACTGCAATCTGCTGGTGCTATCATTTGTAAACTGTGGATTATTGAGACTGAGCGCCTGTTACTTGAGGCAGGCTTAAAGCACGGTTGGGATGGTGACTTTGCATATATGGCATGGGTACATGATGAGATACAGGTTGCTTGTCGAACCAGAGAAATCGCTGAGATTGTCAACGTGAAAGCACAAGAAGCTATGCGTCTGGTAGGAGAAATCTTTGAGTTCCGCTGTCAGTTAGACACTGAGGGGAACATTGGGG 
fPS-7           CGTGGCGTGGTGGTGAGCAAAAGGTTGTCTGGAAAAGACGGTGGATACGTGGCCTTGATGGTCGTAAGGTTCATGTCAGGAGTCCTCATGCTGCACTGAATACCGTACTGCAATCTGCTGGTGCTATCATTTGTAAACTGTGGATTATTGAGACTGAGCGCCTGTTACTTGAGGCAGGCTTAAAGCACGGTTGGGATGGTGACTTTGCATATATGGCATGGGTACATGATGAGATACAGGTTGCTTGTCGAACCAGAGAAATCGCTGAGATTGTCAACGTGAAAGCACAAGAAGCTATGCGTCTGGTAGGAGAAATCTTTGAGTTCCGCTGTCAGTTAGACACTGAGGGGAACATTGGGG 
fPS-86          CGTGGCGTGGTGGTGAGCAAAAGGTTGTCTGGAAAAGACGGTGGATACGTGGCCTTGATGGTCGTAAGGTTCACGTCAGGAGTCCTCATGCTGCACTGAATACCGTACTGCAATCTGCTGGTGCTATCATTTGTAAACTGTGGATTATTGAGACTGAGCGCCTGTTACTTGAGGCAGGCTTAAAGCACGGTTGGGATGGTGACTTTGCATATATGGCATGGGTACATGATGAGATACAGGTTGCTTGTCGAACCAGAGAAATCGCTGAGATTGTCAACGTGAAAGCACAAGAAGCTATGCGTCTGGTAGGAGAAATCTTTGAGTTCCGCTGTCAGTTAGACACTGAGGGGAACATTGGGG 
fPS-53          CGTGGCGTGGTGGTGAGCAAAAGGTTGTCTGGAAAAGACGGTGGATACGTGGCCTCGATGGTCGTAAGGTTCACGTCAGGAGCCCTCATGCTGCATTGAATACCGTACTACAATCTGCTGGTGCTATCATTTGTAAACTGTGGATTATCGAGACGGAGCGTCTGTTACTTGATGCTGGCTTAAAGCATGGTTGGGATGGTGACTTTGCGTATATGGCATGGGTACATGATGAGATACAGGTTGCTTGTCGGACCAGAGAAATCGCTGAGATTGTCAAAGTGAAAGCACAAGAAGCTATGCGTCTGGTAGGAGAAATCTTTGAGTTCCGCTGTCAGTTAGACACTGAGGGGAACATTGGGG 
fPS-85          CGTGGCGTGGTGGTGAGCAAAAGGTTGTCTGGAAAAGACGGTGGATACGTGGCCTCGATGGTCGTAAGGTTCACGTCAGGAGCCCTCATGCTGCATTGAATACCGTACTACAATCTGCTGGTGCTATCATTTGTAAACTGTGGATTATCGAGACGGAGCGTCTGTTACTTGATGCTGGCTTAAAGCATGGTTGGGATGGTGACTTTGCGTATATGGCATGGGTACATGATGAGATACAGGTTGCTTGTCGGACCAGAGAAATCGCTGAGATTGTCAAAGTGAAAGCACAAGAAGCTATGCGTCTGGTAGGAGAAATCTTTGAGTTCCGCTGTCAGTTAGACACTGAGGGGAACATTGGGG 
fPS-89          CGTGGCGTGGTGGTGAGCAAAAGGTTGTCTGGAAAAGACGGTGGATACGTGGCCTCGATGGTCGTAAGGTTCACGTCAGGAGCCCTCATGCTGCATTGAATACCGTACTACAATCTGCTGGTGCTATCATTTGTAAACTGTGGATTATCGAGACGGAGCGTCTGTTACTTGATGCTGGCTTAAAGCATGGTTGGGATGGTGACTTTGCGTATATGGCATGGGTACATGATGAGATACAGGTTGCTTGTCGGACCAGAGAAATCGCTGAGATTGTCAAAGTGAAAGCACAAGAAGCTATGCGTCTGGTAGGAGAAATCTTTGAGTTCCGCTGTCAGTTAGACACTGAGGGGAACATTGGGG 
fPS-54-ocr      CGTGGCGTGGTGGTGAGCAAAAGGTTGTCTGGAAAAGACGGTGGATACGTGGCCTCGATGGTCGTAAGGTTCACGTCAGGAGCCCTCATGCTGCATTGAATACCGTACTACAATCTGCTGGTGCTATCATTTGTAAACTGTGGATTATCGAGACGGAGCGTCTGTTACTTGATGCTGGCTTAAAGCATGGTTGGGATGGTGACTTTGCGTATATGGCATGGGTACATGATGAGATACAGGTTGCTTGTCGGACCAGAGAAATCGCTGAGATTGTCAAAGTGAAAGCACAAGAAGCTATGCGTCTGGTAGGAGAAATCTTTGAGTTCCGCTGTCAGTTAGACACTGAGGGGAACATTGGGG 
fPS-59          CGTGGCGTGATGGTGAGCAAAAGGTTGTCTGGAAAAGACGGTGGATACGTGGCCTCGATGGTCGTAAGGTTCACGTCAGGAGCCCTCATGCTGCATTGAATACCGTACTACAATCTGCTGGTGCTATCATTTGTAAACTGTGGATTATCGAGACGGAGCGTCTGTTACTTGATGCTGGCTTAAAGCATGGTTGGGATGGTGACTTTGCGTATATGGCATGGGTACATGATGAGATACAGGTTGCTTGTCGTACCAGAGAAATCGCTGAGATTGTCAAAGTGAAAGCACAAGAAGCTATGCGTCTGGTAGGAGAAATCTTTGAGTTCCGCTGTCAGTTAGACACTGAGGGGAACATTGGGG 
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                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          CCAACTGGAACGATTGTCACTAATTAAAACTAAACAAGGAGATACATTATGTCTATTACTAAATGCTACAAGGTTACCTTTGAATTCACCCACGTGATTGACGCTGAGGGTCTAACCCTATTGGATAAGCGGATACTGGAAGCTGCACAGGTCGTAACCGGTAAGTTGACCGTACAGGATTCCCCGTTTAACTCTTATGGTTTTGCCAAGGGTCTTGTGCTCGCTGCCCTGAATGGTGGTCAAAAGGGGGCCGCTGCGTTCCTTGTCAAGTCTGGTATACGTGAGCTACTGCGTGACGAACTATCTGATGAAGTTGGCTTTAAGTCTTCGCTGGCGACCGTTCGGGAGATTTGCTAATGA 
fPS-52          CCAACTGGAACGATTGTCACTAATTAAAACTAAACAAGGAGATACATTATGTCTATTACTAAATGCTACAAGGTTACCTTTGAATTCACCCACGTGATTGACGCTGAGGGTCTAACCCTATTGGATAAGCGGATACTGGAAGCTGCACAGGTCGTAACCGGTAAGTTGACCGTACAGGATTCCCCGTTTAACTCTTATGGTTTTGCCAAGGGTCTTGTGCTCGCTGCCCTGAATGGTGGTCAAAAGGGGGCCGCTGCGTTCCTTGTCAAGTCTGGTATACGTGAGCTACTGCGTGACGAACTATCTGATGAAGTTGGCTTTAAGTCTTCGCTGGCGACCGTTCGGGAGATTTGCTAATGA 
fPS-21          CCAACTGGAACGATTGTCACTAATTAAAACTTAACAAGGAGATACATTATGTCTATTACTAAATGCTACAAGGTTACCTTTGAATTCACCCACGTGATTGACGCTGAGGGTCTAACCCTATTGGATAAGCGGATACTGGAAGCTGCACAGGTCGTAACCGGTAAGTTGACCGTACAGGATTCCCCGTTTAACTCTTATGGTTTTGCCAAGGGTCTTGTGCTCGCTGCCCTGAATGGTGGTCAAAAGGGGGCCGCTGCGTTCCTTGTCAAGTCTGGTATACGTGAGCTACTGCGTGACGAACTATCTGATGAAGTTGGCTTTAAGTCTTCGCTGGCGACCGTTCGGGAGATTTGCTAATGA 
fPS-16          CCAACTGGAACGATTGTCACTAATTAAAACTTAACAAGGAGATACATTATGTCTATTACTAAATGCTACAAGGTTACCTTTGAATTCACCCACGTGATTGACGCTGAGGGTCTAACCCTATTGGATAAGCGGATACTGGAAGCTGCACAGGTCGTAACCGGTAAGTTGACCGTACAGGATTCCCCGTTTAACTCTTATGGTTTTGCCAAGGGTCTTGTGCTCGCTGCCCTGAATGGTGGTCAAAAGGGGGCCGCTGCGTTCCTTGTCAAGTCTGGTATACGTGAGCTACTGCGTGACGAACTATCTGATGAAGTTGGCTTTAAGTCTTCGCTGGCGACCGTTCGGGAGATTTGCTAATGA 
fPS-9           CCAACTGGAACGATTGTCACTAATTAAAACTTAACAAGGAGATACATTATGTCTATTACTAAATGCTACAAGGTTACCTTTGAATTCACCCACGTGATTGACGCTGAGGGTCTAACCCTATTGGATAAGCGGATACTGGAAGCTGCACAGGTCGTAACCGGTAAGTTGACCGTACAGGATTCCCCGTTTAACTCTTATGGTTTTGCCAAGGGTCTTGTGCTCGCTGCCCTGAATGGTGGTCAAAAGGGGGCCGCTGCGTTCCTTGTCAAGTCTGGTATACGTGAGCTACTGCGTGACGAACTATCTGATGAAGTTGGCTTTAAGTCTTCGCTGGCGACCGTTCGGGAGATTTGCTAATGA 
fPS-64          CCAACTGGAACGATTGTCACTAATTAAAACTAAACAAGGAGATACATTATGTCTATTACTAAATGCTACAAGGTTACCTTTGAATTCACCCACGTGATTGACGCTGAGGGTCTAACCCTATTGGATAAGCGGATACTGGAAGCTGCACAGGTCGTAACCGGTAAGTTGACCGTACAGGATTCCCCGTTTAACTCTTATGGTTTTGCCAAGGGTCTTGTGCTCGCTGCCCTGAATGGTGGTCAAAAGGGGGCCGCTGCGTTCCTTGTCAAGTCTGGTATACGTGAGCTACTGCGTGACGAACTATCTGATGAAGTTGGCTTTAAGTCTTCGCTGGCGACCGTTCGGGAGATTTGCTAATGA 
fPS-10          CCAACTGGAACGATTGTCACTAATTAAAACTTAACAAGGAGATACATTATGTCTATTACTAAATGCTACAAGGTTACCTTTGAATTCACCCACGTGATTGACGCTGAGGGTCTAACCCTATTGGATAAGCGGATACTGGAAGCTGCACAGGTCGTAACCGGTAAGTTGACCGTACAGGATTCCCCGTTTAACTCTTATGGTTTTGCCAAGGGTCTTGTGCTCGCTGCCCTGAATGGTGGTCAAAAGGGGGCCGCTGCGTTCCTTGTCAAGTCTGGTATACGTGAGCTACTGCGTGACGAACTATCTGATGAAGTTGGCTTTAAGTCTTCGCTGGCGACCGTTCGGGAGATTTGCTAATGA 
fPS-26          CCAACTGGAACGATTGTCACTAATTAAAACTAAACAAGGAGATACATTATGTCTATTACTAAATGCTACAAGGTTACCTTTGAATTCACCCACGTGATTGACGCTGAGGGTCTAACCCTATTGGATAAGCGGATACTGGAAGCTGCACAGGTCGTAACCGGTAAGTTGACCGTACAGGATTCCCCGTTTAACTCTTATGGTTTTGCCAAGGGTCTTGTGCTCGCTGCCCTGAATGGTGGTCAAAAGGGGGCCGCTGCGTTCCTTGTCAAGTCTGGTATACGTGAGCTACTGCGTGACGAACTATCTGATGAAGTTGGCTTTAAGTCTTCGCTGGCGACCGTTCGGGAGATTTGCTAATGA 
fPS-19          CCAACTGGAACGATTGTCACTAATTAAAACTTAACAAGGAGATACATTATGTCTATTACTAAATGCTACAAGGTTACCTTTGAATTCACCCACGTGATTGACGCTGAGGGTCTAACCCTATTGGATAAGCGGATACTGGAAGCTGCACAGGTCGTAACCGGTAAGTTGACCGTACAGGATTCCCCGTTTAACTCTTATGGTTTTGCCAAGGGTCTTGTGCTCGCTGCCCTGAATGGTGGTCAAAAGGGGGCCGCTGCGTTCCTTGTCAAGTCTGGTATACGTGAGCTACTGCGTGACGAACTATCTGATGAAGTTGGCTTTAAGTCTTCGCTGGCGACCGTTCGGGAGATTTGCTAATGA 
fPS-7           CCAACTGGAACGATTGTCACTAATTAAAACTTAACAAGGAGATACATTATGTCTATTACTAAATGCTACAAGGTTACCTTTGAATTCACCCACGTGATTGACGCTGAGGGTCTAACCCTATTGGATAAGCGGATACTGGAAGCTGCACAGGTCGTAACCGGTAAGTTGACCGTACAGGATTCCCCGTTTAACTCTTATGGTTTTGCCAAGGGTCTTGTGCTCGCTGCCCTGAATGGTGGTCAAAAGGGGGCCGCTGCGTTCCTTGTCAAGTCTGGTATACGTGAGCTACTGCGTGACGAACTATCTGATGAAGTTGGCTTTAAGTCTTCGCTGGCGACCGTTCGGGAGATTTGCTAATGA 
fPS-86          CCAACTGGAACGATTGTCACTAATTAAAACTAAACAAGGAGATACATTATGTCTATTACTAAATGCTACAAGGTTACCTTTGAATTCACCCACGTGATTGACGCTGATGGTCTAACCCTATTGGATAAGCGGATACTGGAAGCTGCACAGGTCGTAACCGGTAAGTTGACCGTACAGGATTCCCCGTTTAACTCTTATGGTTTTGCCAAGGGTCTTGTGCTCGCTGCCCTGAATGGTGGTCAAAAGGGGGCCGCTGCGTTCCTTGTCAAGTCTGGTATACGTGAGCTACTGCGTGACGAACTATCTGATGAAGTTGGCTTTAAGTCTTCGCTGGCGACCGTTCGGGAGATTTGCTAATGA 
fPS-53          CCAACTGGAACGATTGTCACTAATT-AAACTAAACAAGGAGATACATTATGTCTATTACTAAACGCTACAAGGTTACCTTTGAATTCACCCACGTGATTGACTCTGAGTGTCTAACCCAATTGGATAAGCGGGTATTGGAAGCTGCACAGGTCGTAACCGGTAAGTTGACCGTACAGGATTCCCCGTTTAACTCTTACGGTTTCGCCAAGGGTCTTGTACTTGCTGCCCTGAATGGTGGTCAAGAAGCGGCTGCTGCATTCCTTGTCAAGTCTGGTATGCGTGAGTTCTTGCGTTATGAGCTGACCTCTGAGGATGGCCTTAAGATCGCTCCTGCTTACGTTCGGGAGGTGCGCTAATGA 
fPS-85          CCAACTGGAACGATTGTCACTAATT-AAACTAAACAAGGAGATACATTATGTCTATTACTAAACGCTACAAGGTTACCTTTGAATTCACCCACGTGATTGACTCTGAGTGTCTAACCCAATTGGATAAGCGGGTATTGGAAGCTGCACAGGTCGTAACCGGTAAGTTGACCGTACAGGATTCCCCGTTTAACTCTTACGGTTTCGCCAAGGGTCTTGTACTTGCTGCCCTGAATGGTGGTCAAGAAGCGGCTGCTGCATTCCTTGTCAAGTCTGGTATGCGTGAGTTCTTGCGTTATGAGCTGACCTCTGAGGATGGCCTTAAGATCGCTCCTGCTTACGTTCGGGAGGTGCGCTAATGA 
fPS-89          CCAACTGGAACGATTGTCACTAATT-AAACTAAACAAGGAGATACATTATGTCTATTACTAAACGCTACAAGGTTACCTTTGAATTCACCCACGTGATTGACTCTGAGTGTCTAACCCAATTGGATAAGCGGGTATTGGAAGCTGCACAGGTCGTAACCGGTAAGTTGACCGTACAGGATTCCCCGTTTAACTCTTACGGTTTCGCCAAGGGTCTTGTACTTGCTGCCCTGAATGGTGGTCAAGAAGCGGCTGCTGCATTCCTTGTCAAGTCTGGTATGCGTGAGTTCTTGCGTTATGAGCTGACCTCTGAGGATGGCCTTAAGATCGCTCCTGCTTACGTTCGGGAGGTGCGCTAATGA 
fPS-54-ocr      CCAACTGGAACGATTGTCACTAATT-AAACTAAACAAGGAGATACATTATGTCTATTACTAAACGCTACAAGGTTACCTTTGAATTCACCCACGTGATTGACTCTGAGTGTCTAACCCAATTGGATAAGCGGGTATTGGAAGCTGCACAGGTCGTAACCGGTAAGTTGACCGTACAGGATTCCCCGTTTAACTCTTACGGTTTCGCCAAGGGTCTTGTACTTGCTGCCCTGAATGGTGGTCAAGAAGCGGCTGCTGCATTCCTTGTCAAGTCTGGTATGCGTGAGTTCTTGCGTTATGAGCTGACCTCTGAGGATGGCCTTAAGATCGCTCCTGCTTACGTTCGGGAGGTGCGCTAATGA 
fPS-59          CCAACTGGAACGATTGTCACTAATT-AAACTAAACAAGGAGATACATTATGTCTATTACTAAACGCTACAAGGTTACCTTTGAATTCACCCACGTGATTGACTCTGAGGGTCTAACCCAATTGGATAAGCGGGTATTGGAAGCTGCACAGGTCGTAACCGGTAAGTTGACCGTACAGGATTCCCCGTTTAACTCTTACGGTTTCGCCAAGGGTCTTGTACTTGCTGCCCTGAATGGTGGTCAAGAAGCGGCTGCTGCGTTCCTTGTCAAGTCTGGTATGCGTGAGGTATTGCGTGATGAGCTGACCTCTGAGGATGGCTTTAAGTTCGCTCCTGCTTACGTTCGGGAGGTGCGCTAATGA 
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fPS-50          GCGAGTACCTACGAGTTCTGGCAGCACTCAAAAGTTGCCCTAAGACCTTTCAGTCTAACTATGTGCGTAACAATTCGGCGCTGGTTGCTGAGGCTGCAAGTCGTGGTCATATCTCATGCCTATCAGTTGATGGGCGTAATGCTGGCACTTGGGAAGTAACAGGCGCTGGCGTTCGGTTCCTTACTAAGATGGGAGGTTGTGTATGAGTAAGATAATTGCTG-ATGAACTACGCGAATTACTAACT--------AAGATGCCTTGGAGTGATGAACTACCAGAGTCCTACGAGTTATGGCAGGTTGGGGACTGGACAGACGAAGGTAAGACTGAGGGTAAGGTCGATGTAGTTAAGCATTT 
fPS-52          GCGAGTACCTACGAGTTCTGGCAGCACTCAAAAGTTGCCCTAAGACCTTTCAGTCTAACTATGTGCGTAACAATTCGGCGCTGGTTGCTGAGGCTGCAAGTCGTGGTCATATCTCATGCCTATCAGTTGATGGGCGTAATGCTGGCACTTGGGAAGTAACAGGCGCTGGCGTTCGGTTCCTTACTAAGATGGGAGGTTGTGTATGAGTAAGATAATTGCTG-ATGAACTACGCGAATTACTAACT--------AAGATGCCTTGGAGTGATGAACTACCAGAGTCCTACGAGTTATGGCAGGTTGGGGACTGGACAGACGAAGGTAAGACTGAGGGTAAGGTCGATGTAGTTAAGCATTT 
fPS-21          GCGAGTACCTACGAGTTCTGGCAGCACTCAAAAGTTGCCCTAAGACCTTTCAGTCTAACTATGTGCGTAACAATTCGGCGCTGGTTGCTGAGGCTGCAAGTCGTGGTCATATCTCATGCCTATCAGTTGATGGGCGTAATGCTGGCACTTGGGAAGTAACAGGCGCTGGCGTTCGGTTCCTTACTAAGATGGGAGGTTGTGTATGAGTAAGATAATTGCTG-ATGAACTACGCGAATTACTAACT--------AAGATGCCTTGGAGTGATGAACTACCAGAGTCCTACGAGTTATGGCAGGTTGGGGACTGGACAGACGAAGGTAAGACTGAGGGTAAGGTCGATGTAGTTAAGCATTT 
fPS-16          GCGAGTACCTACGAGTTCTGGCAGCACTCAAAAGTTGCCCTAAGACCTTTCAGTCTAACTATGTGCGTAACAATTCGGCGCTGGTTGCTGAGGCTGCAAGTCGTGGTCATATCTCATGCCTATCAGTTGATGGGCGTAATGCTGGCACTTGGGAAGTAACAGGCGCTGGCGTTCGGTTCCTTACTAAGATGGGAGGTTGTGTATGAGTAAGATAATTGCTG-ATGAACTACGCGAATTACTAACT--------AAGATGCCTTGGAGTGATGAACTACCAGAGTCCTACGAGTTATGGCAGGTTGGGGACTGGACAGACGAAGGTAAGACTGAGGGTAAGGTCGATGTAGTTAAGCATTT 
fPS-9           GCGAGTACCTACGAGTTCTGGCAGCACTCAAAAGTTGCCCTAAGACCTTTCAGTCTAACTATGTGCGTAACAATTCGGCGCTGGTTGCTGAGGCTGCAAGTCGTGGTCATATCTCATGCCTATCAGTTGATGGGCGTAATGCTGGCACTTGGGAAGTAACAGGCGCTGGCGTTCGGTTCCTTACTAAGATGGGAGGTTGTGTATGAGTAAGATAATTGCTG-ATGAACTACGCGAATTACTAACT--------AAGATGCCTTGGAGTGATGAACTACCAGAGTCCTACGAGTTATGGCAGGTTGGGGACTGGACAGACGAAGGTAAGACTGAGGGTAAGGTCGATGTAGTTAAGCATTT 
fPS-64          GCGAGTACCTACGAGTTCTGGCAGCACTCAAAAGTTGCCCTAAGACCTTTCAGTCTAACTATGTGCGTAACAATTCGGCGCTGGTTGCTGAGGCTGCAAGTCGTGGTCATATCTCATGCCTATCAGTTGATGGGCGTAATGCTGGCACTTGGGAAGTAACAGGCGCTGGCGTTCGGTTCCTTACTAAGATGGGAGGTTGTGTATGAGTAAGATAATTGCTG-ATGAACTACGCGAATTACTAACT--------AAGATGCCTTGGAGTGATGAACTACCAGAGTCCTACGAGTTATGGCAGGTTGGGGACTGGACAGACGAAGGTAAGACTGAGGGTAAGGTCGATGTAGTTAAGCATTT 
fPS-10          GCGAGTACCTACGAGTTCTGGCAGCACTCAAAAGTTGCCCTAAGACCTTTCAGTCTAACTATGTGCGTAACAATTCGGCGCTGGTTGCTGAGGCTGCAAGTCGTGGTCATATCTCATGCCTATCAGTTGATGGGCGTAATGCTGGCACTTGGGAAGTAACAGGCGCTGGCGTTCGGTTCCTTACTAAGATGGGAGGTTGTGTATGAGTAAGATAATTGCTG-ATGAACTACGCGAATTACTAACT--------AAGATGCCTTGGAGTGATGAACTACCAGAGTCCTACGAGTTATGGCAGGTTGGGGACTGGACAGACGAAGGTAAGACTGAGGGTAAGGTCGATGTAGTTAAGCATTT 
fPS-26          GCGAGTACCTACGAGTTCTGGCAGCACTCAAAAGTTGCCCTAAGACCTTTCAGTCTAACTATGTGCGTAACAATTCGGCGCTGGTTGCTGAGGCTGCAAGTCGTGGTCATATCTCATGCCTATCAGTTGATGGGCGTAATGCTGGCACTTGGGAAGTAACAGGCGCTGGCGTTCGGTTCCTTACTAAGATGGGAGGTTGTGTATGAGTAAGATAATTGCTG-ATGAACTACGCGAATTACTAACT--------AAGATGCCTTGGAGTGATGAACTACCAGAGTCCTACGAGTTATGGCAGGTTGGGGACTGGACAGACGAAGGTAAGACTGAGGGTAAGGTCGATGTAGTTAAGCATTT 
fPS-19          GCGAGTACCTACGAGTTCTGGCAGCACTCAAAAGTTGCCCTAAGACCTTTCAGTCTAACTATGTGCGTAACAATTCGGCGCTGGTTGCTGAGGCTGCAAGTCGTGGTCATATCTCATGCCTATCAGTTGATGGGCGTAATGCTGGCACTTGGGAAGTAACAGGCGCTGGCGTTCGGTTCCTTACTAAGATGGGAGGTTGTGTATGAGTAAGATAATTGCTG-ATGAACTACGCGAATTACTAACT--------AAGATGCCTTGGAGTGATGAACTACCAGAGTCCTACGAGTTATGGCAGGTTGGGGACTGGACAGACGAAGGTAAGACTGAGGGTAAGGTCGATGTAGTTAAGCATTT 
fPS-7           GCGAGTACCTACGAGTTCTGGCAGCACTCAAAAGTTGCCCTAAGACCTTTCAGTCTAACTATGTGCGTAACAATTCGGCGCTGGTTGCTGAGGCTGCAAGTCGTGGTCATATCTCATGCCTATCAGTTGATGGGCGTAATGCTGGCACTTGGGAAGTAACAGGCGCTGGCGTTCGGTTCCTTACTAAGATGGGAGGTTGTGTATGAGTAAGATAATTGCTG-ATGAACTACGCGAATTACTAACT--------AAGATGCCTTGGAGTGATGAACTACCAGAGTCCTACGAGTTATGGCAGGTTGGGGACTGGACAGACGAAGGTAAGACTGAGGGTAAGGTCGATGTAGTTAAGCATTT 
fPS-86          GCGAGTACCTACGAGTTCTGGCAGCACTCAAAAGTTGCCCTAAGACCTTTCAGTCTAACTATGTGCGTAACAATTCGGCGCTGGTTGCTGAGGCTGCAAGTCGTGGTCATATCTCATGCCTATCAGTTGATGGGCGTAATGCTGGCACTTGGGAAGTAACAGGCGCTGGCGTTCGGTTCCTTACTAAGATGGGAGGTTGTGTATGAGTAAGATAATTGCTG-ATGAACTACGCGAATTACTAACT--------AAGATGCCTTGGAGTGATGAACTACCAGAGTCCTATGAGTTATGGCAGGTTGGGGACTGGACAGACGAAGGTAAGACTGAGGGTAAGGTCGATGTAGTTAAGCATTT 
fPS-53          GTGAGTACCTGCGAGTTCTGGCAGCACTCAAAAGTTGCCCTAAGACCTTTCAGTCTAACTATGTGCGTAACAATTCGGCGCTGGTTGCTGAGGCTGCAAGTCGTGGTCATATCTCATGCCTATCAGTTGATGGGCGTAATGCTGGCACTTGGGAAGTAACAGGCGCTGGTGTTCGATTCCTTACTAAGATGGGAGGTTGTGTATGAGCGAACGTATCACAGCACAAGAGGTAAAACTTACTAACCTCTTAATGATTGAACCTTGGAGTGATGAACTACCAGAGTCCTATGAGGTATGGGAGGTTGGGAGCTGGACAGACGAAGGCAATACTGAGAGTAAGCTTGATGTAGTTAAGCATCT 
fPS-85          GTGAGTACCTGCGAGTTCTGGCAGCACTCAAAAGTTGCCCTAAGACCTTTCAGTCTAACTATGTGCGTAACAATTCGGCGCTGGTTGCTGAGGCTGCAAGTCGTGGTCATATCTCATGCCTATCAGTTGATGGGCGTAATGCTGGCACTTGGGAAGTAACAGGCGCTGGTGTTCGATTCCTTACTAAGATGGGAGGTTGTGTATGAGCGAACGTATCACAGCACAAGAGGTAAAACTTACTAACCTCTTAATGATTGAACCTTGGAGTGATGAACTACCAGAGTCCTATGAGGTATGGGAGGTTGGGAGCTGGACAGACGAAGGCAATACTGAGAGTAAGCTTGATGTAGTTAAGCATCT 
fPS-89          GTGAGTACCTGCGAGTTCTGGCAGCACTCAAAAGTTGCCCTAAGACCTTTCAGTCTAACTATGTGCGTAACAATTCGGCGCTGGTTGCTGAGGCTGCAAGTCGTGGTCATATCTCATGCCTATCAGTTGATGGGCGTAATGCTGGCACTTGGGAAGTAACAGGCGCTGGTGTTCGATTCCTTACTAAGATGGGAGGTTGTGTATGAGCGAACGTATCACAGCACAAGAGGTAAAACTTACTAACCTCTTAATGATTGAACCTTGGAGTGATGAACTACCAGAGTCCTATGAGGTATGGGAGGTTGGGAGCTGGACAGACGAAGGCAATACTGAGAGTAAGCTTGATGTAGTTAAGCATCT 
fPS-54-ocr      GTGAGTACCTGCGAGTTCTGGCAGCACTCAAAAGTTGCCCTAAGACCTTTCAGTCTAACTATGTGCGTAACAATTCGGCGCTGGTTGCTGAGGCTGCAAGTCGTGGTCATATCTCATGCCTATCAGTTGATGGGCGTAATGCTGGCACTTGGGAAGTAACAGGCGCTGGTGTTCGATTCCTTACTAAGATGGGAGGTTGTGTATGAGCGAACGTATCACAGCACAAGAGGTAAAACTTACTAACCTCTTAATGATTGAACCTTGGAGTGATGAACTACCAGAGTCCTATGAGGTATGGGAGGTTGGGAGCTGGACAGACGAAGGCAATACTGAGAGTAAGCTTGATGTAGTTAAGCATCT 
fPS-59          GTGAGTACCTGCGAGTTCTGGCAGCACTCAAAAGTTGCCCTAAGACCTTTCAGTCTAACTACGTGCGTAACAATTCGGCGCTGGTTGCTGAGGCTGCAAGTCGTGGTCATATCTCATGCCTATCAGTTGATGGGCGTAATGCTGGCGCTTGGGAAGTAACAGGTGCTGGCGTTCGATTCCTTACTAAGATGGGAGGTTGTGTATGAGTAAGATAATTGATG-ACGAACTTAACGCATTACTAACT--------GAGGAGCCTTGGAGTGATGAACTACCAGAGTCCTATGAGTTATGGCAGGATGGGGACTGGACATATGAATGTAAGTCTGAGGGTAAGGTCGATGTAGTTAAGCATCT 
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fPS-50          ACCGTCTGGACGTTTCTACGAGGTGTTCTTTACACGCCAAGGACAGCCTTCAACAGGATACTACACGTCCTTTGAGGGAATATGTGAAGTTGAACCATATGAAGCCAAGGTAATCTTATGGAAGGAGGTGGCCCAATGAGTTTAATCACTCTGAAACAATTCAAGGAGATTCGTAAAGGCTCTATGAGCAACGGTGTGCTTGTGATGGATGGTGACTGGTTATGTTATCAAGCTATGGCGGCAAGTGAAGTAGAGACCTGCTGGGGCGACGACATTTGGACTCTTGAATGTGACCATGCGAAAGCTCGGAGTATTCTTGAAGATTCCATTAAGTCTTATGCCAGCCGTAAGAAAGCGTGG 
fPS-52          ACCGTCTGGACGTTTCTACGAGGTGTTCTTTACACGCCAAGGACAGCCTTCAACAGGATACTACACGTCCTTTGAGGGAATATGTGAAGTTGAACCATATGAAGCCAAGGTAATCTTATGGAAGGAGGTGGCCCAATGAGTTTAATCACTCTGAAACAATTCAAGGAGATTCGTAAAGGCTCTATGAGCAACGGTGTGCTTGTGATGGATGGTGACTGGTTATGTTATCAAGCTATGGCGGCAAGTGAAGTAGAGACCTGCTGGGGCGACGACATTTGGACTCTTGAATGTGACCATGCGAAAGCTCGGAGTATTCTTGAAGATTCCATTAAGTCTTATGCCAGCCGTAAGAAAGCGTGG 
fPS-21          ACCGTCTGGACGTTTCTACGAGGTGTTCTTTACACGCCAAGGACAGCCTTCAACAGGATACTACACGTCCTTTGAGGGAATATGTGAAGTTGAACCATATGAAGCCAAGGTAATCTTATGGAAGGAGGTGGCCCAATGAGTTTAATCACTCTGAAACAATTCAAGGAGATTCGTAAAGGCTCTATGAGCAACGGTGTGCTTGTGATGGATGGTGACTGGTTATGTTATCAAGCTATGGCGGCAAGTGAAGTAGAGACCTGCTGGGGCGACGACATTTGGACTCTTGAATGTGACCATGCGAAAGCTCGGAGTATTCTTGAAGATTCCATTAAGTCTTATGCCAGCCGTAAGAAAGCGTGG 
fPS-16          ACCGTCTGGACGTTTCTACGAGGTGTTCTTTACACGCCAAGGACAGCCTTCAACAGGATACTACACGTCCTTTGAGGGAATATGTGAAGTTGAACCATATGAAGCCAAGGTAATCTTATGGAAGGAGGTGGCCCAATGAGTTTAATCACTCTGAAACAATTCAAGGAGATTCGTAAAGGCTCTATGAGCAACGGTGTGCTTGTGATGGATGGTGACTGGTTATGTTATCAAGCTATGGCGGCAAGTGAAGTAGAGACCTGCTGGGGCGACGACATTTGGACTCTTGAATGTGACCATGCGAAAGCTCGGAGTATTCTTGAAGATTCCATTAAGTCTTATGCCAGCCGTAAGAAAGCGTGG 
fPS-9           ACCGTCTGGACGTTTCTACGAGGTGTTCTTTACACGCCAAGGACAGCCTTCAACAGGATACTACACGTCCTTTGAGGGAATATGTGAAGTTGAACCATATGAAGCCAAGGTAATCTTATGGAAGGAGGTGGCCCAATGAGTTTAATCACTCTGAAACAATTCAAGGAGATTCGTAAAGGCTCTATGAGCAACGGTGTGCTTGTGATGGATGGTGACTGGTTATGTTATCAAGCTATGGCGGCAAGTGAAGTAGAGACCTGCTGGGGCGACGACATTTGGACTCTTGAATGTGACCATGCGAAAGCTCGGAGTATTCTTGAAGATTCCATTAAGTCTTATGCCAGCCGTAAGAAAGCGTGG 
fPS-64          ACCGTCTGGACGTTTCTACGAGGTGTTCTTTACACGCCAAGGACAGCCTTCAACAGGATACTACACGTCCTTTGAGGGAATATGTGAAGTTGAACCATATGAAGCCAAGGTAATCTTATGGAAGGAGGTGGCCCAATGAGTTTAATCACTCTGAAACAATTCAAAGAGATTCGTAAAGGCTCTATGAGCAACGGTGTGCTTGTGATGGATGGTGACTGGTTATGTTATCAAGCTATGGCGGCAAGTGAAGTAGAGACCTGCTGGGGCGACGACATTTGGACTCTTGAATGTGACCATGCGAAAGCTCGGAGTATTCTTGAAGATTCCATTAAGTCTTATGCCAGCCGTAAGAAAGCGTGG 
fPS-10          ACCGTCTGGACGTTTCTACGAGGTGTTCTTTACACGCCAAGGACAGCCTTCAACAGGATACTACACGTCCTTTGAGGGAATATGTGAAGTTGAACCATATGAAGCCAAGGTAATCTTATGGAAGGAGGTGGCCCAATGAGTTTAATCACTCTGAAACAATTCAAGGAGATTCGTAAAGGCTCTATGAGCAACGGTGTGCTTGTGATGGATGGTGACTGGTTATGTTATCAAGCTATGGCGGCAAGTGAAGTAGAGACCTGCTGGGGCGACGACATTTGGACTCTTGAATGTGACCATGCGAAAGCTCGGAGTATTCTTGAAGATTCCATTAAGTCTTATGCCAGCCGTAAGAAAGCGTGG 
fPS-26          ACCGTCTGGACGTTTCTACGAGGTGTTCTTTACACGCCAAGGACAGCCTTCAACAGGATACTACACGTCCTTTGAGGGAATATGTGAAGTTGAACCATATGAAGCCAAGGTAATCTTATGGAAGGAGGTGGCCCAATGAGTTTAATCACTCTGAAACAATTCAAAGAGATTCGTAAAGGCTCTATGAGCAACGGTGTGCTTGTGATGGATGGTGACTGGTTATGTTATCAAGCTATGGCGGCAAGTGAAGTAGAGACCTGCTGGGGCGACGACATTTGGACTCTTGAATGTGACCATGCGAAAGCTCGGAGTATTCTTGAAGATTCCATTAAGTCTTATGCCAGCCGTAAGAAAGCGTGG 
fPS-19          ACCGTCTGGACGTTTCTACGAGGTGTTCTTTACACGCCAAGGACAGCCTTCAACAGGATACTACACGTCCTTTGAGGGAATATGTGAAGTTGAACCATATGAAGCCAAGGTAATCTTATGGAAGGAGGTGGCCCAATGAGTTTAATCACTCTGAAACAATTCAAGGAGATTCGTAAAGGCTCTATGAGCAACGGTGTGCTTGTGATGGATGGTGACTGGTTATGTTATCAAGCTATGGCGGCAAGTGAAGTAGAGACCTGCTGGGGCGACGACATTTGGACTCTTGAATGTGACCATGCGAAAGCTCGGAGTATTCTTGAAGATTCCATTAAGTCTTATGCCAGCCGTAAGAAAGCGTGG 
fPS-7           ACCGTCTGGACGTTTCTACGAGGTGTTCTTTACACGCCAAGGACAGCCTTCAACAGGATACTACACGTCCTTTGAGGGAATATGTGAAGTTGAACCATATGAAGCCAAGGTAATCTTATGGAAGGAGGTGGCCCAATGAGTTTAATCACTCTGAAACAATTCAAGGAGATTCGTAAAGGCTCTATGAGCAACGGTGTGCTTGTGATGGATGGTGACTGGTTATGTTATCAAGCTATGGCGGCAAGTGAAGTAGAGACCTGCTGGGGCGACGACATTTGGACTCTTGAATGTGACCATGCGAAAGCTCGGAGTATTCTTGAAGATTCCATTAAGTCTTATGCCAGCCGTAAGAAAGCGTGG 
fPS-86          ACCGTCTGGACGTTTCTACGAGGTGTTCTTTACACGCCAAGGACAGCCTTCAACAGGATACTACACGTCCTTTGAGGGAATATGTGAAGTTGAACCATATGAAGCCAAGGTAATCTTATGGAAGGAGGTGGCCCAATGAGTTTAATCACTCTGAAACAATTCAAAGAGATTCGTAAAGGCTCTATGAGCAACGGTGTGCTTGTGATGGATGGTGACTGGTTATGTTATCAAGCTATGGCGGCAAGTGAAGTAGAGACCTGCTGGGGCGACGACATTTGGACTCTTGAATGTGACCATGCGAAAGCTCGGAGTATTCTTGAAGATTCCATTAAGTCTTATGCCAGCCGTAAGAAAGCGTGG 
fPS-53          ACCCTCTGGACGTTTCGATGAGGTGTTCTTTACACGCCAAGGACAGCCTTCAACAGGATACTACACGTCCTTTGAGGGAATATGTGAAGTTGAACCATATGAAGCCAAGGTAATCTTATGGAAGGAGGTGGCCCAATGAGTTTAATCACTCTGAAACAATTCAAGGAGATTCGTAAAGGCTCTATGAGCAACGGTGTGCTTGTGATGGATGGTGACTGGTTATGTTATCAAGCTATGGCGGCAAGTGAAGTAGAGACCTGCTGGGGAGACGACATTTGGACTCTTGAATGTGACCATGCGAAAGCTCGGAGTATTCTTGAAGATTCCATTAAGTCCTATGCCAGCCGTAAGAAAGCGTGG 
fPS-85          ACCCTCTGGACGTTTCGATGAGGTGTTCTTTACACGCCAAGGACAGCCTTCAACAGGATACTACACGTCCTTTGAGGGAATATGTGAAGTTGAACCATATGAAGCCAAGGTAATCTTATGGAAGGAGGTGGCCCAATGAGTTTAATCACTCTGAAACAATTCAAGGAGATTCGTAAAGGCTCTATGAGCAACGGTGTGCTTGTGATGGATGGTGACTGGTTATGTTATCAAGCTATGGCGGCAAGTGAAGTAGAGACCTGCTGGGGAGACGACATTTGGACTCTTGAATGTGACCATGCGAAAGCTCGGAGTATTCTTGAAGATTCCATTAAGTCCTATGCCAGCCGTAAGAAAGCGTGG 
fPS-89          ACCCTCTGGACGTTTCGATGAGGTGTTCTTTACACGCCAAGGACAGCCTTCAACAGGATACTACACGTCCTTTGAGGGAATATGTGAAGTTGAACCATATGAAGCCAAGGTAATCTTATGGAAGGAGGTGGCCCAATGAGTTTAATCACTCTGAAACAATTCAAGGAGATTCGTAAAGGCTCTATGAGCAACGGTGTGCTTGTGATGGATGGTGACTGGTTATGTTATCAAGCTATGGCGGCAAGTGAAGTAGAGACCTGCTGGGGAGACGACATTTGGACTCTTGAATGTGACCATGCGAAAGCTCGGAGTATTCTTGAAGATTCCATTAAGTCCTATGCCAGCCGTAAGAAAGCGTGG 
fPS-54-ocr      ACCCTCTGGACGTTTCGATGAGGTGTTCTTTACACGCCAAGGACAGCCTTCAACAGGATACTACACGTCCTTTGAGGGAATATGTGAAGTTGAACCATATGAAGCCAAGGTAATCTTATGGAAGGAGGTGGCCCAATGAGTTTAATCACTCTGAAACAATTCAAGGAGATTCGTAAAGGCTCTATGAGCAACGGTGTGCTTGTGATGGATGGTGACTGGTTATGTTATCAAGCTATGGCGGCAAGTGAAGTAGAGACCTGCTGGGGAGACGACATTTGGACTCTTGAATGTGACCATGCGAAAGCTCGGAGTATTCTTGAAGATTCCATTAAGTCCTATGCCAGCCGTAAGAAAGCGTGG 
fPS-59          ACCATCTGGACGTTTCTATGAGGTGTTCTTTACACGCTATGGTGACCACTGGCAAGGCTACGAGACTTCCTTTGAGGGGCTACGTGAGGTTGAACCATATGAGGCTAAGGTAATCTTATGGAAGGAGGTGGCCCAATGAGCTTAATCACTCTGAAACAATTCAAGGAGATTCGTAAAGGCTCTATGAGCAACGGTGTGCTTGTGATGGATGGTGACTGGTTATGTTATCAAGCTATGGCAGCAAGTGAAGTAGAGACCTGCTGGGGCGACGACATTTGGACTCTTGAATGTGACCATGCGAAAGCTCGGAGTATTCTTGAAGATTCCATTAAGTCTTATGCCAGCCGTAAGAAAGCGTGG 
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fPS-50          CGTGATGCTCCGATAGTCTTAGCGTTTACCGATAGTGTCAACTGGCGCAAAGAGTTGGTAGACCCTACGTATAAAGAGAACCGTAAGGCAACTCGTAAACCTGTAGGCTATCGTGACTTTATCAATGAGGTTCACCAACGTGAAGATTGGACGAGTATCCTTGACCCAACACTGGAAGGTGATGACGTTATGGGTATCATTGGTTCCAACTCTAAGGCATTCGGTTTCAAGAAGGCCGTATTGGTTTCCTGTGATAAGGACTTTAAGACTATCCCTGACTGTGATTTCCTGTGGTGTACTACAGGTAACATTTTGGTTCAGGACTTGGTCACCGCTGACTACTGGCATATCTTCCAGACT 
fPS-52          CGTGATGCTCCGATAGTCTTAGCGTTTACCGATAGTGTCAACTGGCGCAAAGAGTTGGTAGACCCTACGTATAAAGAGAACCGTAAGGCAACTCGTAAACCTGTAGGCTATCGTGACTTTATCAATGAGGTTCACCAACGTGAAGATTGGACGAGTATCCTTGACCCAACACTGGAAGGTGATGACGTTATGGGTATCATTGGTTCCAACTCTAAGGCATTCGGTTTCAAGAAGGCCGTATTGGTTTCCTGTGATAAGGACTTTAAGACTATCCCTGACTGTGATTTCCTGTGGTGTACTACAGGTAACATTTTGGTTCAGGACTTGGTCACCGCTGACTACTGGCATATCTTCCAGACT 
fPS-21          CGTGATGCTCCGATAGTCTTAGCGTTTACCGATAGTGTCAACTGGCGCAAAGAGTTGGTAGACCCTACGTATAAAGAGAACCGTAAGGCAACTCGTAAACCTGTAGGCTATCGTGACTTTATCAATGAGGTTCACCAACGTGAAGATTGGACGAGTATCCTTGACCCAACACTGGAAGGTGATGACGTTATGGGTATCATTGGTTCCAACTCTAAGGCATTCGGTTTCAAGAAGGCCGTATTGGTTTCCTGTGATAAGGACTTTAAGACTATCCCTGACTGTGATTTCCTGTGGTGTACTACAGGTAACATTCTGGTTCAGGACTTGGTTACCGCTGACTACTGGCATATCTTCCAGACT 
fPS-16          CGTGATGCTCCGATAGTCTTAGCGTTTACCGATAGTGTCAACTGGCGCAAAGAGTTGGTAGACCCTACGTATAAAGAGAACCGTAAGGCAACTCGTAAACCTGTAGGCTATCGTGACTTTATCAATGAGGTTCACCAACGTGAAGATTGGACGAGTATCCTTGACCCAACACTGGAAGGTGATGACGTTATGGGTATCATTGGTTCCAACTCTAAGGCATTCGGTTTCAAGAAGGCCGTATTGGTTTCCTGTGATAAGGACTTTAAGACTATCCCTGACTGTGATTTCCTGTGGTGTACTACAGGTAACATTCTGGTTCAGGACTTGGTTACCGCTGACTACTGGCATATCTTCCAGACT 
fPS-9           CGTGATGCTCCGATAGTCTTAGCGTTTACCGATAGTGTCAACTGGCGCAAAGAGTTGGTAGACCCTACGTATAAAGAGAACCGTAAGGCAACTCGTAAACCTGTAGGCTATCGTGACTTTATCAATGAGGTTCACCAACGTGAAGATTGGACGAGTATCCTTGACCCAACACTGGAAGGTGATGACGTTATGGGTATCATTGGTTCCAACTCTAAGGCATTCGGTTTCAAGAAGGCCGTATTGGTTTCCTGTGATAAGGACTTTAAGACTATCCCTGACTGTGATTTCCTGTGGTGTACTACAGGTAACATTCTGGTTCAGGACTTGGTTACCGCTGACTACTGGCATATCTTCCAGACT 
fPS-64          CGTGATGCTCCGATAGTCTTAGCGTTTACCGATAGTGTCAACTGGCGCAAAGAGTTGGTAGACCCTACGTATAAAGAGAACCGTAAGGCAACTCGTAAACCTGTAGGCTATCGTGACTTTATCAATGAGGTTCACCAACGTGAAGATTGGACGAGTATCCTTGACCCAACACTGGAAGGTGATGACGTTATGGGTATCATTGGTTCCAACTCTAAGGCATTCGGTTTCAAGAAGGCCGTATTGGTTTCCTGTGATAAGGACTTTAAGACTATCCCTGACTGTGATTTCCTGTGGTGTACTACAGGTAACATTCTGGTTCAGGACTTGGTTACCGCTGACTACTGGCATATCTTCCAGACT 
fPS-10          CGTGATGCTCCGATAGTCTTAGCGTTTACCGATAGTGTCAACTGGCGCAAAGAGTTGGTAGACCCTACGTATAAAGAGAACCGTAAGGCAACTCGTAAACCTGTAGGCTATCGTGACTTTATCAATGAGGTTCACCAACGTGAAGATTGGACGAGTATCCTTGACCCAACACTGGAAGGTGATGACGTTATGGGTATCATTGGTTCCAACTCTAAGGCATTCGGTTTCAAGAAGGCCGTATTGGTTTCCTGTGATAAGGACTTTAAGACTATCCCTGACTGTGATTTCCTGTGGTGTACTACAGGTAACATTCTGGTTCAGGACTTGGTTACCGCTGACTACTGGCATATCTTCCAGACT 
fPS-26          CGTGATGCTCCGATAGTCTTAGCGTTTACCGATAGTGTCAACTGGCGCAAAGAGTTGGTAGACCCTACGTATAAAGAGAACCGTAAGGCAACTCGTAAACCTGTAGGCTATCGTGACTTTATCAATGAGGTTCACCAACGTGAAGATTGGACGAGTATCCTTGACCCAACACTGGAAGGTGATGACGTTATGGGTATCATTGGTTCCAACTCTAAGGCATTCGGTTTCAAGAAGGCCGTATTGGTTTCCTGTGATAAGGACTTTAAGACTATCCCTGACTGTGATTTCCTGTGGTGTACTACAGGTAACATTCTGGTTCAGGACTTGGTTACCGCTGACTACTGGCATATCTTCCAGACT 
fPS-19          CGTGATGCTCCGATAGTCTTAGCGTTTACCGATAGTGTCAACTGGCGCAAAGAGTTGGTAGACCCTACGTATAAAGAGAACCGTAAGGCAACTCGTAAACCTGTAGGCTATCGTGACTTTATCAATGAGGTTCACCAACGTGAAGATTGGACGAGTATCCTTGACCCAACACTGGAAGGTGATGACGTTATGGGTATCATTGGTTCCAACTCTAAGGCATTCGGTTTCAAGAAGGCCGTATTGGTTTCCTGTGATAAGGACTTTAAGACTATCCCTGACTGTGATTTCCTGTGGTGTACTACAGGTAACATTCTGGTTCAGGACTTGGTCACCGCTGACTACTGGCATATCTTCCAGACT 
fPS-7           CGTGATGCTCCGATAGTCTTAGCGTTTACCGATAGTGTCAACTGGCGCAAAGAGTTGGTAGACCCTACGTATAAAGAGAACCGTAAGGCAACTCGTAAACCTGTAGGCTATCGTGACTTTATCAATGAGGTTCACCAACGTGAAGATTGGACGAGTATCCTTGACCCAACACTGGAAGGTGATGACGTTATGGGTATCATTGGTTCCAACTCTAAGGCATTCGGTTTCAAGAAGGCCGTATTGGTTTCCTGTGATAAGGACTTTAAGACTATCCCTGACTGTGATTTCCTGTGGTGTACTACAGGTAACATTCTGGTTCAGGACTTGGTTACCGCTGACTACTGGCATATCTTCCAGACT 
fPS-86          CGTGATGCTCCGATAGTCTTAGCGTTTACCGATAGTGTCAACTGGCGCAAAGAGTTGGTAGACCCTACGTATAAAGAGAACCGTAAGGCAACTCGTAAACCTGTAGGCTATCGTGACTTTATCAATGAGGTTCACCAACGTGAAGATTGGACGAGTATCCTTGACCCAACACTGGAAGGTGATGACGTTATGGGTATCATTGGTTCCAACTCTAAGGCATTCGGTTTCAAGAAGGCCGTATTGGTTTCCTGTGATAAGGACTTTAAGACTATCCCTGACTGTGATTTCCTGTGGTGTACTACAGGTAACATTCTGGTTCAGGACTTGGTTACTGCTGACTACTGGCATATCTTCCAGACT 
fPS-53          CGTGATGCTCCAATAGTCTTAGCGTTTACCGATAGTGTCAACTGGCGAAAAGAGCTGGTAGACCCTACGTATAAAGAGAACCGTAAGGCAACTCGTAAACCTGTAGGCTATCGTGACTTTATCAATGAGGTTCACCAACGTGAAGATTGGACGAGTATCCTTGACCCAACACTGGAAGGTGATGACGTTATGGGTATCATTGGTTCCAACTCTAAGGCATTCGGTTTCAAGAAGGCCGTATTGGTTTCCTGTGATAAGGACTTTAAGACTATCCCTGACTGTGATTTCCTGTGGTGTACTACAGGTAACATTTTGGTTCAGGACTTGGTTACCGCTGACTACTGGCATATCTTCCAGACT 
fPS-85          CGTGATGCTCCAATAGTCTTAGCGTTTACCGATAGTGTCAACTGGCGAAAAGAGCTGGTAGACCCTACGTATAAAGAGAACCGTAAGGCAACTCGTAAACCTGTAGGCTATCGTGACTTTATCAATGAGGTTCACCAACGTGAAGATTGGACGAGTATCCTTGACCCAACACTGGAAGGTGATGACGTTATGGGTATCATTGGTTCCAACTCTAAGGCATTCGGTTTCAAGAAGGCCGTATTGGTTTCCTGTGATAAGGACTTTAAGACTATCCCTGACTGTGATTTCCTGTGGTGTACTACAGGTAACATTTTGGTTCAGGACTTGGTTACCGCTGACTACTGGCATATCTTCCAGACT 
fPS-89          CGTGATGCTCCAATAGTCTTAGCGTTTACCGATAGTGTCAACTGGCGAAAAGAGCTGGTAGACCCTACGTATAAAGAGAACCGTAAGGCAACTCGTAAACCTGTAGGCTATCGTGACTTTATCAATGAGGTTCACCAACGTGAAGATTGGACGAGTATCCTTGACCCAACACTGGAAGGTGATGACGTTATGGGTATTATTGGTTCCAACTCTAAGGCATTCGGTTTCAAGAAGGCCGTATTGGTTTCCTGTGATAAGGACTTTAAGACTATCCCTGACTGTGATTTCCTGTGGTGTACTACAGGTAACATTTTGGTTCAGGACTTGGTTACCGCTGACTACTGGCATATCTTCCAGACT 
fPS-54-ocr      CGTGATGCTCCAATAGTCTTAGCGTTTACCGATAGTGTCAACTGGCGAAAAGAGCTGGTAGACCCTACGTATAAAGAGAACCGTAAGGCAACTCGTAAACCTGTAGGCTATCGTGACTTTATCAATGAGGTTCACCAACGTGAAGATTGGACGAGTATCCTTGACCCAACACTGGAAGGTGATGACGTTATGGGTATCATTGGTTCCAACTCTAAGGCATTCGGTTTCAAGAAGGCCGTATTGGTTTCCTGTGATAAGGACTTTAAGACTATCCCTGACTGTGATTTCCTGTGGTGTACTACAGGTAACATTTTGGTTCAGGACTTGGTTACCGCTGACTACTGGCATATCTTCCAGACT 
fPS-59          CGTGATGCTCCGATAGTCTTAGCGTTTACCGATAGTGTCAACTGGCGAAAAGAGCTGGTAGACCCTACGTATAAAGAGAACCGTAAGGCAACTCGTAAACCTGTAGGCTATCGTGACTTTATCAATGAGGTTCACCAACGTGAAGATTGGACGAGTATCCTTGACCCAACACTGGAAGGTGATGACGTTATGGGTATCATTGGTTCCAACTCTAAGGCATTCGGTTTCAAGAAGGCCGTATTGGTTTCCTGTGATAAGGACTTTAAGACTATCCCTGACTGTGATTTCCTGTGGTGTACTACAGGTAACATTCTGGTGCAGGACTTGGCTACCGCTGACTACTGGCATATCTTCCAGACT 
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fPS-50          ATCAAAGGTGACGTTACCGATGGTTACTCTGGGATTGCTGGGTGGGGTGATACAGCCGCTGACTTCATAGAGAACCCTTACGTGGTCGAACAGGTCACTAAGGAACTTAAGTCAGGTAAGAACAAAGGTCAGTTGGTTACTCAGTGGGTCAAACGTGACCGCTTAGAGACAGAATCCTTATGGGACTGTATTGTTTCTATTGGTGCCAAGGCTGGCATGACTGAGGAAGAAATCATCAAGCAGGGTCAGATGGCTCGTATCTTACGGTATGATGAGTATGACACCAAAACAGGAGAGATTACATTATGGAATCCCCAAATGATGTCTTAATGACAATCATGCTTATCTTCTCTATTGTGT 
fPS-52          ATCAAAGGTGACGTTACCGATGGTTACTCTGGGATTGCTGGGTGGGGTGATACAGCCGCTGACTTCATAGAGAACCCTTACGTGGTCGAACAGGTCACTAAGGAACTTAAGTCAGGTAAGAACAAAGGTCAGTTGGTTACTCAGTGGGTCAAACGTGACCGCTTAGAGACAGAATCCTTATGGGACTGTATTGTTTCTATTGGTGCCAAGGCTGGCATGACTGAGGAAGAAATCATCAAGCAGGGTCAGATGGCTCGTATCTTACGGTATGATGAGTATGACACCAAAACAGGAGAGATTACATTATGGAATCCCCAAATGATGTCTTAATGACAATCATGCTTATCTTCTCTATTGTGT 
fPS-21          ATCAAAGGTGACGTTACCGATGGTTACTCTGGGATTGCTGGGTGGGGTGATACAGCCGCTGACTTCATAGAGAACCCTTATGTGGTCGAACAGGTCACTAAGGAACTCAAGTCAGGTAAGAACAAAGGTCAGTTGGTTACTCAGTGGGTCAAACGTGACCGCTTAGAGACAGAATCCTTATGGGACTGTATTGTTTCTATTGGTGCCAAGGCTGGCATGACTGAGGAAGAAATCATCAAGCAGGGTCAGATGGCTCGTATCTTACGGTACGATGAGTATGACACCAAAACAGGAGAGATTACATTATGGAATCCACAAATGATGTCTTAATGACAATCATGCTTATCTTCGCTATTGTGT 
fPS-16          ATCAAAGGTGACGTTACCGATGGTTACTCTGGGATTGCTGGGTGGGGTGATACAGCCGCTGACTTCATAGAGAACCCTTATGTGGTCGAACAGGTCACTAAGGAACTCAAGTCAGGTAAGAACAAAGGTCAGTTGGTTACTCAGTGGGTCAAACGTGACCGCTTAGAGACAGAATCCTTATGGGACTGTATTGTTTCTATTGGTGCCAAGGCTGGCATGACTGAGGAAGAAATCATCAAGCAGGGTCAGATGGCTCGTATCTTACGGTACGATGAGTATGACACCAAAACAGGAGAGATTACATTATGGAATCCACAAATGATGTCTTAATGACAATCATGCTTATCTTCGCTATTGTGT 
fPS-9           ATCAAAGGTGACGTTACCGATGGTTACTCTGGGATTGCTGGGTGGGGTGATACAGCCGCTGACTTCATAGAGAACCCTTATGTGGTCGAACAGGTCACTAAGGAACTCAAGTCAGGTAAGAACAAAGGTCAGTTGGTTACTCAGTGGGTCAAACGTGACCGCTTAGAGACAGAATCCTTATGGGACTGTATTGTTTCTATTGGTGCCAAGGCTGGCATGACTGAGGAAGAAATCATCAAGCAGGGTCAGATGGCTCGTATCTTACGGTACGATGAGTATGACACCAAAACAGGAGAGATTACATTATGGAATCCACAAATGATGTCTTAATGACAATCATGCTTATCTTCGCTATTGTGT 
fPS-64          ATCAAAGGTGACGTTACCGATGGTTACTCTGGGATTGCTGGGTGGGGTGATACAGCCGCTGACTTCATAGAGAACCCTTATGTGGTCGAACAGGTCACTAAGGAACTCAAGTCAGGTAAGAACAAAGGTCAGTTGGTTACTCAGTGGGTCAAACGTGACCGCTTAGAGACAGAATCCTTATGGGACTGTATTGTTTCTATTGGTGCCAAGGCTGGCATGACTGAGGAAGAAATCATCAAGCAGGGTCAGATGGCTCGTATCTTACGGTACGATGAGTATGACACCAAAACAGGAGAGATTACATTATGGAATCCACAAATGATGTCTTAATGACAATCATGCTTATCTTCGCTATTGTGT 
fPS-10          ATCAAAGGTGACGTTACCGATGGTTACTCTGGGATTGCTGGGTGGGGTGATACAGCCGCTGACTTCATAGAGAACCCTTATGTGGTCGAACAGGTCACTAAGGAACTCAAGTCAGGTAAGAACAAAGGTCAGTTGGTTACTCAGTGGGTCAAACGTGACCGCTTAGAGACAGAATCCTTATGGGACTGTATTGTTTCTATTGGTGCCAAGGCTGGCATGACTGAGGAAGAAATCATCAAGCAGGGTCAGATGGCTCGTATCTTACGGTACGATGAGTATGACACCAAAACAGGAGAGATTACATTATGGAATCCACAAATGATGTCTTAATGACAATCATGCTTATCTTCGCTATTGTGT 
fPS-26          ATCAAAGGTGACGTTACCGATGGTTACTCTGGGATTGCTGGGTGGGGTGATACAGCCGCTGACTTCATAGAGAACCCTTATGTGGTCGAACAGGTCACTAAGGAACTCAAGTCAGGTAAGAACAAAGGTCAGTTGGTTACTCAGTGGGTCAAACGTGACCGCTTAGAGACAGAATCCTTATGGGACTGTATTGTTTCTATTGGTGCCAAGGCTGGCATGACTGAGGAAGAAATCATCAAGCAGGGTCAGATGGCTCGTATCTTACGGTACGATGAGTATGACACCAAAACAGGAGAGATTACATTATGGAATCCACAAATGATGTCTTAATGACAATCATGCTTATCTTCGCTATTGTGT 
fPS-19          ATCAAAGGTGACGTTACCGATGGTTACTCTGGGATTGCTGGGTGGGGTGATACAGCCGCTGACTTCATAGAGAACCCTTATGTGGTCGAACAGGTCACTAAGGAACTCAAGTCAGGTAAGAACAAAGGTCAGTTGGTTACTCAGTGGGTCAAACGTGACCGCTTAGAGACAGAATCCTTATGGGACTGTATTGTTTCTATTGGTGCCAAGGCTGGCATGACTGAGGAAGAAATCATCAAGCAGGGTCAGATGGCTCGTATCTTACGGTACGATGAGTATGACACCAAAACAGGAGAGATTACATTATGGAATCCACAAATGATGTCTTAATGACAATCATGCTTATCTTCGCTATTGTGT 
fPS-7           ATCAAAGGTGACGTTACCGATGGTTACTCTGGGATTGCTGGGTGGGGTGATACAGCCGCTGACTTCATAGAGAACCCTTATGTGGTCGAACAGGTCACTAAGGAACTCAAGTCAGGTAAGAACAAAGGTCAGTTGGTTACTCAGTGGGTCAAACGTGACCGCTTAGAGACAGAATCCTTATGGGACTGTATTGTTTCTATTGGTGCCAAGGCTGGCATGACTGAGGAAGAAATCATCAAGCAGGGTCAGATGGCTCGTATCTTACGGTACGATGAGTATGACACCAAAACAGGAGAGATTACATTATGGAATCCACAAATGATGTCTTAATGACAATCATGCTTATCTTCGCTATTGTGT 
fPS-86          ATCAAAGGTGACGTTACCGATGGTTACTCTGGGATTGCTGGGTGGGGTGATACAGCCGCTGACTTCATAGAGAACCCTTATGTGGTCGAACAGGTCACTAAGGAACTCAAGTCAGGTAAGAACAAAGGTCAGTTGGTTACTCAGTGGGTCAAACGTGACCGCTTAGAGACAGAATCCTTATGGGACTGTATTGTTTCTATTGGTGCCAAGGCTGGCATGACTGAGGAAGAAATCATCAAGCAGGGTCAGATGGCTCGTATCTTACGGTACGATGAGTATGACACCAAAACAGGAGAGATTACATTATGGAATCCACAAATGATGTCTTAATGACAATCATGCTTATCTTCGCTATTGTGT 
fPS-53          ATCAAAGGTGACGTTACCGATGGTTACTCTGGGATTGCTGGGTGGGGTGATACAGCCGCTGACTTCATAGAGAACCCTTACGTGGTCGAACAGGTCACTAAGGAACTTAAGTCAGGTAAGAACAAAGGTCAGTTGGTTACTCAGTGGGTCAAACGTGACCGCTTAGAGACAGAATCCTTATGGGACTGTATTGTTTCTATTGGTGCCAAGGCTGGCATGACTGAGGAAGAAATCATCAAGCAGGGTCAGATGGCTCGTATCTTACGGTATGATGAGTATGACACCAAAACAGGAGAGATTACATTATGGAATCCCCAAATGATGTCTTAATGACAATCATGCTTATCTTCTCTATTGTGT 
fPS-85          ATCAAAGGTGACGTTACCGATGGTTACTCTGGGATTGCTGGGTGGGGTGATACAGCCGCTGACTTCATAGAGAACCCTTACGTGGTCGAACAGGTCACTAAGGAACTTAAGTCAGGTAAGAACAAAGGTCAGTTGGTTACTCAGTGGGTCAAACGTGACCGCTTAGAGACAGAATCCTTATGGGACTGTATTGTTTCTATTGGTGCCAAGGCTGGCATGACTGAGGAAGAAATCATCAAGCAGGGTCAGATGGCTCGTATCTTACGGTATGATGAGTATGACACCAAAACAGGAGAGATTACATTATGGAATCCCCAAATGATGTCTTAATGACAATCATGCTTATCTTCTCTATTGTGT 
fPS-89          ATCAAAGGTGACGTTACCGATGGTTACTCTGGGATTGCTGGGTGGGGTGATACAGCCGCTGACTTCATAGAGAACCCTTACGTGGTCGAACAGGTCACTAAGGAACTTAAGTCAGGTAAGAACAAAGGTCAGTTGGTTACTCAGTGGGTCAAACGTGACCGCTTAGAGACAGAATCCTTATGGGACTGTATTGTTTCTATTGGTGCCAAGGCTGGCATGACTGAGGAAGAAATCATCAAGCAGGGTCAGATGGCTCGTATCTTACGGTATGATGAGTATGACACCAAAACAGGAGAGATTACATTATGGAATCCCCAAATGATGTCTTAATGACAATCATGCTTATCTTCTCTATTGTGT 
fPS-54-ocr      ATCAAAGGTGACGTTACCGATGGTTACTCTGGGATTGCTGGGTGGGGTGATACAGCCGCTGACTTCATAGAGAACCCTTACGTGGTCGAACAGGTCACTAAGGAACTTAAGTCAGGTAAGAACAAAGGTCAGTTGGTTACTCAGTGGGTCAAACGTGACCGCTTAGAGACAGAATCCTTATGGGACTGTATTGTTTCTATTGGTGCCAAGGCTGGCATGACTGAGGAAGAAATCATCAAGCAGGGTCAGATGGCTCGTATCTTACGGTATGATGAGTATGACACCAAAACAGGAGAGATTACATTATGGAATCCCCAAATGATGTCTTAATGACAATCATGCTTATCTTCTCTATTGTGT 
fPS-59          ATCAAAGGTGACGTTACCGATGGTTACTCTGGGATTGCTGGGTGGGGTGATACAGCCGCTGACTTCATAGAGAACCCTTACGTGGTCGAACAGGTCACCAAGGAACTTAAGTCAGGTAAGAACAAAGGTCAGTTGGTTACTCAGTGGGTCAAACGTGACCGCTTAGAGACAGAATCCTTATGGGACTGTATTGTTTCTATTGGTGCCAAGGCTGGCATGACTGAGGAAGAAATCATCAAGCAGGGTCAGATGGCTCGTATCTTACGGTACGATGAGTATGACACCGAAACAGGAGAGATTACATTATGGAATCCCCAAATGATGTCTTAATGACAATCATGCTTATCTTCTCTATTGTGT 
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                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ phage  promoter  P7   §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          TCACTGGGAGCCTCGTTGTGGTCTTCTTGTGGATGGCTCATATGGGAAGCAAGTAGTTAACCCGTAGGCACTCTTTGAGGTGGGCGTATTTAATACGACTCACTATTGAGAGGGGTGCCTATATGATACCTACTTTAAGATAACTGTAAGATACTTTAAGTTCATACTATAAGAGAGGAATAATTATATGCTTAACCCTATCAAGAAAGTAATAGAGAACCCTGATGATATCCCTAATGTGCCTCGTGGTGTCATTGAGTACCTACAGGTTCAATTCAATGCTGGTTTCTATATGCAACAAGGCCAAGCCTTTAAGCTAAAACAAGCTGGCTACTCAGAGGCATACATTGCTGGATTCCT 
fPS-52          TCACTGGGAGCCTCGTTGTGGTCTTCTTGTGGATGGCTCATATGGGAAGCAAGTAGTTAACCCGTAGGCACTCTTTGAGGTGGGCGTATTTAATACGACTCACTATTGAGAGGGGTGCCTATATGATACCTACTTTAAGATAACTGTAAGATACTTTAAGTTCATACTATAAGAGAGGAATAATTATATGCTTAACCCTATCAAGAAAGTAATAGAGAACCCTGATGATATCCCTAATGTGCCTCGTGGTGTCATTGAGTACCTACAGGTTCAATTCAATGCTGGTTTCTATATGCAACAAGGCCAAGCCTTTAAGCTAAAACAAGCTGGCTACTCAGAGGCATACATTGCTGGATTCCT 
fPS-21          TCACTGGGAGCCTCGTTGTAGGCTTCTTGTGGATGGCTCATACGGGAAGCAAGTAGTTAACCCGTAGGCACTCTTTGAGGTGGGCGTATTTAATACGACTCACTATTGAGAGGGGTGCCTATATGATACCTACTTTAAGATAACTGTAAGATACTTTAAGTTCATACTATAAGAGAGGAATAATTATATGCTTAACCCTATCAAGAAAGTAATAGAGAACCCTGATGATATCCCTAATGTGCCTCGTGGTGTCATTGAGTACCTACAGGTTCAATTCAATGCTGGTTTCTATATGCAACAAGGCCAAGCCTTTAAGCTAAAACAAGCTGGCTACTCAGAGGCATACATTGCTGGATTCCT 
fPS-16          TCACTGGGAGCCTCGTTGTAGGCTTCTTGTGGATGGCTCATACGGGAAGCAAGTAGTTAACCCGTAGGCACTCTTTGAGGTGGGCGTATTTAATACGACTCACTATTGAGAGGGGTGCCTATATGATACCTACTTTAAGATAACTGTAAGATACTTTAAGTTCATACTATAAGAGAGGAATAATTATATGCTTAACCCTATCAAGAAAGTAATAGAGAACCCTGATGATATCCCTAATGTGCCTCGTGGTGTCATTGAGTACCTACAGGTTCAATTCAATGCTGGTTTCTATATGCAACAAGGCCAAGCCTTTAAGCTAAAACAAGCTGGCTACTCAGAGGCATACATTGCTGGATTCCT 
fPS-9           TCACTGGGAGCCTCGTTGTAGGCTTCTTGTGGATGGCTCATACGGGAAGCAAGTAGTTAACCCGTAGGCACTCTTTGAGGTGGGCGTATTTAATACGACTCACTATTGAGAGGGGTGCCTATATGATACCTACTTTAAGATAACTGTAAGATACTTTAAGTTCATACTATAAGAGAGGAATAATTATATGCTTAACCCTATCAAGAAAGTAATAGAGAACCCTGATGATATCCCTAATGTGCCTCGTGGTGTCATTGAGTACCTACAGGTTCAATTCAATGCTGGTTTCTATATGCAACAAGGCCAAGCCTTTAAGCTAAAACAAGCTGGCTACTCAGAGGCATACATTGCTGGATTCCT 
fPS-64          TCACTGGGAGCCTCGTTGTAGGCTTCTTGTGGATGGCTCATACGGGAAGCAAGTAGTTAACCCGTAGGCACTCTTTGAGGTGGGCGTATTTAATACGACTCACTATTGAGAGGGGTGCCTATATGATACCTACTTTAAGATAACTGTAAGATACTTTAAGTTCATACTATAAGAGAGGAATAATTATATGCTTAACCCTATCAAGAAAGTAATAGAGAACCCTGATGATATCCCTAATGTGCCTCGTGGTGTCATTGAGTACCTACAGGTTCAATTCAATGCTGGTTTCTATATGCAACAAGGCCAAGCCTTTAAGCTAAAACAAGCTGGCTACTCAGAGGCATACATTGCTGGATTCCT 
fPS-10          TCACTGGGAGCCTCGTTGTAGGCTTCTTGTGGATGGCTCATACGGGAAGCAAGTAGTTAACCCGTAGGCACTCTTTGAGGTGGGCGTATTTAATACGACTCACTATTGAGAGGGGTGCCTATATGATACCTACTTTAAGATAACTGTAAGATACTTTAAGTTCATACTATAAGAGAGGAATAATTATATGCTTAACCCTATCAAGAAAGTAATAGAGAACCCTGATGATATCCCTAATGTGCCTCGTGGTGTCATTGAGTACCTACAGGTTCAATTCAATGCTGGTTTCTATATGCAACAAGGCCAAGCCTTTAAGCTAAAACAAGCTGGCTACTCAGAGGCATACATTGCTGGATTCCT 
fPS-26          TCACTGGGAGCCTCGTTGTAGGCTTCTTGTGGATGGCTCATACGGGAAGCAAGTAGTTAACCCGTAGGCACTCTTTGAGGTGGGCGTATTTAATACGACTCACTATTGAGAGGGGTGCCTATATGATACCTACTTTAAGATAACTGTAAGATACTTTAAGTTCATACTATAAGAGAGGAATAATTATATGCTTAACCCTATCAAGAAAGTAATAGAGAACCCTGATGATATCCCTAATGTGCCTCGTGGTGTCATTGAGTACCTACAGGTTCAATTCAATGCTGGTTTCTATATGCAACAAGGCCAAGCCTTTAAGCTAAAACAAGCTGGCTACTCAGAGGCATACATTGCTGGATTCCT 
fPS-19          TCACTGGGAGCCTCGTTGTAGGCTTCTTGTGGATGGCTCATACGGGAAGCAAGTAGTTAACCCGTAGGCACTCTTTGAGGTGGGCGTATTTAATACGACTCACTATTGAGAGGGGTGCCTATATGATACCTACTTTAAGATAACTGTAAGATACTTTAAGTTCATACTATAAGAGAGGAATAATTATATGCTTAACCCTATCAAGAAAGTAATAGAGAACCCTGATGATATCCCTAATGTGCCTCGTGGTGTCATTGAGTACCTACAGGTTCAATTCAATGCTGGTTTCTATATGCAACAAGGCCAAGCCTTTAAGCTAAAACAAGCTGGCTACTCAGAGGCATACATTGCTGGATTCCT 
fPS-7           TCACTGGGAGCCTCGTTGTAGGCTTCTTGTGGATGGCTCATACGGGAAGCAAGTAGTTAACCCGTAGGCACTCTTTGAGGTGGGCGTATTTAATACGACTCACTATTGAGAGGGGTGCCTATATGATACCTACTTTAAGATAACTGTAAGATACTTTAAGTTCATACTATAAGAGAGGAATAATTATATGCTTAACCCTATCAAGAAAGTAATAGAGAACCCTGATGATATCCCTAATGTGCCTCGTGGTGTCATTGAGTACCTACAGGTTCAATTCAATGCTGGTTTCTATATGCAACAAGGCCAAGCCTTTAAGCTAAAACAAGCTGGCTACTCAGAGGCATACATTGCTGGATTCCT 
fPS-86          TCACTGGGAGCCTCGTTGTAGGCTTCTTGTGGATGGCTCATACGGGAAGCAAGTAGTTAACCCGTAGGCACTCTTTGAGGTGGGCGTATTTAATACGACTCACTATTGAGAGGGGTGCCTATATGATACCTACTTTAAGATAACTGTAAGATACTTTAAGTTCATACTATAAGAGAGGAATAATTATATGCTTAACCCTATCAAGAAAGTAATAGAGAACCCTGATGATATCCCTAATGTGCCTCGTGGTGTCATTGAGTACCTACAGGTTCAATTCAATGCTGGTTTCTATATGCAACAAGGCCAAGCCTTTAAGCTAAAACAAGCTGGCTACTCAGAGGCATACATTGCTGGATTCCT 
fPS-53          TCACTGGGAGCCTCGTTGTGGTCTTCTTGTGGATGGCTCATATGGGAAGCAAGTAGTTAACCCGTAGGCACTCTTTGAGGTGGGCGTATTTAATACGACTCACTATTGAGAGGGGTGCCTATATGATACCTACTTTAAGATAACTGTAAGATACTTTAAGTTCATACTATAAGAGAGGAATGATTATATGCTTAACCCTATCAAGAAAGTAATAGAGAACCCTGATGATATCCCTAATGTGCCTCGTGGTGTCATTGAGTATCTACAGGTTCAATTCAATGCTGGTTTCTATATGCAACAAGGCCAAGCCTTTAAGCTAAAACAAGCTGGCTACTCAGAGGCATACATTGCTGGATTCCT 
fPS-85          TCACTGGGAGCCTCGTTGTGGTCTTCTTGTGGATGGCTCATATGGGAAGCAAGTAGTTAACCCGTAGGCACTCTTTGAGGTGGGCGTATTTAATACGACTCACTATTGAGAGGGGTGCCTATATGATACCTACTTTAAGATAACTGTAAGATACTTTAAGTTCATACTATAAGAGAGGAATGATTATATGCTTAACCCTATCAAGAAAGTAATAGAGAACCCTGATGATATCCCTAATGTGCCTCGTGGTGTCATTGAGTATCTACAGGTTCAATTCAATGCTGGTTTCTATATGCAACAAGGCCAAGCCTTTAAGCTAAAACAAGCTGGCTACTCAGAGGCATACATTGCTGGATTCCT 
fPS-89          TCACTGGGAGCCTCGTTGTGGTCTTCTTGTGGATGGCTCATATGGGAAGCAAGTAGTTAACCCGTAGGCACTCTTTGAGGTGGGCGTATTTAATACGACTCACTATTGAGAGGGGTGCCTATATGATACCTACTTTAAGATAACTGTAAGATACTTTAAGTTCATACTATAAGAGAGGAATGATTATATGCTTAACCCTATCAAGAAAGTAATAGAGAACCCTGATGATATCCCTAATGTGCCTCGTGGTGTCATTGAGTATCTACAGGTTCAATTCAATGCTGGTTTCTATATGCAACAAGGCCAAGCCTTTAAGCTAAAACAAGCTGGCTACTCAGAGGCATACATTGCTGGATTCCT 
fPS-54-ocr      TCACTGGGAGCCTCGTTGTGGTCTTCTTGTGGATGGCTCATATGGGAAGCAAGTAGTTAACCCGTAGGCACTCTTTGAGGTGGGCGTATTTAATACGACTCACTATTGAGAGGGGTGCCTATATGATACCTACTTTAAGATAACTGTAAGATACTTTAAGTTCATACTATAAGAGAGGAATGATTATATGCTTAACCCTATCAAGAAAGTAATAGAGAACCCTGATGATATCCCTAATGTGCCTCGTGGTGTCATTGAGTATCTACAGGTTCAATTCAATGCTGGTTTCTATATGCAACAAGGCCAAGCCTTTAAGCTAAAACAAGCTGGCTACTCAGAGGCATACATTGCTGGATTCCT 

fPS-59          TCACTGGGAGCCTCATTGTGGGCTTCTTGTGGATGGC-GAAATGGGAAGCAAGTAGTTAACCCGTAGGCACTCTTTGAGGTGGGCGTATTTAATACGACTCACTATTGAGAGGGGTGCCTATATGATACCTACTTTAAGATAACTGTAAGATACTTTAAGTTCATACTATAAGAGAGGAATAATTATATGCTTAACCCTATCAAGAAAGTAATAGAGAACCCTGATGATATCCCTAATGTGCCTCGTGGTGTCATTGAGTATCTACAGGTTCAATTCAATGCTGGTTTCTATATGCAACAAGGCCAAGCCTTTAAGCTAAAACAAGCTGGCTACTCAGAGGCATACATTGCTGGATTCCT 
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fPS-50          CGGTGGTCTACAATATGCGTCACAAACACTGGACGATATGGAGTACCAACGTAAGGAGCTGGCAGAACTCGACAAGGAGTAAACTATGCGTGCCACAAAGAATCCTTATGAGATTACCGAGATACTTAAAGCCAACTCTAAAGAAGCTGGTGACTGTGTAGAGTGGACTGGTAAACTTGATAAGAATGGATATGGCCTAAAATATTGGAATGGACACCAAAG--GGTTCACCGTATAGCGTGGGCCTTGACGTTCGGAGAGATTCCTAATGGTCTCGTCGTTAGACATAAATGTGATAACCCTAAGTGCTTTAAGATAGAACATTTGGAGTTAGGCACGGCTAAGGATAATAATGACGAT 
fPS-52          CGGTGGTCTACAATATGCGTCACAAACACTGGACGATATGGAGTACCAACGTAAGGAGCTGGCAGAACTCGACAAGGAGTAAACTATGCGTGCCACAAAGAATCCTTATGAGATTACCGAGATACTTAAAGCCAACTCTAAAGAAGCTGGTGACTGTGTAGAGTGGACTGGTAAACTTGATAAGAATGGATATGGCCTAAAATATTGGAATGGACACCAAAG--GGTTCACCGTATAGCGTGGGCCTTGACGTTCGGAGAGATTCCTAATGGTCTCGTCGTTAGACATAAATGTGATAACCCTAAGTGCTTTAAGATAGAACATTTGGAGTTAGGCACGGCTAAGGATAATAATGACGAT 
fPS-21          CGGTGGTCTACAATATGCGTCACAAACACTGGACGATATGGAGTACCAACGTAAGGAGCTGGCAGAACTCGACAAGGAGTAAACTATGTGTGCCACAAAGAATCCTTATGAGATTACCGAGATACTTAAAGCCAACTCTAAAGAAGCTGGTGACTGTGTAGAGTGGACTGGTAAACTTGATAAGAATGGATATGGCCTAAAATATTGGAATTGACACCAAAG--GGTTCACCGTATAGCGTGGGCCTTGACGTTCGGAGAGATTCCTAATGGTCTCGTCGTTAGACATAAATGTGATAACCCTAAGTGCTTTAAGATAGAACATTTGGAGTTAGGCACGGCTAAGGATAATAATGACGAT 
fPS-16          CGGTGGTCTACAATATGCGTCACAAACACTGGACGATATGGAGTACCAACGTAAGGAGCTGGCAGAACTCGACAAGGAGTAAACTATGTGTGCCACAAAGAATCCTTATGAGATTACCGAGATACTTAAAGCCAACTCTAAAGAAGCTGGTGACTGTGTAGAGTGGACTGGTAAACTTGATAAGAATGGATATGGCCTAAAATATTGGAATTGACACCAAAG--GGTTCACCGTATAGCGTGGGCCTTGACGTTCGGAGAGATTCCTAATGGTCTCGTCGTTAGACATAAATGTGATAACCCTAAGTGCTTTAAGATAGAACATTTGGAGTTAGGCACGGCTAAGGATAATAATGACGAT 
fPS-9           CGGTGGTCTACAATATGCGTCACAAACACTGGACGATATGGAGTACCAACGTAAGGAGCTGGCAGAACTCGACAAGGAGTAAACTATGTGTGCCACAAAGAATCCTTATGAGATTACCGAGATACTTAAAGCCAACTCTAAAGAAGCTGGTGACTGTGTAGAGTGGACTGGTAAACTTGATAAGAATGGATATGGCCTAAAATATTGGAATTGACACCAAAG--GGTTCACCGTATAGCGTGGGCCTTGACGTTCGGAGAGATTCCTAATGGTCTCGTCGTTAGACATAAATGTGATAACCCTAAGTGCTTTAAGATAGAACATTTGGAGTTAGGCACGGCTAAGGATAATAATGACGAT 
fPS-64          CGGTGGTCTACAATATGCGTCACAAACACTGGACGATATGGAGTACCAACGTAAGGAGCTGGCAGAACTCGACAAGGAGTAAACTATGCGTGCCACAAAGAATCCTTATGAGATTACCGAGATACTTAAAGCCAACTCTAAAGAAGCTGGTGACTGTGTAGAGTGGACTGGTAAACTTGATAAGAATGGATATGACCTAAAATATTGGAATTGACACCAAAG--GGTTCACCGTATAGCGTGGGCCTTGACGTTCGGAGAGATTCCTAATGGTCTCGTCGTTAGACATAAATGTGATAACCCTAAGTGCTTTAAGATAGAACATTTGGAGTTAGGCACGGCTAAGGATAATAATGACGAT 
fPS-10          CGGTGGTCTACAATATGCGTCACAAACACTGGACGATATGGAGTACCAACGTAAGGAGCTGGCAGAACTCGACAAGGAGTAAACTATGCGTGCCACAAAGAATCCTTATGAGATTACCGAGATACTTAAAGCCAACTCTAAAGAAGCTGGTGACTGTGTAGAGTGGACTGGTAAACTTGATAAGAATGGATATGGCCTAAAATATTGGAATTGACACCAAAG--GGTTCACCGTATAGCGTGGGCCTTGACGTTCGGAGAGATTCCTAATGGTCTCGTCGTTAGACATAAATGTGATAACCCTAAGTGCTTTAAGATAGAACATTTGGAGTTAGGCACGGCTAAGGATAATAATGACGAT 
fPS-26          CGGTGGTCTACAATATGCGTCACAAACACTGGACGATATGGAGTACCAACGTAAGGAGCTGGCAGAACTCGACAAGGAGTAAACTATGCGTGCCACAAAGAATCCTTATGAGATTACCGAGATACTTAAAGCCAACTCTAAAGAAGCTGGTGACTGTGTAGAGTGGACTGGTAAACTTGATAAGAATGGATATGACCTAAAATATTGGAATTGACACCAAAG--GGTTCACCGTATAGCGTGGGCCTTGACGTTCGGAGAGATTCCTAATGGTCTCGTCGTTAGACATAAATGTGATAACCCTAAGTGCTTTAAGATAGAACATTTGGAGTTAGGCACGGCTAAGGATAATAATGACGAT 
fPS-19          CGGTGGTCTACAATATGCGTCACAAACACTGGACGATATGGAGTACCAACGTAAGGAGCTGGCAGAACTCGACAAGGAGTAAACTATGTGTGCCACAAAGAATCCTTATGAGATTACCGAGATACTTAAAGCCAACTCTAAAGAAGCTGGTGACTGTGTAGAGTGGACTGGTAAACTTGATAAGAATGGATATGGCCTAAAATATTGGAATTGACACCAAAG--GGTTCACCGTATAGCGTGGGCCTTGACGTTCGGAGAGATTCCTAATGGTCTCGTCGTTAGACATAAATGTGATAACCCTAAGTGCTTTAAGATAGAACATTTGGAGTTAGGCACGGCTAAGGATAATAATGACGAT 
fPS-7           CGGTGGTCTACAATATGCGTCACAAACACTGGACGATATGGAGTACCAACGTAAGGAGCTGGCAGAACTCGACAAGGAGTAAACTATGTGTGCCACAAAGAATCCTTATGAGATTACCGAGATACTTAAAGCCAACTCTAAAGAAGCTGGTGACTGTGTAGAGTGGACTGGTAAACTTGATAAGAATGGATATGGCCTAAAATATTGGAATTGACACCAAAG--GGTTCACCGTATAGCGTGGGCCTTGACGTTCGGAGAGATTCCTAATGGTCTCGTCGTTAGACATAAATGTGATAACCCTAAGTGCTTTAAGATAGAACATTTGGAGTTAGGCACGGCTAAGGATAATAATGACGAT 
fPS-86          CGGTGGTCTACAATATGCGTCACAAACACTGGACGATATGGAGTACCAACGTAAGGAGCTGGCAGAACTCGACAAGGAGTAAACTATGTGTGCCACAAAGAATCCTTATGAGATTACCGAGATACTTAAAGCCAACTCTAAAGAAGCTGGTGACTGTGTAGAGTGGACTGGTAAACTTGATAAGAATGGATATGGCCTAAAATATTGGAATTGACACCAAAG--GGTTCACCGTATAGCGTGGGCCTTGACGTTCGGAGAGATTCCTAATGGTCTCGTCGTTAGACATAAATGTGATAACCCTAAGTGCTTTAAGATAGAACATTTGGAGTTAGGCACGGCTAAGGATAATAATGACGAT 
fPS-53          CGGTGGTCTACAATATGCGTCACAAACACTGGACGATATGGAGTACCAACGTAAGGAGCTGGCAGAACTCGACAAGGAGTAAACTATGCGTGCCACAAAGAATCCTTATGAGATTACCGAGATACTTAAAGCCAACTCTAAAGAAGCTGGTGACTGTGTAGAGTGAACTGGTAAACTTGATAAGAATGGATATGGCCTAAAATATTGGAATGGACACCAAAG--GGTTCACCGTATAGCGTGGGCCTTGACGTTCGGAGAGATTCCTAATGGTCTCGTCGTTAGACATAAATGTGATAACCCTAAGTGCTTTAAGATAGAACATTTGGAGTTAGGCACGGCTAAGGATAATAATGACGAT 
fPS-85          CGGTGGTCTACAATATGCGTCACAAACACTGGACGATATGGAGTACCAACGTAAGGAGCTGGCAGAACTCGACAAGGAGTAAACTATGCGTGCCACAAAGAATCCTTATGAGATTACCGAGATACTTAAAGCCAACTCTAAAGAAGCTGGTGACTGTGTAGAGTGAACTGGTAAACTTGATAAGAATGGATATGGCCTAAAATATTGGAATGGACACCAAAG--GGTTCACCGTATAGCGTGGGCCTTGACGTTCGGAGAGATTCCTAATGGTCTCGTCGTTAGACATAAATGTGATAACCCTAAGTGCTTTAAGATAGAACATTTGGAGTTAGGCACGGCTAAGGATAATAATGACGAT 
fPS-89          CGGTGGTCTACAATATGCGTCACAAACACTGGACGATATGGAGTACCAACGTAAGGAGCTGGCAGAACTCGACAAGGAGTAAACTATGCGTGCCACAAAGAATCCTTATGAGATTACCGAGATACTTAAAGCCAACTCTAAAGAAGCTGGTGACTGTGTAGAGTGAACTGGTAAACTTGATAAGAATGGATATGGCCTAAAATATTGGAATGGACACCAAAG--GGTTCACCGTATAGCGTGGGCCTTGACGTTCGGAGAGATTCCTAATGGTCTCGTCGTTAGACATAAATGTGATAACCCTAAGTGCTTTAAGATAGAACATTTGGAGTTAGGCACGGCTAAGGATAATAATGACGAT 
fPS-54-ocr      TGGTGGTCTACAATATGCGTCACAAACACTGGACGACATGGAGTACCAACGTAAGGAGCTGGCAGAACTCGACAAGGAGTAAACTATGCGTGCCACAAAGAATCCTTATGAGATTACCGAGATACTTAAAGCCAACTCTAAAGAAGCTGGTGACTGTGTAGAGTGGACTGGTAAACTTGATAAGAATGGATATGGCCTAAAATATTGGAATGGACACCAAAGGGGGTTCACCGTATAGCGTGGGCCTTGACGTTCGGAGAGATTCCTAATGGTCTCGTCGTTAGACATAAATGTGATAACCCTAAGTGCTTTAAGATAGAACATTTGGAGTTAGGCACGGCTAAGGATAATAATGACGAT 
fPS-59          CGGTGGTCTACAATATGCGTCACAAACACTGGACGATATGGAGTACCAACGTAAGGAGCTGGCAGAACTCGACAAG-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 
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fPS-50          AAGATGAAAAGAGGCCGTGGAGTGTTTCCTAAAGGGGAACATCATGGCATGAGTAAACTAACGGAATCAGATGTGATAGAGATTAAGAAACTATT-AGCGTCTGGTATACATTCACAAACGGCAATAGCCAAATCCTATGGTGTGAACTCATCCCAGATTAGCTATATAAAGTCTGGCAAGTATTGGAGCCACATAATCATATGATTTTAAGGAGGTATTTATCTGCTGGTCACCGAAGATAAAAACACCGTCAGTAGACACCAACCAGATTCGGGCAGTAGACCCAGCGCCTCTCACAGAGGAACCTAAAGGTATTCTGTTTGGTGGGGACGATGAGAAAACCACCAATGACTCTGGGG 
fPS-52          AAGATGAAAAGAGGCCGTGGAGTGTTTCCTAAAGGGGAACATCATGGCATGAGTAAACTAACGGAATCAGATGTGATAGAGATTAAGAAACTATT-AGCGTCTGGTATACATTCACAAACGGCAATAGCCAAATCCTATGGTGTGAACTCATCCCAGATTAGCTATATAAAGTCTGGCAAGTATTGGAGCCACATAATCATATGATTTTAAGGAGGTATTTATCTGCTGGTCACCGAAGATAAAAACACCGTCAGTAGACACCAACCAGATTCGGGCAGTAGACCCAGCGCCTCTCACAGAGGAACCTAAAGGTATTCTGTTTGGTGGGGACGATGAGAAAACCACCAATGACTCTGGGG 
fPS-21          AAGATGAAAAGAGGCCGTGGAGTGTTTCCTAAAGGGGAACATCATGGCATGAGTAAACTAACGGAATCAGATGTGATAGAGATTAAGAAACTATTCAGCGTCTGGTATACATTCACAAACGGCAATAGCCAAATCATATAGCGTGAATCAGTCACATATAAGTGGAATCAAGACAGGAAGGTTCTGGAGTCACATAACTATATGATTTTAAGGAGGTTTCTTTGTGTTGGAGCCCGAAAATCAAGACCCCATCAGTAGACACTAACCAGATTCGCGCAGTAGACCCAGCGCCTCTCACAGAGGAACCTAAAGGTATTCTGTTTGGTGGGGACGATGAGAAAACCACCAATGACTCTGGGG 
fPS-16          AAGATGAAAAGAGGCCGTGGAGTGTTTCCTAAAGGGGAACATCATGGCATGAGTAAACTAACGGAATCAGATGTGATAGAGATTAAGAAACTATTCAGCGTCTGGTATACATTCACAAACGGCAATAGCCAAATCATATAGCGTGAATCAGTCACATATAAGTGGAATCAAGACAGGAAGGTTCTGGAGTCACATAACTATATGATTTTAAGGAGGTTTCTTTGTGTTGGAGCCCGAAAATCAAGACCCCATCAGTAGACACTAACCAGATTCGCGCAGTAGACCCAGCGCCTCTCACAGAGGAACCTAAAGGTATTCTGTTTGGTGGGGACGATGAGAAAACCACCAATGACTCTGGGG 
fPS-9           AAGATGAAAAGAGGCCGTGGAGTGTTTCCTAAAGGGGAACATCATGGCATGAGTAAACTAACGGAATCAGATGTGATAGAGATTAAGAAACTATTCAGCGTCTGGTATACATTCACAAACGGCAATAGCCAAATCATATAGCGTGAATCAGTCACATATAAGTGGAATCAAGACAGGAAGGTTCTGGAGTCACATAACTATATGATTTTAAGGAGGTTTCTTTGTGTTGGAGCCCGAAAATCAAGACCCCATCAGTAGACACTAACCAGATTCGCGCAGTAGACCCAGCGCCTCTCACAGAGGAACCTAAAGGTATTCTGTTTGGTGGGGACGATGAGAAAACCACCAATGACTCTGGGG 
fPS-64          AAGATGAAAAGAGGCCGTGGAGTGTTTCCTAAAGGGGAACATCATGGCATGAGTAAACTAACGGAATCAGATGTGATAGAGATTAAGAAACTATTCAGCGTCTGGTATACATTCACAAACGGCAATAGCCAAATCATATAGCGTGAATCAGTCACATATAAGTGGAATCAAGACAGGAAGGTTCTGGAGTCACATAACTATATGATTTTAAGGAGGTTTCTTTGTGTTGGAGCCCGAAAATCAAGACCCCATCAGTAGACACTAACCAGATTCGCGCAGTAGACCCAGCGCCTCTCACAGAGGAACCTAAAGGTATTCTGTTTGGTGGGGACGATGAGAAAACCACCAATGACTCTGGGG 
fPS-10          AAGATGAAAAGAGGCCGTGGAGTGTTTCCTAAAGGGGAACATCATGGCATGAGTAAACTAACGGAATCAGATGTGATAGAGATTAAGAAACTATT-AGCGTCTGGTATACATTCACAAACGGCAATAGCCAAATCATATAGCGTGAATCAGTCACATATAAGTGGAATCAAGACAGGAAGGTTCTGGAGTCACATAACTATATGATTTTAAGGAGGTTTCTTTGTGTTGGAGCCCGAAAATCAAGACCCCATCAGTAGACACTAACCAGATTCGCGCAGTAGACCCAGCGCCTCTCACAGAGGAACCTAAAGGTATTCTGTTTGGTGGGGACGATGAGAAAACCACCAATGACTCTGGGG 
fPS-26          AAGATGAAAAGAGGCCGTGGAGTGTTTCCTAAAGGGGAACATCATGGCATGAGTAAACTAACGGAATCAGATGTGATAGAGATTAAGAAACTATTCAGCGTCTGGTATACATTCACAAACGGCAATAGCCAAATCATATAGCGTGAATCAGTCACATATAAGTGGAATCAAGACAGGAAGGTTCTGGAGTCACATAACTATATGATTTTAAGGAGGTTTCTTTGTGTTGGAGCCCGAAAATCAAGACCCCATCAGTAGACACTAACCAGATTCGCGCAGTAGACCCAGCGCCTCTCACAGAGGAACCTAAAGGTATTCTGTTTGGTGGGGACGATGAGAAAACCACCAATGACTCTGGGG 
fPS-19          AAGATGAAAAGAGGCCGTGGAGTGTTTCCTAAAGGGGAACATCATGGCATGAGTAAACTAACGGAATCAGATGTGATAGAGATTAAGAAACTATTCAGCGTCTGGTATACATTCACAAACGGCAATAGCCAAATCATATAGCGTGAATCAGTCACATATAAGTGGAATCAAGACAGGAAGGTTCTGGAGTCACATAACTATATGATTTTAAGGAGGTTTCTTTGTGTTGGAGCCCGAAAATCAAGACCCCATCAGTAGACACTAACCAGATTCGCGCAGTAGACCCAGCGCCTCTCACAGAGGAACCTAAAGGTATTCTGTTTGGTGGGGACGATGAGAAAACCACCAATGACTCTGGGG 
fPS-7           AAGATGAAAAGAGGCCGTGGAGTGTTTCCTAAAGGGGAACATCATGGCATGAGTAAACTAACGGAATCAGATGTGATAGAGATTAAGAAACTATTCAGCGTCTGGTATACATTCACAAACGGCAATAGCCAAATCATATAGCGTGAATCAGTCACATATAAGTGGAATCAAGACAGGAAGGTTCTGGAGTCACATAACTATATGATTTTAAGGAGGTTTCTTTGTGTTGGAGCCCGAAAATCAAGACCCCATCAGTAGACACTAACCAGATTCGCGCAGTAGACCCAGCGCCTCTCACAGAGGAACCTAAAGGTATTCTGTTTGGTGGGGACGATGAGAAAACCACCAATGACTCTGGGG 
fPS-86          AAGATGAAAAGAGGCCGTGGAGTGTTTCCTAAAGGGGAACATCATGGCATGAGTAAACTAACGGAATCAGATGTGATAGAGATTAAGAAACTATTCAGCGTCTGGTATACATTCACAAACGGCAATAGCCAAATCATATAGCGTGAATCAGTCACATATAAGTGGAATCAAGACAGGAAGGTTCTGGAGTCACATAACTATATGATTTTAAGGAGGTTTCTTTGTGTTGGAGCCCGAAAATCAAGACCCCATCAGTAGACACTAACCAGATTCGCGCAGTAGACCCTGCGCCTCTCACAGAGGAACCTAAAGGTATTCTGTTTGGTGGGGACGATGAGAAAACCACCAATGACTCTGGGG 
fPS-53          AAGATGAAAAGAGGCCGTGGAGAGTTTCCTAAAGGGGAACATCATGGCATGAGTAAACTAACGGAATCAGATGTGATAGAGATTAAGAAACTATT-AGCGTCTGGTATACATTCACAAACGGCAATAGCCAAATCCTATGGTGTGAACTCATCCCAGATCAGCTATATAAAGTCTGGCAAGTATTGGAGCCACATAATCATATGATTTTAAGGAGGTATTTATCTGCTGGTCACCGAAGATAAAAACACCGTCAGTAGACACCAACCAGATTCGGGCAGTAGACCCAGCGCCTCTCACAGAGGAACCTAAAGGTATTCTGTTTGGTGGGGACGACGATAAAACTACCAATGACTCTGGGG 
fPS-85          AAGATGAAAAGAGGCCGTGGAGAGTTTCCTAAAGGGGAACATCATGGCATGAGTAAACTAACGGAATCAGATGTGATAGAGATTAAGAAACTATT-AGCGTCTGGTATACATTCACAAACGGCAATAGCCAAATCCTATGGTGTGAACTCATCCCAGATCAGCTATATAAAGTCTGGCAAGTATTGGAGCCACATAATCATATGATTTTAAGGAGGTATTTATCTGCTGGTCACCGAAGATAAAAACACCGTCAGTAGACACCAACCAGATTCGGGCAGTAGACCCAGCGCCTCTCACAGAGGAACCTAAAGGTATTCTGTTTGGTGGGGACGACGATAAAACTACCAATGACTCTGGGG 
fPS-89          AAGATGAAAAGAGGCCGTGGAGAGTTTCCTAAAGGGGAACATCATGGCATGAGTAAACTAACGGAATCAGATGTGATAGAGATTAAGAAACTATT-AGCGTCTGGTATACATTCACAAACGGCAATAGCCAAATCCTATGGTGTGAACTCATCCCAGATCAGCTATATAAAGTCTGGCAAGTATTGGAGCCACATAATCATATGATTTTAAGGAGGTATTTATCTGCTGGTCACCGAAGATAAAAACACCGTCAGTAGACACCAACCAGATTCGGGCAGTAGACCCAGCGCCTCTCACAGAGGAACCTAAAGGTATTCTGTTTGGTGGGGACGACGATAAAACTACCAATGACTCTGGGG 
fPS-54-ocr      AAGATGAAAAGAGGCCGTGGAGTGTTTCCTAAAGGGGAACATCATGGCATGAGTAAACTAACGGAATCAGATGTGATAGAGATTAAGAAACTATT-AGCGTCTGGTATACATTCACAAACGGCAATAGCCAAATCCTATGGTGTGAACTCATCCCAGATTAGCTATATAAAGTCTGGCAAGTATTGGAGCCACATAATCATATGATTTTAAGGAGGTATTTATCTGCTGGTCACCGAAGATAAAAACACCGTCAGTAGACACCAACCAGATTCGGGCAGTAGACCCAGCGCCTCTCACAGAGGAACCGAAAGGTGTACTGTTTGGTGGTGACGATGAGAGCAAGACCGATGAGTCAGGCG 
fPS-59          --------------------------------------------------GAGTAAACTAACGGAATCAGATGTGATAGAGATTAAGAAACTATT-AGCGTCTGGTATACATTCACAAACGGCAATAGCCAAATCCTATGGTGTGAACTCATCCCAGATTAGCTATATAAAGTCTGGCAAGTATTGGAGCCACATAATCATATGATTTTAAGGAGGTATTTATCTGCTGGTCACCGAAGATAAAAACACCGTCAGTAGACACCAACCAGATTCGGGCAGTAGACCCAGCGCCTCTCACAGAGGAACCTAAAGGTGTCCTGTTTGGTGGGGACGATGCGAAAACCACCAATGACTCTGGGG 
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fPS-50          AATCCACGAGTGGTCGCAAGTCTCTAAAGGTTGCTAAGGATAACTCTGTGAGTAACTCTAAGAGCGGTGATGCCCCAAAAGCGGTAAGCCCCAAGTCTGCTATCCGCAAATCATTTACACCTAAACGTTAACATAAGGAGAATCATCATGGGATTAAGGAAGACTTTTAAGAAAGTTATCAAGGCTGTCACTAAGCCAGTTGTAGGTATTATTGGTGGTGCTCTGGGTAAAGCTCCAGACGTCCAACCTCCAGACATCCAA------GCCGCATCCGCTCAGGTAATTGAGCCACCTACTAAGGACAAGGCAGATACAGACGACGAGGCGTTGACTGAATCAGGCAAGAAGAAAGCTGCA 
fPS-52          AATCCACGAGTGGTCGCAAGTCTCTAAAGGTTGCTAAGGATAACTCTGTGAGTAACTCTAAGAGCGGTGATGCCCCAAAAGCGGTAAGCCCCAAGTCTGCTATCCGCAAATCATTTACACCTAAACGTTAACATAAGGAGAATCATCATGGGATTAAGGAAGACTTTTAAGAAAGTTATCAAGGCTGTCACTAAGCCAGTTGTAGGTATTATTGGTGGTGCTCTGGGTAAAGCTCCAGACGTCCAACCTCCAGACATCCAA------GCCCCATCCGCTCAGGTAATTGAGCCACCTACTAAGGACAAGGCAGATACAGACGACGAGGCGTTGACTGAATCAGGCAAGAAGAAAGCTGCA 
fPS-21          AATCCACGAGTGGTCGCAAGTCTCTAAAGGTTGCTAAGGATAACTCTGTGAGTAACTCTAAGAGCGGTGATGCCCCAAAAGCGGTAAGCCCCAAGTCTGCTATCCGCAAATCATTTACACCTAAACGTTAACATAAGGAGAATCATCATGGGACTCAGGAAGATTGTTAAGAAAGCTATCAAGGCTGTCACTAAGCCAGTTGTAGGTATTATTGGTGGTGCTCTGGGTAAAGCTCCAGACATGCAAGCACCAGACGCTCCAGCACCGGCCCCAGCCGCTCAGGTAATTGAGCCACCTACTAAGGACAAGGCAGATACAGACGACGGGGCACTGACTGAATCAGGTAAGAAGAAAGCTGCA 
fPS-16          AATCCACGAGTGGTCGCAAGTCTCTAAAGGTTGCTAAGGATAACTCTGTGAGTAACTCTAAGAGCGGTGATGCCCCAAAAGCGGTAAGCCCCAAGTCTGCTATCCGCAAATCATTTACACCTAAACGTTAACATAAGGAGAATCATCATGGGACTCAGGAAGATTGTTAAGAAAGCTATCAAGGCTGTCACTAAGCCAGTTGTAGGTATTATTGGTGGTGCTCTGGGTAAAGCTCCAGACATGCAAGCACCAGACGCTCCAGCACCGGCCCCAGCCGCTCAGGTAATTGAGCCACCTACTAAGGACAAGGCAGATACAGACGACGGGGCACTGACTGAATCAGGTAAGAAGAAAGCTGCA 
fPS-9           AATCCACGAGTGGTCGCAAGTCTCTAAAGGTTGCTAAGGATAACTCTGTGAGTAACTCTAAGAGCGGTGATGCCCCAAAAGCGGTAAGCCCCAAGTCTGCTATCCGCAAATCATTTACACCTAAACGTTAACATAAGGAGAATCATCATGGGACTCAGGAAGATTGTTAAGAAAGCTATCAAGGCTGTCACTAAGCCAGTTGTAGGTATTATTGGTGGTGCTCTGGGTAAAGCTCCAGACATGCAAGCACCAGACGCTCCAGCACCGGCCCCAGCCGCTCAGGTAATTGAGCCACCTACTAAGGACAAGGCAGATACAGACGACGGGGCACTGACTGAATCAGGTAAGAAGAAAGCTGCA 
fPS-64          AATCCACGAGTGGTCGCAAGTCTCTAAAGGTTGCTAAGGATAACTCTGTGAGTAACTCTAAGAGCGGTGATGCCCCAAAAGCGGTAAGCCCCAAGTCTGCTATCCGCAAATCATTTACACCTAAACGTTAACATAAGGAGAATCATCATGGGACTCAGGAAGATTGTTAAGAAAGCTATCAAGGCTGTCACTAAGCCAGTTGTAGGTATTATTGGTGGTGCTCTGGGTAAAGCTCCAGACATGCAAGCACCAGACGCTCCAGCACCGGCCCCAGCCGCTCAGGTAATTGAGCCACCTACTAAGGACAAGGCAGATACAGACGACGGGGCACTGACTGAATCAGGTAAGAAGAAAGCTGCA 
fPS-10          AATCCACGAGTGGTCGCAAGTCTCTAAAGGTTGCTAAGGATAACTCTGTGAGTAACTCTAAGAGCGGTGATGCCCCAAAAGCGGTAAGCCCCAAGTCTGCTATCCGCAAATCATTTACACCTAAACGTTAACATAAGGAGAATCATCATGGGACTCAGGAAGATTGTTAAGAAAGCTATCAAGGCTGTCACTAAGCCAGTTGTAGGTATTATTGGTGGTGCTCTGGGTAAAGCTCCAGACATGCAAGCACCAGACGCTCCAGCACCGGCCCCAGCCGCTCAGGTAATTGAGCCACCTACTAAGGACAAGGCAGATACAGACGACGGGGCACTGACTGAATCAGGTAAGAAGAAAGCTGCA 
fPS-26          AATCCACGAGTGGTCGCAAGTCTCTAAAGGTTGCTAAGGATAACTCTGTGAGTAACTCTAAGAGCGGTGATGCCCCAAAAGCGGTAAGCCCCAAGTCTGCTATCCGCAAATCATTTACACCTAAACGTTAACATAAGGAGAATCATCATGGGACTCAGGAAGATTGTTAAGAAAGCTATCAAGGCTGTCACTAAGCCAGTTGTAGGTATTATTGGTGGTGCTCTGGGTAAAGCTCCAGACATGCAAGCACCAGACGCTCCAGCACCGGCCCCAGCCGCTCAGGTAATTGAGCCACCTACTAAGGACAAGGCAGATACAGACGACGGGGCACTGACTGAATCAGGTAAGAAGAAAGCTGCA 
fPS-19          AATCCACGAGTGGTCGCAAGTCTCTAAAGGTTGCTAAGGATAACTCTGTGAGTAACTCTAAGAGCGGTGATGCCCCAAAAGCGGTAAGCCCCAAGTCTGCTATCCGCAAATCATTTACACCTAAACGTTAACATAAGGAGAATCATCATGGGACTCAGGAAGATTGTTAAGAAAGCTATCAAGGCTGTCACTAAGCCAGTTGTAGGTATTATTGGTGGTGCTCTGGGTAAAGCTCCAGACATGCAAGCACCAGACGCTCCAGCACCGGCCCCAGCCGCTCAGGTAATTGAGCCACCTACTAAGGACAAGGCAGATACAGACGACGGGGCACTGACTGAATCAGGTAAGAAGAAAGCTGCA 
fPS-7           AATCCACGAGTGGTCGCAAGTCTCTAAAGGTTGCTAAGGATAACTCTGTGAGTAACTCTAAGAGCGGTGATGCCCCAAAAGCGGTAAGCCCCAAGTCTGCTATCCGCAAATCATTTACACCTAAACGTTAACATAAGGAGAATCATCATGGGACTCAGGAAGATTGTTAAGAAAGCTATCAAGGCTGTCACTAAGCCAGTTGTAGGTATTATTGGTGGTGCTCTGGGTAAAGCTCCAGACATGCAAGCACCAGACGCTCCAGCACCGGCCCCAGCCGCTCAGGTAATTGAGCCACCTACTAAGGACAAGGCAGATACAGACGACGGGGCACTGACTGAATCAGGTAAGAAGAAAGCTGCA 
fPS-86          AATCCACGAGTGGTCGCAAGTCTCTAAAGGTTGCTAAGGATAACTCTGTGAGTAACTATAAGAGCGGTGATGCCCCAAAAGCGGTAAGCCCCAAGTCTGCTATCCGCAAATCATTTACACCTAAACGTTAACATAAGGAGAATCATCATGGGACTCAGGAAGATTGTTAAGAAAGCTATCAAGGCTGTCACTAAGCCAGTTGTAGGTATTATTGGTGGTGCTCTGGGTAAAGCTCCAGACATGCAAGCACCAGACGCTCCAGCACCGGCCCCAGCCGCTCAGGTAATTGAGCCACCTACTAAGGACAAGGCAGATACAGACGACGGGGCACTGACTGAATCAGGTAAGAAGAAAGCTGCA 
fPS-53          AATCCACGAGTGGTCGCAAGTCCTTAAAGATTGCTAAGGATAACTCTGTGAGTAACTCTAAGAGTGTGGATGCCCCAAAAGCGGTAAACCCTAAGTCTGCTATTCGCAAATCATTTACATCTAAACGTTAACATAAGGAGAATCATCATGGGATTAAGGAAGGTTTTTAAGAAGGCTATCAAGGCTGTCACTAAGCCAGTTGGAGGTATTATTGGTGGTGTTCTGGGTAAAGCTCCAGACGTCCCAACTCCAGACATCCAA------GCCGCAGCCGCTCAGGTAATTGAGCCACCTACTAAGGACAAGGCAGATACTGACGACGAGGCACTGACTGAATCAGGTAAGAAGAAAGCTGCA 
fPS-85          AATCCACGAGTGGTCGCAAGTCCTTAAAGATTGCTAAGGATAACTCTGTGAGTAACTCTAAGAGTGTGGATGCCCCAAAAGCGGTAAACCCTAAGTCTGCTATTCGCAAATCATTTACATCTAAACGTTAACATAAGGAGAATCATCATGGGATTAAGGAAGGTTTTTAAGAAGGCTATCAAGGCTGTCACTAAGCCAGTTGGAGGTATTATTGGTGGTGTTCTGGGTAAAGCTCCAGACGTCCCAACTCCAGACATCCAA------GCCGCAGCCGCTCAGGTAATTGAGCCACCTACTAAGGACAAGGCAGATACTGACGACGAGGCACTGACTGAATCAGGTAAGAAGAAAGCTGCA 
fPS-89          AATCCACGAGTGGTCGCAAGTCCTTAAAGATTGCTAAGGATAACTCTGTGAGTAACTCTAAGAGTGTGGATGCCCCAAAAGCGGTAAACCCTAAGTCTGCTATTCGCAAATCATTTACATCTAAACGTTAACATAAGGAGAATCATCATGGGATTAAGGAAGGTTTTTAAGAAGGCTATCAAGGCTGTCACTAAGCCAGTTGGAGGTATTATTGGTGGTGTTCTGGGTAAAGCTCCAGACGTCCCAACTCCAGACATCCAA------GCCGCAGCCGCTCAGGTAATTGAGCCACCTACTAAGGACAAGGCAGATACTGACGACGAGGCACTGACTGAATCAGGTAAGAAGAAAGCTGCA 
fPS-54-ocr      CTTATACAAGTGGTCGCAAGTCATTAAAGATTGCCAAGGATAACTCTGTGAGTAACTCTAAGAGCGGTGATACCACAAAAGCGGTAAGCCCTAAGTCTGCTATCCGCAAATCATTTACACCTAAACGTTAACATAAGGAGAATCATCATGGGATTCGGGAAGATTTTTAAGAAAGCTATCAAGGCTGTCACTAAGCCAGTTGCAGGTATTATTGGTGGTGCTCTGGGTAAAGCTCCAGACATGCAA---------------------GCCCCTGACGCTCAGGTAATTGAGCCACCTACTAAGGACAAGGCAGATACTGATGACGAGGCTCTGACTGAATCAGGTAAGAAGAAAGCTGCG 
fPS-59          AATCCACAAGTGGCCGCAAGTCATTAAAGATTGCCAAGGATAACTCTGTGAGTAACTCTAAGAGCGGTGATGCCCCAAAAGCGGTAAGCCCTAAGTCTGCTATCCGCAAATCATTTACACCTAAACGTTAACATAAGGAGAATCATCATGGGACTCAGGAAGATTGTTAAGAAAGCTATCAAGGCTGTCACTAAGCCAGTTGAAGGTATTATTGCTGGTGCTCTGGGTAAAGCTCCAGACATGCAAGCTCCAGACATGCAA------GCCCCAGCCGCTCAGGTAATTGAGCCACCTACTAAGGACAAGGCAGATACTGACGACGAGGCACTGACTGAATCAGGTAAGAAGAAAGCTGCA 
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fPS-50          CGTGGTGGTAAGAAGTCTCTAAGTGTCGCTCGTAGTTCTGGCGGGGGTATAAATATATGAGTGCGTGCGTAATCTGGTCTGGTGCGAAACTTGATGGAGGTTACGGAATCACTCGATACGAAGGTCGCACACAAACGGCACATCGAGTTGCTTACAAGAAGGTCAACGGGGATATTCCAAAAGGTATGGTAATTATGCACTTATGTGATAATCCATCCTGCGTTAATCCGAAACACCTCAAGTTAGGCACTCAGGCACAGAATCGTCAGGATTGCGTTTCTAAGGGGAGGGCGAACGTTTCGCTTGGTGAGGCCCACTACAATTCTAAGTTGACGGCTGCACTTGTGTTAGAAATTCGCT 
fPS-52          CGTGGTGGTAAGAAGTCTCTAAGTGTCGCTCGTAGTTCTGGCGGGGGTATAAATATATGAGTGCGTGCGTAATCTGGTCTGGTGCGAAACTTGATGGAGGTTACGGAATCACTCGATACGAAGGTCGCACACAAACGGCACATCGAGTTGCTTACAAGAAGGTCAACGGGGATATTCCAAAAGGTATGGTAATTATGCACTTATGTGATAATCCATCCTGCGTTAATCCGAAACACCTCAAGTTAGGCACTCAGGCACAGAATCGTCAGGATTGCGTTTCTAAGGGGAGGGCGAACGTTTCGCTTGGTGAGGCCCACTACAATTCTAAGTTGACGGCTGCACTTGTGTTAGAAATTCGCT 
fPS-21          CGTGGTGGGAAGAAGTCTCTAAGTGTCGCTCGTAGTTCTGGTGGGGGTATAAATATATGAGTGCGTGCGTAATCTGGTCTGGTGCGAAACTTGATGGAGGTTACGGAATAACTCGATATGAAGGTCGCACACAAACGGCACATCGAGTCGCTTACAAGAAGGTCAACGGGGATATTCCAAAAGGCATGGTAATTATGCACTTATGTGATAATCCATCCTGCGTTAATCCGGAACACCTCAAGTTAGGCACTCAGGCACAGAATCGTCAGGATTGCGTTTCTAAGGGGAGGGCGAACGTTTCGCTTGGTGAGGCCCACTACAATTCTAAATTGACGGCTGCACTTGTGTTAGAAATTCGCT 
fPS-16          CGTGGTGGGAAGAAGTCTCTAAGTGTCGCTCGTAGTTCTGGTGGGGGTATAAATATATGAGTGCGTGCGTAATCTGGTCTGGTGCGAAACTTGATGGAGGTTACGGAATAACTCGATATGAAGGTCGCACACAAACGGCACATCGAGTCGCTTACAAGAAGGTCAACGGGGATATTCCAAAAGGCATGGTAATTATGCACTTATGTGATAATCCATCCTGCGTTAATCCGGAACACCTCAAGTTAGGCACTCAGGCACAGAATCGTCAGGATTGCGTTTCTAAGGGGAGGGCGAACGTTTCGCTTGGTGAGGCCCACTACAATTCTAAATTGACGGCTGCACTTGTGTTAGAAACTCGCT 
fPS-9           CGTGGTGGGAAGAAGTCTCTAAGTGTCGCTCGTAGTTCTGGTGGGGGTATAAATATATGAGTGCGTGCGTAATCTGGTCTGGTGCGAAACTTGATGGAGGTTACGGAATAACTCGATATGAAGGTCGCACACAAACGGCACATCGAGTCGCTTACAAGAAGGTCAACGGGGATATTCCAAAAGGCATGGTAATTATGCACTTATGTGATAATCCATCCTGCGTTAATCCGGAACACCTCAAGTTAGGCACTCAGGCACAGAATCGTCAGGATTGCGTTTCTAAGGGGAGGGCGAACGTTTCGCTTGGTGAGGCCCACTACAATTCTAAATTGACGGCTGCACTTGTGTTAGAAATTCGCT 
fPS-64          CGTGGTGGGAAGAAGTCTCTAAGTGTCGCTCGTAGTTCTGGTGGGGGTATAAATATATGAGTGCGTGCGTAATCTGGTCTGGTGCGAAACTTGATGGAGGTTACGGAATAACTCGATATGAAGGTCGCACACAAACGGCACATCGAGTCGCTTACAAGAAGGTCAACGGGGATATTCCAAAAGGCATGGTAATTATGCACTTATGTGATAATCCATCCTGCGTTAATCCGGAACACCTCAAGTTAGGCACTCAGGCACAGAATCGTCAGGATTGCGTTTCTAAGGGGAGGGCGAACGTTTCGCTTGGTGAGGCCCACTACAATTCTAAATTGACGGCTGCACTTGTGTTAGAAATTCGCT 
fPS-10          CGTGGTGGGAAGAAGTCTCTAAGTGTCGCTCGTAGTTCTGGTGGGGGTATAAATATATGAGTGCGTGCGTAATCTGGTCTGGTGCGAAACTTGATGGAGGTTACGGAATAACTCGATATGAAGGTCGCACACAAACGGCACATCGAGTCGCTTACAAGAAGGTCAACGGGGATATTCCAAAAGGCATGGTAATTATGCACTTATGTGATAATCCATCCTGCGTTAATCCGGAACACCTCAAGTTAGGCACTCAGGCACAGAATCGTCAGGATTGCGTTTCTAAGGGGAGGGCGAACGTTTCGCTTGGTGAGGCCCACTACAATTCTAAATTGACGGCTGCACTTGTGTTAGAAATTCGCT 
fPS-26          CGTGGTGGGAAGAAGTCTCTAAGTGTCGCTCGTAGTTCTGGTGGGGGTATAAATATATGAGTGCGTGCGTAATCTGGTCTGGTGCGAAACTTGATGGAGGTTACGGAATAACTCGATATGAAGGTCGCACACAAACGGCACATCGAGTCGCTTACAAGAAGGTCAACGGGGATATTCCAAAAGGCATGGTAATTATGCACTTATGTGATAATCCATCCTGCGTTAATCCGGAACACCTCAAGTTAGGCACTCAGGCACAGAATCGTCAGGATTGCGTTTCTAAGGGGAGGGCGAACGTTTCGCTTGGTGAGGCCCACTACAATTCTAAATTGACGGCTGCACTTGTGTTAGAAATTCGCT 
fPS-19          CGTGGTGGGAAGAAGTCTCTAAGTGTCGCTCGTAGTTCTGGTGGGGGTATAAATATATGAGTGCGTGCGTAATCTGGTCTGGTGCGAAACTTGATGGAGGTTACGGAATAACTCGATATGAAGGTCGCACACAAACGGCACATCGAGTCGCTTACAAGAAGGTCAACGGGGATATTCCAAAAGGCATGGTAATTATGCACTTATGTGATAATCCATCCTGCGTTAATCCGGAACACCTCAAGTTAGGCACTCAGGCACAGAATCGTCAGGATTGCGTTTCTAAGGGGAGGGCGAACGTTTCGCTTGGTGAGGCCCACTACAATTCTAAATTGACGGCTGCACTTGTGTTAGAAATTCGCT 
fPS-7           CGTGGTGGGAAGAAGTCTCTAAGTGTCGCTCGTAGTTCTGGTGGGGGTATAAATATATGAGTGCGTGCGTAATCTGGTCTGGTGCGAAACTTGATGGAGGTTACGGAATAACTCGATATGAAGGTCGCACACAAACGGCACATCGAGTCGCTTACAAGAAGGTCAACGGGGATATTCCAAAAGGCATGGTAATTATGCACTTATGTGATAATCCATCCTGCGTTAATCCGGAACACCTCAAGTTAGGCACTCAGGCACAGAATCGTCAGGATTGCGTTTCTAAGGGGAGGGCGAACGTTTCGCTTGGTGAGGCCCACTACAATTCTAAATTGACGGCTGCACTTGTGTTAGAAATTCGCT 
fPS-86          CGTGGTGGGAAGAAGTCTCTAAGTGTCGCTCGTAGTTCTGGTGGGGGTATAAATATATGAGTGCGTGCGTAATCTGGTCTGGTGCGAAACTTGATGGAGGTTACGGAATAACTCGATATGAAGGTCGCACACAAACGGCACATCGAGTCGCTTACAAGAAGGTCAACGGGGATATTCCAAAAGGCATGGTAATTATGCACTTATGTGATAATCCATCCTGCGTTAATCCGGAACACCTCAAGTTAGGCACTCAGGCACAGAATCGTCAGGATTGCGTTTCTAAGGGGAGGGCGAACGTTTCGCTTGGTGAGGCCCACTACAATTCTAAATTGACGGCTGCACTTGTGTTAGAAATTCGCT 
fPS-53          CGTGGTGGGAAGAAGTCTCTAAGTGTCGCTCGTAGTTCTGGCGGGGGTATAAATATATGAGTGCGTGCGTAATCTGGTCTGGTGCGAAACTTGATGGAGGTTACGGAATCACTCGATACGAAGGTCGCACACAAACGGCACATCGAGTTGCTTACAAGAAGGTCAACGGGGATATTCCAAAAGGTATGGTAATTATGCGCTTATGTGATAATCCATCCTGCGTTAATCCGAAACACCTCAAGTTAGGCACTCAGGCACAGAATCGTCAGGATTGCGTTTCTAAGGGGAGGGCGAACGTTTCGCTTGGTGAGGCCCACTACAATTCTAAGTTGACGGCTGCACTTGTGTTAGAAATTCGCT 
fPS-85          CGTGGTGGGAAGAAGTCTCTAAGTGTCGCTCGTAGTTCTGGCGGGGGTATAAATATATGAGTGCGTGCGTAATCTGGTCTGGTGCGAAACTTGATGGAGGTTACGGAATCACTCGATACGAAGGTCGCACACAAACGGCACATCGAGTTGCTTACAAGAAGGTCAACGGGGATATTCCAAAAGGTATGGTAATTATGCGCTTATGTGATAATCCATCCTGCGTTAATCCGAAACACCTCAAGTTAGGCACTCAGGCACAGAATCGTCAGGATTGCGTTTCTAAGGGGAGGGCGAACGTTTCGCTTGGTGAGGCCCACTACAATTCTAAGTTGACGGCTGCACTTGTGTTAGAAATTCGCT 
fPS-89          CGTGGTGGGAAGAAGTCTCTAAGTGTCGCTCGTAGTTCTGGCGGGGGTATAAATATATGAGTGCGTGCGTAATCTGGTCTGGTGCGAAACTTGATGGAGGTTACGGAATCACTCGATACGAAGGTCGCACACAAACGGCACATCGAGTTGCTTACAAGAAGGTCAACGGGGATATTCCAAAAGGTATGGTAATTATGCGCTTATGTGATAATCCATCCTGCGTTAATCCGAAACACCTCAAGTTAGGCACTCAGGCACAGAATCGTCAGGATTGCGTTTCTAAGGGGAGGGCGAACGTTTCGCTTGGTGAGGCCCACTACAATTCTAAGTTGACGGCTGCACTTGTGTTAGAAATTCGCT 
fPS-54-ocr      CGTGGTGGGAAGAAGTCCCTAAGTGTCGCTCGTAGTTCTGGTGGTGGTATCAACATTTAG------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-59          CGTGGTGGGAAGAAGTCTCTAAGTGTCGCTCGTAGTTCTGGTAGTGGCATTAACATTTAA------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
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fPS-50          CCTCTACATTAAACAATACCGAACTCGCAGAACTTTATGGTATCGCATGGAGAACCGTAAGTGACGCCAGACGCGGTAAAACATGGAGGAGCATCTAAATGGCAAGCTCACAGAAGAGAGAGGGCTTTGCGGAAGATGGAGCCAAAAGTGTATACGATAAGCTAAAGAACGATAGGACCAGTTATGAAACACGAGCTGAGAACTGCGCTAAGTATACCATTCCATCACTATTCCCAAAGGACTCCGATAACGAATCAACCGACTATGTAACTCCGTGGCAAGCTGTAGGTGCTCGTGGCCTAAACAACTTGGCCTCTAAGTTAATGTTAGCACTGTTCCCAATGCAAACTTGGATGAAAC 
fPS-52          CCTCTACATTAAACAATACCGAACTCGCAGAACTTTATGGTATCGCATGGAGAACCGTAAGTGACGCCAGACGCGGTAAAACATGGAGGAGCATCTAAATGGCAAGCTCACAGAAGAGAGAGGGCTTTGCGGAAGATGGAGCCAAAAGTGTATACGATAAGCTAAAGAACGATAGGACCAGTTATGAAACACGAGCTGAGAACTGCGCTAAGTATACCATTCCATCACTATTCCCAAAGGACTCCGATAACGAATCAACCGACTATGTAACTCCGTGGCAAGCTGTAGGTGCTCGTGGCCTAAACAACTTGGCCTCTAAGTTAATGTTAGCACTGTTCCCAATGCAAACTTGGATGAAAC 
fPS-21          CCTCTACATTAAACAATACCGAACTCGCAGAACTTTATGGTATCGCACGGAGAACCGTAAGTGACGCCAGACGTGGTAAAACATGGAGGAGCATCTAAATGGCAAGCTCACAGAAGAGAGAGGGCTTTGCGGAAGATGGAGCCAAAAGTGTATACGATAAGCTAAAGAACGATAGGACCAGTTATGAAACACGAGCTGAGAACTGCGCTAAGTATACCATTCCATCACTATTCCCAAAGGACTCCGATAACGAATCAACCGACTATGTAACTCCGTGGCAAGCTGTAGGTGCTCGTGGCCTAAACAACTTGGCCTCTAAGTTAATGTTAGCACTGTTCCCAATGCAAACTTGGATGAAAC 
fPS-16          CCTCTACATTAAACAATACCGAACTCGCAGAACTTTATGGTATCGCACGGAGAACCGTAAGTGACGCCAGACGTGGTAAAACATGGAGGAGCATCTAAATGGCAAGCTCACAGAAGAGAGAGGGCTTTGCGGAAGATGGAGCCAAAAGTGTATACGATAAGCTAAAGAACGATAGGACCAGTTATGAAACACGAGCTGAGAACTGCGCTAAGTATACCATTCCATCACTATTCCCAAAGGACTCCGATAACGAATCAACCGACTATGTAACTCCGTGGCAAGCTGTAGGTGCTCGTGGCCTAAACAACTTGGCCTCTAAGTTAATGTTAGCACTGTTCCCAATGCAAACTTGGATGAAAC 
fPS-9           CCTCTACATTAAACAATACCGAACTCGCAGAACTTTATGGTATCGCACGGAGAACCGTAAGTGACGCCAGACGTGGTAAAACATGGAGGAGCATCTAAATGGCAAGCTCACAGAAGAGAGAGGGCTTTGCGGAAGATGGAGCCAAAAGTGTATACGATAAGCTAAAGAACGATAGGACCAGTTATGAAACACGAGCTGAGAACTGCGCTAAGTATACCATTCCATCACTATTCCCAAAGGACTCCGATAACGAATCAACCGACTATGTAACTCCGTGGCAAGCTGTAGGTGCTCGTGGCCTAAACAACTTGGCCTCTAAGTTAATGTTAGCACTGTTCCCAATGCAAACTTGGATGAAAC 
fPS-64          CCTCTACATTAAACAATACCGAACTCGCAGAACTTTATGGTATCGCACGGAGAACCGTAAGTGACGCCAGACGTGGTAAAACATGGAGGAGCATCTAAATGGCAAGCTCACAGAAGAGAGAGGGCTTTGCGGAAGATGGAGCCAAAAGTGTATACGATAAGCTAAAGAACGATAGGACCAGTTATGAAACACGAGCTGAGAACTGCGCTAAGTATACCATTCCATCACTATTCCCAAAGGACTCCGATAACGAATCAACCGACTATGTAACTCCGTGGCAAGCTGTAGGTGCTCGTGGCCTAAACAACTTGGCCTCTAAGTTAATGTTAGCACTGTTCCCAATGCAAACTTGGATGAAAC 
fPS-10          CCTCTACATTAAACAATACCGAACTCGCAGAACTTTATGGTATCGCACGGAGAACCGTAAGTGACGCCAGACGTGGTAAAACATGGAGGAGCATCTAAATGGCAAGCTCACAGAAGAGAGAGGGCTTTGCGGAAGATGGAGCCAAAAGTGTATACGATAAGCTAAAGAACGATAGGACCAGTTATGAAACACGAGCTGAGAACTGCGCTAAGTATACCATTCCATCACTATTCCCAAAGGACTCCGATAACGAATCAACCGACTATGTAACTCCGTGGCAAGCTGTAGGTGCTCGTGGCCTAAACAACTTGGCCTCTAAGTTAATGTTAGCACTGTTCCCAATGCAAACTTGGATGAAAC 
fPS-26          CCTCTACATTAAACAATACCGAACTCGCAGAACTTTATGGTATCGCACGGAGAACCGTAAGTGACGCCAGACGTGGTAAAACATGGAGGAGCATCTAAATGGCAAGCTCACAGAAGAGAGAGGGCTTTGCGGAAGATGGAGCCAAAAGTGTATACGATAAGCTAAAGAACGATAGGACCAGTTATGAAACACGAGCTGAGAACTGCGCTAAGTATACCATTCCATCACTATTCCCAAAGGACTCCGATAACGAATCAACCGACTATGTAACTCCGTGGCAAGCTGTAGGTGCTCGTGGCCTAAACAACTTGGCCTCTAAGTTAATGTTAGCACTGTTCCCAATGCAAACTTGGATGAAAC 
fPS-19          CCTCTACATTAAACAATACCGAACTCGCAGAACTTTATGGTATCGCACGGAGAACCGTAAGTGACGCCAGACGTGGTAAAACATGGAGGAGCATCTAAATGGCAAGCTCACAGAAGAGAGAGGGCTTTGCGGAAGATGGAGCCAAAAGTGTATACGATAAGCTAAAGAACGATAGGACCAGTTATGAAACACGAGCTGAGAACTGCGCTAAGTATACCATTCCATCACTATTCCCAAAGGACTCCGATAACGAATCAACCGACTATGTAACTCCGTGGCAAGCTGTAGGTGCTCGTGGCCTAAACAACTTGGCCTCTAAGTTAATGTTAGCACTGTTCCCAATGCAAACTTGGATGAAAC 
fPS-7           CCTCTACATTAAACAATACCGAACTCGCAGAACTTTATGGTATCGCACGGAGAACCGTAAGTGACGCCAGACGTGGTAAAACATGGAGGAGCATCTAAATGGCAAGCTCACAGAAGAGAGAGGGCTTTGCGGAAGATGGAGCCAAAAGTGTATACGATAAGCTAAAGAACGATAGGACCAGTTATGAAACACGAGCTGAGAACTGCGCTAAGTATACCATTCCATCACTATTCCCAAAGGACTCCGATAACGAATCAACCGACTATGTAACTCCGTGGCAAGCTGTAGGTGCTCGTGGCCTAAACAACTTGGCCTCTAAGTTAATGTTAGCACTGTTCCCAATGCAAACTTGGATGAAAC 
fPS-86          CCTCTACATTAAACAATACCGAACTCGCAGAACTTTATGGTATCGCACGGAGAACCGTAAGTGACGCCAGACGTGGTAAAACATGGAGGAGCATCTAAATGGCAAGCTCACAGAAGAGAGAGGGCTTTGCGGAAGATGGAGCCAAAAGTGTATACGATAAGCTAAAGAACGATAGGACCAGTTATGAAACACGAGCTGAGAACTGCGCTAAGTATACCATTCCATCACTATTCCCAAAGGACTCCGATAACGAATCAACCGACTATGTAACTCCGTGGCAAGCTGTAGGTGCTCGTGGCCTAAACAACTTGGCCTCTAAGTTAATGTTAGCACTGTTCCCAATGCAAACTTGGATGAAAC 
fPS-53          CCTCTACATTAAACAATACCGAACTCGCAGAACTTTATGGTATCGCACGGAGAACCGTAAGTGACGCCAGACGCGGTAAAACATGGAGGAGCATCTAAATGGCAAGCTCACAGAAGAGAGAGGGCTTTGCGGAAGATGGAGCCAAAAGTGTATACGATAAGCTAAAGAACGATAGGACCAGTTATGAAACACGAGCTGAGAACTGCGCTAAGTATACCATTCCATCACTATTCCCAAAGGACTCCGATAACGAATCAACCGACTATGTAACTCCGTGGCAAGCTGTAGGTGCTCGTGGCCTAAACAACTTGGCCTCTAAGTTAATGTTAGCACTGTTCCCAATGCAAACTTGGATGAAAC 
fPS-85          CCTCTACATTAAACAATACCGAACTCGCAGAACTTTATGGTATCGCACGGAGAACCGTAAGTGACGCCAGACGCGGTAAAACATGGAGGAGCATCTAAATGGCAAGCTCACAGAAGAGAGAGGGCTTTGCGGAAGATGGAGCCAAAAGTGTATACGATAAGCTAAAGAACGATAGGACCAGTTATGAAACACGAGCTGAGAACTGCGCTAAGTATACCATTCCATCACTATTCCCAAAGGACTCCGATAACGAATCAACCGACTATGTAACTCCGTGGCAAGCTGTAGGTGCTCGTGGCCTAAACAACTTGGCCTCTAAGTTAATGTTAGCACTGTTCCCAATGCAAACTTGGATGAAAC 
fPS-89          CCTCTACATTAAACAATACCGAACTCGCAGAACTTTATGGTATCGCACGGAGAACCGTAAGTGACGCCAGACGCGGTAAAACATGGAGGAGCATCTAAATGGCAAGCTCACAGAAGAGAGAGGGCTTTGCGGAAGATGGAGCCAAAAGTGTATACGATAAGCTAAAGAACGATAGGACCAGTTATGAAACACGAGCTGAGAACTGCGCTAAGTATACCATTCCATCACTATTCCCAAAGGACTCCGATAACGAATCAACCGACTATGTAACTCCGTGGCAAGCTGTAGGTGCTCGTGGCCTAAACAACTTGGCCTCTAAGTTAATGTTAGCACTGTTCCCAATGCAAACTTGGATGAAAC 
fPS-54-ocr      --------------------------------------------------------------------------------------TAAGGAGGCTCTATGGCAAGCTCGCAGAAGAGAGAGGGCTTTGCGGAAGATGGAGCCAAAAGTGTATACGATAAGCTAAAGAACGATAGGACCAGTTATGAAACACGAGCTGAGAACTGCGCTAAGTATACCATTCCATCACTATTCCCAAAGGACTCCGATAACGAATCAACCGACTATGTAACTCCGTGGCAAGCTGTAGGTGCTCGTGGCCTAAACAACTTGGCCTCTAAGTTAATGTTAGCACTGTTCCCAATGCAAACTTGGATGAAAC 
fPS-59          --------------------------------------------------------------------------------------TAAGGAGGCTCTATGGCAAGCTCACAGAAGAGAGAGGGCTTTGCGGAAGATGGAGCCAAAAGTGTATACGATAAGCTAAAGAACGATAGGACCAGTTATGAAACACGAGCTGAGAACTGCGCTAAGTATACCATTCCATCACTATTCCCAAAGGACTCCGATAACGAATCAACCGACTATGTAACTCCGTGGCAAGCTGTAGGTGCTCGTGGCCTAAACAACTTGGCCTCTAAGTTAATGTTAGCACTGTTCCCAATGCAAACTTGGATGAAAC 
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fPS-50          TAACCATTAGTGAATTCGAAGCGAAGCAACTGATTGGTAACCCTGATGAACTCGCCAAGGTAGATGAAGGTCTATCAATGGTCGAGCGAATCTTAATGAATTACATTGAGTCTAACTCGTACCGTGTGACCCTGTTCGAAACCTTGAAGCAACTTATTGTAGCTGGTAACGCACTATTGTACATCCCAGAGCCAGAGGGTTCTTATAACCCAATGCGACTGTATCGCTTATCTTCTTATGTTGTCCAAAGAGACGCATTCGGTAACGTTCTACAGATTGTAACGCTCGACAAGATTGCATATGGTGCTCTTCCAGAGGACATTAGGAACTCAATGGACGCAGGTCAAGACCGTAAGATGG 
fPS-52          TAACCATTAGTGAATTCGAAGCGAAGCAACTGATTGGTAACCCTGATGAACTCGCCAAGGTAGATGAAGGTCTATCAATGGTCGAGCGAATCTTAATGAATTACATTGAGTCTAACTCGTACCGTGTGACCCTGTTCGAAACCTTGAAGCAACTTATTGTAGCTGGTAACGCACTATTGTACATCCCAGAGCCAGAGGGTTCTTATAACCCAATGCGACTGTATCGCTTATCTTCTTATGTTGTCCAAAGAGACGCATTCGGTAACGTTCTACAGATTGTAACGCTCGACAAGATTGCATATGGTGCTCTTCCAGAGGACATTAGGAACTCAATGGACGCAGGTCAAGACCGTAAGATGG 
fPS-21          TAACCATTAGTGAATTCGAAGCGAAGCAACTGATTGGTAACCCTGATGAACTCGCCAAGGTAGATGAAGGTCTATCAATGGTCGAGCGAATCTTAATGAATTACATTGAGTCTAACTCGTACCGTGTGACCCTGTTCGAAACCTTGAAGCAACTTATTGTAGCTGGTAACGCACTGTTGTATATCCCAGAGCCAGAGGGTTCTTATAACCCAATGCGACTGTATCGCTTATCTTCTTATGTTGTCCAAAGAGATGCATTCGGTAACGTCCTACAGATTGTAACGCTCGATAAGATTGCATATGGTGCTCTTCCAGAGGACATTAGGAACTCAATGGACGCAGGCCAAGACCGTAAGATGG 
fPS-16          TAACCATTAGTGAATTCGAAGCGAAGCAACTGATTGGTAACCCTGATGAACTCGCCAAGGTAGATGAAGGTCTATCAATGGTCGAGCGAATCTTAATGAATTACATTGAGTCTAACTCGTACCGTGTGACCCTGTTCGAAACCTTGAAGCAACTTATTGTAGCTGGTAACGCACTGTTGTATATCCCAGAGCCAGAGGGTTCTTATAACCCAATGCGACTGTATCGCTTATCTTCTTATGTTGTCCAAAGAGATGCATTCGGTAACGTCCTACAGATTGTAACGCTCGATAAGATTGCATATGGTGCTCTTCCAGAGGACATTAGGAACTCAATGGACGCAGGCCAAGACCGTAAGATGG 
fPS-9           TAACCATTAGTGAATTCGAAGCGAAGCAACTGATTGGTAACCCTGATGAACTCGCCAAGGTAGATGAAGGTCTATCAATGGTCGAGCGAATCTTAATGAATTACATTGAGTCTAACTCGTACCGTGTGACCCTGTTCGAAACCTTGAAGCAACTTATTGTAGCTGGTAACGCACTGTTGTATATCCCAGAGCCAGAGGGTTCTTATAACCCAATGCGACTGTATCGCTTATCTTCTTATGTTGTCCAAAGAGATGCATTCGGTAACGTCCTACAGATTGTAACGCTCGATAAGATTGCATATGGTGCTCTTCCAGAGGACATTAGGAACTCAATGGACGCAGGCCAAGACCGTAAGATGG 
fPS-64          TAACTATTAGTGAATTCGAAGCGAAGCAACTGATTGGTAACCCTGATGAACTCGCCAAGGTAGATGAAGGTCTATCAATGGTCGAGCGAATCTTAATGAATTACATTGAGTCTAACTCGTACCGTGTGACCCTGTTCGAAACCTTGAAGCAACTTATTGTAGCTGGTAACGCACTGTTGTATATCCCAGAGCCAGAGGGTTCTTATAACCCAATGCGACTGTATCGCTTATCTTCTTATGTTGTCCAAAGAGATGCATTCGGTAACGTCCTACAGATTGTAACGCTCGATAAGATTGCATATGGTGCTCTTCCAGAGGACATTAGGAACTCAATGGACGCAGGCCAAGACCGTAAGATGG 
fPS-10          TAACCATTAGTGAATTCGAAGCGAAGCAACTGATTGGTAACCCTGATGAACTCGCCAAGGTAGATGAAGGTCTATCAATGGTCGAGCGAATCTTAATGAATTACATTGAGTCTAACTCATACCGTGTGACCCTGTTCGAAACCTTGAAGCAACTTATTGTAGCTGGTAACGCACTATTGTACATCCCAGAGCCAGATGGTTCTTATAACCCAATGCGACTGTATCGCTTATCTTCTTATGTTGTCCAAAGAGACGCATTCGGTAACGTTCTACAGATTGTAACGCTCGACAAGATTGCATATGGTGCTCTTCCAGAGGACATTAGGAACTCAATGGACGCAGGCCAAGACCGTAAGATGG 
fPS-26          TAACTATTAGTGAATTCGAAGCGAAGCAACTGATTGGTAACCCTGATGAACTCGCCAAGGTAGATGAAGGTCTATCAATGGTCGAGCGAATCTTAATGAATTACATTGAGTCTAACTCGTACCGTGTGACCCTGTTCGAAACCTTGAAGCAACTTATTGTAGCTGGTAACGCACTGTTGTATATCCCAGAGCCAGAGGGTTCTTATAACCCAATGCGACTGTATCGCTTATCTTCTTATGTTGTCCAAAGAGATGCATTCGGTAACGTCCTACAGATTGTAACGCTCGATAAGATTGCATATGGTGCTCTTCCAGAGGACATTAGGAACTCAATGGACGCAGGCCAAGACCGTAAGATGG 
fPS-19          TAACCATTAGTGAATTCGAAGCGAAGCAACTGATTGGTAACCCTGATGAACTCGCCAAGGTAGATGAAGGTCTATCAATGGTCGAGCGAATCTTAATGAATTACATTGAGTCTAACTCGTACCGTGTGACCCTGTTCGAAACCTTGAAGCAACTTATTGTAGCTGGTAACGCACTGTTGTATATCCCAGAGCCAGAGGGTTCTTATAACCCAATGCGACTGTATCGCTTATCTTCTTATGTTGTCCAAAGAGATGCATTCGGTAACGTCCTACAGATTGTAACGCTCGATAAGATTGCATATGGTGCTCTTCCAGAGGACATTAGGAACTCAATGGACGCAGGCCAAGACCGTAAGATGG 
fPS-7           TAACCATTAGTGAATTCGAAGCGAAGCAACTGATTGGTAACCCTGATGAACTCGCCAAGGTAGATGAAGGTCTATCAATGGTCGAGCGAATCTTAATGAATTACATTGAGTCTAACTCGTACCGTGTGACCCTGTTCGAAACCTTGAAGCAACTTATTGTAGCTGGTAACGCACTGTTGTATATCCCAGAGCCAGAGGGTTCTTATAACCCAATGCGACTGTATCGCTTATCTTCTTATGTTGTCCAAAGAGATGCATTCGGTAACGTCCTACAGATTGTAACGCTCGATAAGATTGCATATGGTGCTCTTCCAGAGGACATTAGGAACTCAATGGACGCAGGCCAAGACCGTAAGATGG 
fPS-86          TAACCATTAGTGAATTCGAAGCGAAGCAACTGATTGGTAACCCTGATGAACTCGCCAAGGTAGATGAAGGTCTATCAATGGTCGAGCGAATCTTAATGAATTACATTGAGTCTAACTCGTACCGTGTGACCCTGTTCGAAACCTTGAAGCAACTTATTGTAGCTGGTAACGCACTGTTGTATATCCCAGAGCCAGAGGGTTCTTATAACCCAATGCGACTGTATCGCTTATCTTCTTATGTTGTCCAAAGAGATGCATTCGGTAACGTCCTACAGATTGTAACGCTCGATAAGATTGCATATGGTGCTCTTCCAGAGGACATTAGGAACTCAATGGACGCAGGCCAAGACCGTAAGATGG 

fPS-53          TAACCATTAGTGAATTCGAAGCGAAGCAACTGATTGGTAACCCTGATGAACTCGCCAAGGTAGATGAAGGTCTATCAATGGTCGAGCGAATCTTAATGAATTACATTGAGTCTAACTCATACCGTGTGACCCTGTTCGAAACCTTGAAGCAACTTATTGTAGCTGGTAACGCACTATTGTACATCCCAGAGCCAGAGGGTTCTTATAACCCAATGCGACTGTATCGCTTATCTTCTTATGTTGTCCAAAGAGACGCATTCGGTAACGTTCTACAGATTGTAACGCTCGACAAGATTGCATATGGTGCTCTTCCAGAGGACATTAGGAACTCAATGGACGCAGGCCAAGACCGTAAGATGG 
fPS-85          TAACCATTAGTGAATTCGAAGCGAAGCAACTGATTAGTAACCCTGATGAACTCGCCAAGGTAGATGAAGGTCTATCAATGGTCGAGCGAATCTTAATGAATTACATTGAGTCTAACTCATACCGTGTGACCCTGTTCGAAACCTTGAAGCAACTTATTGTAGCTGGTAACGCACTATTGTACATCCCAGAGCCAGAGGGTTCTTATAACCCAATGCGACTGTATCGCTTATCTTCTTATGTTGTCCAAAGAGACGCATTCGGTAACGTTCTACAGATTGTAACGCTCGACAAGATTGCATATGGTGCTCTTCCAGAGGACATTAGGAACTCAATGGACGCAGGCCAAGACCGTAAGATGG 
fPS-89          TAACCATTAGTGAATTCGAAGCGAAGCAACTGATTGGTAACCCTGATGAACTCGCCAAGGTAGATGAAGGTCTATCAATGGTCGAGCGAATCTTAATGAATTACATTGAGTCTAACTCATACCGTGTGACCCTGTTCGAAACCTTGAAGCAACTTATTGTAGCTGGTAACGCACTATTGTACATCCCAGAGCCAGAGGGTTCTTATAACCCAATGCGACTGTATCGCTTATCTTCTTATGTTGTCCAAAGAGACGCATTCGGTAACGTTCTACAGATTGTAACGCTCGACAAGATTGCATATGGTGCTCTTCCAGAGGACATTAGGAACTCAATGGACGCAGGCCAAGACCGTAAGATGG 
fPS-54-ocr      TAACCATTAGTGAATTCGAAGCGAAGCAACTGATTGGTAACCCTGATGAACTCGCCAAGGTAGATGAAGGTCTATCAATGGTCGAGCGAATCTTAATGAATTACATTGAGTCTAACTCGTACCGTGTGACCCTGTTCGAAACCTTGAAGCAACTTATTGTAGCTGGTAACGCACTGTTGTATATCCCAGAGCCAGAGGGTTCTTATAACCCAATGCGACTGTATCGCTTATCTTCTTATGTTGTCCAAAGAGACGCATTCGGTAACGTTCTACAGATTGTAACGCTCGACAAGATTGCATATGGTGCTCTTCCAGAGGACATTAGGAACTCAATGGACGCAGGCCAAGACCGTAAGATGG 
fPS-59          TAACCATCAGTGAATTCGAAGCGAAGCAATTGATTGGTAACCCTGATGAACTCGCCAAGGTAGATGAAGGTCTATCAATGGTCGAGCGAATCTTAATGAATTACATTGAGTCTAACTCGTACCGTGTGACACTGTTCGAAACCTTGAAGCAACTTATTGTAGCTGGTAACGCACTGTTGTATATCCCAGAGCCAGAGGGTTCTTATAACCCAATGCGACTGTATCGCTTATCTTCTTATGTTGTCCAAAGAGACGCATTCGGTAACGTTCTACAGATTGTAACGCTCGACAAGATTGCATACGGTGCTCTTCCAGAGGACATTAGGAACTCAATGGACGCAGGCCAAGACCGTAAGATGG 
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fPS-50          ACGAGATTGTTGACATCTATACTCACATCTATCTGGATGAGGAGACAGGTGACTTCTTGAAGTACGAAGAGATTGAGGGTGAAGAGGTCGAAGGTTCAGACGCTCAGTATCCTGTTGATGGCTGTCCGTACATTCCTGTTCGCATGGTTCGTATCGATGGTGAATCTTATGGTCGTTCGTACTGTGAGGAATACTTAGGTGACTTACGTTCCCTTGAGAACCTGCAAGAAGCTATCGTTAAGATGTCCATGATTAGTGCTAAGGTCATTGGCTTGGTAAACCCTGCTGGTATCACTCAGGTGCGGCGATTGACCAAGGCCCAAACAGGTGACTTTGTGTCAGGACGACCAGAGGACATCT 
fPS-52          ACGAGATTGTTGACATCTATACTCACATCTATCTGGATGAGGAGACAGGTGACTTCTTGAAGTACGAAGAGATTGAGGGTGAAGAGGTCGAAGGTTCAGACGCTCAGTATCCTGTTGATGGCTGTCCGTACATTCCTGTTCGCATGGTTCGTATCGATGGTGAATCTTATGGTCGTTCGTACTGTGAGGAATACTTAGGTGACTTACGTTCCCTTGAGAACCTGCAAGAAGCTATCGTTAAGATGTCCATGATTAGTGCTAAGGTCATTGGCTTGGTAAACCCTGCTGGTATCACTCAGGTGCGGCGATTGACCAAGGCCCAAACAGGTGACTTTGTGTCAGGACGACCAGAGGACATCT 
fPS-21          ACGAGATTGTTGACATCTATACTCACATCTATCTGGATGAGGAGACAGGTGACTTCTTGAAGTACGAAGAGATTGAGGGTGAAGAGGTCGAAGGTTCAGACGCTCAGTATCCTGTTGATGGCTGTCCGTACATACCTGTTCGCATGGTTCGTATCGATGGTGAATCTTATGGTCGTTCGTACTGTGAGGAATACTTAGGTGACTTACGTTCCCTTGAGAACCTGCAAGAAGCTATCGTTAAGATGTCCATGATTAGTGCTAAGGTCATTGGCTTGGTAAACCCTGCTGGTATCACTCAGGTGCGGCGATTGACCAAGGCCCAAACAGGTGACTTTGTGTCAGGACGACCAGAGGACATCT 
fPS-16          ACGAGATTGTTGACATCTATACTCACATCTATCTGGATGAGGAGACAGGTGACTTCTTGAAGTACGAAGAGATTGAGGGTGAAGAGGTCGAAGGTTCAGACGCTCAGTATCCTGTTGATGGCTGTCCGTACATACCTGTTCGCATGGTTCGTATCGATGGTGAATCTTATGGTCGTTCGTACTGTGAGGAATACTTAGGTGACTTACGTTCCCTTGAGAACCTGCAAGAAGCTATCGTTAAGATGTCCATGATTAGTGCTAAGGTCATTGGCTTGGTAAACCCTGCTGGTATCACTCAGGTGCGGCGATTGACCAAGGCCCAAACAGGTGACTTTGTGTCAGGACGACCAGAGGACATCT 
fPS-9           ACGAGATTGTTGACATCTATACTCACATCTATCTGGATGAGGAGACAGGTGACTTCTTGAAGTACGAAGAGATTGAGGGTGAAGAGGTCGAAGGTTCAGACGCTCAGTATCCTGTTGATGGCTGTCCGTACATACCTGTTCGCATGGTTCGTATCGATGGTGAATCTTATGGTCGTTCGTACTGTGAGGAATACTTAGGTGACTTACGTTCCCTTGAGAACCTGCAAGAAGCTATCGTTAAGATGTCCATGATTAGTGCTAAGGTCATTGGCTTGGTAAACCCTGCTGGTATCACTCAGGTGCGGCGATTGACCAAGGCCCAAACAGGTGACTTTGTGTCAGGACGACCAGAGGACATCT 
fPS-64          ACGAGATTGTTGACATCTATACTCACATCTATCTGGATGAGGAGACAGGTGACTTCTTGAAGTACGAAGAGATTGAGGGTGAAGAGGTCGAAGGTTCAGACGCTCAGTATCCTGTTGATGGCTGTCCGTACATACCTGTTCGCATGGTTCGTATCGATGGTGAATCTTATGGTCGTTCGTACTGTGAGGAATACTTAGGTGACTTACGTTCCCTTGAGAACCTGCAAGAAGCTATCGTTAAGATGTCCATGATTAGTGCTAAGGTCATTGGCTTGGTAAACCCTGCTGGTATCACTCAGGTGCGGCGATTGACCAAGGCCCAAACAGGTGACTTTGTGTCAGGACGACCAGAGGACATCT 
fPS-10          ACGAGATTGTTGACATCTATACTCACATCTATCTGGATGAGGAGACAGGTGACTTCTTGAAGTACGAAGAGATTGAGGGTGAAGAGGTCGAAGGTTCAGACGCTCAGTATCCTGTTGATGGCTGTCCGTACATACCTGTTCGCATGGTTCGTATCGATGGTGAATCTTATGGTCGTTCGTACTGTGAGGAATACTTAGGTGACTTACGTTCCCTTGAGAACCTGCAAGAAGCTATCGTTAAGATGTCCATGATTAGTGCTAAGGTCATTGGCTTGGTAAACCCTGCTGGTATCACTCAGGTGCGGCGATTGACCAAGGCCCAAACAGGTGACTTTGTGTCAGGACGACCAGAGGACATCT 
fPS-26          ACGAGATTGTTGACATCTATACTCACATCTATCTGGATGAGGAGACAGGTGACTTCTTGAAGTACGAAGAGATTGAGGGTGAAGAGGTCGAAGGTTCAGACGCTCAGTATCCTGTTGATGGCTGTCCGTACATACCTGTTCGCATGGTTCGTATCGATGGTGAATCTTATGGTCGTTCGTACTGTGAGGAATACTTAGGTGACTTACGTTCCCTTGAGAACCTGCAAGAAGCTATCGTTAAGATGTCCATGATTAGTGCTAAGGTCATTGGCTTGGTAAACCCTGCTGGTATCACTCAGGTGCGGCGATTGACCAAGGCCCAAACAGGTGACTTTGTGTCAGGACGACCAGAGGACATCT 
fPS-19          ACGAGATTGTTGACATCTATACTCACATCTATCTGGATGAGGAGACAGGTGACTTCTTGAAGTACGAAGAGATTGAGGGTGAAGAGGTCGAAGGTTCAGACGCTCAGTATCCTGTTGATGGCTGTCCGTACATACCTGTTCGCATGGTTCGTATCGATGGTGAATCTTATGGTCGTTCGTACTGTGAGGAATACTTAGGTGACTTACGTTCCCTTGAGAACCTGCAAGAAGCTATCGTTAAGATGTCCATGATTAGTGCTAAGGTCATTGGCTTGGTAAACCCTGCTGGTATCACTCAGGTGCGGCGATTGACCAAGGCCCAAACAGGTGACTTTGTGTCAGGACGACCAGAGGACATCT 
fPS-7           ACGAGATTGTTGACATCTATACTCACATCTATCTGGATGAGGAGACAGGTGACTTCTTGAAGTACGAAGAGATTGAGGGTGAAGAGGTCGAAGGTTCAGACGCTCAGTATCCTGTTGATGGCTGTCCGTACATACCTGTTCGCATGGTTCGTATCGATGGTGAATCTTATGGTCGTTCGTACTGTGAGGAATACTTAGGTGACTTACGTTCCCTTGAGAACCTGCAAGAAGCTATCGTTAAGATGTCCATGATTAGTGCTAAGGTCATTGGCTTGGTAAACCCTGCTGGTATCACTCAGGTGCGGCGATTGACCAAGGCCCAAACAGGTGACTTTGTGTCAGGACGACCAGAGGACATCT 
fPS-86          ACGAGATTGTTGACATCTATACTCACATCTATCTGGATGAGGAGACAGGTGACTTCTTGAAGTACGAAGAGATTGAGGGTGAAGAGGTCGAAGGTTCAGACGCTCAGTATCCTGTTGATGGCTGTCCGTACATACCTGTTCGCATGGTTCGTATCGATGGTGAATCTTATGGTCGTTCGTACTGTGAGGAATACTTAGGTGACTTACGTTCCCTTGAGAACCTGCAAGAAGCTATCGTTAAGATGTCCATGATTAGTGCTAAGGTCATTGGCTTGGTAAACCCTGCTGGTATCACTCAGGTGCGGCGATTGACCAAGGCCCAAACAGGTGACTTTGTGTCAGGACGACCAGAGGACATCT 
fPS-53          ACGAGATTGTTGACATCTATACTCACATCTATCTGGATGAAGAGACAGGTGACTTCTTGAAGTATGAAGAGATTGAGGGTGAAGAGGTCGAAGGTTCAGACGCTCAGTATCCTGTCGATGGCTGTCCGTACATTCCTGTTCGCATGGTTCGTATCGATGGTGAATCTTATGGTCGTTCGTACTGTGAGGAATACTTAGGTGACTTACGTTCCCTTGAGAACCTGCAAGAAGCTATCGTTAAGATGTCCATGATTAGTGCTAAGGTTATTGGCTTGGTAAACCCTGCTGGTATCACTCAGGTGCGGCGATTGACCAAGGCCCAAACAGGTGACTTTGTGTCAGGACGACCAGAGGACATCT 
fPS-85          ACGAGATTGTTGACATCTATACTCACATCTATCTGGATGAAGAGACAGGTGACTTCTTGAAGTATGAAGAGATTGAGGGTGAAGAGGTCGAAGGTTCAGACGCTCAGTATCCTGTCGATGGCTGTCCGTACATTCCTGTTCGCATGGTTCGTATCGATGGTGAATCTTATGGTCGTTCGTACTGTGAGGAATACTTAGGTGACTTACGTTCCCTTGAGAACCTGCAAGAAGCTATCGTTAAGATGTCCATGATTAGTGCTAAGGTTATTGGCTTGGTAAACCCTGCTGGTATCACTCAGGTGCGGCGATTGACCAAGGCCCAAACAGGTGACTTTGTGTCAGGACGACCAGAGGACATCT 
fPS-89          ACGAGATTGTTGACATCTATACTCACATCTATCTGGATGAAGAGACAGGTGACTTCTTGAAGTATGAAGAGATTGAGGGTGAAGAGGTCGAAGGTTCAGACGCTCAGTATCCTGTCGATGGCTGTCCGTACATTCCTGTTCGCATGGTTCGTATCGATGGTGAATCTTATGGTCGTTCGTACTGTGAGGAATACTTAGGTGACTTACGTTCCCTTGAGAACCTGCAAGAAGCTATCGTTAAGATGTCCATGATTAGTGCTAAGGTTATTGGCTTGGTAAACCCTGCTGGTATCACTCAGGTGCGGCGATTGACCAAGGCCCAAACAGGTGACTTTGTGTCAGGACGACCAGAGGACATCT 
fPS-54-ocr      ACGAGATTGTTGACATCTATACTCACATCTATCTGGATGAAGAGACAGGTGACTTCTTGAAGTATGAAGAGATTGAGGGTGAAGAGGTCGAAGGTTCAGACGCTCAGTATCCTGTTGATGGCTGTCCATACATTCCAGTTCGTATGGTTCGTATCGATGGTGAATCTTATGGTCGTTCGTACTGTGAGGAATACTTGGGGGACTTACGTTCCCTTGAGAACCTGCAAGAAGCTATCGTTAAGATGTCCATGATTAGTGCCAAGGTTATTGGCTTGGTAAACCCTGCTGGTATCACGCAGGTGCGCCGATTGACCAAGGCCCAAACAGGTGACTTTGTGTCAGGACGACCAGAGGACATCT 
fPS-59          ACGAGATTGTTGACATCTATACTCACATCTATCTGGATGAGGAGACAGGTGACTTCTTGAAGTACGAAGAGATTGAGGGTGAAGAGGTCGAAGGTTCAGACGCTCAGTATCCTGTTGATGGCTGTCCGTACATTCCTGTTCGCATGGTTCGTATCGATGGTGAATCTTATGGCCGTTCGTACTGTGAGGAATACTTGGGGGACTTACGTTCCCTTGAGAACCTGCAAGAAGCTATCGTTAAGATGTCCATGATTAGTGCTAAGGTTATTGGCTTGGTAAACCCTGCTGGTATCACGCAGGTGCGCCGATTGACCAAGGCCCAAACAGGTGACTTTGTGTCAGGACGACCAGAGGACATCT 
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fPS-50          CGTTCTTACAGTTAGAAAAGGCTGCTGACTTCTCTGTGGCTCGTGTAGTGAGTGAATCTATTGAGGCAAGACTATCTTACGCCTTTATGCTGAACTCTGCTGTACAGCGCACAGGTGAGCGAGTAACCGCTGAGGAAATCCGCTACGTTGCATCTGAGCTGGAAGATACTCTTGGTGGGGTCTATTCGATTCTCTCTCAGGAACTCCAGTTACCTATGGTTCGTGTCTTATTGAAACAGCTTCAAGCTACACAGATGATTCCAGAGTTACCGAAAGAGGCCGTTGAGCCTACTATCAGTACCGGTATGGAAGCACTTGGTCGTGGTCAAGACCTCGATAAGCTGGAGCGTTGTATTGCTG 
fPS-52          CGTTCTTACAGTTAGAAAAGGCTGCTGACTTCTCTGTGGCTCGTGTAGTGAGTGAATCTATTGAGGCAAGACTATCTTACGCCTTTATGCTGAACTCTGCTGTACAGCGCACAGGTGAGCGAGTAACCGCTGAGGAAATCCGCTACGTTGCATCTGAGCTGGAAGATACTCTTGGTGGGGTCTATTCGATTCTCTCTCAGGAACTCCAGTTACCTATGGTTCGTGTCTTATTGAAACAGCTTCAAGCTACACAGATGATTCCAGAGTTACCGAAAGAGGCCGTTGAGCCTACTATCAGTACCGGTATGGAAGCACTTGGTCGTGGTCAAGACCTCGATAAGCTGGAGCGTTGTATTGCTG 
fPS-21          CGTTCTTACAGTTAGAAAAGGCTGCTGACTTCTCTGTGGCTCGTGTAGTGAGTGAATCTATTGAGGCAAGACTATCTTACGCCTTTATGCTGAACTCTGCTGTACAGCGCACAGGTGAGCGAGTAACCGCTGAGGAAATCCGCTACGTTGCATCTGAGCTGGAAGATACTCTTGGTGGGGTCTATTCGATTCTCTCTCAGGAACTCCAGTTACCTATGGTTCGTGTCTTGTTGAAACAGCTTCAAGCTACACAGATGATTCCAGAGTTACCGAAAGAGGCCGTTGAGCCTACTATCAGTACCGGTATGGAAGCACTTGGTCGTGGTCAAGACCTCGATAAGCTGGAGCGTTGTATTGCTG 
fPS-16          CGTTCTTACAGTTAGAAAAGGCTGCTGACTTCTCTGTGGCTCGTGTAGTGAGTGAATCTATTGAGGCAAGACTATCTTACGCCTTTATGCTGAACTCTGCTGTACAGCGCACAGGTGAGCGAGTAACCGCTGAGGAAATCCGCTACGTTGCATCTGAGCTGGAAGATACTCTTGGTGGGGTCTATTCGATTCTCTCTCAGGAACTCCAGTTACCTATGGTTCGTGTCTTGTTGAAACAGCTTCAAGCTACACAGATGATTCCAGAGTTACCGAAAGAGGCCGTTGAGCCTACTATCAGTACCGGTATGGAAGCACTTGGTCGTGGTCAAGACCTCGATAAGCTGGAGCGTTGTATTGCTG 
fPS-9           CGTTCTTACAGTTAGAAAAGGCTGCTGACTTCTCTGTGGCTCGTGTAGTGAGTGAATCTATTGAGGCAAGACTATCTTACGCCTTTATGCTGAACTCTGCTGTACAGCGCACAGGTGAGCGAGTAACCGCTGAGGAAATCCGCTACGTTGCATCTGAGCTGGAAGATACTCTTGGTGGGGTCTATTCGATTCTCTCTCAGGAACTCCAGTTACCTATGGTTCGTGTCTTGTTGAAACAGCTTCAAGCTACACAGATGATTCCAGAGTTACCGAAAGAGGCCGTTGAGCCTACTATCAGTACCGGTATGGAAGCACTTGGTCGTGGTCAAGACCTCGATAAGCTGGAGCGTTGTATTGCTG 
fPS-64          CGTTCTTACAGTTAGAAAAGGCTGCTGACTTCTCTGTGGCTCGTGTAGTGAGTGAATCTATTGAGGCAAGACTATCTTACGCCTTTATGCTGAACTCTGCTGTACAGCGCACAGGTGAGCGAGTAACCGCTGAGGAAATCCGCTACGTTGCATCTGAGCTGGAAGATACTCTTGGTGGGGTCTATTCGATTCTCTCTCAGGAACTCCAGTTACCTATGGTTCGTGTCTTGTTGAAACAGCTTCAAGCTACACAGATGATTCCAGAGTTACCGAAAGAGGCCGTTGAGCCTACTATCAGTACCGGTATGGAAGCACTTGGTCGTGGTCAAGACCTCGATAAGCTGGAGCGTTGTATTGCTG 
fPS-10          CGTTCTTACAGTTAGAAAAGGCTGCTGACTTCTCTGTGGCTCGTGTAGTGAGTGAATCTATTGAGGCAAGACTATCTTACGCCTTTATGCTGAACTCTGCTGTACAGCGCACAGGTGAGCGAGTAACCGCTGAGGAAATCCGCTACGTTGCATCTGAGCTGGAAGATACTCTTGGTGGGGTCTATTCGATTCTCTCTCAGGAACTCCAGTTACCTATGGTTCGTGTCTTGTTGAAACAGCTTCAAGCTACACAGATGATTCCAGAGTTACCGAAAGAGGCCGTTGAGCCTACTATCAGTACCGGTATGGAAGCACTTGGTCGTGGTCAAGACCTCGATAAGCTGGAGCGTTGTATTGCTG 
fPS-26          CGTTCTTACAGTTAGAAAAGGCTGCTGACTTCTCTGTGGCTCGTGTAGTGAGTGAATCTATTGAGGCAAGACTATCTTACGCCTTTATGCTGAACTCTGCTGTACAGCGCACAGGTGAGCGAGTAACCGCTGAGGAAATCCGCTACGTTGCATCTGAGCTGGAAGATACTCTTGGTGGGGTCTATTCGATTCTCTCTCAGGAACTCCAGTTACCTATGGTTCGTGTCTTGTTGAAACAGCTTCAAGCTACACAGATGATTCCAGAGTTACCGAAAGAGGCCGTTGAGCCTACTATCAGTACCGGTATGGAAGCACTTGGTCGTGGTCAAGACCTCGATAAGCTGGAGCGTTGTATTGCTG 
fPS-19          CGTTCTTACAGTTAGAAAAGGCTGCTGACTTCTCTGTGGCTCGTGTAGTGAGTGAATCTATTGAGGCAAGACTATCTTACGCCTTTATGCTGAACTCTGCTGTACAGCGCACAGGTGAGCGAGTAACCGCTGAGGAAATCCGCTACGTTGCATCTGAGCTGGAAGATACTCTTGGTGGGGTCTATTCGATTCTCTCTCAGGAACTCCAGTTACCTATGGTTCGTGTCTTGTTGAAACAGCTTCAAGCTACACAGATGATTCCAGAGTTACCGAAAGAGGCCGTTGAGCCTACTATCAGTACCGGTATGGAAGCACTTGGTCGTGGTCAAGACCTCGATAAGCTGGAGCGTTGTATTGCTG 
fPS-7           CGTTCTTACAGTTAGAAAAGGCTGCTGACTTCTCTGTGGCTCGTGTAGTGAGTGAATCTATTGAGGCAAGACTATCTTACGCCTTTATGCTGAACTCTGCTGTACAGCGCACAGGTGAGCGAGTAACCGCTGAGGAAATCCGCTACGTTGCATCTGAGCTGGAAGATACTCTTGGTGGGGTCTATTCGATTCTCTCTCAGGAACTCCAGTTACCTATGGTTCGTGTCTTGTTGAAACAGCTTCAAGCTACACAGATGATTCCAGAGTTACCGAAAGAGGCCGTTGAGCCTACTATCAGTACCGGTATGGAAGCACTTGGTCGTGGTCAAGACCTCGATAAGCTGGAGCGTTGTATTGCTG 
fPS-86          CGTTCTTACAGTTAGAAAAGGCTGCTGACTTCTCTGTGGCTCGTGTAGTGAGTGAATCTATTGAGGCAAGACTATCTTACGCCTTTATGCTGAACTCTGCTGTACAGCGCACAGGTGAGCGAGTAACCGCTGAGGAAATCCGCTACGTTGCATCTGAGCTGGAAGATACTCTTGGTGGGGTCTATTCGATTCTCTCTCAGGAACTCCAGTTACCTATGGTTCGTGTCTTGTTGAAACAGCTTCAAGCTACACAGATGATTCCAGAGTTACCGAAAGAGGCCGTTGAGCCTACTATCAGTACCGGTATGGAAGCACTTGGTCGTGGTCAAGACCTCGATAAGCTGGAGCGTTGTATTGCTG 

fPS-53          CGTTCTTACAGTTAGAAAAGGCTGCTGACTTCTCTGTGGCTCGTGTAGTGAGTGAATCCATTGAGGCAAGACTATCTTATGCCTTTATGCTGAACTCTGCTGTACAGCGCACAGGTGAGCGAGTAACCGCTGAGGAAATCCGCTACGTTGCATCTGAGCTGGAAGATACTCTTGGTGGGGTCTACTCGATTCTCTCTCAGGAACTCCAGTTACCTATGGTTCGTGTCTTATTGAAACAGCTTCAAGCTACACAGATGATTCCAGAGTTACCGAAAGAGGCCGTTGAGCCTACTATCAGTACCGGTATGGAAGCACTTGGTCGTGGTCAAGACCTCGATAAGCTGGAGCGTTGTATTGCCG 
fPS-85          CGTTCTTACAGTTAGAAAAGGCTGCTGACTTCTCTGTGGCTCGTGTAGTGAGTGAATCCATTGAGGCAAGACTATCTTATGCCTTTATGCTGAACTCTGCTGTACAGCGCACAGGTGAGCGAGTAACCGCTGAGGAAATCCGCTACGTTGCATCTGAGCTGGAAGATACTCTTGGTGGGGTCTACTCGATTCTCTCTCAGGAACTCCAGTTACCTATGGTTCGTGTCTTATTGAAACAGCTTCAAGCTACACAGATGATTCCAGAGTTACCGAAAGAGGCCGTTGAGCCTACTATCAGTACCGGTATGGAAGCACTTGGTCGTGGTCAAGACCTCGATAAGCTGGAGCGTTGTATTGCCG 
fPS-89          CGTTCTTACAGTTAGAAAAGGCTGCTGACTTCTCTGTGGCTCGTGTAGTGAGTGAATCCATTGAGGCAAGACTATCTTATGCCTTTATGCTGAACTCTGCTGTACAGCGCACAGGTGAGCGAGTAACCGCTGAGGAAATCCGCTACGTTGCATCTGAGCTGGAAGATACTCTTGGTGGGGTCTACTCGATTCTCTCTCAGGAACTCCAGTTACCTATGGTTCGTGTCTTATTGAAACAGCTTCAAGCTACACAGATGATTCCAGAGTTACCGAAAGAGGCCGTTGAGCCTACTATCAGTACCGGTATGGAAGCACTTGGTCGTGGTCAAGACCTCGATAAGCTGGAGCGTTGTATTGCCG 
fPS-54-ocr      CGTTCTTACAGTTAGAAAAGGCTGCTGACTTCTCTGTGGCTCGTGTAGTGAGTGAATCCATTGAGGCAAGACTATCTTACGCCTTTATGCTGAACTCTGCTGTACAGCGCACAGGTGAGCGAGTAACCGCTGAGGAAATCCGCTACGTTGCATCTGAGCTGGAAGATACTCTTGGTGGGGTCTATTCGATTCTCTCTCAGGAACTCCAGTTACCTATGGTTCGTGTCTTGTTGAAACAGCTTCAAGCTACACAGATGATTCCAGAGTTACCGAAAGAGGCTGTTGAGCCTACTATCAGTACCGGTATGGAAGCACTTGGTCGTGGTCAAGACCTCGATAAGCTGGAGCGTTGTATTGCCG 
fPS-59          CGTTCTTACAGTTAGAGAAGGCTGCTGACTTCTCTGTGGCTCGTGTAGTGAGTGAATCCATTGAGGCAAGACTATCTTATGCCTTTATGCTGAACTCTGCTGTACAGCGCACAGGTGAGCGAGTAACCGCTGAGGAAATCCGCTACGTTGCATCTGAGCTGGAAGATACTCTTGGTGGGGTCTATTCGATTCTCTCTCAGGAACTCCAGTTACCTATGGTTCGTGTCTTGTTGAAACAGCTTCAAGCTACACAGATGATTCCAGAGTTACCGAAAGAGGCCGTTGAGCCTACTATCAGTACCGGTATGGAAGCACTTGGTCGTGGTCAAGACCTCGATAAGCTGGAGCGTTGTATTGCCG 
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                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ phage  promoter  P8   §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          CATGGTCCGCATTGGCTCCAATCAGTCAAGACCCAGACCTTAATATGGCAACCATTAAGTTACGTATTGCTAACGCTATTGGTATTGATACTTCCGGTATCTTACTAACTGAGGAAGAGAAGCAAGCAATTATGACTCAACAAGCACAAGCTACAGGTATGCAAGCTGCTGCTCAAGCTGGTGGTGCTGGTGCTGCTCAATTGGCAACATCAAGTCCAGAGGCTATGCAAGGTGCTGCCGAACAAGCAGGGATGCAACCAATGTAATACGACTCACTATTGGGAGACACTTTATGTTTCCCTTTAGTTTTAACTTTAAGGAGAACAAATAATGAGCAATGAATCTAATGCTGACGTTTAC 
fPS-52          CATGGTCCGCATTGGCTCCAATCAGTCAAGACCCAGACCTTAATATGGCAACCATTAAGTTACGTATTGCTAACGCTATTGGTATTGATACTTCCGGTATCTTACTAACTGAGGAAGAGAAGCAAGCAATTATGACTCAACAAGCACAAGCTACAGGTATGCAAGCTGCTGCTCAAGCTGGTGGTGCTGGTGCTGCTCAATTGGCAACATCAAGTCCAGAGGCTATGCAAGGTGCTGCCGAACAAGCAGGGATGCAACCAATGTAATACGACTCACTATTGGGAGACACTTTATGTTTCCCTTTAGTTTTAACTTTAAGGAGAACAAATAATGAGCAATGAATCTAATGCTGACGTTTAC 
fPS-21          CATGGTCCGCATTGGCTCCAATCAGTCAAGACCCAGACCTTAATATGGCAACCATTAAGTTACGTATTGCTAACGCTATTGGTATTGATACTTCCGGTATCTTACTAACTGAGGAAGAGAAGCAAGCAATTATGACTCAACAAGCACAAGCTACAGGTATGCAAGCTGCTGCTCAAGCTGGTGGTGCTGGTGCTGCTCAATTGGCAACATCAAGTCCAGAGGCTATGCAAGGTGCTGCCGAACAAGCAGGGATGCAACCAATGTAATACGACTCACTATTGGGAGACACATTATGTTTCCCTTTAGTTTTAACTTTAAGGAGAACAAATAATGAGCAATGAATCTAATGCTGACGTTTAC 
fPS-16          CATGGTCCGCATTGGCTCCAATCAGTCAAGACCCAGACCTTAATATGGCAACCATTAAGTTACGTATTGCTAACGCTATTGGTATTGATACTTCCGGTATCTTACTAACTGAGGAAGAGAAGCAAGCAATTATGACTCAACAAGCACAAGCTACAGGTATGCAAGCTGCTGCTCAAGCTGGTGGTGCTGGTGCTGCTCAATTGGCAACATCAAGTCCAGAGGCTATGCAAGGTGCTGCCGAACAAGCAGGGATGCAACCAATGTAATACGACTCACTATTGGGAGACACATTATGTTTCCCTTTAGTTTTAACTTTAAGGAGAACAAATAATGAGCAATGAATCTAATGCTGACGTTTAC 
fPS-9           CATGGTCCGCATTGGCTCCAATCAGTCAAGACCCAGACCTTAATATGGCAACCATTAAGTTACGTATTGCTAACGCTATTGGTATTGATACTTCCGGTATCTTACTAACTGAGGAAGAGAAGCAAGCAATTATGACTCAACAAGCACAAGCTACAGGTATGCAAGCTGCTGCTCAAGCTGGTGGTGCTGGTGCTGCTCAATTGGCAACATCAAGTCCAGAGGCTATGCAAGGTGCTGCCGAACAAGCAGGGATGCAACCAATGTAATACGACTCACTATTGGGAGACACATTATGTTTCCCTTTAGTTTTAACTTTAAGGAGAACAAATAATGAGCAATGAATCTAATGCTGACGTTTAC 
fPS-64          CATGGTCCGCATTGGCTCCAATCAGTCAAGACCCAGACCTTAATATGGCAACCATTAAGTTACGTATTGCTAACGCTATTGGTATTGATACTTCCGGTATCTTACTAACTGAGGAAGAGAAGCAAGCAATTATGACTCAACAAGCACAAGCTACAGGTATGCAAGCTGCTGCTCAAGCTGGTGGTGCTGGTGCTGCTCAATTGGCAACATCAAGTCCAGAGGCTATGCAAGGTGCTGCCGAACAAGCAGGGATGCAACCAATGTAATACGACTCACTATTGGGAGACACATTATGTTTCCCTTTAGTTTTAACTTTAAGGAGAACAAATAATGAGCAATGAATCTAATGCTGACGTTTAC 
fPS-10          CATGGTCCGCATTGGCTCCAATCAGTCAAGACCCAGACCTTAATATGGCAACCATTAAGTTACGTATTGCTAACGCTATTGGTATTGATACTTCCGGTATCTTACTAACTGAGGAAGAGAAGCAAGCAATTATGACTCAACAAGCACAAGCTACAGGTATGCAAGCTGCTGCTCAAGCTGGTGGTGCTGGTGCTGCTCAATTGGCAACATCAAGTCCAGAGGCTATGCAAGGTGCTGCCGAACAAGCAGGGATGCAACCAATGTAATACGACTCACTATTGGGAGACACATTATGTTTCCCTTTAGTTTTAACTTTAAGGAGAACAAATAATGAGCAATGAATCTAATGCTGACGTTTAC 
fPS-26          CATGGTCCGCATTGGCTCCAATCAGTCAAGACCCAGACCTTAATATGGCAACCATTAAGTTACGTATTGCTAACGCTATTGGTATTGATACTTCCGGTATCTTACTAACTGAGGAAGAGAAGCAAGCAATTATGACTCAACAAGCACAAGCTACAGGTATGCAAGCTGCTGCTCAAGCTGGTGGTGCTGGTGCTGCTCAATTGGCAACATCAAGTCCAGAGGCTATGCAAGGTGCTGCCGAACAAGCAGGGATGCAACCAATGTAATACGACTCACTATTGGGAGACACATTATGTTTCCCTTTAGTTTTAACTTTAAGGAGAACAAATAATGAGCAATGAATCTAATGCTGACGTTTAC 
fPS-19          CATGGTCCGCATTGGCTCCAATCAGTCAAGACCCAGACCTTAATATGGCAACCATTAAGTTACGTATTGCTAACGCTATTGGTATTGATACTTCCGGTATCTTACTAACTGAGGAAGAGAAGCAAGCAATTATGACTCAACAAGCACAAGCTACAGGTATGCAAGCTGCTGCTCAAGCTGGTGGTGCTGGTGCTGCTCAATTGGCAACATCAAGTCCAGAGGCTATGCAAGGTGCTGCCGAACAAGCAGGGATGCAACCAATGTAATACGACTCACTATTGGGAGACACATTATGTTTCCCTTTAGTTTTAACTTTAAGGAGAACAAATAATGAGCAATGAATCTAATGCTGACGTTTAC 
fPS-7           CATGGTCCGCATTGGCTCCAATCAGTCAAGACCCAGACCTTAATATGGCAACCATTAAGTTACGTATTGCTAACGCTATTGGTATTGATACTTCCGGTATCTTACTAACTGAGGAAGAGAAGCAAGCAATTATGACTCAACAAGCACAAGCTACAGGTATGCAAGCTGCTGCTCAAGCTGGTGGTGCTGGTGCTGCTCAATTGGCAACATCAAGTCCAGAGGCTATGCAAGGTGCTGCCGAACAAGCAGGGATGCAACCAATGTAATACGACTCACTATTGGGAGACACATTATGTTTCCCTTTAGTTTTAACTTTAAGGAGAACAAATAATGAGCAATGAATCTAATGCTGACGTTTAC 
fPS-86          CATGGTCCGCATTGGCTCCAATCAGTCAAGACCCAGACCTTAATATGGCAACCATTAAGTTACGTATTGCTAACGCTATTGGTATTGATACTTCCGGTATCTTACTAACTGAGGAAGAGAAGCAAGCAATTATGACTCAACAAGCACAAGCTACAGGTATGCAAGCTGCTGCTCAAGCTGGTGGTGCTGGTGCTGCTCAATTGGCAACATCAAGTCCAGAGGCTATGCAAGGTGCTGCCGAACAAGCAGGGATGCAACCAATGTAATACGACTCACTATTGGGAGACACATTATGTTTCCCTTTAGTTTTAACTTTAAGGAGAACAAATAATGAGCAATGAATCTAATGCTGACGTTTAC 
fPS-53          CATGGTCCGCATTGGCTCCAATCAGTCAAGACCCAGACCTTAATATGGCAACTATTAAGTTACGTATTGCTAACGCTATTGGTATTGATACTTCCGGTATCTTACTAACTGAGGAAGAGAAGCAAGCAATTATGACTCAACAAGCACAAGCTACAGGTATGCAAGCTGCTGCTCAAGCTGGTGGTGCTGGTGCTGCTCAATTGGCAACATCAAGTCCAGAGGCTATGCAAGGTGCTGCCGAACAAGCAGGGATGCAACCAATGTAATACGACTCACTATTGGGAGACACTTTATGTTTCCCTTTAGTTTTAACTTTAAGGAGAACAAATAATGAGCAATGAATCTAATGCTGACGTTTAC 
fPS-85          CATGGTCCGCATTGGCTCCAATCAGTCAAGACCCAGACCTTAATATGGCAACTATTAAGTTACGTATTGCTAACGCTATTGGTATTGATACTTCCGGTATCTTACTAACTGAGGAAGAGAAGCAAGCAATTATGACTCAACAAGCACAAGCTACAGGTATGCAAGCTGCTGCTCAAGCTGGTGGTGCTGGTGCTGCTCAATTGGCAACATCAAGTCCAGAGGCTATGCAAGGTGCTGCCGAACAAGCAGGGATGCAACCAATGTAATACGACTCACTATTGGGAGACACTTTATGTTTCCCTTTAGTTTTAACTTTAAGGAGAACAAATAATGAGCAATGAATCTAATGCTGACGTTTAC 
fPS-89          CATGGTCCGCATTGGCTCCAATCAGTCAAGACCCAGACCTTAATATGGCAACTATTAAGTTACGTATTGCTAACGCTATTGGTATTGATACTTCCGGTATCTTACTAACTGAGGAAGAGAAGCAAGCAATTATGACTCAACAAGCACAAGCTACAGGTATGCAAGCTGCTGCTCAAGCTGGTGGTGCTGGTGCTGCTCAATTGGCAACATCAAGTCCAGAGGCTATGCAAGGTGCTGCCGAACAAGCAGGGATGCAACCAATGTAATACGACTCACTATTGGGAGACACTTTATGTTTCCCTTTAGTTTTAACTTTAAGGAGAACAAATAATGAGCAATGAATCTAATGCTGACGTTTAC 
fPS-54-ocr      CGTGGTCCGCATTGACTCCAATCAGTCAAGACCCAGACCTTAATATGGCAACCATTAAGTTACGTATTGCTAACGCTATTGGTATTGATACTTCCGGTATCTTACTGACTGAGGAAGAGAAGCAAGCAATTATGACTCAACAAGCACAAGCTACAGGTATGCAAGCTGCTGCTCAAGCTGGTGGTGCTGGTGCTGCTCAATTGGCAACATCAAGTCCAGAGGCTATGCAAGGTGCTGCCGAACAAGCAGGGATGCAACCAATGTAATACGACTCACTATTGGGAGACACTTTATGTTTCCTTTTAGTTTTAACTTTAAGGAGAACAAATAATGAGCAATGAATCTAATGCTGACGTTTAC 
fPS-59          CATGGTCCGCATTGACTCCAATCAGTCAAGACCCAGACCTTAATATGGCAACCATTAAGTTACGTATTGCTAACGCTATTGGTATTGATACTTCTGGTATCTTACTAACTGAGGAAGAGAAGCAAGCAATTATGACTCAACAAGCACAAGCTACAGGTATGCAAGCTGCTGCTCAAGCTGGTGGTGCTGCTGCTGCTCAATTGGCAACATCAAGTCCAGAGGCTATGCAAGGTGCTGCCGAACAAGCAGGGATGCAACCAATGTAGTACGACTCACTATTGGGAGACACTTTATGTTTCCCTTTAGTTTTAACTTTAAGGAGAACAAATAATGAGCAATGAATCTAATGCTGACGTTTAC 
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fPS-50          GCAGAGATGGGCGCAAACCCTACTGCCGTGACTGGCTCAATGTCTGACCATGACACCTCTATGTTAGAGCTTGACGTTGACACTCGTGACGGTGATGACCGTATCACTCTGGTGGACAATGACGACCCTTACAACACTGTAGACCCTTTCGCAGACCCAGAGGAAGATGATGGTACCCGTAACTCCCTGCGTATTAGCTCGGAAGGTAATGAGGATATTGATTCTGGCGAAGGTGAACCTGATGAATCACAAAGTGAAGAAGCTACGGACTTTGAGGCCATCGGTGATGTACCAAGTGAACTGACAGAAGCCTCAGCGCAACTGGAAGAACACGAAGCAGGATTCCAAGAGATGGTCGAT 
fPS-52          GCAGAGATGGGCGCAAACCCTACTGCCGTGACTGGCTCAATGTCTGACCATGACACCTCTATGTTAGAGCTTGACGTTGACACTCGTGACGGTGATGACCGTATCACTCTGGTGGACAATGACGACCCTTACAACACTGTAGACCCTTTCGCAGACCCAGAGGAAGATGATGGTACCCGTAACTCCCTGCGTATTAGCTCGGAAGGTAATGAGGATATTGATTCTGGCGAAGGTGAACCTGATGAATCACAAAGTGAAGAAGCTACGGACTTTGAGGCCATCGGTGATGTACCAAGTGAACTGACAGAAGCCTCAGCGCAACTGGAAGAACACGAAGCAGGATTCCAAGAGATGGTCGAT 
fPS-21          GCAGAGATGGGCGCAAACCCTACTGCCGTGACTGGCTCAATGTCTGACCATGACACCTCTATGTTAGAGCTTGACGTTGACACTCGTGACGGTGATGACCGTATCACTCTGGTGGACAATGACGACCCTTACAACACTGTGGACCCTTTCGCAGACCCTGAGGCAGATGATGGTACTCGTAACTCCTTGCGTATTAGCTCGGAAGGTACTGAGGATATTGATTCTGGCGAAGGTGAACCTGATGAATCACAAAGTGAAGAAGCTACGGACTTTGAGGCCATCGGTGATGTACCAAGTGAACTGACAGAAGCCTCAGCGCAACTGGAAGAACACGAAGCAGGATTCCAAGAGATGGTCGAT 
fPS-16          GCAGAGATGGGCGCAAACCCTACTGCCGTGACTGGCTCAATGTCTGACCATGACACCTCTATGTTAGAGCTTGACGTTGACACTCGTGACGGTGATGACCGTATCACTCTGGTGGACAATGACGACCCTTACAACACTGTGGACCCTTTCGCAGACCCTGAGGCAGATGATGGTACTCGTAACTCCTTGCGTATTAGCTCGGAAGGTACTGAGGATATTGATTCTGGCGAAGGTGAACCTGATGAATCACAAAGTGAAGAAGCTACGGACTTTGAGGCCATCGGTGATGTACCAAGTGAACTGACAGAAGCCTCAGCGCAACTGGAAGAACACGAAGCAGGATTCCAAGAGATGGTCGAT 
fPS-9           GCAGAGATGGGCGCAAACCCTACTGCCGTGACTGGCTCAATGTCTGACCATGACACCTCTATGTTAGAGCTTGACGTTGACACTCGTGACGGTGATGACCGTATCACTCTGGTGGACAATGACGACCCTTACAACACTGTGGACCCTTTCGCAGACCCTGAGGCAGATGATGGTACTCGTAACTCCTTGCGTATTAGCTCGGAAGGTACTGAGGATATTGATTCTGGCGAAGGTGAACCTGATGAATCACAAAGTGAAGAAGCTACGGACTTTGAGGCCATCGGTGATGTACCAAGTGAACTGACAGAAGCCTCAGCGCAACTGGAAGAACACGAAGCAGGATTCCAAGAGATGGTCGAT 
fPS-64          GCAGAGATGGGCGCAAACCCTACTGCCGTGACTGGCTCAATGTCTGACCATGACACCTCTATGTTAGAGCTTGACGTTGACACTCGTGACGGTGATGACCGTATCACTCTGGTGGACAATGACGACCCTTACAACACTGTGGACCCTTTCGCAGACCCTGAGGCAGATGATGGTACTCGTAACTCCTTGCGTATTAGCTCGGAAGGTACTGAGGATATTGATTCTGGCGAAGGTGAACCTGATGAATCACAAAGTGAAGAAGCTACGGACTTTGAGGCCATCGGTGATGTACCAAGTGAACTGACAGAAGCCTCAGCGCAACTGGAAGAACACGAAGCAGGATTCCAAGAGATGGTCGAT 
fPS-10          GCAGAGATGGGCGCAAACCCTACTGCCGTGACTGGCTCAATGTCTGACCATGACACCTCTATGTTAGAGCTTGACGTTGACACTCGTGACGGTGATGACCGTATCACTCTGGTGGACAATGACGACCCTTACAACACTGTGGACCCTTTCGCAGACCCTGAGGCAGATGATGGTACTCGTAACTCCTTGCGTATTAGCTCGGAAGGTACTGAGGATATTGATTCTGGCGAAGGTGAACCTGATGAATCACAAAGTGAAGAAGCTACGGACTTTGAGGCCATCGGTGATGTACCAAGTGAACTGACAGAAGCCTCAGCGCAACTGGAAGAACACGAAGCAGGATTCCAAGAGATGGTCGAT 
fPS-26          GCAGAGATGGGCGCAAACCCTACTGCCGTGACTGGCTCAATGTCTGACCATGACACCTCTATGTTAGAGCTTGACGTTGACACTCGTGACGGTGATGACCGTATCACTCTGGTGGACAATGACGACCCTTACAACACTGTGGACCCTTTCGCAGACCCTGAGGCAGATGATGGTACTCGTAACTCCTTGCGTATTAGCTCGGAAGGTACTGAGGATATTGATTCTGGCGAAGGTGAACCTGATGAATCACAAAGTGAAGAAGCTACGGACTTTGAGGCCATCGGTGATGTACCAAGTGAACTGACAGAAGCCTCAGCGCAACTGGAAGAACACGAAGCAGGATTCCAAGAGATGGTCGAT 
fPS-19          GCAGAGATGGGCGCAAACCCTACTGCCGTGACTGGCTCAATGTCTGACCATGACACCTCTATGTTAGAGCTTGACGTTGACACTCGTGACGGTGATGACCGTATCACTCTGGTGGACAATGACGACCCTTACAACACTGTGGACCCTTTCGCAGACCCTGAGGCAGATGATGGTACTCGTAACTCCTTGCGTATTAGCTCGGAAGGTACTGAGGATATTGATTCTGGCGAAGGTGAACCTGATGAATCACAAAGTGAAGAAGCTACGGACTTTGAGGCCATCGGTGATGTACCAAGTGAACTGACAGAAGCCTCAGCGCAACTGGAAGAACACGAAGCAGGATTCCAAGAGATGGTCGAT 
fPS-7           GCAGAGATGGGCGCAAACCCTACTGCCGTGACTGGCTCAATGTCTGACCATGACACCTCTATGTTAGAGCTTGACGTTGACACTCGTGACGGTGATGACCGTATCACTCTGGTGGACAATGACGACCCTTACAACACTGTGGACCCTTTCGCAGACCCTGAGGCAGATGATGGTACTCGTAACTCCTTGCGTATTAGCTCGGAAGGTACTGAGGATATTGATTCTGGCGAAGGTGAACCTGATGAATCACAAAGTGAAGAAGCTACGGACTTTGAGGCCATCGGTGATGTACCAAGTGAACTGACAGAAGCCTCAGCGCAACTGGAAGAACACGAAGCAGGATTCCAAGAGATGGTCGAT 
fPS-86          GCAGAGATGGGCGCAAACCCTACTGCCGTGACTGGCTCAATGTCTGACCATGACACCTCTATGTTAGAGCTTGACGTTGACACTCGTGACGGTGATGACCGTATCACTCTGGTGGACAATGACGACCCTTACAACACTGTGGACCCTTTCGCAGACCCTGAGGCAGATGATGGTACTCGTAACTCCTTGCGTATTAGCTCGGAAGGTACTGAGGATATTGATTCTGGCGAAGGTGAACCTGATGAATCACAAAGTGAAGAAGCTACGGACTTTGAGGCCATCGGTGATGTACCAAGTGAACTGACAGAAGCCTCAGCGCAACTGGAAGAACACGAAGCAGGATTCCAAGAGATGGTCGAT 
fPS-53          GCAGAGATGGGCGCAAACCCTACTGCTGTGACTGGCTCAATGTCTGACCATGATACCTCTATGTTAGAGCTTGACGTTGACACTCGTGATGGTGATGACCGTATCACTCTGGTGGACAATGACGACCCTTACAACACTGTGGACCCTTTCGCAGACCCTGAGGCAGATGATGGTACTCGTAACTCCTTGCGTATTAGCTCGGAAGGTAATGAGGATATTGATTCTGGCGAAGGTGAACCTGATGAATCACAAAGTGAAGAAGCTACGGACTTTGAGGCCATCGGTGATGTACCAAGTGAACTGACAGAAGCCTCAGCGCAACTGGAAGAACACGAAGCAGGATTCCAAGAGATGGTCGAT 
fPS-85          GCAGAGATGGGCGCAAACCCTACTGCTGTGACTGGCTCAATGTCTGACCATGATACCTCTATGTTAGAGCTTGACGTTGACACTCGTGATGGTGATGACCGTATCACTCTGGTGGACAATGACGACCCTTACAACACTGTGGACCCTTTCGCAGACCCTGAGGCAGATGATGGTACTCGTAACTCCTTGCGTATTAGCTCGGAAGGTAATGAGGATATTGATTCTGGCGAAGGTGAACCTGATGAATCACAAAGTGAAGAAGCTACGGACTTTGAGGCCATCGGTGATGTACCAAGTGAACTGACAGAAGCCTCAGCGCAACTGGAAGAACACGAAGCAGGATTCCAAGAGATGGTCGAT 
fPS-89          GCAGAGATGGGCGCAAACCCTACTGCTGTGACTGGCTCAATGTCTGACCATGATACCTCTATGTTAGAGCTTGACGTTGACACTCGTGATGGTGATGACCGTATCACTCTGGTGGACAATGACGACCCTTACAACACTGTGGACCCTTTCGCAGACCCTGAGGCAGATGATGGTACTCGTAACTCCTTGCGTATTAGCTCGGAAGGTAATGAGGATATTGATTCTGGCGAAGGTGAACCTGATGAATCACAAAGTGAAGAAGCTACGGACTTTGAGGCCATCGGTGATGTACCAAGTGAACTGACAGAAGCCTCAGCGCAACTGGAAGAACACGAAGCAGGATTCCAAGAGATGGTCGAT 
fPS-54-ocr      GCAGAGATGGGCGCAAACCCTACTGCTGTGACTGGCTCAATGTCTGACCATGACACCTCTATGTTAGAGCTTGACGTTGACACTCGTGACGGTGATGACCGTATCACTCTGGTGGATAATGACGACCCCTACAACACTGTGGACCCTTTCGCAGACCCTGAGGCAGATGATGGTACTCGTAACTCCTTGCGTATTAGCTCGGAAGGTAATGAGGATATTGATTCTGGCGAAGGTGAACCTGATGAATCACAAAGTGAAGAGGCTACAGACTTTGAGGCCATCGGCGATGCACCAAGTGAACTGACAGAAGCCTCAGCGCAACTGGAAGAACACGAAGCAGGATTCCAAGAGATGGTCGAT 
fPS-59          GCAGAGATGGGCGCAAACCCTACTGCCGTGACTGGCTCAATGTCTGACCATGACACCTCTATGTTAGAGCTTGACGTTGACACTCGTGACGGTGATGACCGCATCACTCTGGTGGACAATGACGACCCCTACAACACTGTGGACCCTTTCGCAGACCCTGAGGCAGATGATGGTACTCGTAACTCCTTGCGTATTAGCTCGGAAGGTAATGAGGATATTGATTCTGGCGAAGGTGAACCTGATGAATCACAAAGTGAAGAAGCTACAGACTTTGAGGCCATCGGTGATGCACCAAGTGAACTGACAGAAGCCTCAGCGCAACTGGAAGAACACGAAGCAGGATTCCAAGAGATGGTCGAT 
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fPS-50          GCGGCTGCTGAACGTGGTCTGTCCGTCGATGCAATCACACGCATTCAGTCTGAGTACCAAGGTGATGGCTTAACTAAAGAATCTTACGAAGAACTGGCTGCTGCTGGTTACTCTAAGTCTTTCGTTGATTCATACATCCGTGGTCAGGAAGCACTCGTTGAGTCTTACGTTAAGTCTGTATTTGCGTATGCCGGTGGTGAGCAACAGTTCAACGCTTTGTATACACACCTCGAAGCTACCAACGCTGAGGCCGCACAGAGCCTTGTAAGTGCCTTGGAGTCTCGTGACCTGTCTACCGTTAAGGCTATCGTTAATCTGGCTGGTGCCTCACGAGCTAAGACTTTCGGTAAACCTGCTGCA 
fPS-52          GCGGCTGCTGAACGTGGTCTGTCCGTCGATGCAATCACACGCATTCAGTCTGAGTACCAAGGTGATGGCTTAACTAAAGAATCTTACGAAGAACTGGCTGCTGCTGGTTACTCTAAGTCTTTCGTTGATTCATACATCCGTGGTCAGGAAGCACTCGTTGAGTCTTACGTTAAGTCTGTATTTGCGTATGCCGGTGGTGAGCAACAGTTCAACGCTTTGTATACACACCTCGAAGCTACCAACGCTGAGGCCGCACAGAGCCTTGTAAGTGCCTTGGAGTCTCGTGATCTGTCTACCGTTAAGGCTATCGTTAATCTGGCTGGTGCCTCACGAGCTAAGACTTTCGGTAAACCTGCTGCA 
fPS-21          GCGGCTGCTGAACGTGGTCTGTCCGTCGATGCAATCACACGCATTCAGTCTGAGTACCAAGGTGATGGCTTAACTAAAGAATCTTACGAAGAACTGGCTGCTGCTGGTTACTCTAAGTCTTTCGTTGATTCATACATCCGTGGTCAGGAAGCACTCGTTGAGTCTTACGTTAAGTCTGTATTTGCATATGCCGGTGGTGAGCAACAATTCAACGCTTTGTATACACACCTCGAAGCTACCAACGCTGAGGCCGCACAGAGCCTTGTAAGTGCCTTGGAGTCTCGTGACCTGTCTACCGTTAAGGCTATCGTTAATCTGGCTGGTGCCTCACGAGCTAAGACTTTCGGTAAACCTGCTGCA 
fPS-16          GCGGCTGCTGAACGTGGTCTGTCCGTCGATGCAATCACACGCATTCAGTCTGAGTACCAAGGTGATGGCTTAACTAAAGAATCTTACGAAGAACTGGCTGCTGCTGGTTACTCTAAGTCTTTCGTTGATTCATACATCCGTGGTCAGGAAGCACTCGTTGAGTCTTACGTTAAGTCTGTATTTGCATATGCCGGTGGTGAGCAACAATTCAACGCTTTGTATACACACCTCGAAGCTACCAACGCTGAGGCCGCACAGAGCCTTGTAAGTGCCTTGGAGTCTCGTGACCTGTCTACCGTTAAGGCTATCGTTAATCTGGCTGGTGCCTCACGAGCTAAGACTTTCGGTAAACCTGCTGCA 
fPS-9           GCGGCTGCTGAACGTGGTCTGTCCGTCGATGCAATCACACGCATTCAGTCTGAGTACCAAGGTGATGGCTTAACTAAAGAATCTTACGAAGAACTGGCTGCTGCTGGTTACTCTAAGTCTTTCGTTGATTCATACATCCGTGGTCAGGAAGCACTCGTTGAGTCTTACGTTAAGTCTGTATTTGCATATGCCGGTGGTGAGCAACAATTCAACGCTTTGTATACACACCTCGAAGCTACCAACGCTGAGGCCGCACAGAGCCTTGTAAGTGCCTTGGAGTCTCGTGACCTGTCTACCGTTAAGGCTATCGTTAATCTGGCTGGTGCCTCACGAGCTAAGACTTTCGGTAAACCTGCTGCA 
fPS-64          GCGGCTGCTGAACGTGGTCTGTCCGTCGATGCAATCACACGCATTCAGTCTGAGTACCAAGGTGATGGCTTAACTAAAGAATCTTACGAAGAACTGGCTGCTGCTGGTTACTCTAAGTCTTTCGTTGATTCATACATCCGTGGTCAGGAAGCACTCGTTGAGTCTTACGTTAAGTCTGTATTTGCATATGCCGGTGGTGAGCAACAATTCAACGCTTTGTATACACACCTCGAAGCTACCAACGCTGAGGCCGCACAGAGCCTTGTAAGTGCCTTGGAGTCTCGTGACCTGTCTACCGTTAAGGCTATCGTTAATCTGGCTGGTGCCTCACGAGCTAAGACTTTCGGTAAACCTGCTGCA 
fPS-10          GCGGCTGCTGAACGTGGTCTGTCCGTCGATGCAATCACACGCATTCAGTCTGAGTACCAAGGTGATGGCTTAACTAAAGAATCTTACGAAGAACTGGCTGCTGCTGGTTACTCTAAGTCTTTCGTTGATTCATACATCCGTGGTCAGGAAGCACTCGTTGAGTCTTACGTTAAGTCTGTATTTGCATATGCCGGTGGTGAGCAACAATTCAACGCTTTGTATACACACCTCGAAGCTACCAACGCTGAGGCCGCACAGAGCCTTGTAAGTGCCTTGGAGTCTCGTGACCTGTCTACCGTTAAGGCTATCGTTAATCTGGCTGGTGCCTCACGAGCTAAGACTTTCGGTAAACCTGCTGCA 
fPS-26          GCGGCTGCTGAACGTGGTCTGTCCGTCGATGCAATCACACGCATTCAGTCTGAGTACCAAGGTGATGGCTTAACTAAAGAATCTTACGAAGAACTGGCTGCTGCTGGTTACTCTAAGTCTTTCGTTGATTCATACATCCGTGGTCAGGAAGCACTCGTTGAGTCTTACGTTAAGTCTGTATTTGCATATGCCGGTGGTGAGCAACAATTCAACGCTTTGTATACACACCTCGAAGCTACCAACGCTGAGGCCGCACAGAGCCTTGTAAGTGCCTTGGAGTCTCGTGACCTGTCTACCGTTAAGGCTATCGTTAATCTGGCTGGTGCCTCACGAGCTAAGACTTTCGGTAAACCTGCTGCA 
fPS-19          GCGGCTGCTGAACGTGGTCTGTCCGTCGATGCAATCACACGCATTCAGTCTGAGTACCAAGGTGATGGCTTAACTAAAGAATCTTACGAAGAACTGGCTGCTGCTGGTTACTCTAAGTCTTTCGTTGATTCATACATCCGTGGTCAGGAAGCACTCGTTGAGTCTTACGTTAAGTCTGTATTTGCATATGCCGGTGGTGAGCAACAATTCAACGCTTTGTATACACACCTCGAAGCTACCAACGCTGAGGCCGCACAGAGCCTTGTAAGTGCCTTGGAGTCTCGTGACCTGTCTACCGTTAAGGCTATCGTTAATCTGGCTGGTGCCTCACGAGCTAAGACTTTCGGTAAACCTGCTGCA 
fPS-7           GCGGCTGCTGAACGTGGTCTGTCCGTCGATGCAATCACACGCATTCAGTCTGAGTACCAAGGTGATGGCTTAACTAAAGAATCTTACGAAGAACTGGCTGCTGCTGGTTACTCTAAGTCTTTCGTTGATTCATACATCCGTGGTCAGGAAGCACTCGTTGAGTCTTACGTTAAGTCTGTATTTGCATATGCCGGTGGTGAGCAACAATTCAACGCTTTGTATACACACCTCGAAGCTACCAACGCTGAGGCCGCACAGAGCCTTGTAAGTGCCTTGGAGTCTCGTGACCTGTCTACCGTTAAGGCTATCGTTAATCTGGCTGGTGCCTCACGAGCTAAGACTTTCGGTAAACCTGCTGCA 
fPS-86          GCGGCTGCTGAACGTGGTCTGTCCGTCGATGCAATCACACGCATTCAGTCTGAGTACCAAGGTGATGGCTTAACTAAAGAATCTTACGAAGAACTGGCTGCTGCTGGTTACTCTAAGTCTTTCGTTGATTCATACATCCGTGGTCAGGAAGCACTCGTTGAGTCTTACGTTAAGTCTGTATTTGCATATGCCGGTGGTGAGCAACAATTCAACGCTTTGTATACACACCTCGAAGCTACCAACGCTGAGGCCGCACAGAGCCTTGTAAGTGCCTTGGAGTCTCGTGACCTGTCTACCGTTAAGGCTATCGTTAATCTGGCTGGTGCCTCACGAGCTAAGACTTTCGGTAAACCTGCTGCA 
fPS-53          GCGGCTGCTGAACGTGGTCTGTCCGACGATGCAATCACACGCATTCAATCTGAGTACCAAGGTGATGGCTTAACTAAAGAATCTTACGAAGAACTGGCTGCTGCTGGTTACTCTAAGTCTTTCGTTGATTCATACATCCGTGGTCAGGAAGCACTCGTTGAGTCTTACGTTAAGTCTGTATTTGCGTATGCCGGTGGTGAGCAACAGTTCAACGCTTTGTATACACACCTCGAAGCTACCAACGCTGAGGCCGCACAGAGCCTTGTAAGTGCCTTGGAGTCTCGTGACCTGTCTACCGTTAAGGCTATCGTTAATCTGGCTGGTGCCTCACGAGCTAAGACTTTCGGTAAACCTGCTGCA 
fPS-85          GCGGCTGCTGAACGTGGTCTGTCCGACGATGCAATCACACGCATTCAATCTGAGTACCAAGGTGATGGCTTAACTAAAGAATCTTACGAAGAACTGGCTGCTGCTGGTTACTCTAAGTCTTTCGTTGATTCATACATCCGTGGTCAGGAAGCACTCGTTGAGTCTTACGTTAAGTCTGTATTTGCGTATGCCGGTGGTGAGCAACAGTTCAACGCTTTGTATACACACCTCGAAGCTACCAACGCTGAGGCCGCACAGAGCCTTGTAAGTGCCTTGGAGTCTCGTGACCTGTCTACCGTTAAGGCTATCGTTAATCTGGCTGGTGCCTCACGAGCTAAGACTTTCGGTAAACCTGCTGCA 
fPS-89          GCGGCTGCTGAACGTGGTCTGTCCGACGATGCAATCACACGCATTCAATCTGAGTACCAAGGTGATGGCTTAACTAAAGAATCTTACGAAGAACTGGCTGCTGCTGGTTACTCTAAGTCTTTCGTTGATTCATACATCCGTGGTCAGGAAGCACTCGTTGAGTCTTACGTTAAGTCTGTATTTGCGTATGCCGGTGGTGAGCAACAGTTCAACGCTTTGTATACACACCTCGAAGCTACCAACGCTGAGGCCGCACAGAGCCTTGTAAGTGCCTTGGAGTCTCGTGACCTGTCTACCGTTAAGGCTATCGTTAATCTGGCTGGTGCCTCACGAGCTAAGACTTTCGGTAAACCTGCTGCA 
fPS-54-ocr      GCGGCTGCTGAACGTGGTCTGTCCGACGATGCAATCACACGCATTCAGTCTGAGTACCAAGGTGATGGCTTAACTAAAGAATCTTACGAAGAACTGGCTGCTGCTGGTTACTCTAAGTCTTTCGTTGATTCATACATCCGTGGTCAGGAAGCACTCGTTGAGTCTTACGTTAAGTCTGTGTTTGCATATGCTGGTGGTGAGCAACAGTTCAACGCTTTGTATACACACCTCGAAGCTACCAACGCTGAGGCCGCACAGAGCCTTGTAAGTGCCTTGGAATCTCGTGACCTGTCTACCGTTAAGGCTATAGTTAATCTGGCTGGTGCCTCACGAGCTAAGACTTTCGGTAAACCTGCTGCA 
fPS-59          GCGGCTGCTGAACGTGGTCTGTCCGACGATGCAATCACACGCATTCAAACTGAGTACCAAGGTGATGGCTTAACTAAAGAATCTTACGAAGAACTGGCTGCTGCTGGTTACTCTAAGTCTTTCGTTGATTCGTACATCCGTGGTCAGGAAGCACTCGTTGAGTCTTACGTTAAGTCTGTATTTGCGTATGCCGGTGGTGAACAACAGTTCAACGCTTTGTATACACACCTCGAAGCTACCAACGCTGAGGCCGCACAGAGCCTTGTAAGTGCCTTGGAGTCTCGTGACCTGTCTACCGTTAAGGCTATCGTTAATCTGGCTGGTGCCTCACGAGCTAAGACTTTCGGTAAACCTGCTGCA 
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                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ phage  promoter  P9   §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          CGTTCAGTAACTAAACAGGCTCGTCAATCTGCCCCTGTCAGTAATAAAGTTGTAGGTTATACCAACAGCGCTGACATGATGAAAGATATGAATGACCCTCGTTATAGCACTGACGCTAAGTTCCGTAAAGAAGTCGAATTGAAAACCATGTACTCAACGTACTAAAATTAATGCGACTCACTATTGGGAGACACATACAGGCAATGCCGATGCAGTGAATCCCTTTGAGTTACACAATGAGAACCAACTCGTTTCAAGTAGTACCTCACATACTTTTAATTAAACTACATAAGGAGATTCAACATGGCTAACATGCAAGGTGGACAACAAATTGGTAAGGACCAAGGTAAAGGCGTTTCT 
fPS-52          CGTTCAGTAACTAAACAGGCTCGTCAATCTGCCCCTGTCAGTAATAAAGTTGTAGGTTATACCAACAGCGCTGACATGATGAAAGATATGAATGACCCTCGTTATAGCACTGACGCTAAGTTCCGTAAAGAAGTCGAATTGAAAACCATGTACTCAACGTACTAAAATTAATGCGACTCACTATTGGGAGACACATACAGGCAATGCCGATGCAGTGAATCCCTTTGAGTTACACAATGAGAACCAACTCGTTTCAAGTAGTACCTCACATACTTTTAATTAAACTACATAAGGAGATTCAACATGGCTAACATGCAAGGTGGACAACAAATTGGTAAGGACCAAGGTAAAGGCGTTTCT 
fPS-21          CGTTCAGTAACTAAACAGGCTCGTCAATCTGCCCCTGTCAGTAATAAAGTTGTAGGTTATACCAACAGCGCTGACATGATGAAAGATATGAATGACCCTCGTTATAGCACTGACGCTAAGTTCCGTAAAGAAGTCGAATTGAAAACCATGTACTCAACGTACTAAAATTAATGCGACTCACTATTGGGAGACACATACAGGCAATGCCGATGCAGTGAATCCCTTTGAGTTACACAATGAGAACCAACTCGTTTCAAGTAGTACCTCACATACTTTTAATTAAACTACATAAGGAGATTCAACATGGCTAACATGCAAGGTGGACAACAAATTGGTAAGGACCAAGGTAAAGGCGTTTCT 
fPS-16          CGTTCAGTAACTAAACAGGCTCGTCAATCTGCCCCTGTCAGTAATAAAGTTGTAGGTTATACCAACAGCGCTGACATGATGAAAGATATGAATGACCCTCGTTATAGCACTGACGCTAAGTTCCGTAAAGAAGTCGAATTGAAAACCATGTACTCAACGTACTAAAATTAATGCGACTCACTATTGGGAGACACATACAGGCAATGCCGATGCAGTGAATCCCTTTGAGTTACACAATGAGAACCAACTCGTTTCAAGTAGTACCTCACATACTTTTAATTAAACTACATAAGGAGATTCAACATGGCTAACATGCAAGGTGGACAACAAATTGGTAAGGACCAAGGTAAAGGCGTTTCT 
fPS-9           CGTTCAGTAACTAAACAGGCTCGTCAATCTGCCCCTGTCAGTAATAAAGTTGTAGGTTATACCAACAGCGCTGACATGATGAAAGATATGAATGACCCTCGTTATAGCACTGACGCTAAGTTCCGTAAAGAAGTCGAATTGAAAACCATGTACTCAACGTACTAAAATTAATGCGACTCACTATTGGGAGACACATACAGGCAATGCCGATGCAGTGAATCCCTTTGAGTTACACAATGAGAACCAACTCGTTTCAAGTAGTACCTCACATACTTTTAATTAAACTACATAAGGAGATTCAACATGGCTAACATGCAAGGTGGACAACAAATTGGTAAGGACCAAGGTAAAGGCGTTTCT 
fPS-64          CGTTCAGTAACTAAACAGGCTCGTCAATCTGCCCCTGTCAGTAATAAAGTTGTAGGTTATACCAACAGCGCTGACATGATGAAAGATATGAATGACCCTCGTTATAGCACTGACGCTAAGTTCCGTAAAGAAGTCGAATTGAAAACCATGTACTCAACGTACTAAAATTAATGCGACTCACTATTGGGAGACACATACAGGCAATGCCGATGCAGTGAATCCCTTTGAGTTACACAATGAGAACCAACTCGTTTCAAGTAGTACCTCACATACTTTTAATTAAACTACATAAGGAGATTCAACATGGCTAACATGCAAGGTGGACAACAAATTGGTAAGGACCAAGGTAAAGGCGTTTCT 
fPS-10          CGTTCAGTAACTAAACAGGCTCGTCAATCTGCCCCTGTCAGTAATAAAGTTGTAGGTTATACCAACAGCGCTGACATGATGAAAGATATGAATGACCCTCGTTATAGCACTGACGCTAAGTTCCGTAAAGAAGTCGAATTGAAAACCATGTACTCAACGTACTAAAATTAATGCGACTCACTATTGGGAGACACATACAGGCAATGCCGATGCAGTGAATCCCTTTGAGTTACACAATGAGAACCAACTCGTTTCAAGTAGTACCTCACATACTTTTAATTAAACTACATAAGGAGATTCAACATGGCTAACATGCAAGGTGGACAACAAATTGGTAAGGACCAAGGTAAAGGCGTTTCT 
fPS-26          CGTTCAGTAACTAAACAGGCTCGTCAATCTGCCCCTGTCAGTAATAAAGTTGTAGGTTATACCAACAGCGCTGACATGATGAAAGATATGAATGACCCTCGTTATAGCACTGACGCTAAGTTCCGTAAAGAAGTCGAATTGAAAACCATGTACTCAACGTACTAAAATTAATGCGACTCACTATTGGGAGACACATACAGGCAATGCCGATGCAGTGAATCCCTTTGAGTTACACAATGAGAACCAACTCGTTTCAAGTAGTACCTCACATACTTTTAATTAAACTACATAAGGAGATTCAACATGGCTAACATGCAAGGTGGACAACAAATTGGTAAGGACCAAGGTAAAGGCGTTTCT 
fPS-19          CGTTCAGTAACTAAACAGGCTCGTCAATCTGCCCCTGTCAGTAATAAAGTTGTAGGTTATACCAACAGCGCTGACATGATGAAAGATATGAATGACCCTCGTTATAGCACTGACGCTAAGTTCCGTAAAGAAGTCGAATTGAAAACCATGTACTCAACGTACTAAAATTAATGCGACTCACTATTGGGAGACACATACAGGCAATGCCGATGCAGTGAATCCCTTTGAGTTACACAATGAGAACCAACTCGTTTCAAGTAGTACCTCACATACTTTTAATTAAACTACATAAGGAGATTCAACATGGCTAACATGCAAGGTGGACAACAAATTGGTAAGGACCAAGGTAAAGGCGTTTCT 
fPS-7           CGTTCAGTAACTAAACAGGCTCGTCAATCTGCCCCTGTCAGTAATAAAGTTGTAGGTTATACCAACAGCGCTGACATGATGAAAGATATGAATGACCCTCGTTATAGCACTGACGCTAAGTTCCGTAAAGAAGTCGAATTGAAAACCATGTACTCAACGTACTAAAATTAATGCGACTCACTATTGGGAGACACATACAGGCAATGCCGATGCAGTGAATCCCTTTGAGTTACACAATGAGAACCAACTCGTTTCAAGTAGTACCTCACATACTTTTAATTAAACTACATAAGGAGATTCAACATGGCTAACATGCAAGGTGGACAACAAATTGGTAAGGACCAAGGTAAAGGCGTTTCT 
fPS-86          CGTTCAGTAACTAAACAGGCTCGTCAATCTGCCCCTGTCAGTAATAAAGTTGTAGGTTATACCAACAGCGCTGACATGATGAAAGATATGAATGACCCTCGTTATAGCACTGACGCTAAGTTCCGTAAAGAAGTCGAATTGAAAACCATGTACTCAACGTACTAAAATTAATGCGACTCACTATTGGGAGACACATACAGGCAATGCCGATGCAGTGAATCCCTTTGAGTTACACAATGAGAACCAACTCGTTTCAAGTAGTACCTCACATACTTTTAATTAAACTACATAAGGAGATTCAACATGGCTAACATGCAAGGTGGACAACAAATTGGTAAGGACCAAGGTAAAGGCGTTTCT 
fPS-53          CGTTCAGTAACTAAACAGGCTCGTCAATCTGCCCCTGTCAGTAATAAAGTTGTAGGTTATACCAACAGCGCTGACATGATGAAAGATATGAATGACCCTCGTTATAGCACTGACGCTAAGTTCCGTAAAGAAGTCGAATTGAAAACCATGTACTCAACGTACTAAAATTAATGCGACTCACTATTGGGAGACACATACAGGCAATGCCGATGCAGTGAATCCCTTTGAGTTACACAATGAGAACCAACTCGTTTCAAGTAGTACCTCACATACTTTTAATTAAACTACATAAGGAGATTCAACATGGCTAACATGCAAGGTGGACAACAAATTGGTAAGGACCAAGGTAAAGGCGTTTCT 
fPS-85          CGTTCAGTAACTAAACAGGCTCGTCAATCTGCCCCTGTCAGTAATAAAGTTGTAGGTTATACCAACAGCGCTGACATGATGAAAGATATGAATGACCCTCGTTATAGCACTGACGCTAAGTTCCGTAAAGAAGTCGAATTGAAAACCATGTACTCAACGTACTAAAATTAATGCGACTCACTATTGGGAGACACATACAGGCAATGCCGATGCAGTGAATCCCTTTGAGTTACACAATGAGAACCAACTCGTTTCAAGTAGTACCTCACATACTTTTAATTAAACTACATAAGGAGATTCAACATGGCTAACATGCAAGGTGGACAACAAATTGGTAAGGACCAAGGTAAAGGCGTTTCT 
fPS-89          CGTTCAGTAACTAAACAGGCTCGTCAATCTGCCCCTGTCAGTAATAAAGTTGTAGGTTATACCAACAGCGCTGACATGATGAAAGATATGAATGACCCTCGTTATAGCACTGACGCTAAGTTCCGTAAAGAAGTCGAATTGAAAACCATGTACTCAACGTACTAAAATTAATGCGACTCACTATTGGGAGACACATACAGGCAATGCCGATGCAGTGAATCCCTTTGAGTTACACAATGAGAACCAACTCGTTTCAAGTAGTACCTCACATACTTTTAATTAAACTACATAAGGAGATTCAACATGGCTAACATGCAAGGTGGACAACAAATTGGTAAGGACCAAGGTAAAGGCGTTTCT 
fPS-54-ocr      CGTTCAGTAACTAAACAGGCTCGTCAATCTGCCCCTGTCAGTAATAAAGTTGTAGGTTATACCAACAGCGCTGACATGATGAAAGATATGAATGACCCTCGTTATAGTACTGACGCTAAGTTCCGTAAAGAAGTCGAATTGAAAACCATGTACTCAACGTACTAAAATTAATGCGACTCACTATTGGGAGACACATACAGGCAATGCCGATGCAGTGAATCCCTTTGAGTTACACAATGAGAACCAACTCGTTTCAAGTAGTACCTCACATACTTTTAATTAAACTACATAAGGAGGTTCAACATGGCTAACATGCAAGGTGGACAACAAATTGGTAAGGACCAAGGTAAAGGCGTTTCT 
fPS-59          CGTTCAGTAACTAAACAGGCTCGTCAATCCGCCCCTGTCAGTAATAAAGTTGTAGGTTATACCAACAGCGCTGATATGATGAAAGATATGAATGACCCTCGTTATAGCACTGACGCTAAGTTCCGTAAAGAAGTCGAATTGAAAACCATGTACTCAACGTACTAAAATTAATGCGACTCACTATTGGGAGACACATACAGGCAATGCCGATGCAGTGAATCCCTTTGAGTTACACAATGAGAACCAACTCGTTTCAAGTAGTACCTCACATACTTTTAATTAAACTACATAAGGAGATTCAACATGGCTAACATGCAAGGTGGACAACAAATTGGTAAGGACCAAGGTAAAGGCGTTTCT 
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fPS-50          GCTGGTGATAAGCTGGCTCTGTTCCTTAAGGTCTTTGGTGGTGAAGTTCTGACTGCGTTTACCCGTAATGCTGTCACCATGAACAAACATATTGTTCGTTCTATTAGTTCCGGTAAGTCCGCACAGTTCCCAGTATTGGGTCGCACCAAAGCCGCTTACTTACAGGCCGGTGAGAACCTTGATGATAAACGTAAAGACATCAAGCACACTGAAAAAGTAATTAACATTGATGGCCTGTTGACTGCTGACGTTATCATTTATGATATCGAAGATGCAATGAACCATTATGATGTCCGTGCAGAATATACCACTCAGTTGGGTGAGTCTCTGGCACTGGCTGCTGATGGCGCGGTATTGGCT 
fPS-52          GCTGGTGATAAGCTGGCTCTGTTCCTTAAGGTCTTTGGTGGTGAAGTTCTGACTGCGTTTACCCGTAATGCTGTCACCATGAACAAACATATTGTTCGTTCTATTAGTTCCGGTAAGTCCGCACAGTTCCCAGTATTGGGTCGCACCAAAGCCGCTTACTTACAGGCCGGTGAGAACCTTGATGATAAACGTAAAGACATCAAGCACACTGAAAAAGTAATTAACATTGATGGCCTGTTGACTGCTGACGTTATCATTTATGATATCGAAGATGCAATGAACCATTATGATGTCCGTGCAGAATATACCACTCAGTTGGGTGAGTCTCTGGCACTGGCTGCTGATGGCGCGGTATTGGCT 
fPS-21          GCTGGTGATAAGCTGGCTCTGTTCCTTAAGGTCTTTGGTGGTGAAGTTCTGACTGCGTTTACCCGTAATGCTGTCACCATGAACAAACATATTGTTCGTTCTATTAGTTCCGGTAAGTCCGCACAATTCCCAGTATTGGGTCGCACCAAAGCCGCTTACTTACAGGCCGGTGAGAACCTTGATGATAAACGTAAAGACATCAAGCACACTGAAAAAGTAATTAACATTGATGGCCTGTTGACTGCTGACGTTATCATTTATGATATCGAAGATGCAATGAACCATTATGATGTCCGTGCAGAATATACCACTCAGTTGGGTGAGTCTCTGGCACTGGCTGCTGATGGTGCTGTATTGGCT 
fPS-16          GCTGGTGATAAGCTGGCTCTGTTCCTTAAGGTCTTTGGTGGTGAAGTTCTGACTGCGTTTACCCGTAATGCTGTCACCATGAACAAACATATTGTTCGTTCTATTAGTTCCGGTAAGTCCGCACAATTCCCAGTATTGGGTCGCACCAAAGCCGCTTACTTACAGGCCGGTGAGAACCTTGATGATAAACGTAAAGACATCAAGCACACTGAAAAAGTAATTAACATTGATGGCCTGTTGACTGCTGACGTTATCATTTATGATATCGAAGATGCAATGAACCATTATGATGTCCGTGCAGAATATACCACTCAGTTGGGTGAGTCTCTGGCACTGGCTGCTGATGGTGCTGTATTGGCT 
fPS-9           GCTGGTGATAAGCTGGCTCTGTTCCTTAAGGTCTTTGGTGGTGAAGTTCTGACTGCGTTTACCCGTAATGCTGTCACCATGAACAAACATATTGTTCGTTCTATTAGTTCCGGTAAGTCCGCACAATTCCCAGTATTGGGTCGCACCAAAGCCGCTTACTTACAGGCCGGTGAGAACCTTGATGATAAACGTAAAGACATCAAGCACACTGAAAAAGTAATTAACATTGATGGCCTGTTGACTGCTGACGTTATCATTTATGATATCGAAGATGCAATGAACCATTATGATGTCCGTGCAGAATATACCACTCAGTTGGGTGAGTCTCTGGCACTGGCTGCTGATGGTGCTGTATTGGCT 
fPS-64          GCTGGTGATAAGCTGGCTCTGTTCCTTAAGGTCTTTGGTGGTGAAGTTCTGACTGCGTTTACCCGTAATGCTGTCACCATGAACAAACATATTGTTCGTTCTATTAGTTCCGGTAAGTCCGCACAGTTCCCAGTATTGGGTCGCACCAAAGCCGCTTACTTACAGGCCGGTGAGAACCTTGATGATAAACGTAAAGACATCAAGCACACTGAAAAAGTAATTAACATTGATGGCCTGTTGACTGCTGACGTTATCATTTATGATATCGAAGATGCAATGAACCATTATGATGTCCGTGCAGAATATACCACTCAGTTGGGTGAGTCTCTGGCACTGGCTGCTGATGGTGCTGTATTGGCT 
fPS-10          GCTGGTGATAAGCTGGCTCTGTTCCTTAAGGTCTTTGGTGGTGAAGTTCTGACTGCGTTTACCCGTAATGCTGTCACCATGAACAAACATATTGTTCGTTCTATTAGTTCCGGTAAGTCCGCACAATTCCCAGTATTGGGTCGCACCAAAGCCGCTTACTTACAGGCCGGTGAGAACCTTGATGATAAACGTAAAGACATCAAGCACACTGAAAAAGTAATTAACATTGATGGCCTGTTGACTGCTGACGTTATCATTTATGATATCGAAGATGCAATGAACCATTATGATGTCCGTGCAGAATATACCACTCAGTTGGGTGAGTCTCTGGCACTGGCTGCTGATGGTGCTGTATTGGCT 
fPS-26          GCTGGTGATAAGCTGGCTCTGTTCCTTAAGGTCTTTGGTGGTGAAGTTCTGACTGCGTTTACCCGTAATGCTGTCACCATGAACAAACATATTGTTCGTTCTATTAGTTCCGGTAAGTCCGCACAGTTCCCAGTATTGGGTCGCACCAAAGCCGCTTACTTACAGGCCGGTGAGAACCTTGATGATAAACGTAAAGACATCAAGCACACTGAAAAAGTAATTAACATTGATGGCCTGTTGACTGCTGACGTTATCATTTATGATATCGAAGATGCAATGAACCATTATGATGTCCGTGCAGAATATACCACTCAGTTGGGTGAGTCTCTGGCACTGGCTGCTGATGGTGCTGTATTGGCT 
fPS-19          GCTGGTGATAAGCTGGCTCTGTTCCTTAAGGTCTTTGGTGGTGAAGTTCTGACTGCGTTTACCCGTAATGCTGTCACCATGAACAAACATATTGTTCGTTCTATTAGTTCCGGTAAGTCCGCACAGTTCCCAGTATTGGGTCGCACCAAAGCCGCTTACTTACAGGCCGGTGAGAACCTTGATGATAAACGTAAAGACATCAAGCACACTGAAAAAGTAATTAACATTGATGGCCTGTTGACTGCTGACGTTATCATTTATGATATCGAAGATGCAATGAACCATTATGATGTCCGTGCAGAATATACCACTCAGTTGGGTGAGTCTCTGGCACTGGCTGCTGATGGTGCTGTATTGGCT 
fPS-7           GCTGGTGATAAGCTGGCTCTGTTCCTTAAGGTCTTTGGTGGTGAAGTTCTGACTGCGTTTACCCGTAATGCTGTCACCATGAACAAACATATTGTTCGTTCTATTAGTTCCGGTAAGTCCGCACAATTCCCAGTATTGGGTCGCACCAAAGCCGCTTACTTACAGGCCGGTGAGAACCTTGATGATAAACGTAAAGACATCAAGCACACTGAAAAAGTAATTAACATTGATGGCCTGTTGACTGCTGACGTTATCATTTATGATATCGAAGATGCAATGAACCATTATGATGTCCGTGCAGAATATACCACTCAGTTGGGTGAGTCTCTGGCACTGGCTGCTGATGGTGCTGTATTGGCT 
fPS-86          GCTGGTGATAAGCTGGCTCTGTTCCTTAAGGTCTTTGGTGGTGAAGTTCTGACTGCGTTTACCCGTAATGCTGTCACCATGAACAAACATATTGTTCGTTCTATTAGTTCCGGTAAGTCCGCACAGTTCCCAGTATTGGGTCGCACCAAAGCCGCTTACTTACAGGCCGGTGAGAACCTTGATGATAAACGTAAAGACATCAAGCACACTGAAAAAGTAATTAACATTGATGGCCTGTTGACTGCTGACGTTATCATTTATGATATCGAAGATGCAATGAACCATTATGATGTCCGTGCAGAATATACCACTCAGTTGGGTGAGTCTCTGGCACTGGCTGCTGATGGTGCTGTATTGGCT 
fPS-53          GCTGGTGATAAGCTGGCTCTGTTCCTTAAGGTCTTTGGTGGTGAAGTTCTGACTGCGTTTACCCGTAATGCTGTAACCATGAACAAACATATTGTTCGTTCTATTAGTTCCGGTAAGTCCGCACAGTTCCCAGTATTGGGTCGCACCAAAGCCGCTTACTTACAGGCCGGTGAGAACCTTGATGATAAACGTAAAGACATCAAGCACACTGAAAAAGTAATTAACATTGATGGCCTGTTGACTGCTGACGTTATCATTTATGATATCGAAGATGCAATGAACCATTATGATGTCCGTGCAGAATATACCACTCAGTTGGGTGAGTCTCTGGCACTGGCTGCTGATGGTGCTGTATTGGCT 
fPS-85          GCTGGTGATAAGCTGGCTCTGTTCCTTAAGGTCTTTGGTGGTGAAGTTCTGACTGCGTTTACCCGTAATGCTGTAACCATGAACAAACATATTGTTCGTTCTATTAGTTCCGGTAAGTCCGCACAGTTCCCAGTATTGGGTCGCACCAAAGCCGCTTACTTACAGGCCGGTGAGAACCTTGATGATAAACGTAAAGACATCAAGCACACTGAAAAAGTAATTAACATTGATGGCCTGTTGACTGCTGACGTTATCATTTATGATATCGAAGATGCAATGAACCATTATGATGTCCGTGCAGAATATACCACTCAGTTGGGTGAGTCTCTGGCACTGGCTGCTGATGGTGCTGTATTGGCT 
fPS-89          GCTGGTGATAAGCTGGCTCTGTTCCTTAAGGTCTTTGGTGGTGAAGTTCTGACTGCGTTTACCCGTAATGCTGTAACCATGAACAAACATATTGTTCGTTCTATTAGTTCCGGTAAGTCCGCACAGTTCCCAGTATTGGGTCGCACCAAAGCCGCTTACTTACAGGCCGGTGAGAACCTTGATGATAAACGTAAAGACATCAAGCACACTGAAAAAGTAATTAACATTGATGGCCTGTTGACTGCTGACGTTATCATTTATGATATCGAAGATGCAATGAACCATTATGATGTCCGTGCAGAATATACCACTCAGTTGGGTGAGTCTCTGGCACTGGCTGCTGATGGTGCTGTATTGGCT 
fPS-54-ocr      GCTGGTGATAAACTGGCTCTGTTCCTTAAGGTCTTTGGTGGTGAAGTTCTGACTGCGTTTACCCGTAATGCTGTCACCATGAACAAACATATTGTTCGTTCTATTAGTTCCGGCAAGTCCGCACAGTTCCCAGTATTGGGTCGCACCAAAGCCGCTTACTTACAGGCCGGTGAGAACCTTGATGATAAACGTAAAGACATCAAGCACACTGAAAAAGTAATTAACATTGATGGCCTGTTGACTGCTGACGTTATCATTTATGATATCGAAGATGCAATGAACCATTATGATGTCCGTGCAGAATATACCACTCAGTTGGGTGAGTCTCTGGCACTGGCTGCTGATGGTGCTGTATTGGCT 
fPS-59          GCTGGTGATAAACTGGCTCTGTTCCTTAAGGTCTTTGGTGGTGAAGTTCTGACTGCGTTTACCCGTAATGCTGTCACCATGAACAAACATATTGTTCGTTCTATTAGTTCCGGTAAGTCCGCACAGTTCCCAGTATTGGGTCGCACCAAAGCCGCTTACTTACAGGCCGGTGAGAACCTTGATGATAAACGTAAAGACATCAAGCACACTGAAAAAGTAATTAACATTGATGGCCTGTTGACTGCTGACGTTATCATTTATGATATCGAAGATGCAATGAACCATTATGATGTCCGCGCAGAATATACCACTCAGTTGGGTGAGTCTCTGGCACTGGCTGCAGATGGCGCGGTATTGGCT 
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fPS-50          GAAATGGCTAAACTGTGTAACCTGCCTGCTGCAAGCAATGAGAACATCAAAGGTCTGGGTACTGCAACCGTTCTGGAAATCGGGGCTGCTGCTGAACTGACTGACCCTGTTGAATTGGGTAAGAAAATCATCTCTTATCTGACTATGGCTCGTGCCAAGTTGACTAACAACAAGGTTCCAAGTTCTGACCGCACTTTCTACACCACTCCAGATAACTACTCTGCGATTCTGGCTGCTCTGATGCCTAACAGCGCTAACTTTGCGGCTCTGATTGACCCAGAGACTGGTAACATCCGTAACGTGATGGGCTTTGAAGTTGTAGAAGTTCCACACTTGACTGATGGTGGTGCTGGTGATGAC 
fPS-52          GAAATGGCTAAACTGTGTAACCTACCTGCTGCAAGCAATGAGAACATCAAAGGTCTGGGTACTGCAACCGTTCTGGAAATCGGGGCTGCTGCTGAACTGACTGACCCTGTTGAATTGGGTAAGAAAATCATCTCTTATCTGACTATGGCTCGTGCCAAGTTGACTAACAACAAGGTTCCAAGTTCTGACCGCACTTTCTACACCACTCCAGATAACTACTCTGCGATTCTGGCTGCTCTGATGCCTAACAGCGCTAACTTTGCGGCTCTGATTGACCCAGAGACTGGTAACATCCGTAACGTGATGGGCTTTGAAGTTGTAGAAGTTCCACACTTGACTGATGGTGGTGCTGGTGATGAC 
fPS-21          GAAATGGCTAAACTGTGTAACCTGCCTGCTGCAAGTAATGAGAACATCAAAGGTCTGGGCGCTGCAACCGTTCTGGAAATCGGGACTGCTGCTGACCTGACTGACCCTGTTGAATTGGGTAAGAAAATCATCTCTTATCTGACTATGGCTCGTGCCAAGTTGACTAACAACAAGGTTCCAAGTTCTGACCGCACTTTCTACACCACTCCAGATAACTACTCTGCGATTCTGGCTGCTCTGATGCCTAACAGCGCTAACTTTGCGGCTCTGATTGACCCAGAGACTGGTAACATCCGTAACGTGATGGGCTTTGAAGTTGTAGAAGTTCCACACTTGACTGATGGTGGTGCTGGTGATGAC 
fPS-16          GAAATGGCTAAACTGTGTAACCTGCCTGCTGCAAGTAATGAGAACATCAAAGGTCTGGGCGCTGCAACCGTTCTGGAAATCGGGACTGCTGCTGACCTGACTGACCCTGTTGAATTGGGTAAGAAAATCATCTCTTATCTGACTATGGCTCGTGCCAAGTTGACTAACAACAAGGTTCCAAGTTCTGACCGCACTTTCTACACCACTCCAGATAACTACTCTGCGATTCTGGCTGCTCTGATGCCTAACAGCGCTAACTTTGCGGCTCTGATTGACCCAGAGACTGGTAACATCCGTAACGTGATGGGCTTTGAAGTTGTAGAAGTTCCACACTTGACTGATGGTGGTGCTGGTGATGAC 
fPS-9           GAAATGGCTAAACTGTGTAACCTGCCTGCTGCAAGTAATGAGAACATCAAAGGTCTGGGCGCTGCAACCGTTCTGGAAATCGGGACTGCTGCTGACCTGACTGACCCTGTTGAATTGGGTAAGAAAATCATCTCTTATCTGACTATGGCTCGTGCCAAGTTGACTAACAACAAGGTTCCAAGTTCTGACCGCACTTTCTACACCACTCCAGATAACTACTCTGCGATTCTGGCTGCTCTGATGCCTAACAGCGCTAACTTTGCGGCTCTGATTGACCCAGAGACTGGTAACATCCGTAACGTGATGGGCTTTGAAGTTGTAGAAGTTCCACACTTGACTGATGGTGGTGCTGGTGATGAC 
fPS-64          GAAATGGCTAAACTTTGTAACCTGCCTGCTGCAAGTAATGAGAACATCAAAGGTCTGGGCGCTGCAACCGTTCTGGAAATCGGGACTGCTGCTGACCTGACTGACCCTGTTGAATTGGGTAAGAAAATCATCTCTTATCTGACTATGGCTCGTGCCAAGTTGACTAACAACAAGGTTCCAAGTTCTGACCGCACTTTCTACACCACTCCAGATAACTACTCTGCGATTCTGGCTGCTCTGATGCCTAACAGCGCTAACTTTGCGGCTCTGATTGACCCAGAGACTGGTAACATCCGTAACGTGATGGGCTTTGAAGTTGTAGAAGTTCCACACTTGACTGATGGTGGTGCTGGTGATGAC 
fPS-10          GAAATGGCTAAACTGTGTAACCTGCCTGCTGCAAGTAATGAGAACATCAAAGGTCTGGGCGCTGCAACCGTTCTGGAAATCGGGACTGCTGCTGACCTGACTGACCCTGTTGAATTGGGTAAGAAAATCATCTCTTATCTGACTATGGCTCGTGCCAAGTTGACTAACAACAAGGTTCCAAGTTCTGACCGCACTTTCTACACCACTCCAGATAACTACTCTGCGATTCTGGCTGCTCTGATGCCTAACAGCGCTAACTTTGCGGCTCTGATTGACCCAGAGACTGGTAACATCCGTAACGTGATGGGCTTTGAAGTTGTAGAAGTTCCACACTTGACTGATGGTGGTGCTGGTGATGAC 
fPS-26          GAAATGGCTAAACTTTGTAACCTGCCTGCTGCAAGTAATGAGAACATCAAAGGTCTGGGCGCTGCAACCGTTCTGGAAATCGGGACTGCTGCTGACCTGACTGACCCTGTTGAATTGGGTAAGAAAATCATCTCTTATCTGACTATGGCTCGTGCCAAGTTGACTAACAACAAGGTTCCAAGTTCTGACCGCACTTTCTACACCACTCCAGATAACTACTCTGCGATTCTGGCTGCTCTGATGCCTAACAGCGCTAACTTTGCGGCTCTGATTGACCCAGAGACTGGTAACATCCGTAACGTGATGGGCTTTGAAGTTGTAGAAGTTCCACACTTGACTGATGGTGGTGCTGGTGATGAC 
fPS-19          GAAATGGCTAAACTGTGTAACCTGCCTGCTGCAAGTAATGAGAACATCAAAGGTCTGGGCGCTGCAACCGTTCTGGAAATCGGGACTGCTGCTGACCTGACTGACCCTGTTGAATTGGGTAAGAAAATCATCTCTTATCTGACTATGGCTCGTGCCAAGTTGACTAACAACAAGGTTCCAAGTTCTGACCGCACTTTCTACACCACTCCAGATAACTACTCTGCGATTCTGGCTGCTCTGATGCCTAACAGCGCTAACTTTGCGGCTCTGATTGACCCAGAGACTGGTAACATCCGTAACGTGATGGGCTTTGAAGTTGTAGAAGTTCCACACTTGACTGATGGTGGTGCTGGTGATGAC 
fPS-7           GAAATGGCTAAACTGTGTAACCTGCCTGCTGCAAGTAATGAGAACATCAAAGGTCTGGGCGCTGCAACCGTTCTGGAAATCGGGACTGCTGCTGACCTGACTGACCCTGTTGAATTGGGTAAGAAAATCATCTCTTATCTGACTATGGCTCGTGCCAAGTTGACTAACAACAAGGTTCCAAGTTCTGACCGCACTTTCTACACCACTCCAGATAACTACTCTGCGATTCTGGCTGCTCTGATGCCTAACAGCGCTAACTTTGCGGCTCTGATTGACCCAGAGACTGGTAACATCCGTAACGTGATGGGCTTTGAAGTTGTAGAAGTTCCACACTTGACTGATGGTGGTGCTGGTGATGAC 
fPS-86          GAAATGGCTAAACTGTGTAACCTGCCTGCTGCAAGTAATGAGAACATCAAAGGTCTGGGCGCTGCAACCGTTCTGGAAATCGGGACTGCTGCTGACCTGACTGACCCTGTTGAATTGGGTAAGAAAATCATCTCTTATCTGACTATGGCTCGTGCCAAGTTGACTAACAACAAGGTTCCAAGTTCTGACCGCACTTTCTACACCACTCCAGATAACTACTCTGCGATTCTGGCTGCTCTGATGCCTAACAGCGCTAACTTTGCGGCTCTGATTGACCCAGAGACTGGTAACATCCGTAACGTGATGGGCTTTGAAGTTGTAGAAGTTCCACACTTGACTGATGGTGGTGCTGGTGATGAC 
fPS-53          GAAATGGCTAAACTGTGTAACCTGCCTTCTGCAAGTAATGAGAACATCAAAGGTCTGGGCACTGCAACCGTTCTGGAAATCGGGACTGCTGCTGACCTGACTGACCCTGTTGAATTGGGTAAGAAAATCATCTCTTATCTGACTATGGCTCGTGCCAAGTTGACTAACAACAAGGTTCCAAGTTCTGACCGCACTTTCTACACCACTCCAGATAACTACTCTGCGATTCTGGCTGCTCTGATGCCTAACAGCGCTAACTTTGCGGCTCTGATTGACCCAGAGACTGGTAACATCCGTAACGTGATGGGCTTTGAAGTTGTAGAAGTTCCACACTTGACCGATGGTGGTGCGGGTGATGAC 
fPS-85          GAAATGGCTAAACTGTGTAACCTGCCTTCTGCAAGTAATGAGAACATCAAAGGTCTGGGCACTGCAACCGTTCTGGAAATCGGGACTGCTGCTGACCTGACTGACCCTGTTGAATTGGGTAAGAAAATCATCTCTTATCTGACTATGGCTCGTGCCAAGTTGACTAACAACAAGGTTCCAAGTTCTGACCGCACTTTCTACACCACTCCAGATAACTACTCTGCGATTCTGGCTGCTCTGATGCCTAACAGCGCTAACTTTGCGGCTCTGATTGACCCAGAGACTGGTAACATCCGTAACGTGATGGGCTTTGAAGTTGTAGAAGTTCCACACTTGACCGATGGTGGTGCGGGTGATGAC 
fPS-89          GAAATGGCTAAACTGTGTAACCTGCCTTCTGCAAGTAATGAGAACATCAAAGGTCTGGGCACTGCAACCGTTCTGGAAATCGGGACTGCTGCTGACCTGACTGACCCTGTTGAATTGGGTAAGAAAATCATCTCTTATCTGACTATGGCTCGTGCCAAGTTGACTAACAACAAGGTTCCAAGTTCTGACCGCACTTTCTACACCACTCCAGATAACTACTCTGCGATTCTGGCTGCTCTGATGCCTAACAGCGCTAACTTTGCGGCTCTGATTGACCCAGAGACTGGTAACATCCGTAACGTGATGGGCTTTGAAGTTGTAGAAGTTCCACACTTGACCGATGGTGGTGCGGGTGATGAC 
fPS-54-ocr      GAAATGGCTAAACTGTGTAACCTGCCTGCTGCAAGTAATGAGAACATCAAAGGTCTGGGTACTGCAACCGTTCTGGAAATCGGGACTGCTGCTGACCTGACTGACCCTGTTGAATTGGGTAAGAAAATCATCTCTTATCTGACCATGGCTCGTGCCAAGTTGACTAACAACAAGGTTCCAAGTTCTGACCGTACTTTCTACACCACTCCAGATAACTACTCTGCGATTCTGGCTGCTCTGATGCCTAACAGCGCTAACTTTGCGGCTCTGATTGACCCAGAGACTGGTAACATCCGTAACGTGATGGGCTTTGAAGTTGTAGAAGTCCCACACTTGACTGATGGTGGTGCTGGTGATGAC 

fPS-59          GAAATGGCTAAACTGTGTAACCTGCCTGCTGCAAGCAATGAGAACATCAAAGGTCTGGGTACTGCAACCGTTCTGGAAATAGGGACTGCTGCTGTCCTGACTGACCCTGTTGAATTGGGTAAGAAAATCATCTCTTATCTGACTATGGCTCGTGCCAAGTTGACTAACAACAAGGTTCCAAGTTCTGACCGTACTTTCTATACCACTCCAGATAACTACTCTGCGATTCTGGCTGCTCTGATGCCTAACAGCGCTAACTTTGCGGCTCTGATTGACCCAGAGACTGGTAACATCCGTAACGTGATGGGCTTTGAAGTTGTAGAAGTTCCACACTTGACTGATGGTGGTGCTGGTGATGAC 
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fPS-50          CGTCCAGAAGAAGGTACTGACCCAACTAACCAGAAACACGCATTCCCTGCGACTGCTACTGGCGACGTTAAGGTTGCTCTGGATACTGTGGTTGGCCTGTTCAATCACCGTTCCGCTGTAGGTACTGTTAAGTTGAAAGAGATGGCGCTGGAACGTGCTCGTCGTATCAACTTCCAAGGTGACCAGATTGTTGCTAAGTACGCAATGGGTCACGGCGGTCTGCGTCCAGAAGCATGCGGTGCGCTGGTTTTCAAAAAGGCTTAATGTCTCGCAATCTTGGGGCTGACTCTACGTTGGCTCCTGATGTTGAGCTTACACCTGCACAGAAAGCAGCTCGTACACGTGCGGCTAACAAGGCTC 
fPS-52          CGTCCAGAAGAAGGTACTGACCCAACTAACCAGAAACACGCATTCCCTGCGACTGCTACTGGCGACGTTAAGGTTGCTCTGGATACTGTGGTTGGCCTGTTCAATCACCGTTCCGCTGTAGGTACTGTTAAGTTGAAAGAGATGGCGCTGGAACGTGCTCGTCGTATCAACTTCCAAGGTGACCAGATTGTTGCTAAGTACGCAATGGGTCACGGCGGTCTGCGTCCAGAAGCATGCGGTGCGCTGGTTTTCAAAAAGGCTTAATGTCTCGCAATCTTGGGGCTGACTCTACGTTGGCTCCTGATGTTGAGCTTACACCTGCACAGAAAGCAGCTCGTACACGTGCGGCTAACAAGGCTC 
fPS-21          CGTCCAGAAGAAGGTACTGACCCAACTAACCAGAAACACGCATTCCCTGCGACTGCTACTGGCGACGTTAAGGTTGCTCTGGATACTGTGGTTGGCCTGTTCAATCACCGTTCCGCTGTAGGTACTGTTAAGTTGAAAGAGATGGCGCTGGAACGTGCTCGTCGTATCAACTTCCAAGGTGACCAGATTGTTGCTAAGTACGCAATGGGTCACGGCGGTCTGCGTCCAGAAGCATGCGGTGCGCTGGTTTTCAAAAAGGCTTAATGTCTCGCAATCTTGGGGCTGACTCTACGTTGGCTCCTGATGTTGAGCTTACACCTGCACAGAAAGCAGCTCGTACACGTGCGGCTAACAAGGCTC 
fPS-16          CGTCCAGAAGAAGGTACTGACCCAACTAACCAGAAACACGCATTCCCTGCGACTGCTACTGGCGACGTTAAGGTTGCTCTGGATACTGTGGTTGGCCTGTTCAATCACCGTTCCGCTGTAGGTACTGTTAAGTTGAAAGAGATGGCGCTGGAACGTGCTCGTCGTATCAACTTCCAAGGTGACCAGATTGTTGCTAAGTACGCAATGGGTCACGGCGGTCTGCGTCCAGAAGCATGCGGTGCGCTGGTTTTCAAAAAGGCTTAATGTCTCGCAATCTTGGGGCTGACTCTACGTTGGCTCCTGATGTTGAGCTTACACCTGCACAGAAAGCAGCTCGTACACGTGCGGCTAACAAGGCTC 
fPS-9           CGTCCAGAAGAAGGTACTGACCCAACTAACCAGAAACACGCATTCCCTGCGACTGCTACTGGCGACGTTAAGGTTGCTCTGGATACTGTGGTTGGCCTGTTCAATCACCGTTCCGCTGTAGGTACTGTTAAGTTGAAAGAGATGGCGCTGGAACGTGCTCGTCGTATCAACTTCCAAGGTGACCAGATTGTTGCTAAGTACGCAATGGGTCACGGCGGTCTGCGTCCAGAAGCATGCGGTGCGCTGGTTTTCAAAAAGGCTTAATGTCTCGCAATCTTGGGGCTGACTCTACGTTGGCTCCTGATGTTGAGCTTACACCTGCACAGAAAGCAGCTCGTACACGTGCGGCTAACAAGGCTC 
fPS-64          CGTCCAGAAGAAGGTACTGACCCAACTAACCAGAAACACGCATTCCCTGCGACTGCTACTGGCGACGTTAAGGTTGCTCTGGATACTGTGGTTGGCCTGTTCAATCACCGTTCCGCTGTAGGTACTGTTAAGTTGAAAGAGATGGCGCTGGAACGTGCTCGTCGTATCAACTTCCAAGGTGACCAGATTGTTGCTAAGTACGCAATGGGTCACGGCGGTCTGCGTCCAGAAGCATGCGGTGCGCTGGTTTTCAAAAAGGCTTAATGTCTCGCAATCTTGGGGCTGACTCTACGTTGGCTCCTGATGTTGAGCTTACACCTGCACAGAAAGCAGCTCGTACACGTGCGGCTAACAAGGCTC 
fPS-10          CGTCCAGAAGAAGGTACTGACCCAACTAACCAGAAACACGCATTCCCTGCGACTGCTACTGGCGACGTTAAGGTTGCTCTGGATACTGTGGTTGGCCTGTTCAATCACCGTTCCGCTGTAGGTACTGTTAAGTTGAAAGAGATGGCGCTGGAACGTGCTCGTCGTATCAACTTCCAAGGTGACCAGATTGTTGCTAAGTACGCAATGGGTCACGGCGGTCTGCGTCCAGAAGCATGCGGTGCGCTGGTTTTCAAAAAGGCTTAATGTCTCGCAATCTTGGGGCTGACTCTACGTTGGCTCCTGATGTTGAGCTTACACCTGCACAGAAAGCAGCTCGTACACGTGCGGCTAACAAGGCTC 
fPS-26          CGTCCAGAAGAAGGTACTGACCCAACTAACCAGAAACACGCATTCCCTGCGACTGCTACTGGCGACGTTAAGGTTGCTCTGGATACTGTGGTTGGCCTGTTCAATCACCGTTCCGCTGTAGGTACTGTTAAGTTGAAAGAGATGGCGCTGGAACGTGCTCGTCGTATCAACTTCCAAGGTGACCAGATTGTTGCTAAGTACGCAATGGGTCACGGCGGTCTGCGTCCAGAAGCATGCGGTGCGCTGGTTTTCAAAAAGGCTTAATGTCTCGCAATCTTGGGGCTGACTCTACGTTGGCTCCTGATGTTGAGCTTACACCTGCACAGAAAGCAGCTCGTACACGTGCGGCTAACAAGGCTC 
fPS-19          CGTCCAGAAGAAGGTACTGACCCAACTAACCAGAAACACGCATTCCCTGCGACTGCTACTGGCGACGTTAAGGTTGCTCTGGATACTGTGGTTGGCCTGTTCAATCACCGTTCCGCTGTAGGTACTGTTAAGTTGAAAGAGATGGCGCTGGAACGTGCTCGTCGTATCAACTTCCAAGGTGACCAGATTGTTGCTAAGTACGCAATGGGTCACGGCGGTCTGCGTCCAGAAGCATGCGGTGCGCTGGTTTTCAAAAAGGCTTAATGTCTCGCAATCTTGGGGCTGACTCTACGTTGGCTCCTGATGTTGAGCTTACACCTGCACAGAAAGCAGCTCGTACACGTGCGGCTAACAAGGCTC 
fPS-7           CGTCCAGAAGAAGGTACTGACCCAACTAACCAGAAACACGCATTCCCTGCGACTGCTACTGGCGACGTTAAGGTTGCTCTGGATACTGTGGTTGGCCTGTTCAATCACCGTTCCGCTGTAGGTACTGTTAAGTTGAAAGAGATGGCGCTGGAACGTGCTCGTCGTATCAACTTCCAAGGTGACCAGATTGTTGCTAAGTACGCAATGGGTCACGGCGGTCTGCGTCCAGAAGCATGCGGTGCGCTGGTTTTCAAAAAGGCTTAATGTCTCGCAATCTTGGGGCTGACTCTACGTTGGCTCCTGATGTTGAGCTTACACCTGCACAGAAAGCAGCTCGTACACGTGCGGCTAACAAGGCTC 
fPS-86          CGTCCAGAAGAAGGTACTGACCCAACTAACCAGAAACACGCATTCCCTGCGACTGCTACTGGCGACGTTAAGGTTGCTCTGGATACTGTGGTTGGCCTGTTCAATCACCGTTCCGCTGTAGGTACTGTTAAATTGAAAGAGATGGCGCTGGAACGTGCTCGTCGTATCAACTTCCAAGGTGACCAGATTGTTGCTAAGTACGCAATGGGTCACGGCGGTCTGCGTCCAGAAGCATGCGGTGCGCTGGTTTTCAAAAAGGCTTAATGTCTCGCAATCTTGGGGCTGACTCTACGTTGGCTCCTGATGTTGAGCTTACACCTGCACAGAAAGCAGCTCGTACACGTGCGGCTAACAAGGCTC 
fPS-53          CGTCCAGAAGAAGGCACTGACCCAACTAACCAGAAACACGCATTCCCTGCGACTGCTACTGGTGACGTTAAGGTTGCTCTGGATACTGTGGTTGGTCTGTTCAATCACCGTTCCGCTGTAGGTACTGTTAAGTTGAAAGAGATGGCGCTTGAACGTGCTCGTCGTATCAACTTCCAAGGTGACCAGATTGTTGCTAAGTACGCAATGGGTCATGGCGGTCTGCGTCCAGAAGCATGTGGTGCGCTGGTTTTCAAAAAGGCTTAATGTCTCGCAATCTTGGGGCTGACTCTACGTTGGCTCCTGATGTTGAGCTTACACCTGCACAGAAAGCAGCTCGTACACGTGCGGCCAACAAGGCTC 
fPS-85          CGTCCAGAAGAAGGCACTGACCCAACTAACCAGAAACACGCATTCCCTGCGACTGCTACTGGTGACGTTAAGGTTGCTCTGGATACTGTGGTTGGTCTGTTCAATCACCGTTCCGCTGTAGGTACTGTTAAGTTGAAAGAGATGGCGCTTGAACGTGCTCGTCGTATCAACTTCCAAGGTGACCAGATTGTTGCTAAGTACGCAATGGGTCATGGCGGTCTGCGTCCAGAAGCATGTGGTGCGCTGGTTTTCAAAAAGGCTTAATGTCTCGCAATCTTGGGGCTGACTCTACGTTGGCTCCTGATGTTGAGCTTACACCTGCACAGAAAGCAGCTCGTACACGTGCGGCCAACAAGGCTC 
fPS-89          CGTCCAGAAGAAGGCACTGACCCAACTAACCAGAAACACGCATTCCCTGCGACTGCTACTGGTGACGTTAAGGTTGCTCTGGATACTGTGGTTGGTCTGTTCAATCACCGTTCCGCTGTAGGTACTGTTAAGTTGAAAGAGATGGCGCTTGAACGTGCTCGTCGTATCAACTTCCAAGGTGACCAGATTGTTGCTAAGTACGCAATGGGTCATGGCGGTCTGCGTCCAGAAGCATGTGGTGCGCTGGTTTTCAAAAAGGCTTAATGTCTCGCAATCTTGGGGCTGACTCTACGTTGGCTCCTGATGTTGAGCTTACACCTGCACAGAAAGCAGCTCGTACACGTGCGGCCAACAAGGCTC 
fPS-54-ocr      CGTCCAGAAGAAGGTACTGACCCAACTAACCAGAAACACGCATTCCCTGCGACTGCTACTGGTGACGTTAAGGTTGCTCTGGATACTGTGGTTGGTCTGTTCAATCACCGCTCCGCTGTAGGTACTGTTAAGTTGAAAGAGATGGCGCTGGAACGTGCTCGTCGTATCAACTTCCAAGGTGACCAGATTGTTGCTAAGTACGCAATGGGTCATGGCGGTCTGCGTCCAGAAGCATGCGGTGCGCTGGTTTTCAAAAAGGCTTAATGTCTCGCAATCTTGGGGCTGACTCTACGTTGGCTCCTGATGTTGAGCTTACACCTGCACAGAAAGCAGCTCGTACACGTGCGGCTAACAAGGCTC 
fPS-59          CGCCCAGAAGAAGGCACTGACCCAACTAACCAGAAACATGCATTCCCTGCGACTGCTACTGGTGACGTTAAGGTTGCTCTGGATACTGTGGTTGGCCTGTTCAATCACCGTTCCGCTGTAGGTACTGTTAAGTTGAAAGAGATGGCGCTGGAACGTGCTCGTCGTATCAACTTCCAAGGTGACCAGATTGTTGCTAAGTACGCAATGGGTCATGGCGGTCTGCGTCCAGAAGCATGTGGTGCGCTGGTTTTCAAAAAGGCTTAATGTCTCGCAATCTTGGGGCTGACTCTACGTTGGCTCCTGATGTTGAGCTTACACCTGCACAGAAAGCAGCTCGTACACGTGCGGCTAACAAGGCTC 
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fPS-50          GAAAGGAAGCTGAGTTAGAAACTGAATGATAACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGG-TTTTTTTTCTGAAAGGAGAACACTATGCGTTCCTATGAAACAACACTTGAGACCTCGGATGAGCTGGCTGCTGTTAATGACATCCTTGCGTCTATTGGTGAACCGCCAGTATCTACTCTCGAAGGTGATAGTAATGCTGACGTTGCCAATGCTCGTCGAGTCCTCAATAAGATTAACCGTCAGATTCAAGCTAAGGGATACACCTTTAATATTGAAGAGGGTGCACAGCTACTACCAGATATCTTTAGCCGTATGATTCCCTTCATGTCTGACTACCTGTCTA 
fPS-52          GAAAGGAAGCTGAGTTAGAAACTGAATGATAACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGGTTTTTTTTTCTGAAAGGAGAACACTATGCGTTCCTATGAAACAACACTTGAGACCTCGGATGAGCTGGCTGCTGTTAATGACATCCTTGCGTCTATTGGTGAACCGCCAGTATCTACTCTCGAAGGTGATAGTAATGCTGACGTTGCCAATGCTCGTCGAGTCCTCAATAAGATTAACCGTCAGATTCAAGCTAAGGGATACACCTTTAATATTGAAGAGGGTGCACAGCTACTACCAGATATCTTTAGCCGTATGATTCCCTTCATGTCTGACTACCTGTCTA 
fPS-21          GAAAGGAAGCTGAGTTAGAAACTGAATGATAACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGG-TTTTTTTTCTGAAAGGAGAACACTATGCGTTCCTATGAAACAACACTTGAGACCTCGGATGAGCTGGCTGCTATCAATGACATCCTTGCGTCTATTGGTGAACCGCCAGTATCTACTCTCGAAGGTGATAGTAATGCTGACGTTGCCAATGCTCGTCGAGTCCTCAATAAGATTAACCGTCAGATTCAAGCTAAGGGATACACCTTTAATATTGAAGAGGGTGCACAGCTACTACCAGATACCTTTAGCCGTATGATTCCCTTCATGTCTGACTACCTGTCTA 
fPS-16          GAAAGGAAGCTGAGTTAGAAACTGAATGATAACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGG-TTTTTTTTCTGAAAGGAGAACACTATGCGTTCCTATGAAACAACACTTGAGACCTCGGATGAGCTGGCTGCTATCAATGACATCCTTGCGTCTATTGGTGAACCGCCAGTATCTACTCTCGAAGGTGATAGTAATGCTGACGTTGCCAATGCTCGTCGAGTCCTCAATAAGATTAACCGTCAGATTCAAGCTAAGGGATACACCTTTAATATTGAAGAGGGTGCACAGCTACTACCAGATACCTTTAGCCGTATGATTCCCTTCATGTCTGACTACCTGTCTA 
fPS-9           GAAAGGAAGCTGAGTTAGAAACTGAATGATAACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGG-TTTTTTTTCTGAAAGGAGAACACTATGCGTTCCTATGAAACAACACTTGAGACCTCGGATGAGCTGGCTGCTATCAATGACATCCTTGCGTCTATTGGTGAACCGCCAGTATCTACTCTCGAAGGTGATAGTAATGCTGACGTTGCCAATGCTCGTCGAGTCCTCAATAAGATTAACCGTCAGATTCAAGCTAAGGGATACACCTTTAATATTGAAGAGGGTGCACAGCTACTACCAGATACCTTTAGCCGTATGATTCCCTTCATGTCTGACTACCTGTCTA 
fPS-64          GAAAGGAAGCTGAGTTAGAAACTGAATGATAACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGGTTTTTTTTTCTGAAAGGAGAACACTATGCGTTCCTATGAAACAACACTTGAGACCTCGGATGAGCTGGCTGCTATCAATGACATCCTTGCGTCTATTGGTGAACCGCCAGTATCTACTCTCGAAGGTGATAGTAATGCTGACGTTGCCAATGCTCGTCGAGTCCTCAATAAGATTAACCGTCAGATTCAAGCTAAGGGATACACCTTTAATATTGAAGAGGGTGCACAGCTACTACCAGATACCTTTAGCCGTATGATTCCCTTCATGTCTGACTACCTGTCTA 
fPS-10          GAAAGGAAGCTGAGTTAGAAACTGAATGATAACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGG-TTTTTTTTCTGAAAGGAGAACACTATGCGTTCCTATGAAACAACACTTGAGACCTCGGATGAGCTGGCTGCTATCAATGACATCCTTGCGTCTATTGGTGAACCGCCAGTATCTACTCTCGAAGGTGATAGTAATGCTGACGTTGCCAATGCTCGTCGAGTCCTCAATAAGATTAACCGTCAGATTCAAGCTAAGGGATACACCTTTAATATTGAAGAGGGTGCACAGCTACTACCAGATACCTTTAGCCGTATGATTCCCTTCATGTCTGACTACCTGTCTA 
fPS-26          GAAAGGAAGCTGAGTTAGAAACTGAATGATAACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGG-TTTTTTTTCTGAAAGGAGAACACTATGCGTTCCTATGAAACAACACTTGAGACCTCGGATGAGCTGGCTGCTATCAATGACATCCTTGCGTCTATTGGTGAACCGCCAGTATCTACTCTCGAAGGTGATAGTAATGCTGACGTTGCCAATGCTCGTCGAGTCCTCAATAAGATTAACCGTCAGATTCAAGCTAAGGGATACACCTTTAATATTGAAGAGGGTGCACAGCTACTACCAGATACCTTTAGCCGTATGATTCCCTTCATGTCTGACTACCTGTCTA 
fPS-19          GAAAGGAAGCTGAGTTAGAAACTGAATGATAACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGG-TTTTTTTTCTGAAAGGAGAACACTATGCGTTCCTATGAAACAACACTTGAGACCTCGGATGAGCTGGCTGCTATCAATGACATCCTTGCGTCTATTGGTGAACCGCCAGTATCTACTCTCGAAGGTGATAGTAATGCTGACGTTGCCAATGCTCGTCGAGTCCTCAATAAGATTAACCGTCAGATTCAAGCTAAGGGATACACCTTTAATATTGAAGAGGGTGCACAGCTACTACCAGATACCTTTAGCCGTATGATTCCCTTCATGTCTGACTACCTGTCTA 
fPS-7           GAAAGGAAGCTGAGTTAGAAACTGAATGATAACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGG-TTTTTTTTCTGAAAGGAGAACACTATGCGTTCCTATGAAACAACACTTGAGACCTCGGATGAGCTGGCTGCTATCAATGACATCCTTGCGTCTATTGGTGAACCGCCAGTATCTACTCTCGAAGGTGATAGTAATGCTGACGTTGCCAATGCTCGTCGAGTCCTCAATAAGATTAACCGTCAGATTCAAGCTAAGGGATACACCTTTAATATTGAAGAGGGTGCACAGCTACTACCAGATACCTTTAGCCGTATGATTCCCTTCATGTCTGACTACCTGTCTA 
fPS-86          GAAAGGAAGCTGAGTTAGAAACTGAATGATAACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGG--TTTTTTTCTGAAAGGAGAACACTATGCGTTCCTATGAAACAACACTTGAGACCTCGGATGAGCTGGCTGCTATCAATGACATCCTTGCGTCTATTGGTGAACCGCCAGTATCTACTCTCGAAGGTGATAGTAATGCTGACGTTGCCAATGCTCGTCGAGTCCTCAATAAGATTAACCGTCAGATTCAAGCTAAGGGATACACCTTTAATATTGAAGAGGGTGCACAGCTACTACCAGATACCTTTAGCCGTATGATTCCCTTCATGTCTGACTACCTGTCTA 
fPS-53          GAAAGGAAGCTGAGTTGGAAACTGAATGATAACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGG--TTTTTTTCTGAAAGGAGAACACTATGCGTTCCTACGAAACAACACTTGAGACCTCGGATGAGCTGGCCGCTGTCAATGATATACTTGCGTCTATTGGTGAACCGCCAGTATCTACTCTCGAAGGTGATAGTAATGCTGACGTTGCCAATGCTCGTCGAGTCCTCAATAAGATTAACCGTCAGATTCAAGCTAAGGGATACACCTTTAATATTGAAGAGGGTGCACAGCTACTACCAGATACCTTTAGCCGTATGATTCCCTTCATGTCTGACTACCTGTCTA 
fPS-85          GAAAGGAAGCTGAGTTGGAAACTGAATGATAACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGG--TTTTTTTCTGAAAGGAGAACACTATGCGTTCCTACGAAACAACACTTGAGACCTCGGATGAGCTGGCCGCTGTCAATGATATACTTGCGTCTATTGGTGAACCGCCAGTATCTACTCTCGAAGGTGATAGTAATGCTGACGTTGCCAATGCTCGTCGAGTCCTCAATAAGATTAACCGTCAGATTCAAGCTAAGGGATACACCTTTAATATTGAAGAGGGTGCACAGCTACTACCAGATACCTTTAGCCGTATGATTCCCTTCATGTCTGACTACCTGTCTA 
fPS-89          GAAAGGAAGCTGAGTTGGAAACTGAATGATAACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGG--TTTTTTTCTGAAAGGAGAACACTATGCGTTCCTACGAAACAACACTTGAGACCTCGGATGAGCTGGCCGCTGTCAATGATATACTTGCGTCTATTGGTGAACCGCCAGTATCTACTCTCGAAGGTGATAGTAATGCTGACGTTGCCAATGCTCGTCGAGTCCTCAATAAGATTAACCGTCAGATTCAAGCTAAGGGATACACCTTTAATATTGAAGAGGGTGCACAGCTACTACCAGATACCTTTAGCCGTATGATTCCCTTCATGTCTGACTACCTGTCTA 
fPS-54-ocr      GAAAGGAAGCTGAGTTAGAAACTGAATGATAACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGGTTTTTTTTTCTGAAAGGAGAACACTATGCGTTCCTACGAAACAACACTTGAGACCTCGGATGAACTGGCTGCTGTTAATGACATCCTTGCGTCTATTGGTGAACCGCCAGTATCTACACTTGAGGGTGATAGTAATGCTGACGTTGTCAACGCTCGTCGAGTACTCAATAAGATTAACCGCCAGATTCAAACTAAGGGCTACACCTTTAATATCGAAGAGGGCGCACAGCTACTACCAGATACCTTTAGCCGTATGATTCCCTTTATGTCCGACTACCTGTCTA 

fPS-59          GAAAGGAAGCTGAGTTAGAAACTGAATGATAACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGG--TTTTTTTCTGAAAGGAGAACACTATGCGTTCCTATGAAACAACACTTGAGACCTCGGATGAACTGGCTGCTGTTAATGACATCCTTGCGTCTATTGGTGAACCGCCAATATCTACTCTTGAGGGTGATAGTAATGCTGACGTTGCCAACGCTCGTCGAGTACTCAATAAGATTAACCGCCAGATTCAAGCTAAGGGTTACACTTTTAATATCGAAGAGGGCGCACAGCTACTACCGGATACATTTAGCCGTATGATTCCCTTTATGTCCGACTACCTGTCTA 
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fPS-50          TACTGTCTGATGGTGGAGCGACTGCCTATGTTAACCGTGGTGGTTATGTGTATGACCGCATCAATAATACAGACCAGTTTGATGGCCCAATCTCAGTAACTATCATTCGACTCAAAGAGTTCTATGAGATGCCTGAGTGTTTCAAACATTGGATTGTCACTAAGGCAGCTCGCCATTTTAACAACCGGTTCTTTGGTGCTCCTGAGATTGACGCTGTGTTGGCAGAAGAAGAACAGGAAGCCAAGATGGATTGTGCTGAGTATGAGTTAGACTTTGGCAACTTTAACATGCTTGACGGTGACGCCTTTGTGGGTGGTCTGTTGTCTCGCTAATAACAGGAGGTACATTATGGCACTTATT 
fPS-52          TACTGTCTGATGGTGGAGCGACTGCCTATGTTAACCGTGGTGGTTATGTGTATGACCGCATCAATAATACAGACCAGTTTGATGGCCCAATCTCAGTAACTATCATTCGACTCAAAGAGTTCTATGAGATGCCTGAGTGTTTCAAACATTGGATTGTCACTAAGGCAGCTCGCCAGTTTAACAACCGGTTCTTTGGTGCTCCTGAGATTGACGCTGTGTTGGCAGAAGAAGAACAGGAAGCCAAGATGGATTGTGCTGAGTATGAGTTAGACTTTGGCAACTTTAACATGCTTGACGGTGACGCCTTTGTGGGTGGTCTGTTGTCTCGCTAATAACAGGAGGTACATTATGGCACTTATT 
fPS-21          TACTGTCTGATGGTGGAGCGACTGCTTACGTTAACCGTGGTGGTTATGTGTATGACCGCATCAATAATACAGACCAGTTTGATGGCCCAATCTCAGTAACTATCATTCGACTCAAAGAGTTCTATGAGATGCCTGAGTGTTTCAAACATTGGATTGTCACTAAGGCAGCTCGCCAGTTTAACAACCGGTTCTTTGGTGCTCCTGAGATTGACGCTGTGTTGGCAGAAGAAGAACAGGAAGCCAAGATGGATTGTGCTGAGTATGAGTTAGACTTTGGCAACTTTAATATGCTTGACGGTGACGCCTTTGTGGGTGGTCTGTTGTCTCGCTAATAACAGGAGGTACATTATGGCACTTATT 
fPS-16          TACTGTCTGATGGTGGAGCGACTGCTTACGTTAACCGTGGTGGTTATGTGTATGACCGCATCAATAATACAGACCAGTTTGATGGCCCAATCTCAGTAACTATCATTCGACTCAAAGAGTTCTATGAGATGCCTGAGTGTTTCAAACATTGGATTGTCACTAAGGCAGCTCGCCAGTTTAACAACCGGTTCTTTGGTGCTCCTGAGATTGACGCTGTGTTGGCAGAAGAAGAACAGGAAGCCAAGATGGATTGTGCTGAGTATGAGTTAGACTTTGGCAACTTTAATATGCTTGACGGTGACGCCTTTGTGGGTGGTCTGTTGTCTCGCTAATAACAGGAGGTACATTATGGCACTTATT 
fPS-9           TACTGTCTGATGGTGGAGCGACTGCTTACGTTAACCGTGGTGGTTATGTGTATGACCGCATCAATAATACAGACCAGTTTGATGGCCCAATCTCAGTAACTATCATTCGACTCAAAGAGTTCTATGAGATGCCTGAGTGTTTCAAACATTGGATTGTCACTAAGGCAGCTCGCCAGTTTAACAACCGGTTCTTTGGTGCTCCTGAGATTGACGCTGTGTTGGCAGAAGAAGAACAGGAAGCCAAGATGGATTGTGCTGAGTATGAGTTAGACTTTGGCAACTTTAATATGCTTGACGGTGACGCCTTTGTGGGTGGTCTGTTGTCTCGCTAATAACAGGAGGTACATTATGGCACTTATT 
fPS-64          TACTGTCTGATGGTGGAGCGACTGCTTACGTTAACCGTGGTGGTTATGTGTATGACCGCATCAATAATACAGACCAGTTTGATGGCCCAATCTCAGTAACTATCATTCGACTCAAAGAGTTCTATGAGATGCCTGAGTGTTTCAAACATTGGATTGTCACTAAGGCAGCTCGCCAGTTTAACAACCGGTTCTTTGGTGCTCCTGAGATTGACGCTGTGTTGGCAGAAGAAGAACAGGAAGCCAAGATGGATTGTGCTGAGTATGAGTTAGACTTTGGCAACTTTAATATGCTTGACGGTGACGCCTTTGTGGGTGGTCTGTTGTCTCGCTAATAACAGGAGGTACATTATGGCACTTATT 
fPS-10          TACTGTCTGATGGTGGAGCGACTGCTTACGTTAACCGTGGTGGTTATGTGTATGACCGCATCAATAATACAGACCAGTTTGATGGCCCAATCTCAGTAACTATCATTCGACTCAAAGAGTTCTATGAGATGCCTGAGTGTTTCAAACATTGGATTGTCACTAAGGCAGCTCGCCAGTTTAACAACCGGTTCTTTGGTGCTCCTGAGATTGACGCTGTGTTGGCAGAAGAAGAACAGGAAGCCAAGATGGATTGTGCTGAGTATGAGTTAGACTTTGGCAACTTTAATATGCTTGACGGTGACGCCTTTGTGGGTGGTCTGTTGTCTCGCTAATAACAGGAGGTACATTATGGCACTTATT 
fPS-26          TACTGTCTGATGGTGGAGCGACTGCTTACGTTAACCGTGGTGGTTATGTGTATGACCGCATCAATAATACAGACCAGTTTGATGGCCCAATCTCAGTAACTATCATTCGACTCAAAGAGTTCTATGAGATGCCTGAGTGTTTCAAACATTGGATTGTCACTAAGGCAGCTCGCCAGTTTAACAACCGGTTCTTTGGTGCTCCTGAGATTGACGCTGTGTTGGCAGAAGAAGAACAGGAAGCCAAGATGGATTGTGCTGAGTATGAGTTAGACTTTGGCAACTTTAATATGCTTGACGGTGACGCCTTTGTGGGTGGTCTGTTGTCTCGCTAATAACAGGAGGTACATTATGGCACTTATT 
fPS-19          TACTGTCTGATGGTGGAGCGACTGCTTACGTTAACCGTGGTGGTTATGTGTATGACCGCATCAATAATACAGACCAGTTTGATGGCCCAATCTCAGTAACTATCATTCGACTCAAAGAGTTCTATGAGATGCCTGAGTGTTTCAAACATTGGATTGTCACTAAGGCAGCTCGCCAGTTTAACAACCGGTTCTTTGGTGCTCCTGAGATTGACGCTGTGTTGGCAGAAGAAGAACAGGAAGCCAAGATGGATTGTGCTGAGTATGAGTTAGACTTTGGCAACTTTAATATGCTTGACGGTGACGCCTTTGTGGGTGGTCTGTTGTCTCGCTAATAACAGGAGGTACATTATGGCACTTATT 
fPS-7           TACTGTCTGATGGTGGAGCGACTGCTTACGTTAACCGTGGTGGTTATGTGTATGACCGCATCAATAATACAGACCAGTTTGATGGCCCAATCTCAGTAACTATCATTCGACTCAAAGAGTTCTATGAGATGCCTGAGTGTTTCAAACATTGGATTGTCACTAAGGCAGCTCGCCAGTTTAACAACCGGTTCTTTGGTGCTCCTGAGATTGACGCTGTGTTGGCAGAAGAAGAACAGGAAGCCAAGATGGATTGTGCTGAGTATGAGTTAGACTTTGGCAACTTTAATATGCTTGACGGTGACGCCTTTGTGGGTGGTCTGTTGTCTCGCTAATAACAGGAGGTACATTATGGCACTTATT 
fPS-86          TACTGTCTGATGGTGGAGCGACTGCTTACGTTAACCGTGGTGGTTATGTGTATGACCGCATCAATAATACAGACCAGTTTGATGGCCCAATCTCAGTAACTATCATTCGACTCAAAGAGTTCTATGAGATGCCTGAGTGTTTCAAACATTGGATTGTCACTAAGGCAGCTCGCCAGTTTAACAACCGGTTCTTTGGTGCTCCTGAGATTGACGCTGTGTTGGCAGAAGAAGAACAGGAAGCCAAGATGGATTGTGCTGAGTATGAGTTAGACTTTGGCAACTTTAATATGCTTGACGGTGACGCCTTTGTGGGTGGTCTGTTGTCTCGCTAATAACAGGAGGTACATTATGGCACTTATT 
fPS-53          TACTGTCTGATGGTGGAGCGACTGCCTATGTTAACCGTGGTGGTTATGTGTATGACCGCATCAATAATACAGACCAGTTTGATGGCCCAATCTCAGTAACTATCATTCGACTCAAAGAGTTCTATGAGATGCCTGAGTGTTTCAAACATTGGATTGTCACTAAGGCAGCTCGCCAGTTTAACAACCGGTTCTTTGGTGCGCCTGAGATTGACGCTGTGTTGGCAGAAGAAGAACAGGAAGCCAAGATGGATTGTGCTGAGTATGAGTTAGACTTTGGCAACTTTAATATGCTTGACGGTGACGCCTTTGTGGGTGGTCTGTTGTCTCGCTAATAACAGGAGGTACATTATGGCACTTATT 
fPS-85          TACTGTCTGATGGTGGAGCGACTGCCTATGTTAACCGTGGTGGTTATGTGTATGACCGCATCAATAATACAGACCAGTTTGATGGCCCAATCTCAGTAACTATCATTCGACTCAAAGAGTTCTATGAGATGCCTGAGTGTTTCAAACATTGGATTGTCACTAAGGCAGCTCGCCAGTTTAACAACCGGTTCTTTGGTGCGCCTGAGATTGACGCTGTGTTGGCAGAAGAAGAACAGGAAGCCAAGATGGATTGTGCTGAGTATGAGTTAGACTTTGGCAACTTTAATATGCTTGACGGTGACGCCTTTGTGGGTGGTCTGTTGTCTCGCTAATAACAGGAGGTACATTATGGCACTTATT 
fPS-89          TACTGTCTGATGGTGGAGCGACTGCCTATGTTAACCGTGGTGGTTATGTGTATGACCGCATCAATAATACAGACCAGTTTGATGGCCCAATCTCAGTAACTATCATTCGACTCAAAGAGTTCTATGAGATGCCTGAGTGTTTCAAACATTGGATTGTCACTAAGGCAGCTCGCCAGTTTAACAACCGGTTCTTTGGTGCGCCTGAGATTGACGCTGTGTTGGCAGAAGAAGAACAGGAAGCCAAGATGGATTGTGCTGAGTATGAGTTAGACTTTGGCAACTTTAATATGCTTGACGGTGACGCCTTTGTGGGTGGTCTGTTGTCTCGCTAATAACAGGAGGTACATTATGGCACTTATT 
fPS-54-ocr      TCCTGTCAGATGGTGGAGCGACTGCTTACGTTAACCGTGGTGGCTATGTTTACGACCGTATCAATAACACAGACCAGTTTGATGGGCCAATCTCAGTGACTATCATCCGACTCAAAGAGTTCTATGAGATGCCTGAGTGTTTCAAACATTGGATTGTTACCAAGGCCGCTCGCCAGTTCAACAACCGGTTCTTTGGTGCACCTGAGATTGACGCTGTGTTGGCAGAAGAAGAACAGGAGGCCAAGATGGATTGTGCTGAGTATGAGTTAGACTTTGGAAACTTTAACATGCTTGACGGTGACGCCTTTGTCGGTGGTCTGTTGTCTCGCTAATAACAGGAGGTACATTATGGCACTTATT 
fPS-59          TCCTGTCAGATGGTGGAGCGACCGCTTACGTTAACCGTGGTGGCTATGTTTACGACCGTATCAATAACACAGACCAGTTTGATGGGCCAATCTCAGTGACTATCATCCGGCTCAAAGAGTTCTATGAGATGCCTGAGTGTTTCAAACATTGGATTGTTACCAAGGCCGCTCGTCAGTTCAACAACCGGTTCTTTGGTGCACCTGAGATTGACGCTGTGTTGGCAGAAGAAGAACAGGAGGCCAAGATGGATTGTGCTGAGTATGAGTTAGACTTTGGAAACTTTAACATGCTTGACGGTGACGCCTTTGTTGGTGGTCTGTTGTCTCGCTAATAACAGGAGGTACATTATGGCACTTATT 
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fPS-50          AGCCAAAGCATTAAGAACCTTAAAGGCGGTATCAGCCAACAGCCGGACATCTTACGGTACCCAGAGCAAGGGTCTGACCAGATTAACGGCTGGTCAAGTGAGACTGAGGGCCTCCAAAAGAGACCCCCGTTGTTATTCGTCAAGACTCTTGGTGACCAGGATGTAATGGGACCGTCACCGTTACTTCACCTTATCAACAGGGATGCTCAGGAGCGTTACTATGTATCATTCACTGGGAATGGTATTAAGGTCCATAGCTTGGAGGGTACACCTTACACTGTCACTGGGAATATGAATTATGTTACTACAAGTAACCCCCGGAATGACTTGAGGATGGTAACTGTGGCTGACTACACATTC 
fPS-52          AGCCAAAGCATTAAGAACCTTAAAGGCGGTATCAGCCAACAGCCGGACATCTTACGGTACCCAGAGCAAGGGTCTGACCAGATTAACGGCTGGTCAAGTGAGACTGAGGGCCTCCAAAAGAGACCCCCGTTGTTATTCGTCAAGACTCTTGGTGACCAGGATGTAATGGGACCGTCACCGTTACTTCACCTTATCAACAGGGATGCTCAGGAGCGTTACTATGTATCATTCACTGGGAATGGTATTAAGGTCCATAGCTTGGAGGGTACACCTTACACTGTCACTGGGAATATGAATTATGTTACTACAAGTAACCCCCGGAATGACTTGAGGATGGTAACTGTGGCTGACTACACATTC 
fPS-21          AGCCAAAGCATTAAGAACCTTAAAGGCGGTATCAGCCAACAGCCGGACATCTTACGGTACCCAGAGCAAGGGTCTGAGCAGATTAACGGCTGGTCAAGTGAGACTGAGGGCCTCCAAAAGAGACCCCCGTTGTTATTCGTCAAGACTCTTGGTGACCAGAATGTAATGGGACCGTCACCGTTACTTCACCTTATCAACAGGGATGCTCAGGAGCGTTACTATGTATCATTCACTGGGAATGGTATTAAGGTCCATAGCTTGGAGGGTACACCTTACACTGTCACTGGGAATATGAATTATGTTACTACAAGTAACCCCCGGAATGACTTGAGGATGGTAACTGTGGCTGACTACACATTC 
fPS-16          AGCCAAAGCATTAAGAACCTTAAAGGCGGTATCAGCCAACAGCCGGACATCTTACGGTACCCAGAGCAAGGGTCTGAGCAGATTAACGGCTGGTCAAGTGAGACTGAGGGCCTCCAAAAGAGACCCCCGTTGTTATTCGTCAAGACTCTTGGTGACCAGAATGTAATGGGACCGTCACCGTTACTTCACCTTATCAACAGGGATGCTCAGGAGCGTTACTATGTATCATTCACTGGGAATGGTATTAAGGTCCATAGCTTGGAGGGTACACCTTACACTGTCACTGGGAATATGAATTATGTTACTACAAGTAACCCCCGGAATGACTTGAGGATGGTAACTGTGGCTGACTACACATTC 
fPS-9           AGCCAAAGCATTAAGAACCTTAAAGGCGGTATCAGCCAACAGCCGGACATCTTACGGTACCCAGAGCAAGGGTCTGAGCAGATTAACGGCTGGTCAAGTGAGACTGAGGGCCTCCAAAAGAGACCCCCGTTGTTATTCGTCAAGACTCTTGGTGACCAGAATGTAATGGGACCGTCACCGTTACTTCACCTTATCAACAGGGATGCTCAGGAGCGTTACTATGTATCATTCACTGGGAATGGTATTAAGGTCCATAGCTTGGAGGGTACACCTTACACTGTCACTGGGAATATGAATTATGTTACTACAAGTAACCCCCGGAATGACTTGAGGATGGTAACTGTGGCTGACTACACATTC 
fPS-64          AGCCAAAGCATTAAGAACCTTAAAGGCGGTATCAGCCAACAGCCGGACATCTTACGGTACCCAGAGCAAGGGTCTGAGCAGATTAACGGCTGGTCAAGGGAGACTGAGGGCCTCCAAAAGAGACCCCCGTTGTTATTCGTCAAGACTCTTGGTGACCAGAATGTAATTGGACCGTCACCGTTACTTCACCTTATCAACAGGGATGCTCAGGAGCGTTACTATGTATCATTCACTGGGAATGGTATTAAGGTCCATAGCTTGGAGGGTACACCTTACACTGTCACTGGGAATATGAATTATGTTACTACAAGTAACCCCCGGAATGACTTGAGGATGGTAACTGTGGCTGACTACACATTC 
fPS-10          AGCCAAAGCATTAAGAACCTTAAAGGCGGTATCAGCCAACAGCCGGACATCTTACGGTACCCAGAGCAAGGGTCTGAGCAGATTAACGGCTGGTCAAGTGAGACTGAGGGCCTCCAAAAGAGACCCCCGTTGTTATTCGTCAAGACTCTTGGTGACCAGAATGTAATGGGACCGTCACCGTTACTTCACCTTATCAACAGGGATGCTCAGGAGCGTTACTATGTATCATTCACTGGGAATGGTATTAAGGTCCATAGCTTGGAGGGTACACCTTACACTGTCACTGGGAATATGAATTATGTTACTACAAGTAACCCCCGGAATGACTTGAGGATGGTAACTGTGGCTGACTACACATTC 
fPS-26          AGCCAAAGCATTAAGAACCTTAAAGGCGGTATCAGCCAACAGCCGGACATCTTACGGTACCCAGAGCAAGGGTCTGAGCAGATTAACGGCTGGTCAAGTGAGACTGAGGGCCTCCAAAAGAGACCCCCGTTGTTATTCGTCAAGACTCTTGGTGACCAGAATGTAATGGGACCGTCACCGTTACTTCACCTTATCAACAGGGATGCTCAGGAGCGTTACTATGTATCATTCACTGGGAATGGTATTAAGGTCCATAGCTTGGAGGGTACACCTTACACTGTCACTGGGAATATGAATTATGTTACTACAAGTAACCCCCGGAATGACTTGAGGATGGTAACTGTGGCTGACTACACATTC 
fPS-19          AGCCAAAGCATTAAGAACCTTAAAGGCGGTATCAGCCAACAGCCGGACATCTTACGGTACCCAGAGCAAGGGTCTGAGCAGATTAACGGCTGGTCAAGTGAGACTGAGGGCCTCCAAAAGAGACCCCCGTTGTTATTCGTCAAGACTCTTGGTGACCAGAATGTAATGGGACCGTCACCGTTACTTCACCTTATCAACAGGGATGCTCAGGAGCGTTACTATGTATCATTCACTGGGAATGGTATTAAGGTCCATAGCTTGGAGGGTACACCTTACACTGTCACTGGGAATATGAATTATGTTACTACAAGTAACCCCCGGAATGACTTGAGGATGGTAACTGTGGCTGACTACACATTC 
fPS-7           AGCCAAAGCATTAAGAACCTTAAAGGCGGTATCAGCCAACAGCCGGACATCTTACGGTACCCAGAGCAAGGGTCTGAGCAGATTAACGGCTGGTCAAGTGAGACTGAGGGCCTCCAAAAGAGACCCCCGTTGTTATTCGTCAAGACTCTTGGTGACCAGAATGTAATGGGACCGTCACCGTTACTTCACCTTATCAACAGGGATGCTCAGGAGCGTTACTATGTATCATTCACTGGGAATGGTATTAAGGTCCATAGCTTGGAGGGTACACCTTACACTGTCACTGGGAATATGAATTATGTTACTACAAGTAACCCCCGGAATGACTTGAGGATGGTAACTGTGGCTGACTACACATTC 
fPS-86          AGCCAAAGCATTAAGAACCTTAAAGGCGGTATCAGCCAACAGCCGGACATCTTACGGTACCCAGAGCAAGGGTCTGAGCAGATTAACGGCTGGTCAAGTGAGACTGAGGGCCTCCAAAAGAGACCCCCGTTGTTATTCGTCAAGACTCTTGGTGACCAGAATGTAATGGGACCGTCACCGTTACTTCACCTTATCAACAGGGATGCTCAGGAGCGTTACTATGTATCATTCACTGGGAATGGTATTAAGGTCCATAGCTTGGAGGGTACACCTTACACTGTCACTGGGAATATGAATTATGTTACTACAAGTAACCCCCGGAATGACTTGAGGATGGTAACTGTGGCTGACTACACATTC 
fPS-53          AGCCAAAGCATTAAGAACCTTAAAGGCGGTATCAGCCAACAGCCGGACATCTTACGGTACCCAGAGCAAGGGTCTGAGCAGATTAACGGCTGGTCAAGTGAGACTGAGGGCCTCCAAAAGAGACCCCCGTTGTTATTCGTCAAGACTCTTGGTGACCAGAATGTAATGGGACCGTCACCGTTACTTCACCTTATCAACAGGGATGCTCAGGAGCGTTACTATGTATCATTCACTGGGAATGGTATTAAGGTCCATAGCTTGGAGGGTACATCTTACACTGTCACTGGGAATATGAATTATGTTACTACAAGTAACCCCCGGAATGACTTGAGGATGGTAACTGTGGCTGACTACACATTC 
fPS-85          AGCCAAAGCATTAAGAACCTTAAAGGCGGTATCAGCCAACAGCCGGACATCTTACGGTACCCAGAGCAAGGGTCTGAGCAGATTAACGGCTGGTCAAGTGAGACTGAGGGCCTCCAAAAGAGACCCCCGTTGTTATTCGTCAAGACTCTTGGTGACCAGAATGTAATGGGACCGTCACCGTTACTTCACCTTATCAACAGGGATGCTCAGGAGCGTTACTATGTATCATTCACTGGGAATGGTATTAAGGTCCATAGCTTGGAGGGTACATCTTACACTGTCACTGGGAATATGAATTATGTTACTACAAGTAACCCCCGGAATGACTTGAGGATGGTAACTGTGGCTGACTACACATTC 
fPS-89          AGCCAAAGCATTAAGAACCTTAAAGGCGGTATCAGCCAACAGCCGGACATCTTACGGTACCCAGAGCAAGGGTCTGAGCAGATTAACGGCTGGTCAAGTGAGACTGAGGGCCTCCAAAAGAGACCCCCGTTGTTATTCGTCAAGACTCTTGGTGACCAGAATGTAATGGGACCGTCACCGTTACTTCACCTTATCAACAGGGATGCTCAGGAGCGTTACTATGTATCATTCACTGGGAATGGTATTAAGGTCCATAGCTTGGAGGGTACATCTTACACTGTCACTGGGAATATGAATTATGTTACTACAAGTAACCCCCGGAATGACTTGAGGATGGTAACTGTGGCTGACTACACATTC 
fPS-54-ocr      AGCCAAAGCATTAAGAACCTTAAAGGTGGTATTAGCCAACAGCCTGATATCTTACGGTATCCAGAGCAAGGGTCTGAACAGATTAATGGTTGGTCAAGCGAGACTGAGGGACTCCAAAAGAGACCCCCGTTGTTATTCGTTAAGACTCTTGGTGACCAGAATGTAATTGGACCATCACCGTTGATTCACCTTATCAATAGAGATGCGCAGGAGCGTTACTACGTGTCATTCACTGGCACTGGTATTAAGGTACACGGCTTGGACGGAAAGGCATACGCAGTCTCTGGGGCAATGAATTACGTTACCACAAGTAACCCTCGGAATGACTTGAGGATGGTCACTGTGGCAGACTACACGTTC 
fPS-59          AGCCAAAGCATTAAGAACCTTAAAGGCGGTATCAGCCAACAGCCGGACATCTTACGCTACCCAGAGCAAGGGTCTGAGCAGATTAACGGCTGGTCAAGTGAGACTGAGGGCCTCCAAAAGAGACCACCGTTGTTATTCGTCAAGACTCTTGGTGACCAGAATGTAATGGGACCATCACCGTTACTTCACCTTATCAACAGGGATGCTCATGAGCGTTACTATGTATCGTTTACTGGGAATGGTATTAAGGTCCATAGCTTGGAGGGTACACCTTACACTGTCACTGGGAATATGAATTATGTTACTACAAGTAACCCTCAGAATGACTTGAGGATGGTAACCGTGGCTGACTATACATTC 
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fPS-50          ATAGTAAACCGTAACTACGAAGTGAAAAGCTCCGGTGTGATTAACTACACGCTAAATGAGAGGCGTAGTGCATTACTTAACGTTCGTGGTGGGCAGTATGGAAGGACGTTTACAATTAATATGAATGGTTCAGAGGTGAGCTTAACTATC------GCTAATGGCACTGACCCTTCACACGTC---AACCAGACCGATTCCCAGTGGATTGTTAATAGACTAATAGAGTTGATGACTGCTAACATTGCATGGGCTGGTTGGTCATTCAATGCTGGTAAGGGGTTTATTTATGTGGTGGCCCCTGTTGATATCACTGTAATTTCGACAACTGACGGGTACGGTAATCAGCTGCTTAATGCT 
fPS-52          ATAGTAAACCGTAACTACGAAGTGAAAAGCTCCGGTGTGATTAACTACACGCTAAATGAGAGGCGTAGTGCATTACTTAACGTTCGTGGTGGGCAGTATGGAAGGACGTTTACAATTAATATGAATGGTTCAGAGGTGAGCTTAACTATC------GCTAATGGCACTGACCCTTCACACGTC---AACCAGACCGATTCCCAGTGGATTGTTAATAGACTAATAGAGTTGATGACTGCTAACATTGCATGGGCTGGTTGGTCATTCAATGCTGGTAAGGGGTTTATTTATGTGGTGGCCCCTGTTGATATCACTGTAATTTCGACAACTGACGGGTACGGTAATCAGCTGCTTAATGCT 
fPS-21          ATAGTAAACCGTAACTACGAAGTTAAAAGCTCCGGTGTGATTAACTACACGCTAAATGAGAGGCGTAGTGCATTACTTAACGTTCGTGGTGGGCAGTATGGAAGGACGTTTACAATTAATATGAATGGTTCAGAGGTGAGCTTAACTATT------GCTAATGGCACTGACCCTTCACACGTC---AACCAGACCGATTCCCAGTGGATTGTTAATAGACTAATAGAGTTGATGATTGCTAACACTGCATGGGATGGGTGGTCATTCAATGCTGGTAAGGGGTTTATTTATGTGGTGGCCCCTGTTGATATCACTGTAATTTCGACAACTGACGGGTACGGTAATCAGCTACTTAATGCT 
fPS-16          ATAGTAAACCGTAACTACGAAGTGAAAAGCTCCGGTGTGATTAACTACACGCTAAATGAGAGGCGTAGTGCATTACTTAACGTTCGTGGTGGGCAGTATGGAAGGACGTTTACAATTAATATGAATGGTTCAGAGGTGAGCTTAACTATT------GCTAATGGCACTGACCCTTCACACGTC---AACCAGACCGATTCCCAGTGGATTGTTAATAGACTAATAGAGTTGATGATTGCTAACACTGCATGGGATGGGTGGTCATTCAATGCTGGTAAGGGGTTTATTTATGTGGTGGCCCCTGTTGATATCACTGTAATTTCGACAACTGACGGGTACGGTAATCAGCTACTTAATGCT 
fPS-9           ATAGTAAACCGTAACTACGAAGTTAAAAGCTCCGGTGTGATTAACTACACGCTAAATGAGAGGCGTAGTGCATTACTTAACGTTCGTGGTGGGCAGTATGGAAGGACGTTTACAATTAATATGAATGGTTCAGAGGTGAGCTTAACTATT------GCTAATGGCACTGACCCTTCACACGTC---AACCAGACCGATTCCCAGTGGATTGTTAATAGACTAATAGAGTTGATGATTGCTAACACTGCATGGGATGGGTGGTCATTCAATGCTGGTAAGGGGTTTATTTATGTGGTGGCCCCTGTTGATATCACTGTAATTTCGACAACTGACGGGTACGGTAATCAGCTACTTAATGCT 
fPS-64          ATAGTAAACCGTAACTACGAAGTTAAAAGCTCCGGTGTGATTAACTACACGCTAAATGAGAGGCGTAGTGCATTACTTAACGTTCGTGGTGGGCAGTATGGAAGGACGTTTACAATTAATATGAATGGTTCAGAGGTGAGCTTAACTATT------GCTAATGGCACTGACCCTTCACACGTC---AACCAGACCGATTCCCAGTGGATTGTTAATAGACTAATAGAGTTGATGATTGCTAACACTGCATGGGATGGGTGGTCATTCAATGCTGGTAAGGGGTTTATTTATGTGGTGGCCCCTGTTGATATCACTGTAATTTCGACAACTGACGGGTACGGTAATCAGCTACTTAATGCT 
fPS-10          ATAGTAAACCGTAACTACGAAGTTAAAAGCTCCGGTGTGATTAACTACACGCTAAATGAGAGGCGTAGTGCATTACTTAACGTTCGTGGTGGGCAGTATGGAAGGACGTTTACAATTAATATGAATGGTTCAGAGGTGAGCTTAACTATT------GCTAATGGCACTGACCCTTCACACGTC---AACCAGACCGATTCCCAGTGGATTGTTAATAGACTAATAGAGTTGATGATTGCTAACACTGCATGGGATGGGTGGTCATTCAATGCTGGTAAGGGGTTTATTTATGTGGTGGCCCCTGTTGATATCACTGTAATTTCGACAACTGACGGGTACGGTAATCAGCTACTTAATGCT 
fPS-26          ATAGTAAACCGTAACTACGAAGTTAAAAGCTCCGGTGTGATTAACTACACGCTAAATGAGAGGCGTAGTGCATTACTTAACGTTCGTGGTGGGCAGTATGGAAGGACGTTTACAATTAATATGAATGGTTCAGAGGTGAGCTTAACTATT------GCTAATGGCACTGACCCTTCACACGTC---AACCAGACCGATTCCCAGTGGATTGTTAATAGACTAATAGAGTTGATGATTGCTAACACTGCATGGGATGGGTGGTCATTCAATGCTGGTAAGGGGTTTATTTATGTGGTGGCCCCTGTTGATATCACTGTAATTTCGACAACTGACGGGTACGGTAATCAGCTACTTAATGCT 
fPS-19          ATAGTAAACCGTAACTACGAAGTTAAAAGCTCCGGTGTGATTAACTACACGCTAAATGAGAGGCGTAGTGCATTACTTAACGTTCGTGGTGGGCAGTATGGAAGGACGTTTACAATTAATATGAATGGTTCAGAGGTGAGCTTAACTATT------GCTAATGGCACTGACCCTTCACACGTC---AACCAGACCGATTCCCAGTGGATTGTTAATAGACTAATAGAGTTGATGATTGCTAACACTGCATGGGATGGGTGGTCATTCAATGCTGGTAAGGGGTTTATTTATGTGGTGGCCCCTGTTGATATCACTGTAATTTCGACAACTGACGGGTACGGTAATCAGCTACTTAATGCT 
fPS-7           ATAGTAAACCGTAACTACGAAGTTAAAAGCTCCGGTGTGATTAACTACACGCTAAATGAGAGGCGTAGTGCATTACTTAACGTTCGTGGTGGGCAGTATGGAAGGACGTTTACAATTAATATGAATGGTTCAGAGGTGAGCTTAACTATT------GCTAATGGCACTGACCCTTCACACGTC---AACCAGACCGATTCCCAGTGGATTGTTAATAGACTAATAGAGTTGATGATTGCTAACACTGCATGGGATGGGTGGTCATTCAATGCTGGTAAGGGGTTTATTTATGTGGTGGCCCCTGTTGATATCACTGTAATTTCGACAACTGACGGGTACGGTAATCAGCTACTTAATGCT 
fPS-86          ATAGTAAACCGTAACTACGAAGTTAAAAGCTCCGGTGTGATTAACTACACGCTAAATGAGAGGCGTAGTGCATTACTTAACGTTCGTGGTGGGCAGTATGGAAGGACGTTTACAATTAATATGAATGGTTCAGAGGTGAGCTTAACTATT------GCTAATGGCACTGACCCTTCACACGTC---AACCAGACCGATTCCCAGTGGATTGTTAATAGACTAATAGAGTTGATGATTGCTAACACTGCATGGGATGGGTGGTCATTCAATGCTGGTAAGGGGTTTATTTATGTGGTGGCCCCTGTTGATATCACTGTAATTTCGACAACTGACGGGTACGGTAATCAGCTACTTAATGCT 
fPS-53          ATAGTAAACCGTAACTACGAAGTGAAAAGCTCCGGTGTGATTAACTACACGCTAAATGAGAGGCGTAGTGCATTACTTAACGTTCGTGGTGGGCAGTATGGAAGGACGTTTACAATTAATATGAATGGTTCAGAGGTGAGCTTAACTATT------GCTAATGGCACTGACCCTTCACACGTC---AACCAGACCGATTCCCAGTGGATTGTTAATAGACTAATAGAGTTGATGACTGCTAACACTGCATGGGCTGGGTGGTCATTCAATGCTGGTAAGGGGTTTATTTATGTGGTGGCCCCTGTTGATATCACTGTAATTTCGACAACTGACGGGTACGGTAATCAGCTGCTTAATGCT 
fPS-85          ATAGTAAACCGTAACTACGAAGTGAAAAGCTCCGGTGTGATTAACTACACGCTAAATGAGAGGCGTAGTGCATTACTTAACGTTCGTGGTGGGCAGTATGGAAGGACGTTTACAATTAATATGAATGGTTCAGAGGTGAGCTTAACTATT------GCTAATGGCACTGACCCTTCACACGTC---AACCAGACCGATTCCCAGTGGATTGTTAATAGACTAATAGAGTTGATGACTGCTAACACTGCATGGGCTGGGTGGTCATTCAATGCTGGTAAGGGGTTTATTTATGTGGTGGCCCCTGTTGATATCACTGTAATTTCGACAACTGACGGGTACGGTAATCAGCTGCTTAATGCT 
fPS-89          ATAGTAAACCGTAACTACGAAGTGAAAAGCTCCGGTGTGATTAACTACACGCTAAATGAGAGGCGTAGTGCATTACTTAACGTTCGTGGTGGGCAGTATGGAAGGACGTTTACAATTAATATGAATGGTTCAGAGGTGAGCTTAACTATT------GCTAATGGCACTGACCCTTCACACGTC---AACCAGACCGATTCCCAGTGGATTGTTAATAGACTAATAGAGTTGATGACTGCTAACACTGCATGGGCTGGGTGGTCATTCAATGCTGGTAAGGGGTTTATTTATGTGGTGGCCCCTGTTGATATCACTGTAATTTCGACAACTGACGGGTACGGTAATCAGCTGCTTAATGCT 
fPS-54-ocr      ATTGTGAATCGTAACTATGAAGTGAAAAGCTCAGGGGTTATCAACTATGAATTAAACGAACGGCGTACAGCGCTTATCAACGTCAGGGGCGGTCAATATGGTAGAACGTTAGCCATCAATATCAACGGCTCGGAGGTTTCCATAAAGATTCACTCAGGTGCTGGGACAGGTGCAGAAACTGCCTCGGAACAGACAGACGCACAGTGGATTATCAACCAACTGGTAACTAAGTGTCGCGCTAACGCTGCGTGGTCTGGGTGGACATTTAATGAGGGTACTGGGTTCATCCAGATAATTGCCCCCGTAGATATCACCTCGATTGCTACTAAGGATGGCTACGGTAACCAGTTGATGAATGCC 
fPS-59          ATAGTAAATCGTAACTACGAAGTGAAAAGCTCCGGTGTGATTAACTACACGCTAAATGAGAGGCGTAGTGCATTACTTAACGTTCGTGGTGGGCAGTATGGAAGGACGTTTACACTTAATATGAATGGTTCAGAGGTGAGCTTAACTATT------GCTAATGGCACGGACCCTTCACACGTC---AACCAGACCGATTCCCAGTGGATTGTTAATAGACTAATAGAGTTGATGACTGCTAACACTGCATGGGATGGGTGGTCATTCAATGCTGGTAAGGGGTTTATTTATGTGGTGGCCCCTGTTGATATCACTGTAATTTCGACAACTGACGGGTACGGTAATCAGCTGCTTAGTGCT 
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fPS-50          GTAATGCATACCGCACAGAGCTTTGCTAAGTTACCTATTGAGGCCCCAAATGGGTACACTGTTAGAATCGTTGGAGATACCTCTAAGACTGCGGACCAGTTTTATGTGCAATATGATGATACCAAGAAGGTGTGGAAAGAGGTGGCTGGTTGGGGAATTGAGACGGGCTTCATGAGTAGCTCTATGCCTCATGCATTAGTGAGACAGGCAGACGGGACGTTCAAGTTACAGGAACTACCTTGGTCTACTCGCCAGTGTGGTGACGATGATACTAACCCTCTGCCAAGTCTTGTAGGCCAGAAGATTAACGATGTGTTTTTCTTTAGGAACCGCTTAGGCTTCCTCGCAGGTGAGAACATT 
fPS-52          GTAATGCATACCGCACAGAGCTTTGCTAAGTTACCTATTGAGGCCCCAAATGGGTACACTGTTAGAATCGTTGGAGATACCTCTAAGACTGCGGACCAGTTTTATGTGCAATATGATGATACCAAGAAGGTGTGGAAAGAGGTGGCTGGTTGGGGAATTGAGACGGGCTTCATGAGTAGCTCTATGCCTCATGCATTAGTGAGACAGGCAGACGGGACGTTCAAGTTACAGGAACTACCTTGGTCTACTCGCCAGTGTGGTGACGATGATACTAACCCTCTGCCAAGTCTTGTAGGCCAGAAGATTAACGATGTGTTTTTCTTTAGGAACCGCTTAGGCTTCCTCGCAGGTGAGAACATT 
fPS-21          GTAATGCATACCGCACAGAGCTTTGCTAAGTTACCTATTGAGGCCCCAAATGGGTACACTGTTAGAATCGTTGGAGATACCTCTAAGACTGCGGACCAGTTTTATGTGCAATATGATGATACCAAGAAGGTGTGGAAAGAGGTGGCTGGTTGGGGAATTGAGACGGGCTTCATGAGTAGCTCTATGCCTCATGCATTAGTGAGACAGGCAGACGGGACGTTCAAGTTACAGGAACTACCTTGGTCTACTCGCCAGTGTGGTGACGATGATACTAACCCTCTGCCAAGTCTTGTAGGCCAGAAGATTAACGATGTGTTTTTCTTTAGGAACCGCTTAGGCTTCCTCGCAGGTGAGAACATT 
fPS-16          GTAATGCATACCGCACAGAGCTTTGCTAAGTTACCTATTGAGGCCCCAAATGGGTACACTGTTAGAATCGTTGGAGATACCTCTAAGACTGCGGACCAGTTTTATGTGCAATATGATGATACCAAGAAGGTGTGGAAAGAGGTGGCTGGTTGGGGAATTGAGACGGGCTTCATGAGTAGCTCTATGCCTCATGCATTAGTGAGACAGGCAGACGGGACGTTCAAGTTACAGGAACTACCTTGGTCTACTCGCCAGTGTGGTGACGATGATACTAACCCTCTGCCAAGTCTTGTAGGCCAGAAGATTAACGATGTGTTTTTCTTTAGGAACCGCTTAGGCTTCCTCGCAGGTGAGAACATT 
fPS-9           GTAATGCATACCGCACAGAGCTTTGCTAAGTTACCTATTGAGGCCCCAAATGGGTACACTGTTAGAATCGTTGGAGATACCTCTAAGACTGCGGACCAGTTTTATGTGCAATATGATGATACCAAGAAGGTGTGGAAAGAGGTGGCTGGTTGGGGAATTGAGACGGGCTTCATGAGTAGCTCTATGCCTCATGCATTAGTGAGACAGGCAGACGGGACGTTCAAGTTACAGGAACTACCTTGGTCTACTCGCCAGTGTGGTGACGATGATACTAACCCTCTGCCAAGTCTTGTAGGCCAGAAGATTAACGATGTGTTTTTCTTTAGGAACCGCTTAGGCTTCCTCGCAGGTGAGAACATT 
fPS-64          GTAATGCATACCGCACAGAGCTTTGCTAAGTTACCTATTGAGGCCCCAAATGGGTACACTGTTAGAATCGTTGGAGATACCTCTAAGACTGCGGACCAGTTTTATGTGCAATATGATGATACCAAGAAGGTGTGGAAAGAGGTGGCTGGTTGGGGAATTGAGACGGGCTTCATGAGTAGCTCTATGCCTCATGCATTAGTGAGACAGGCAGACGGGACGTTCAAGTTACAGGAACTACCTTGGTCTACTCGCCAGTGTGGTGACGATGATACTAACCCTCTGCCAAGTCTTGTAGGCCAGAAGATTAACGATGTGTTTTTCTTTAGGAACCGCTTAGGCTTCCTCGCAGGTGAGAACATT 
fPS-10          GTAATGCATACCGCACAGAGCTTTGCTAAGTTACCTATTGAGGCCCCAAATGGGTACACTGTTAGAATCGTTGGAGATACCTCTAAGACTGCGGACCAGTTTTATGTGCAATATGATGATACCAAGAAGGTGTGGAAAGAGGTGGCTGGTTGGGGAATTGAGACGGGCTTCATGAGTAGCTCTATGCCTCATGCATTAGTGAGACAGGCAGACGGGACGTTCAAGTTACAGGAACTACCTTGGTCTACTCGCCAGTGTGGTGACGATGATACTAACCCTCTGCCAAGTCTTGTAGGCCAGAAGATTAACGATGTGTTTTTCTTTAGGAACCGCTTAGGCTTCCTCGCAGGTGAGAACATT 
fPS-26          GTAATGCATACCGCACAGAGCTTTGCTAAGTTACCTATTGAGGCCCCAAATGGGTACACTGTTAGAATCGTTGGAGATACCTCTAAGACTGCGGACCAGTTTTATGTGCAATATGATGATACCAAGAAGGTGTGGAAAGAGGTGGCTGGTTGGGGAATTGAGACGGGCTTCATGAGTAGCTCTATGCCTCATGCATTAGTGAGACAGGCAGACGGGACGTTCAAGTTACAGGAACTACCTTGGTCTACTCGCCAGTGTGGTGACGATGATACTAACCCTCTGCCAAGTCTTGTAGGCCAGAAGATTAACGATGTGTTTTTCTTTAGGAACCGCTTAGGCTTCCTCGCAGGTGAGAACATT 
fPS-19          GTAATGCATACCGCACAGAGCTTTGCTAAGTTACCTATTGAGGCCCCAAATGGGTACACTGTTAGAATCGTTGGAGATACCTCTAAGACTGCGGACCAGTTTTATGTGCAATATGATGATACCAAGAAGGTGTGGAAAGAGGTGGCTGGTTGGGGAATTGAGACGGGCTTCATGAGTAGCTCTATGCCTCATGCATTAGTGAGACAGGCAGACGGGACGTTCAAGTTACAGGAACTACCTTGGTCTACTCGCCAGTGTGGTGACGATGATACTAACCCTCTGCCAAGTCTTGTAGGCCAGAAGATTAACGATGTGTTTTTCTTTAGGAACCGCTTAGGCTTCCTCGCAGGTGAGAACATT 
fPS-7           GTAATGCATACCGCACAGAGCTTTGCTAAGTTACCTATTGAGGCCCCAAATGGGTACACTGTTAGAATCGTTGGAGATACCTCTAAGACTGCGGACCAGTTTTATGTGCAATATGATGATACCAAGAAGGTGTGGAAAGAGGTGGCTGGTTGGGGAATTGAGACGGGCTTCATGAGTAGCTCTATGCCTCATGCATTAGTGAGACAGGCAGACGGGACGTTCAAGTTACAGGAACTACCTTGGTCTACTCGCCAGTGTGGTGACGATGATACTAACCCTCTGCCAAGTCTTGTAGGCCAGAAGATTAACGATGTGTTTTTCTTTAGGAACCGCTTAGGCTTCCTCGCAGGTGAGAACATT 
fPS-86          GTAATGCATACCGCACAGAGCTTTGCTAAGTTACCTATTGAGGCCCCAAATGGGTACACTGTTAGAATCGTTGGAGATACCTCTAAGACTGCGGACCAGTTTTATGTGCAATATGATGATACCAAGAAGGTGTGGAAAGAGGTGGCTGGTTGGGGAATTGAGACGGGCTTCATGAGTAGCTCTATGCCTCATGCATTAGTGAGACAGGCAGACGGGACGTTCAAGTTACAGGAACTACCTTGGTCTACTCGCCAGTGTGGTGACGATGATACTAACCCTCTGCCAAGTCTTGTAGGCCAGAAGATTAACGATGTGTTTTTCTTTAGGAACCGCTTAGGCTTCCTCGCAGGTGAGAACATT 
fPS-53          GTAATGCATACCGCACAGAGCTTTGCTAAGTTACCTATTGAGGCCCCAAATGGGTACACTGTTAGAATCGTTGGAGATACCTCTAAGACTGCGGACCAGTTTTATGTGCAATATGATGATACCAAGAAGGTGTGGAAAGAGGTGGCTGGTTGGGGAATTGAGACGGGCTTCATGAGTAGCTCTATGCCTCATGCATTAGTGAGACAGGCAGACGGGACGTTCAAACTACAGGAACTACCTTGGTCTACTCGCCAGTGTGGTGACGATGATACTAACCCTCTGCCAAGTCTTGTAGGCCAGAAGATTAACGATGTGTTTTTCTTTAGGAACCGCTTAGGCTTCCTCGCAGGTGAGAACATT 
fPS-85          GTAATGCATACCGCACAGAGCTTTGCTAAGTTACCTATTGAGGCCCCAAATGGGTACACTGTTAGAATCGTTGGAGATACCTCTAAGACTGCGGACCAGTTTTATGTGCAATATGATGATACCAAGAAGGTGTGGAAAGAGGTGGCTGGTTGGGGAATTGAGACGGGCTTCATGAGTAGCTCTATGCCTCATGCATTAGTGAGACAGGCAGACGGGACGTTCAAACTACAGGAACTACCTTGGTCTACTCGCCAGTGTGGTGACGATGATACTAACCCTCTGCCAAGTCTTGTAGGCCAGAAGATTAACGATGTGTTTTTCTTTAGGAACCGCTTAGGCTTCCTCGCAGGTGAGAACATT 
fPS-89          GTAATGCATACCGCACAGAGCTTTGCTAAGTTACCTATTGAGGCCCCAAATGGGTACACTGTTAGAATCGTTGGAGATACCTCTAAGACTGCGGACCAGTTTTATGTGCAATATGATGATACCAAGAAGGTGTGGAAAGAGGTGGCTGGTTGGGGAATTGAGACGGGCTTCATGAGTAGCTCTATGCCTCATGCATTAGTGAGACAGGCAGACGGGACGTTCAAACTACAGGAACTACCTTGGTCTACTCGCCAGTGTGGTGACGATGATACTAACCCTCTGCCAAGTCTTGTAGGCCAGAAGATTAACGATGTGTTTTTCTTTAGGAACCGCTTAGGCTTCCTCGCAGGTGAGAACATT 
fPS-54-ocr      ATCATGCACACAGCACAGAGTTTCGCTAAGTTACCTATTGAGGCTCCGCATGGCTACACTGTGCGTATCGTTGGGGATACCTCTAAGACTGCTGACCAATTCTACGTTCAATACGATGCAGTCAAGAAGGTGTGGAAAGAGGTGGCTGGTTGGGGAATTGAGACAGGATTCATGAATAGCTCTATGCCTCACGCATTGGTGAGACAGGCAGATGGGACGTTCAATTTACAGGAACTACCTTGGTCTACTCGCCAGTGTGGTGATGATGATACTAACCCTTTGCCAAGTCTTGTAGGTCAGAAGATTAACGATGTGTTTTTCTTTAGGAACCGCTTAGGCTTCCTCGCAGGTGAGAACATT 
fPS-59          GTAATGCATACCGCACAGAGCTTTGCTAAGTTACCTACTGAGGCTCCAAATGGGTACACTGTGCGTATCGTTGGGGATACCTCTAAGACTGCTGACCAATTCTACGTTCAATATGATGCAGTCAAGAAGGTGTGGAAAGAGGTGGCTGGTTGGGGAATTGAAACAGGCTTTATGGATAGCTCCATGCCTCACGCATTGGTAAGACAGGCAGATGGGACGTTCAAGTTACAGGAGTTACCTTGGTCTACTCGCCAGTGTGGTGATGATGATACTAACCCTCTGCCAAGTCTTGTAGACCAGAAGATTAACGATGTGTTTTTCTTTAGGAACCGCTTAGGCTTCCTCGCAGGTGAGAACATT 
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fPS-50          GTGATGTCACGTACCTCTAAGTATTTCAACCTGTTCCCTGCGTCTGTGGCTAACCTGTCAGATGATGACCCTATTGACGTAGCTGTGAGTCATAACCGTATCTCAATCTTGAAGTACGCTGTGCCATTCTCAGAGGAACTCTTATTGTGGTCAGACCAAGCTCAGTTCGTTCTATCGGCTGCTGGGGTAATGTCCTCTAAGACCGTTGAGTTGAACTTAACGACTGAGTTTGATGTATCGGACGCTGCGAGACCTTACGGGATTGGGCGAGGTGTTTACTTTGCGTCACCACGAGCAAGCTATACGAGCCTCAACCGCTACTACGCTATCCAAGATACATCGGACGTTAAATCTGCTGAG 
fPS-52          GTGATGTCACGTACCTCTAAGTATTTCAACCTGTTCCCTGCGTCTGTGGCTAACCTGTCAGATGATGACCCTATTGACGTAGCTGTGAGTCATAACCGTATCTCAATCTTGAAGTACGCTGTGCCATTCTCAGAGGAACTCTTATTGTGGTCAGACCAAGCTCAGTTCGTTCTATCGGCTGCTGGGGTAATGTCCTCTAAGACCGTTGAGTTGAACTTAACGACTGAGTTTGATGTATCGGACGCTGCGAGACCTTACGGGATTGGGCGAGGTGTTTACTTTGCGTCACCACGAGCAAGCTATACGAGCCTCAACCGCTACTACGCTATCCAAGATACATCGGACGTTAAATCTGCTGAG 
fPS-21          GTGATGTCTCGTACCTCTAAGTATTTCAATCTGTTCCCTTCGTCTGTGGCTAACCTGTCAGATGATGACCCTATTGACGTAGCTGTGAGTCATAACCGTATCTCAATCTTGAAGTACGCTGTGCCATTCTCAGAGGAACTCTTATTGTGGTCAGACCAAGCTCAGTTCGTTCTATCGGCTGCTGGGGTAATGTCCTCTAAGACCGTTGAGTTGAACTTAACGACTGAGTTTGATGTATCGGACGCTGCGAGACCTTACGGGATTGGGCGAGGTGTTTACTTTGCGTCACCACGAGCAAGCTATACGAGCCTCAACCGCTACTACGCTATCCAAGATACATCGGCCGTTAAATCTGCTGAG 
fPS-16          GTGATGTCTCGTACCTCTAAGTATTTCAATCTGTTCCCTTCGTCTGTGGCTAACCTGTCAGATGATGACCCTATTGACGTAGCTGTGAGTCATAACCGTATCTCAATCTTGAAGTACGCTGTGCCATTCTCAGAGGAACTCTTATTGTGGTCAGACCAAGCTCAGTTCGTTCTATCGGCTGCTGGGGTAATGTCCTCTAAGACCGTTGAGTTGAACTTAACGACTGAGTTTGATGTATCGGACGCTGCGAGACCTTACGGGATTGGGCGAGGTGTTTACTTTGCGTCACCACGAGCAAGCTATACGAGCCTCAACCGCTACTACGCTATCCAAGATACATCGGCCGTTAAATCTGCTGAG 
fPS-9           GTGATGTCTCGTACCTCTAAGTATTTCAATCTGTTCCCTTCGTCTGTGGCTAACCTGTCAGATGATGACCCTATTGACGTAGCTGTGAGTCATAACCGTATCTCAATCTTGAAGTACGCTGTGCCATTCTCAGAGGAACTCTTATTGTGGTCAGACCAAGCTCAGTTCGTTCTATCGGCTGCTGGGGTAATGTCCTCTAAGACCGTTGAGTTGAACTTAACGACTGAGTTTGATGTATCGGACGCTGCGAGACCTTACGGGATTGGGCGAGGTGTTTACTTTGCGTCACCACGAGCAAGCTATACGAGCCTCAACCGCTACTACGCTATCCAAGATACATCGGCCGTTAAATCTGCTGAG 
fPS-64          GTGATGTCTCGTACCTCTAAGTATTTCAACCTGTTCCCTTCGTCTGTGGCTAACCTGTCAGATGATGACCCTATTGACGTAGCTGTGAGTCATAACCGTATCTCAATCTTGAAGTACGCTGTGCCATTCTCAGAGGAACTCTTATTGTGGTCAGACCAAGCTCAGTTCGTTCTATCGGCTGCTGGGGTAATGTCCTCTAAGACCGTTGAGTTGAACTTAACGACTGAGTTTGATGTATCGGACGCTGCGAGACCTTACGGGATTGGGCGAGGTGTTTACTTTGCGTCACCACGAGCAAGCTATACGAGCCTCAACCGCTACTACGCTATCCAAGATACATCGGCCGTTAAATCTGCTGAG 
fPS-10          GTGATGTCTCGTACCTCTAAGTATTTCAATCTGTTCCCTTCGTCTGTGGCTAACCTGTCAGATGATGACCCTATTGACGTAGCTGTGAGTCATAACCGTATCTCAATCTTGAAGTACGCTGTGCCATTCTCAGAGGAACTCTTATTGTGGTCAGACCAAGCTCAGTTCGTTCTATCGGCTGCTGGGGTAATGTCCTCTAAGACCGTTGAGTTGAACTTAACGACTGAGTTTGATGTATCGGACGCTGCGAGACCTTACGGGATTGGGCGAGGTGTTTACTTTGCGTCACCACGAGCAAGCTATACGAGCCTCAACCGCTACTACGCTATCCAAGATACATCGGCCGTTAAATCTGCTGAG 
fPS-26          GTGATGTCTCGTACCTCTAAGTATTTCAACCTGTTCCCTTCGTCTGTGGCTAACCTGTCAGATGATGACCCTATTGACGTAGCTGTGAGTCATAACCGTATCTCAATCTTGAAGTACGCTGTGCCATTCTCAGAGGAACTCTTATTGTGGTCAGACCAAGCTCAGTTCGTTCTATCGGCTGCTGGGGTAATGTCCTCTAAGACCGTTGAGTTGAACTTAACGACTGAGTTTGATGTATCGGACGCTGCGAGACCTTACGGGATTGGGCGAGGTGTTTACTTTGCGTCACCACGAGCAAGCTATACGAGCCTCAACCGCTACTACGCTATCCAAGATACATCGGCCGTTAAATCTGCTGAG 
fPS-19          GTGATGTCACGTACCTCTAAGTATTTCAACCTGTTCCCTTCGTCTGTGGCTAACCTGTCAGATGATGACCCTATTGACGTAGCTGTGAGTCATAACCGTATCTCAATCTTGAAGTACGCTGTGCCATTCTCAGAGGAACTCTTATTGTGGTCAGACCAAGCTCAGTTCGTTCTATCGGCTGCTGGGGTAATGTCCTCTAAGACCGTTGAGTTGAACTTAACGACTGAGTTTGATGTATCGGACGCTGCGAGACCTTACGGGATTGGGCGAGGTGTTTACTTTGCGTCACCACGAGCAAGCTATACGAGCCTCAGCCGCTACTACGCTATCCAAGATACATCGGCCGTTAAATCTGCTGAG 
fPS-7           GTGATGTCTCGTACCTCTAAGTATTTCAATCTGTTCCCTTCGTCTGTGGCTAACCTGTCAGATGATGACCCTATTGACGTAGCTGTGAGTCATAACCGTATCTCAATCTTGAAGTACGCTGTGCCATTCTCAGAGGAACTCTTATTGTGGTCAGACCAAGCTCAGTTCGTTCTATCGGCTGCTGGGGTAATGTCCTCTAAGACCGTTGAGTTGAACTTAACGACTGAGTTTGATGTATCGGACGCTGCGAGACCTTACGGGATTGGGCGAGGTGTTTACTTTGCGTCACCACGAGCAAGCTATACGAGCCTCAACCGCTACTACGCTATCCAAGATACATCGGCCGTTAAATCTGCTGAG 
fPS-86          GTGATGTCTCGTACCTCTAAGTATTTCAACCTGTTCCCTTCGTCTGTGGCTAACCTGTCAGATGATGACCCTATTGACGTAGCTGTGAGTCATAACCGTATCTCAATCTTGAAGTACGCTGTGCCATTCTCAGAGGAACTCTTATTGTGGTCAGACCAAGCTCAGTTCGTTCTATCGGCTGCTGGGGTAATGTCCTCTAAGACCGTTGAGTTGAACTTAACGACTGAGTTTGATGTATCGGACGCTGCGAGACCTTACGGGATTGGGCGAGGTGTTTACTTTGCGTCACCACGAGCAAGCTATACGAGCCTCAACCGCTACTACGCTATCCAAGATACATCGGCCGTTAAATCTGCTGAG 
fPS-53          GTGATGTCACGTACCTCTAAGTATTTCAACCTGTTCCCTGCGTCTGTGGCTAACCTGTCAGATGATGACCCTATTGACGTAGCTGTGAGTCATAACCGTATCTCAATCTTGAAGTACGCTGTGCCATTCTCAGAGGAACTCTTATTGTGGTCAGACCAAGCTCAGTTCGTTCTATCGGCTGCTGGGGTAATGTCCTCTAAGACCGTTGAGTTGAACTTAACGACTGAGTTTGATGTATCGGACGCTGCGAGACCTTACGGGATTGGGCGAGGTGTTTACTTTGCGTCACCACGAGCAAGCTATACGAGCCTCAACCGCTACTACGCTATCCAAGATACATCGGCCGTTAAGTCTGCTGAG 
fPS-85          GTGATGTCACGTACCTCTAAGTATTTCAACCTGTTCCCTGCGTCTGTGGCTAACCTGTCAGATGATGACCCTATTGACGTAGCTGTGAGTCATAACCGTATCTCAATCTTGAAGTACGCTGTGCCATTCTCAGAGGAACTCTTATTGTGGTCAGACCAAGCTCAGTTCGTTCTATCGGCTGCTGGGGTAATGTCCTCTAAGACCGTTGAGTTGAACTTAACGACTGAGTTTGATGTATCGGACGCTGCGAGACCTTACGGGATTGGGCGAGGTGTTTACTTTGCGTCACCACGAGCAAGCTATACGAGCCTCAACCGCTACTACGCTATCCAAGATACATCGGCCGTTAAGTCTGCTGAG 
fPS-89          GTGATGTCACGTACCTCTAAGTATTTCAACCTGTTCCCTGCGTCTGTGGCTAACCTGTCAGATGATGACCCTATTGACGTAGCTGTGAGTCATAACCGTATCTCAATCTTGAAGTACGCTGTGCCATTCTCAGAGGAACTCTTATTGTGGTCAGACCAAGCTCAGTTCGTTCTATCGGCTGCTGGGGTAATGTCCTCTAAGACCGTTGAGTTGAACTTAACGACTGAGTTTGATGTATCGGACGCTGCGAGACCTTACGGGATTGGGCGAGGTGTTTACTTTGCGTCACCACGAGCAAGCTATACGAGCCTCAACCGCTACTACGCTATCCAAGATACATCGGCCGTTAAGTCTGCTGAG 
fPS-54-ocr      GTAATGTCACGGACCTCTAAGTATTTCAACCTGTTCCCTGCGTCTGTGGCTAACCTGTCAGATGATGACCCTATTGACGTAGCTGTGAGTCATAACCGTATCTCAATCTTGAAGTACGCTGTGCCATTCTCAGAGGAACTCTTATTGTGGTCAGACCAAGCTCAGTTCGTTCTATCGGCTGCTGGGGTAATGTCCTCTAAGACCGTTGAGTTGAATTTAACGACTGAGTTCGATGTGTCAGATGCTGCGAGACCTTACGGGATTGGGCGAGGTGTTTACTTTGCGTCACCACGAGCAAGCTATACGAGCCTCAACCGCTACTACGCTATCCAAGATACATCAGCCGTTAAGTCCGCTGAG 
fPS-59          GTGATGTCACGTACCTCTAAGTATTTCAACCTGTTCCCTGCGTCTGTGGCTAACCTGTCAGATGATGACCCTATTGACGTAGCTGTGAGTCATAACCGTATCTCAATCTTGAAGTACGCTGTGCCATTCTCAGAGGAACTCTTATTGTGGTCAGACCAAGCTCAGTTCGTTCTATCGGCTGCTGGGGTAATGTCCTCTAAGACCGTTGAGTTGAACTTAACTACTGAGTTTGATGTATCGGATGCTGCGAGACCTTACGGGATTGGGCGAGGTGTTTACTTTGCGACACCACGAGCAAGCTATACGAGCCTCAATCGCTACTACGCTATCCAAGATACATCGGCCGTTAAGTCTGCTGAG 
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fPS-50          GACATGAGCGCTCATGTACCAAGCTATGTACCTAACGGAGTCTTTAGTATCCGTGGGTCTGGCACAGAGAACTTTGTATCCACCTTAAGTTCCAACGCTAAGAGTAAGATTTTCATATACAAATACCTCTACATGGAAGAACAGATTGTTCAGCAGGCATGGGGACATTGGGAGTTCGGTAGTAACGTAGAGATTCTTGCGTGTGACTCTATCGGTTCCTCCATGTTCATTGTGATGCGCAACCAGAGTCATACTTGGATGTCACGTGTAGACTTCACCAAGAACTCTGTGGACTTCAACGATGAGCCTTATAGACTCTTTATGGATAACAAGATGAAGATTCCTATCACCGCAGGAAGT 
fPS-52          GACATGAGCGCTCATGTACCAAGCTATGTACCTAACGGAGTCTTTAGTATCCGTGGGTCTGGCACAGAGAACTTTGTATCCACCTTAAGTTCCAACGCTAAGAGTAAGATTTTCATATACAAATACCTCTACATGGAAGAACAGATTGTTCAGCAGGCATGGGGACATTGGGAGTTCGGTAGTAACGTAGAGATTCTTGCGTGTGACTCTATCGGTTCCTCCATGTTCATTGTGATGCGCAACCAGAGTCATACTTGGATGTCACGTGTAGACTTCACCAAGAACTCTGTGGACTTCAACGATGAGCCTTATAGACTCTTTATGGATAACAAGATGAAGATTCCTATCACCGCAGGAAGT 
fPS-21          GACATGAGCGCTCATGTACCAAGCTATATACCTAACGGAGTCTTTAGTATCCGTGGGTCTGGCACAGAGAACTTTGTATCCACCTTAAGTTCCAACGCTAAGAGTAAGATTTTCATATACAAATACCTCTACATGGAAGAACAGATTGTTCAGCAGGCATGGGGACATTGGGAGTTCGGTAGTAACGTAGAGATTCTTGCGTGTGACTCTATCGGTTCCTCCATGTTCATTGTGATGCGCAACCAGAGTCATACTTGGATGTCACGTGTAGACTTCACCAAGAACTCTGTGGACTTCAACGATGAGCCTTATAGACTCTTTATGGATAACAAGATGAAGATTCCTATCACCGCAGGAAGT 
fPS-16          GACATGAGCGCTCATGTACCAAGCTATATACCTAACGGAGTCTTTAGTATCCGTGGGTCTGGCACAGAGAACTTTGTATCCACCTTAAGTTCCAACGCTAAGAGTAAGATTTTCATATACAAATACCTCTACATGGAAGAACAGATTGTTCAGCAGGCATGGGGACATTGGGAGTTCGGTAGTAACGTAGAGATTCTTGCGTGTGACTCTATCGGTTCCTCCATGTTCATTGTGATGCGCAACCAGAGTCATACTTGGATGTCACGTGTAGACTTCACCAAGAACTCTGTGGACTTCAACGATGAGCCTTATAGACTCTTTATGGATAACAAGATGAAGATCCCTATCACCGCAGGAAGT 
fPS-9           GACATGAGCGCTCATGTACCAAGCTATATACCTAACGGAGTCTTTAGTATCCGTGGGTCTGGCACAGAGAACTTTGTATCCACCTTAAGTTCCAACGCTAAGAGTAAGATTTTCATATACAAATACCTCTACATGGAAGAACAGATTGTTCAGCAGGCATGGGGACATTGGGAGTTCGGTAGTAACGTAGAGATTCTTGCGTGTGACTCTATCGGTTCCTCCATGTTCATTGTGATGCGCAACCAGAGTCATACTTGGATGTCACGTGTAGACTTCACCAAGAACTCTGTGGACTTCAACGATGAGCCTTATAGACTCTTTATGGATAACAAGATGAAGATTCCTATCACCGCAGGAAGT 
fPS-64          GACATGAGCGCTCATGTACCAAGCTATATACCTAACGGAGTCTTTAGTATCCGTGGGTCTGGCACAGAGAACTTTGTATCCACCTTAAGTTCCAACGCTAAGAGTAAGATTTTCATATACAAATACCTCTACATGGAAGAACAGATTGTTCAGCAGGCATGGGGACATTGGGAGTTCGGTAGTAACGTAGAGATTCTTGCGTGTGACTCTATCGGTTCCTCCATGTTCATTGTGATGCGCAACCAGAGTCATACTTGGATGTCACGTGTAGACTTCACCAAGAACTCTGTGGACTTCAACGATGAGCCTTATAGACTCTTTATGGATAACAAGATGAAGATTCCTATCACCGCAGGAAGT 
fPS-10          GACATGAGCGCTCATGTACCAAGCTATATACCTAACGGAGTCTTTAGTATCCGTGGGTCTGGCACAGAGAACTTTGTATCCACCTTAAGTTCCAACGCTAAGAGTAAGATTTTCATATACAAATACCTCTACATGGAAGAACAGATTGTTCAGCAGGCATGGGGACATTGGGAGTTCGGTAGTAACGTAGAGATTCTTGCGTGTGACTCTATCGGTTCCTCCATGTTCATTGTGATGCGCAACCAGAGTCATACTTGGATGTCACGTGTAGACTTCACCAAGAACTCTGTGGACTTCAACGATGAGCCTTATAGACTCTTTATGGATAACAAGATGAAGATTCCTATCACCGCAGGAAGT 
fPS-26          GACATGAGCGCTCATGTACCAAGCTATATACCTAACGGAGTCTTTAGTATCCGTGGGTCTGGCACAGAGAACTTTGTATCCACCTTAAGTTCCAACGCTAAGAGTAAGATTTTCATATACAAATACCTCTACATGGAAGAACAGATTGTTCAGCAGGCATGGGGACATTGGGAGTTCGGTAGTAACGTAGAGATTCTTGCGTGTGACTCTATCGGTTCCTCCATGTTCATTGTGATGCGCAACCAGAGTCATACTTGGATGTCACGTGTAGACTTCACCAAGAACTCTGTGGACTTCAACGATGAGCCTTATAGACTCTTTATGGATAACAAGATGAAGATTCCTATCACCGCAGGAAGT 
fPS-19          GACATGAGCGCTCATGTACCAAGCTATATACCTAACGGAGTCTTTAGTATCCGTGGGTCTGGCACAGAGAACTTTGTATCCACCTTAAGTTCCAACGCTAAGAGTAAGATTTTCATATACAAATACCTCTACATGGAAGAACAGATTGTTCAGCAGGCATGGGGACATTGGGAGTTCGGTAGTAACGTAGAGATTCTTGCGTGTGACTCTATCGGTTCCTCCATGTTCATTGTGATGCGCAACCAGAGTCATACTTGGATGTCACGTGTAGACTTCACCAAGAACTCTGTGGACTTCAACGATGAGCCTTATAGACTCTTTATGGATAACAAGATGAAGATTCCTATCACCGCAGGAAGT 
fPS-7           GACATGAGCGCTCATGTACCAAGCTATATACCTAACGGAGTCTTTAGTATCCGTGGGTCTGGCACAGAGAACTTTGTATCCACCTTAAGTTCCAACGCTAAGAGTAAGATTTTCATATACAAATACCTCTACATGGAAGAACAGATTGTTCAGCAGGCATGGGGACATTGGGAGTTCGGTAGTAACGTAGAGATTCTTGCGTGTGACTCTATCGGTTCCTCCATGTTCATTGTGATGCGCAACCAGAGTCATACTTGGATGTCACGTGTAGACTTCACCAAGAACTCTGTGGACTTCAACGATGAGCCTTATAGACTCTTTATGGATAACAAGATGAAGATCCCTATCACCGCAGGAAGT 
fPS-86          GACATGAGCGCTCATGTACCAAGCTATATACCTAACGGAGTCTTTAGTATCCGTGGGTCTGGCACAGAGAACTTTGTATCCACCTTAAGTTCCAACGCTAAGAGTAAGATTTTCATATACAAATACCTCTACATGGAAGAACAGATTGTTCAGCAGGCATGGGGACATTGGGAGTTCGGTAGTAACGTAGAGATTCTTGCGTGTGACTCTATCGGTTCCTCCATGTTCATTGTGATGCGCAACCAGAGTCATACTTGGATGTCACGTGTAGACTTCACCAAGAACTCTGTGGACTTCAACGATGAGCCTTATAGACTCTTTATGGATAACAAGATGAAGATTCCTATCACCGCAGGAAGT 
fPS-53          GACATGAGCGCTCACGTACCAAGCTATGTACCTAACGGAGTCTTTAGTATCCGTGGGTCTGGCACAGAGAACTTTGTATCCACCTTAAGTTCCAACGCTAAGAGTAAGATTTTCATATACAAATACCTCTACATGGAAGAACAGATTGTTCAGCAGTCATGGGGACATTGGGAGTTCGGTAGTAACGTAGAGATTCTTGCGTGTGACTCTATCGGTTCCTCCATGTTCATTGTGATGCGCAACCAGAGTCATACTTGGATGTCACGTGTAGACTTCACCAAGAACTCTGTGGACTTCAACGATGAGCCTTATAGACTCTTTATGGATAACAAGATGAAGATTCCTATCACCGCAGGAAGT 
fPS-85          GACATGAGCGCTCACGTACCAAGCTATGTACCTAACGGAGTCTTTAGTATCCGTGGGTCTGGCACAGAGAACTTTGTATCCACCTTAAGTTCCAACGCTAAGAGTAAGATTTTCATATACAAATACCTCTACATGGAAGAACAGATTGTTCAGCAGTCATGGGGACATTGGGAGTTCGGTAGTAACGTAGAGATTCTTGCGTGTGACTCTATCGGTTCCTCCATGTTCATTGTGATGCGCAACCAGAGTCATACTTGGATGTCACGTGTAGACTTCACCAAGAACTCTGTGGACTTCAACGATGAGCCTTATAGACTCTTTATGGATAACAAGATGAAGATTCCTATCACCGCAGGAAGT 
fPS-89          GACATGAGCGCTCACGTACCAAGCTATGTACCTAACGGAGTCTTTAGTATCCGTGGGTCTGGCACAGAGAACTTTGTATCCACCTTAAGTTCCAACGCTAAGAGTAAGATTTTCATATACAAATACCTCTACATGGAAGAACAGATTGTTCAGCAGTCATGGGGACATTGGGAGTTCGGTAGTAACGTAGAGATTCTTGCGTGTGACTCTATCGGTTCCTCCATGTTCATTGTGATGCGCAACCAGAGTCATACTTGGATGTCACGTGTAGACTTCACCAAGAACTCTGTGGACTTCAACGATGAGCCTTATAGACTCTTTATGGATAACAAGATGAAGATTCCTATCACCGCAGGAAGT 
fPS-54-ocr      GATATGAGCGCTCACGTTCCAAGCTATGTACCTAACGGAGTCTTTAGTATCCGTGGGTCTGGTACAGAGAACTTTGTGTCCATCTTAAGCTCCAACGCTAAGAGTAAGATTTTCGTATACAAATACCTCTACATGGAAGAACAGATTGTTCAGCAAGCGTGGGGACACTGGGAGTTCGGTAGTAACGTAGAGATTCTTGCGTGTGACTCTATCGGTTCCTCCATGTTCATTGTGATGCGCAACCAGAGTCATACTTGGATGTCACGTGTAGACTTCACCAAGAACTCTGTGGACTTCAACGATGAGCCTTATAGACTCTTTATGGATAACAAGATGAAGATTCCTATCACCGCAGGAAGT 
fPS-59          GATATGAGCGCTCACGTTCCAAGCTATGTACCTAACGGAGTCTTTAGTATCCGTGGGTCTGGTACAGAGAACTTTGTGTCCACCTTAAGTTCCAGCGCTAAGAGTAAGATTTTCATATACAAATACCTCTACATGGAAGAACAGATTGTTCAGCAGGCATGGGGACATTGGGAGTTCGGTAGTAACGTAGAGATTCTTGCGTGTGACTCTATCGGTTCCTCCATGTTCATTGTGATGCGCAACCAGAGTCATACTTGGATGTCACGTGTAGACTTCACCAAGAACTCTGTGGACTTCAACGATGAGCCTTATAGACTCTTTATGGATAACAAGATGAAGATTCCTATCACCGCAGGAAGT 

                **.***********.** *********.**********************************.**************.****.******.****.*******************.****************************************. *.********.*****************************************************************************************************************************************************************************.****************** 
 
                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          TATAATGACGATACTTACCAAACAGTAGTTAGACCTTATGACCATTATGGTTGTCGTATCTACCACGGTAAGATGTACATTGTGGCACACGATGGGCAAGTACATGAGTTTGAGGAGCCAGACGGTGGTTGGCCTAACGGTGAGCCTGTTCTATACCTTAGTGGTAACTGGGAGAATCAAACGGTGTTCATCGGACTGTCTATTAACTTCCGATATGTGTTCAGTAAGTTCCTCATTAAGAAAACCGCTGAGGATGGGAGTTCATCTACAGAGGACATCGGGAGATTGCAACTACGTCGTTCATGGGTCAACTATGAGCAATCAGGTGCATTCATCGTAGAGGTTGCCAACACCTCACGT 
fPS-52          TATAATGACGATACTTACCAAACAGTAGTTAGACCTTATGACCATTATGGTTGTCGTATCTACCACGGTAAGATGTACATTGTGGCACACGATGGGCAAGTACATGAGTTTGAGGAGCCAGACGGTGGTTGGCCTAACGGTGAGCCTGTTCTATACCTTAGTGGTAACTGGGAGAATCAAACGGTGTTCATCGGACTGTCTATTAACTTCCGATATGTGTTCAGTAAGTTCCTCATTAAGAAAACCGCTGAGGATGGGAGTTCATCTACAGAGGACATCGGGAGATTGCAACTACGTCGTTCATGGGTCAACTATGAGCAATCAGGTGCATTCATCGTAGAGGTTGCCAACACCTCACGT 
fPS-21          TATAATGACGATACTTACCAAACAGTAGTTAGACCTTATGACCATTATGGTTGTCGTATCTACCACGGTAAGATGTACATTGTGGCACACGATGGGCAAGTACATGAGTTTGAGGAGCCAGACGGTGGTTGGCCTAACGGTGAGCCTGTTCTATACCTTAGTGGTAACTGGGAGAATCAAACGGTGTTCATCGGACTATCTATTAACTTCCGATATGTGTTCAGTAAGTTCCTCATTAAGAAAACCGCTGAGGATGGGAGTTCATCTACAGAGGACATCGGGAGATTGCAACTACGTCGTTCATGGGTCAACTATGAGCAATCAGGTGCATTCATCGTAGAGGTTGCCAACACCTCACGT 
fPS-16          TATAATGACGATACTTACCAAACAGTAGTTAGACCTTATGACCATTATGGTTGTCGTATCTACCACGGTAAGATGTACATTGTGGCACACGATGGGCAAGTACATGAGTTTGAGGAGCCAGACGGTGGTTGGCCTAACGGTGAGCCTGTTCTATACCTTAGTGGTAACTGGGAGAATCAAACGGTGTTCATCGGACTATCTATTAACTTCCGATATGTGTTCAGTAAGTTCCTCATTAAGAAAACCGCTGAGGATGGGAGTTCATCTACAGAGGACATCGGGAGATTGCAACTACGTCGTTCATGGGTCAACTATGAGCAATCAGGTGCATTCATCGTAGAGGTTGCCAACACCTCACGT 
fPS-9           TATAATGACGATACTTACCAAACAGTAGTTAGACCTTATGACCATTATGGTTGTCGTATCTACCACGGTAAGATGTACATTGTGGCACACGATGGGCAAGTACATGAGTTTGAGGAGCCAGACGGTGGTTGGCCTAACGGTGAGCCTGTTCTATACCTTAGTGGTAACTGGGAGAATCAAACGGTGTTCATCGGACTGTCTATTAACTTCCGATATGTGTTCAGTAAGTTCCTCATTAAGAAAACCGCTGAGGATGGGAGTTCATCTACAGAGGACATCGGGAGATTGCAACTACGTCGTTCATGGGTCAACTATGAGCAATCAGGTGCATTCATCGTAGAGGTTGCCAACACCTCACGT 
fPS-64          TATAATGACGATACTTACCAAACAGTAGTTAGACCTTATGACCATTATGGTTGTCGTATCTACCACGGTAAGATGTACATTGTGGCACACGATGGGCAAGTACATGAGTTTGAGGAGCCAGACGGTGGTTGGCCTAACGGTGAGCCTGTTCTATACCTTAGTGGTAACTGGGAGAATCAAACGGTGTTCATCGGACTATCTATTAACTTCCGATATGTGTTCAGTAAGTTCCTCATTAAGAAAACCGCTGAGGATGGGAGTTCATCTACAGAGGACATCGGGAGATTGCAACTACGTCGTTCATGGGTCAACTATGAGCAATCAGGTGCATTCATCGTAGAGGTTGCCAACACCTCACGT 
fPS-10          TATAATGACGATACTTACCAAACAGTAGTTAGACCTTATGACCATTATGGTTGTCGTATCTACCACGGTAAGATGTACATTGTGGCACACGATGGGCAAGTACATGAGTTTGAGGAGCCAGACGGTGGTTGGCCTAACGGTGAGCCTGTTCTATACCTTAGTGGTAACTGGGAGAATCAAACGGTGTTCATCGGACTATCTATTAACTTCCGATATGTGTTCAGTAAGTTCCTCATTAAGAAAACCGCTGAGGATGGGAGTTCATCTACAGAGGACATCGGGAGATTGCAACTACGTCGTTCATGGGTCAACTATGAGCAATCAGGTGCATTCATCGTAGAGGTTGCCAACACCTCACGT 
fPS-26          TATAATGACGATACTTACCAAACAGTAGTTAGACCTTATGACCATTATGGTTGTCGTATCTACCACGGTAAGATGTACATTGTGGCACACGATGGGCAAGTACATGAGTTTGAGGAGCCAGACGGTGGTTGGCCTAACGGTGAGCCTGTTCTATACCTTAGTGGTAACTGGGAGAATCAAACGGTGTTCATCGGACTATCTATTAACTTCCGATATGTGTTCAGTAAGTTCCTCATTAAGAAAACCGCTGAGGATGGGAGTTCATCTACAGAGGACATCGGGAGATTGCAACTACGTCGTTCATGGGTCAACTATGAGCAATCAGGTGCATTCATCGTAGAGGTTGCCAACACCTCACGT 
fPS-19          TATAATGACGATACTTACCAAACAGTAGTTAGACCTTATGACCATTATGGTTGTCGTATCTACCACGGTAAGATGTACATTGTGGCACACGATGGGCAAGTACATGAGTTTGAGGAGCCAGACGGTGGTTGGCCTAACGGTGAGCCTGTTCTATACCTTAGTGGTAACTGGGAGAATCAAACGGTGTTCATCGGACTGTCTATTAACTTCCGATATGTGTTCAGTAAGTTCCTCATTAAGAAAACCGCTGAGGATGGGAGTTCATCTACAGAGGACATCGGGAGATTGCAACTACGTCGTTCATGGGTCAACTATGAGCAATCAGGTGCATTCATCGTAGAGGTTGCCAACACCTCACGT 
fPS-7           TATAATGACGATACTTACCAAACAGTAGTTAGACCTTATGACCATTATGGTTGTCGTATCTACCACGGTAAGATGTACATTGTGGCACACGATGGGCAAGTACATGAGTTTGAGGAGCCAGACGGTGGTTGGCCTAACGGTGAGCCTGTTCTATACCTTAGTGGTAACTGGGAGAATCAAACGGTGTTCATCGGACTATCTATTAACTTCCGATATGTGTTCAGTAAGTTCCTCATTAAGAAAACCGCTGAGGATGGGAGTTCATCTACAGAGGACATCGGGAGATTGCAACTACGTCGTTCATGGGTCAACTATGAGCAATCAGGTGCATTCATCGTAGAGGTTGCCAACACCTCACGT 
fPS-86          TATAATGACGATACTTACCAAACAGTAGTTAGACCTTATGACCATTATGGTTGTCGTATCTACCACGGTAAGATGTACATTGTGGCACACGATGGGCAAGTACATGAGTTTGAGGAGCCAGACGGTGGTTGGCCTAACGGTGAGCCTGTTCTATACCTTAGTGGTAACTGGGAGAATCAAACGGTGTTCATCGGACTATCTATTAACTTCCGATATGTGTTCAGTAAGTTCCTCATTAAGAAAACCGCTGAGGATGGGAGTTCATCTACAGAGGACATCGGGAGATTGCAACTACGTCGTTCATGGGTCAACTATGAGCAATCAGGTGCATTCATCGTAGAGGTTGCCAACACCTCACGT 
fPS-53          TATAATGACGATACTTACCAAACAGTAGTTAGACCTTATGACCATTATGGTTGTCGTATCTACCACGGTAAGATGTACATTGTGGCACACGATGGGCAAGTACATGAGTTTGAGGAGCCAGACGGTGGTTGGCCTAACGGTGAGCCTGTTCTATACCTTAGTGGTAACTGGGAGAATCAAACGGTGTTCATCGGACTGTCTATTAACTTCCGATATGTGTTCAGTAAGTTCCTCATTAAGAAAACCGCTGAGGATGGGAGTTCATCTACAGAGGACATCGGGAGATTGCAACTACGTCGTTCATGGGTCAACTATGAGCAATCAGGGGCATTCACCGTAGAGGTTACCAATACCTCAAGG 
fPS-85          TATAATGACGATACTTACCAAACAGTAGTTAGACCTTATGACCATTATGGTTGTCGTATCTACCACGGTAAGATGTACATTGTGGCACACGATGGGCAAGTACATGAGTTTGAGGAGCCAGACGGTGGTTGGCCTAACGGTGAGCCTGTTCTATACCTTAGTGGTAACTGGGAGAATCAAACGGTGTTCATCGGACTGTCTATTAACTTCCGATATGTGTTCAGTAAGTTCCTCATTAAGAAAACCGCTGAGGATGGGAGTTCATCTACAGAGGACATCGGGAGATTGCAACTACGTCGTTCATGGGTCAACTATGAGCAATCAGGGGCATTCACCGTAGAGGTTACCAATACCTCAAGG 
fPS-89          TATAATGACGATACTTACCAAACAGTAGTTAGACCTTATGACCATTATGGTTGTCGTATCTACCACGGTAAGATGTACATTGTGGCACACGATGGGCAAGTACATGAGTTTGAGGAGCCAGACGGTGGTTGGCCTAACGGTGAGCCTGTTCTATACCTTAGTGGTAACTGGGAGAATCAAACGGTGTTCATCGGACTGTCTATTAACTTCCGATATGTGTTCAGTAAGTTCCTCATTAAGAAAACCGCTGAGGATGGGAGTTCATCTACAGAGGACATCGGGAGATTGCAACTACGTCGTTCATGGGTCAACTATGAGCAATCAGGGGCATTCACCGTAGAGGTTACCAATACCTCAAGG 
fPS-54-ocr      TATAATGACGATACTTACCAAACAGTAGTTAGACCTTATGACCATTATGGTTGTCGTATCTACCACGGTAAGATGTACATTGTGGCACACGATGGGCAAGTACATGAGTTTGAGGAGCCAGACGGTGGTTGGCCTAACGGTGAGCCTGTTCTATACCTTAGTGGTAACTGGGAGAATCAAACGGTGTTCATCGGACTGTCTATTAACTTCCGATATGTGTTCAGTAAGTTCCTCATTAAGAAAACCGCTGAGGATGGGAGTTCATCTACAGAGGACATCGGGAGATTGCAACTACGTCGTTCATGGGTCAACTATGAGCAATCAGGGGCATTCACCGTAGAGGTTACCAATACCTCAAGG 
fPS-59          TATAATGACGATACTTACCAAACAGTAGTTAGACCTTATGACCATTATGGTTGTCGTATCTACCACGGTAAGATGTACATTGTGACACACGATGGGCAAGTACATGAGTTTGAGGAGCCAGACGGTGGTTGGCCTAACGGTGAGCCTGTTCTATACCTTAGTGGCAACTGGGAGAATCAAACGGTGTTCATCGGACTGTCTATTAACTTCCGATATGTGTTCAGTAAGTTCCTCATTAAGAAAACCGCTGAGGATGGTAGTTCATCTACAGAGGACATTGGTCGATTGCAACTACGTCGTTCATGGGTCAACTATGAGCAATCAGGGGCATTCACCATAGAGGTTGCCAATACCTCAAGG 
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fPS-50          CTATTTAGTTATGCTATGGCAGGTGCTCGTCTTGGCTCTGCTGCATTACGCGTAGGTGCTCTTAACGTCGGCACAGGTCAGTTCAGGTTCCCTGTGACTGGCAACGCACAGTTGAACACAGTGAGTATTATCTCTGATTACACTACGCCTCTGAACGTTATTGGTTGTGGTTGGGAGGGGAATTACCTACGACGTTCCTCTGGTATCTAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCTTTATTCATTAAGGAGAAACTTTATGTATTTACGTATAGCAAGACCAAATGATTTCGATTTGTTCAAGCCATCCCATGACGACCTTAGAGAAGCGGAAGAACTCGGAG 
fPS-52          CTATTTAGTTATGCTATGGCAGGTGCTCGTCTTGGCTCTGCTGCATTACGCGTAGGTGCTCTTAACGTCGGCACAGGTCAGTTCAGGTTCCCTGTGACTGGCAACGCACAGTTGAACACAGTGAGTATTATCTCTGATTACACTACGCCTCTGAACGTTATTGGTTGTGGTTGGGAGGGGAATTACCTACGACGTTCCTCTGGTATCTAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCTTTATTCATTAAGGAGAAACTTTATGTATTTACGTATAGCAAGACCAAATGATTTCGATTTGTTCAAGCCATCCCATGACGACCTTAGAGAAGCGGAAGAACTCGGAG 
fPS-21          CTATTTAGTTATGCTATGGCAGGTGCTCGTCTTGGCTCTGCTGCATTACGCGTAGGTGCTCTTAACGTCGGCACAGGTCAGTTCAGGTTCCCTGTGACTGGCAACGCACAGTTGAACACAGTGAGTATTATCTCTGATTACACTACGCCTCTGAACGTTATTGGTTGTGGTTGGGAGGGGAATTACCTACGACGTTCCTCTGGTATCTAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCTTTATTCATTAAGGAGAAACTTTATGTATTTACGTATAGCAAGACCAAATGATTTCGATTTGTTCAAGCCATCCCATGACGACCTTAGAGAAGCGGAAGAACTCGGAG 
fPS-16          CTATTTAGTTATGCTATGGCAGGTGCTCGTCTTGGCTCTGCTGCATTACGCGTAGGTGCTCTTAACGTCGGCACAGGTCAGTTCAGGTTCCCTGTGACTGGCAACGCACAGTTGAACACAGTGAGTATTATCTCTGATTACACTACGCCTCTGAACGTTATTGGTTGTGGTTGGGAGGGGAATTACCTACGACGTTCCTCTGGTATCTAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCTTTATTCATTAAGGAGAAACTTTATGTATTTACGTATAGCAAGACCAAATGATTTCGATTTGTTCAAGCCATCCCATGACGACCTTAGAGAAGCGGAAGAACTCGGAG 
fPS-9           CTATTTAGTTATGCTATGGCAGGTGCTCGTCTTGGCTCTGCTGCATTACGCGTAGGTGCTCTTAACGTCGGCACAGGTCAGTTCAGGTTCCCTGTGACTGGCAACGCACAGTTGAACACAGTGAGTATTATCTCTGATTACACTACGCCTCTGAACGTTATTGGTTGTGGTTGGGAGGGGAATTACCTACGACGTTCCTCTGGTATCTAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCTTTATTCATTAAGGAGAAACTTTATGTATTTACGTATAGCAAGACCAAATGATTTCGATTTGTTCAAGCCATCCCATGACGACCTTAGAGAAGCGGAAGAACTCGGAG 
fPS-64          CTATTTAGTTATGCTATGGCAGGTGCTCGTCTTGGCTCTGCTGCATTACGCGTAGGTGCTCTTAACGTCGGCACAGGTCAGTTCAGGTTCCCTGTGACTGGCAACGCACAGTTGAACACAGTGAGTATTATCTCTGATTACACTACGCCTCTGAACGTTATTGGTTGTGGTTGGGAGGGGAATTACCTACGACGTTCCTCTGGTATCTAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCTTTATTCATTAAGGAGAAACTTTATGTATTTACGTATAGCAAGACCAAATGATTTCGATTTGTTCAAGCCATCCCATGACGACCTTAGAGAAGCGGAAGAACTCGGAG 
fPS-10          CTATTTAGTTATGCTATGGCAGGTGCTCGTCTTGGCTCTGCTGCATTACGCGTAGGTGCTCTTAACGTCGGCACAGGTCAGTTCAGGTTCCCTGTGACTGGCAACGCACAGTTGAACACAGTGAGTATTATCTCTGATTACACTACGCCTCTGAACGTTATTGGTTGTGGTTGGGAGGGGAATTACCTACGACGTTCCTCTGGTATCTAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCTTTATTCATTAAGGAGAAACTTTATGTATTTACGTATAGCAAGACCAAATGATTTCGATTTGTTCAAGCCATCCCATGACGACCTTAGAGAAGCGGAAGAACTCGGAG 
fPS-26          CTATTTAGTTATGCTATGGCAGGTGCTCGTCTTGGCTCTGCTGCATTACGCGTAGGTGCTCTTAACGTCGGCACAGGTCAGTTCAGGTTCCCTGTGACTGGCAACGCACAGTTGAACACAGTGAGTATTATCTCTGATTACACTACGCCTCTGAACGTTATTGGTTGTGGTTGGGAGGGGAATTACCTACGACGTTCCTCTGGTATCTAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCTTTATTCATTAAGGAGAAACTTTATGTATTTACGTATAGCAAGACCAAATGATTTCGATTTGTTCAAGCCATCCCATGACGACCTTAGAGAAGCGGAAGAACTCGGAG 
fPS-19          CTATTTAGTTATGCTATGGCAGGTGCTCGTCTTGGCTCTGCTGCATTACGCGTAGGTGCTCTTAACGTCGGCACAGGTCAGTTCAGGTTCCCTGTGACTGGCAACGCACAGTTGAACACAGTGAGTATTATCTCTGATTACACTACGCCTCTGAACGTTATTGGTTGTGGTTGGGAGGGGAATTACCTACGACGTTCCTCTGGTATCTAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCTTTATTCATTAAGGAGAAACTTTATGTATTTACGTATAGCAAGACCAAATGATTTCGATTTGTTCAAGCCATCCCATGACGACCTTAGAGAAGCGGAAGAACTCGGAG 
fPS-7           CTATTTAGTTATGCTATGGCAGGTGCTCGTCTTGGCTCTGCTGCATTACGCGTAGGTGCTCTTAACGTCGGCACAGGTCAGTTCAGGTTCCCTGTGACTGGCAACGCACAGTTGAACACAGTGAGTATTATCTCTGATTACACTACGCCTCTGAACGTTATTGGTTGTGGTTGGGAGGGGAATTACCTACGACGTTCCTCTGGTATCTAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCTTTATTCATTAAGGAGAAACTTTATGTATTTACGTATAGCAAGACCAAATGATTTCGATTTGTTCAAGCCATCCCATGACGACCTTAGAGAAGCGGAAGAACTCGGAG 
fPS-86          CTATTTAGTTATGCTATGGCAGGTGCTCGTCTTGGCTCTGCTGCATTACGCGTAGGTGCTCTTAACGTCGGCACAGGTCAGTTCAGGTTCCCTGTGACTGGCAACGCACAGTTGAACACAGTGAGTATTATCTCTGATTACACTACGCCTCTGAACGTTATTGGTTGTGGTTGGGAGGGGAATTACCTACGACGTTCCTCTGGTATCTAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCTTTATTCATTAAGGAGAAACTTTATGTATTTACGTATAGCAAGACCAAATGATTTCGATTTGTTCAAGCCATCCCATGACGACCTTAGAGAAGCGGAAGAACTCGGAG 
fPS-53          CTATTTAGCTACGCTATGGCAGGTGCTCGTCTTGGCTCTGCTGCATTACGCGTAGGTGCTCTTAACGTCGGCACAGGTCAGTTCAGGTTCCCTGTGACTGGCAACGCACAGTTGAACACAGTGAGTATTATCTCTGATTACACTACGCCTCTGAACGTTATTGGTTGTGGTTGGGAGGGGAATTACCTACGACGTTCCTCTGGTATCTAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCTTTATTCATCAAGGAGAAACTTTATGTATTTACGTATAGCAAGACCTCTTGATTTCGCCTTGTTCAAGCCATCCCCTGATGACCTTAAGGAAGCGGAAGAGCTTGGAG 
fPS-85          CTATTTAGCTACGCTATGGCAGGTGCTCGTCTTGGCTCTGCTGCATTACGCGTAGGTGCTCTTAACGTCGGCACAGGTCAGTTCAGGTTCCCTGTGACTGGCAACGCACAGTTGAACACAGTGAGTATTATCTCTGATTACACTACGCCTCTGAACGTTATTGGTTGTGGTTGGGAGGGGAATTACCTACGACGTTCCTCTGGTATCTAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCTTTATTCATCAAGGAGAAACTTTATGTATTTACGTATAGCAAGACCTCTTGATTTCGCCTTGTTCAAGCCATCCCCTGATGACCTTAAGGAAGCGGAAGAGCTTGGAG 
fPS-89          CTATTTAGCTACGCTATGGCAGGTGCTCGTCTTGGCTCTGCTGCATTACGCGTAGGTGCTCTTAACGTCGGCACAGGTCAGTTCAGGTTCCCTGTGACTGGCAACGCACAGTTGAACACAGTGAGTATTATCTCTGATTACACTACGCCTCTGAACGTTATTGGTTGTGGTTGGGAGGGGAATTACCTACGACGTTCCTCTGGTATCTAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCTTTATTCATCAAGGAGAAACTTTATGTATTTACGTATAGCAAGACCTCTTGATTTCGCCTTGTTCAAGCCATCCCCTGATGACCTTAAGGAAGCGGAAGAGCTTGGAG 
fPS-54-ocr      CTATTTAGCTACGCTATGGCAGGTGCTCGTCTTGGCTCTGCTGCATTACGCGTAGGTGCTCTTAACGTCGGCACAGGTCAGTTCAGGTTCCCTGTGACTGGCAACGCACAGTTGAACACAGTGAGTATTATCTCTGATTACACTACGCCTCTGAACGTTATTGGTTGTGGTTGGGAGGGGAATTACCTACGACGTTCCTCTGGTATCTAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCTTTATTCATCAAGGAGAAACTTTATGTATTTACGTATAGCAAGACCTCTTGATTTCGCCTTGTTCAAGCCATCCCCTGATGACCTTAAGGAAGCGGAAGAGCTTGGAG 

fPS-59          CTATTTAGCTACGCTATGGCAGGTGCTCGTCTTGGGTCTGCTGCATTACGTGTAGGCGCTCTTAACGTTGGTACAGGTCAGTTCAGGTTCCCTGTGACTGGCAACGCACAGTTGAACACAGTGAGTATTATCTCTGATTACACCACGCCTCTGAACGTTATTGGTTGTGGTTGGGAGGGGAATTACCTACGACGTTCCTCTGGTATCTAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCTTTATTCATTAAGGAGAAACTTTATGTATTTACGTATAGCAAGACCAATTGATTTCGATTTGTTCAAGCCATCCCATGACGACCTTAGAGAAGCGGAAGAACTTGGTG 
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fPS-50          TAACACCAAGTTATCCACCAGCTCATAAGTGTGTAGTAATTGATAGAGTCGGATACCCTCTGGCTGTAGGTGGTATGGATGGTGACCAAGTTTGGTTCATCACATCCTCAGAAGTGTGGCGCTTAGACCGTGCAGAGAAGCGTGAGTTTAGGAAGCTGATTATGGAGTACCGTGACATCATGGTTTTACGATATGGTCAGATATGGAACTACGTGTGGACAGGTAATAAGAACCACGTTAGGTTCCTAAAGTCTATCGGAGCTGTATTTCATAATGAGTACACAGGGGACTCTAACCAGTTCCAGTTATTTACAATAGGAGGTTAATTATGTGTTGGATGGCATCAATTCCTATCGCGAT 
fPS-52          TAACACCAAGTTATCCACCAGCTCATAAGTGTGTAGTAATTGATAGAGTCGGATACCCTCTGGCTGTAGGTGGTATGGATGGTGACCAAGTTTGGTTCATCACATCCTCAGAAGTGTGGCGCTTAGACCGTGCAGAGAAGCGTGAGTTTAGGAAGCTGATTATGGAGTACCGTGACATCATGGTTTTACGATATGGTCAGATATGGAACTACGTGTGGACAGATAATAAGAACCACGTTAGGTTCCTAAAGTCTATCGGAGCTGTATTTCATAATGAGTACACAGGGGACTCTAACCAGTTCCAGTTATTTACAATAGGAGGTTAATTATGTGTTGGATGGCATCAATTCCTATCGCGAT 
fPS-21          TAACACCAAGTTATCCACCAGCTCATAAGTGTGTAGTAATTGATAGAGTCGGATACCCTCTGGCTGTAGGCGGTATGGATGGTGACCAAGTTTGGTTCATCACATCCTCAGAAGTGTGGCGCTTAGACCGTGCAGAGAAGCGTGAGTTTAGGAAGCTGATTATGGAGTACCGTGACATCATGGTTTTACGATATGGTCAGATATGGAACTACGTGTGGACAGGTAATAAGAACCACGTTAGGTTCCTAAAGTCTATCGGAGCTGTATTCCATAATGAGTACACAGGGGACTCTAACCAGTTCCAGTTATTTACAATAGGAGGTTAATTATGTGTTGGATGGCATCAATTCCTATCGCGAT 
fPS-16          TAACACCAAGTTATCCACCAGCTCATAAGTGTGTAGTAATTGATAGAGTCGGATACCCTCTGGCTGTAGGCGGTATGGATGGTGACCAAGTTTGGTTCATCACATCCTCAGAAGTGTGGCGCTTAGACCGTGCAGAGAAGCGTGAGTTTAGGAAGCTGATTATGGAGTACCGTGACATCATGGTTTTACGATATGGTCAGATATGGAACTACGTGTGGACAGGTAATAAGAACCACGTTAGGTTCCTAAAGTCTATCGGAGCTGTATTCCATAATGAGTACACAGGGGACTCTAACCAGTTCCAGTTATTTACAATAGGAGGTTAATTATGTGTTGGATGGCATCAATTCCTATCGCGAT 
fPS-9           TAACACCAAGTTATCCACCAGCTCATAAGTGTGTAGTAATTGATAGAGTCGGATACCCTCTGGCTGTAGGCGGTATGGATGGTGACCAAGTTTGGTTCATCACATCCTCAGAAGTGTGGCGCTTAGACCGTGCAGAGAAGCGTGAGTTTAGGAAGCTGATTATGGAGTACCGTGACATCATGGTTTTACGATATGGTCAGATATGGAACTACGTGTGGACAGGTAATAAGAACCACGTTAGGTTCCTAAAGTCTATCGGAGCTGTATTCCATAATGAGTACACAGGGGACTCTAACCAGTTCCAGTTATTTACAATAGGAGGTTAATTATGTGTTGGATGGCATCAATTCCTATCGCGAT 
fPS-64          TAACACCAAGTTATCCACCAGCTCATAAGTGTGTAGTAATTGATAGAGTCGGATACCCTCTGGCTGTAGGCGGTATGGATGGTGACCAAGTTTGGTTCATCACATCCTCAGAAGTGTGGCGCTTAGACCGTGCAGAGAAGCGTGAGTTTAGGAAGCTGATTATGGGGTACCGTGACATCATGGTTTTACGATATGGTCAGATATGGAACTACGTGTGGACAGGTAATAAGAACCACGTTAGGTTCCTAAAGTCTATCGGAGCTGTATTCCATAATGAGTACACAGGGGACTCTAACCAGTTCCAGTTATTTACAATAGGAGGTTAATTATGTGTTGGATGGCATCAATTCCTATCGCGAT 
fPS-10          TAACACCAAGTTATCCACCAGCTCATAAGTGTGTAGTAATTGATAGAGTCGGATACCCTCTGGCTGTAGGCGGTATGGATGGTGACCAAGTTTGGTTCATCACATCCTCAGAAGTGTGGCGCTTAGACCGTGCAGAGAAGCGTGAGTTTAGGAAGCTGATTATGGAGTACCGTGACATCATGGTTTTACGATATGGTCAGATATGGAACTACGTGTGGACAGGTAATAAGAACCACGTTAGGTTCCTAAAGTCTATCGGAGCTGTATTCCATAATGAGTACACAGGGGACTCTAACCAGTTCCAGTTATTTACAATAGGAGGTTAATTATGTGTTGGATGGCATCAATTCCTATCGCGAT 
fPS-26          TAACACCAAGTTATCCACCAGCTCATAAGTGTGTAGTAATTGATAGAGTCGGATACCCTCTGGCTGTAGGCGGTATGGATGGTGACCAAGTTTGGTTCATCACATCCTCAGAAGTGTGGCGCTTAGACCGTGCAGAGAAGCGTGAGTTTAGGAAGCTGATTATGGAGTACCGTGACATCATGGTTTTACGATATGGTCAGATATGGAACTACGTGTGGACAGGTAATAAGAACCACGTTAGGTTCCTAAAGTCTATCGGAGCTGTATTCCATAATGAGTACACAGGGGACTCTAACCAGTTCCAGTTATTTACAATAGGAGGTTAATTATGTGTTGGATGGCATCAATTCCTATCGCGAT 
fPS-19          TAACACCAAGTTATCCACCAGCTCATAAGTGTGTAGTAATTGATAGAGTCGGATACCCTCTGGCTGTAGGTGGTATGGATGGTGACCAAGTTTGGTTCATCACATCCTCAGAAGTGTGGCGCTTAGACCGTGCAGAGAAGCGTGAGTTTAGGAAGCTGATTATGGAGTACCGTGACATCATGGTTTTACGATATGGTCAGATATGGAACTACGTGTGGACAGGTAATAAGAACCACGTTAGGTTCCTAAAGTCTATCGGAGCTGTATTCCATAATGAGTACACAGGGGACTCTAACCAGTTCCAGTTATTTACAATAGGAGGTTAATTATGTGTTGGATGGCATCAATTCCTATCGCGAT 
fPS-7           TAACACCAAGTTATCCACCAGCTCATAAGTGTGTAGTAATTGATAGAGTCGGATACCCTCTGGCTGTAGGCGGTATGGATGGTGACCAAGTTTGGTTCATCACATCCTCAGAAGTGTGGCGCTTAGACCGTGCAGAGAAGCGTGAGTTTAGGAAGCTGATTATGGAGTACCGTGACATCATGGTTTTACGATATGGTCAGATATGGAACTACGTGTGGACAGGTAATAAGAACCACGTTAGGTTCCTAAAGTCTATCGGAGCTGTATTCCATAATGAGTACACAGGGGACTCTAACCAGTTCCAGTTATTTACAATAGGAGGTTAATTATGTGTTGGATGGCATCAATTCCTATCGCGAT 
fPS-86          TAACACCAAGTTATCCACCAGCTCATAAGTGTGTAGTAATTGATAGAGTCGGATACCCTCTGGCTGTAGGCGGTATGGATGGTGACCAAGTTTGGTTCATCACATCCTCAGAAGTGTGGCGCTTAGACCGTGCAGAGAAGCGTGAGTTTAGGAAGCTGATTATGGAGTACCGTGACATCATGGTTTTACGATATGGTCAGATATGGAACTACGTGTGGACAGGTAATAAGAACCACGTTAGGTTCCTAAAGTCTATCGGAGCTGTATTCCATAATGAGTACACAGGGGACTCTAACCAGTTCCAGTTATTTACAATAGGAGGTTAATTATGTGTTGGATGGCATCAATTCCTATCGCGAT 
fPS-53          TAACACCAAGTTATCCACCAGCTCATAAGTGTGTAGTAATTGATAGAGTCGGATACCCTCTGGCTGTAGGTGGTATGGATGGTGACCAAGTTTGGTTCATCACATCCTCAGAAGTGTGGCGCTTAGACCGTGCAGAGAAGCGTGAGTTTAGGAAGCTGATTATGGAGTACCGTGACATCATGGTTTTACGCTATGGTCAGATATGGAACTACGTGTGGACAGGTAATAAGAGCCACGTTAGGTTCCTAAAGTCTATCGGAGCTGTATTCCATAATGAGTACACAGGGGACTCTAACCAGTTCCAGTTATTTACAATAGGAGGTTAATTATGTGTTGGATGGCAGCAATTCCTATCGCGAT 
fPS-85          TAACACCAAGTTATCCACCAGCTCATAAGTGTGTAGTAATTGATAGAGTCGGATACCCTCTGGCTGTAGGTGGTATGGATGGTGACCAAGTTTGGTTCATCACATCCTCAGAAGTGTGGCGCTTAGACCGTGCAGAGAAGCGTGAGTTTAGGAAGCTGATTATGGAGTACCGTGACATCATGGTTTTACGCTATGGTCAGATATGGAACTACGTGTGGACAGGTAATAAGAGCCACGTTAGGTTCCTAAAGTCTATCGGAGCTGTATTCCATAATGAGTACACAGGGGACTCTAACCAGTTCCAGTTATTTACAATAGGAGGTTAATTATGTGTTGGATGGCAGCAATTCCTATCGCGAT 
fPS-89          TAACACCAAGTTATCCACCAGCTCATAAGTGTGTAGTAATTGATAGAGTCGGATACCCTCTGGCTGTAGGTGGTATGGATGGTGACCAAGTTTGGTTCATCACATCCTCAGAAGTGTGGCGCTTAGACCGTGCAGAGAAGCGTGAGTTTAGGAAGCTGATTATGGAGTACCGTGACATCATGGTTTTACGCTATGGTCAGATATGGAACTACGTGTGGACAGGTAATAAGAGCCACGTTAGGTTCCTAAAGTCTATCGGAGCTGTATTCCATAATGAGTACACAGGGGACTCTAACCAGTTCCAGTTATTTACAATAGGAGGTTAATTATGTGTTGGATGGCAGCAATTCCTATCGCGAT 
fPS-54-ocr      TAACACCAAGTTATCCACCAGCTCATAAGTGTGTAGTAATTGATAGAGTCGGATACCCTCTGGCTGTAGGTGGTATGGATGGTGACCAAGTTTGGTTCATCACATCCTCAGAAGTGTGGCGCTTAGACCGTGCAGAGAAGCGTGAGTTTAGGAAGCTGATTATGGAGTACCGTGACATCATGGTTTTACGCTATGGTCAGATATGGAACTACGTGTGGACAGGTAATAAGAGCCACGTTAGGTTCCTAAAGTCTATCGGAGCTGTATTCCATAATGAGTACACAGGGGACTCTAACCAGTTCCAGTTATTTACAATAGGAGGTTAATTATGTGTTGGATGGCAGCAATTCCTATCGCGAT 
fPS-59          TTACTCCAAGTTATCCACCAGCTCATAAGTGTGTAGTAATTGATAGAGTCGGATACCCTTTGGCTGTAGGCGGTATGGATGGTGACCAAGTTTGGTTCATCACATCCTCAGAAGTGTGGCGCTTAGACCATGCGGAGAAGCGTGAGTTTAGGAAGCTGATTATGGAATATCGTGACATCATGGTTTTACGATACGGTCAGATATGGAACTACGTGTGGACAGGTAATAAGAACCACGTTAGGTTCCTAAAGTCTATCGGAGCTGTATTCCATAATGAGTACACAGGGGACTCTAACCAGTTCCAGTTATTTACAATAGGAGGTTAATTATGTGTTGGATGGCAGCAATTCCTATCGCGAT 
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fPS-50          GAGCGTAGCGAGTTCTGTTGCTGGTGGTGCTCAGGCAGACCAAGCCGCAGCCGCTAAGAATGATATGTTAAGACGACAACAGCGTGAGACCATTAAGGCAATGAACATCGAAGATGCAAACCTTAAGTTGGAGCAGCGCGACCTCTTGGACTCTACAGTCAATGAGTTGACTCAAGGTAATATGAACCGTGTGCGCAACATGGGGACCATGAGAGCTGCTATTGGTGAGAGTATGTTAGAAGGTCAGTCGATTGATAGAGTAGAAAGGGTTACTGAGGGCGACTTCCTGAGAGAACAAGCTGGTGTCACTGAGAACTATCAGCGTGACTATGCGTCAATCTTAGGGAAGCGTTATGGTAA 
fPS-52          GAGCGTAGCGAGTTCTGTTGCTGGTGGTGCTCAGGCAGACCAAGCCGCAGCCGCTAAGAATGATATGTTAAGACGACAACAGCGTGAGACCATTAAGGCAATGAACATCGAAGATGCAAACCTTAAGTTGGAGCAGCGCGACCTCTTGGACTCTACAGTCAATGAGTTGACTCAAGGTAATATGAACCGTGTGCGCAACATGGGGACCATGAGAGCTGCTATTGGTGAGAGTATGTTAGAAGGTCAGTCGATTGATAGAGTAGAAAGGGTTACTGAGGGCGACTTCCTGAGAGAACAAGCTGGTGTCACTGAGAACTATCAGCGTGACTATGCGTCAATCTTAGGGAAGCGTTATGGTAA 
fPS-21          GAGCGTAGCGAGTTCTGTTGCTGGTGGTGCTCAGGCAGACCAAGCCGCAGCCGCTAAGAATGATATGTTAAGACGACAACAGCGTGAGACCATTAAGGCAATGAACATCGAAGATGCAAACCTTAAGTTGGAGCAGCGCGACCTCTTGGACTCTACAGTCAATGAGTTGACTCAAGGTAATATGAACCGTGTGCGCAACATGGGGACCATGAGAGCTGCTATTGGTGAGAGTATGTTAGAAGGTCAGTCGATTGATAGAGTAGAAAGGGTTACTGAGGGCGACTTCCTGAGAGAACAAGCTGGTGTCACTGAGAACTATCAGCGTGACTATGCGTCAATCTTAGGGAAGCGTTATGGTAA 
fPS-16          GAGCGTAGCGAGTTCTGTTGCTGGTGGTGCTCAGGCAGACCAAGCCGCAGCCGCTAAGAATGATATGTTAAGACGACAACAGCGTGAGACCATTAAGGCAATGAACATCGAAGATGCAAACCTTAAGTTGGAGCAGCGCGACCTCTTGGACTCTACAGTCAATGAGTTGACTCAAGGTAATATGAACCGTGTGCGCAACATGGGGACCATGAGAGCTGCTATTGGTGAGAGTATGTTAGAAGGTCAGTCGATTGATAGAGTAGAAAGGGTTACTGAGGGCGACTTCCTGAGAGAACAAGCTGGTGTCACTGAGAACTATCAGCGTGACTATGCGTCAATCTTAGGGAAGCGTTATGGTAA 
fPS-9           GAGCGTAGCGAGTTCTGTTGCTGGTGGTGCTCAGGCAGACCAAGCCGCAGCCGCTAAGAATGATATGTTAAGACGACAACAGCGTGAGACCATTAAGGCAATGAACATCGAAGATGCAAACCTTAAGTTGGAGCAGCGCGACCTCTTGGACTCTACAGTCAATGAGTTGACTCAAGGTAATATGAACCGTGTGCGCAACATGGGGACCATGAGAGCTGCTATTGGTGAGAGTATGTTAGAAGGTCAGTCGATTGATAGAGTAGAAAGGGTTACTGAGGGCGACTTCCTGAGAGAACAAGCTGGTGTCACTGAGAACTATCAGCGTGACTATGCGTCAATCTTAGGGAAGCGTTATGGTAA 
fPS-64          GAGCGTAGCGAGTTCTGTTGCTGGTGGTGCTCAGGCAGACCAAGCCGCAGCCGCTAAGAATGATATGTTAAGACGACAACAGCGTGAGACCATTAAGGCAATGAACATCGAAGATGCAAACCTTAAGTTGGAGCAGCGCGACCTCTTGGACTCTACAGTCAATGAGTTGACTCAAGGTAATATGAACCGTGTGCGCAACATGGGGACCATGAGAGCTGCTATTGGTGAGAGTATGTTAGAAGGTCAGTCGATTGATAGAGTAGAAAGGGTTACTGAGGGCGACTTCCTGAGAGAACAAGCTGGTGTCACTGAGAACTATCAGCGTGACTATGCGTCAATCTTAGGGAAGCGTTATGGTAA 
fPS-10          GAGCGTAGCGAGTTCTGTTGCTGGTGGTGCTCAGGCAGACCAAGCCGCAGCCGCTAAGAATGATATGTTAAGACGACAACAGCGTGAGACCATTAAGGCAATGAACATCGAAGATGCAAACCTTAAGTTGGAGCAGCGCGACCTCTTGGACTCTACAGTCAATGAGTTGACTCAAGGTAATATGAACCGTGTGCGCAACATGGGGACCATGAGAGCTGCTATTGGTGAGAGTATGTTAGAAGGTCAGTCGATTGATAGAGTAGAAAGGGTTACTGAGGGCGACTTCCTGAGAGAACAAGCTGGTGTCACTGAGAACTATCAGCGTGACTATGCGTCAATCTTAGGGAAGCGTTATGGTAA 
fPS-26          GAGCGTAGCGAGTTCTGTTGCTGGTGGTGCTCAGGCAGACCAAGCCGCAGCCGCTAAGAATGATATGTTAAGACGACAACAGCGTGAGACCATTAAGGCAATGAACATCGAAGATGCAAACCTTAAGTTGGAGCAGCGCGACCTCTTGGACTCTACAGTCAATGAGTTGACTCAAGGTAATATGAACCGTGTGCGCAACATGGGGACCATGAGAGCTGCTATTGGTGAGAGTATGTTAGAAGGTCAGTCGATTGATAGAGTAGAAAGGGTTACTGAGGGCGACTTCCTGAGAGAACAAGCTGGTGTCACTGAGAACTATCAGCGTGACTATGCGTCAATCTTAGGGAAGCGTTATGGTAA 
fPS-19          GAGCGTAGCGAGTTCTGTTGCTGGTGGTGCTCAGGCAGACCAAGCCGCAGCCGCTAAGAATGATATGTTAAGACGACAACAGCGTGAGACCATTAAGGCAATGAACATCGAAGATGCAAACCTTAAGTTGGAGCAGCGCGACCTCTTGGACTCTACAGTCAATGAGTTGACTCAAGGTAATATGAACCGTGTGCGCAACATGGGGACCATGAGAGCTGCTATTGGTGAGAGTATGTTAGAAGGTCAGTCGATTGATAGAGTAGAAAGGGTTACTGAGGGCGACTTCCTGAGAGAACAAGCTGGTGTCACTGAGAACTATCAGCGTGACTATGCGTCAATCTTAGGGAAGCGTTATGGTAA 
fPS-7           GAGCGTAGCGAGTTCTGTTGCTGGTGGTGCTCAGGCAGACCAAGCCGCAGCCGCTAAGAATGATATGTTAAGACGACAACAGCGTGAGACCATTAAGGCAATGAACATCGAAGATGCAAACCTTAAGTTGGAGCAGCGCGACCTCTTGGACTCTACAGTCAATGAGTTGACTCAAGGTAATATGAACCGTGTGCGCAACATGGGGACCATGAGAGCTGCTATTGGTGAGAGTATGTTAGAAGGTCAGTCGATTGATAGAGTAGAAAGGGTTACTGAGGGCGACTTCCTGAGAGAACAAGCTGGTGTCACTGAGAACTATCAGCGTGACTATGCGTCAATCTTAGGGAAGCGTTATGGTAA 
fPS-86          GAGCGTAGCGAGTTCTGTTGCTGGTGGTGCTCAGGCAGACCAAGCCGCAGCCGCTAAGAATGATATGTTAAGACGACAACAGCGTGAGACCATTAAGGCAATGAACATCGAAGATGCAAACCTTAAGTTGGAGCAGCGCGACCTCTTGGACTCTACAGTCAATGAGTTGACTCAAGGTAATATGAACCGTGTGCGCAACATGGGGACCATGAGAGCTGCTATTGGTGAGAGTATGTTAGAAGGTCAGTCGATTGATAGAGTAGAAAGGGTTACTGAGGGCGACTTCCTGAGAGAACAAGCTGGTGTCACTGAGAACTATCAGCGTGACTATGCGTCAATCTTAGGGAAGCGTTATGGTAA 
fPS-53          GAGCGTAGCGAGTTCTGTTGCTGGTGGTGCTCAGGCAGACCAAGCCGCAGCCGCTAAGAACGATATGTTAAGACGACAACAGCGTGAGACCATTAAGGCAATGAACATCGAAGATGCAAACCTTAAGATGGAACAACGCGACCTCTTGGACTCTACAGTCAATGAGTTAACTCAAGGTAATATGAACCGTGTACGCAACATGGGGACCATGAGAGCTGCTATTGGTGAGAGTATGTTAGAAGGTCAGTCGATTGATAGAGTAGAAAGGGTTACTGAGGGTGACTTCCTGAGAGAACAATCTGGTGTCACTGAGAACTATCAACGTGACTATGCGTCAATCTTAGGGAAGCGTTATGGTAA 
fPS-85          GAGCGTAGCGAGTTCTGTTGCTGGTGGTGCTCAGGCAGACCAAGCCGCAGCCGCTAAGAACGATATGTTAAGACGACAACAGCGTGAGACCATTAAGGCAATGAACATCGAAGATGCAAACCTTAAGATGGAACAACGCGACCTCTTGGACTCTACAGTCAATGAGTTAACTCAAGGTAATATGAACCGTGTACGCAACATGGGGACCATGAGAGCTGCTATTGGTGAGAGTATGTTAGAAGGTCAGTCGATTGATAGAGTAGAAAGGGTTACTGAGGGTGACTTCCTGAGAGAACAATCTGGTGTCACTGAGAACTATCAACGTGACTATGCGTCAATCTTAGGGAAGCGTTATGGTAA 
fPS-89          GAGCGTAGCGAGTTCTGTTGCTGGTGGTGCTCAGGCAGACCAAGCCGCAGCCGCTAAGAACGATATGTTAAGACGACAACAGCGTGAGACCATTAAGGCAATGAACATCGAAGATGCAAACCTTAAGATGGAACAACGCGACCTCTTGGACTCTACAGTCAATGAGTTAACTCAAGGTAATATGAACCGTGTACGCAACATGGGGACCATGAGAGCTGCTATTGGTGAGAGTATGTTAGAAGGTCAGTCGATTGATAGAGTAGAAAGGGTTACTGAGGGTGACTTCCTGAGAGAACAATCTGGTGTCACTGAGAACTATCAACGTGACTATGCGTCAATCTTAGGGAAGCGTTATGGTAA 
fPS-54-ocr      GAGCGTAGCGAGTTCTGTTGCTGGTGGTGCTCAGGCAGACCAAGCCGCAGCCGCTAAGAACGATATGTTAAGACGACAACAGCGTGAGACCATTAAGGCAATGAACATCGAAGATGCAAACCTTAAGATGGAACAACGCGACCTCTTGGACTCTACAGTCAATGAGTTAACTCAAGGTAATATGAACCGTGTACGCAACATGGGGACCATGAGAGCTGCTATTGGTGAGAGTATGTTAGAAGGTCAGTCGATTGATAGAGTAGAAAGGGTTACTGAGGGTGACTTCCTGAGAGAACAATCTGGTGTCACTGAGAACTATCAACGTGACTATGCGTCAATCTTAGGGAAGCGTTATGGTAA 
fPS-59          GAGCGTAGCGAGTTCTGTTGCTGGTGGTGCTCAGGCAGACCAAGCCGCAGCAGCTAAGAATGATATGTTAAGACGACAACAGCGTGAGACCATTAAGGCAATGAACATCGAAGATGCAAACCTTAAGTTGGAGCAGCGCGACCTCTTGGACTCTACAGTCAATGAGTTGACTCAAGGTAATATGAACCGTGTGCGCAACATGGGGACCATGAGAGCTGCTATTGGTGAGAGTATGTTAGAAGGTCAGTCGATTGATAGAGTAGAAAGGGTTACTGAGGGCGACTTCCTGAGAGAACAAGCTGGTGTCACTGAGAACTATCAGCGTGACTATGCGTCAATCTTAGGGAAGCGTTACGGTAA 
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fPS-50          CAGAGAACAGGCATTGAGTACCGTAGATTCACTCAAGGCTCAGGAGACTAAATCTTCATCCGGTCTGAGTAAACTACTGGACCCATTGGGTATCGCTACCAGTGGTATCGTGGGTGGTATGCTTGGTGGTAACTTCAAGGGTAACCCAGTGGGCCAGAAAGCCGCTAAGATTACAGCCGCTAAAGGCACAGCTAACGTTATGAAATAAGGAGGCACAACATGGCAAGTAAATTAGCCAGTGCTCTTGGGTCCATGCCACAAGCTGGAGCACAGAGACTTAGAGGAACTGGTCGTGTGAACTATACACCAACTCAGCAAGGTCTCGACCCAAGTTATGAAAGTAAGTCTAAGCTCCTTGGT 
fPS-52          CAGAGAACAGGCATTGAGTACCGTAGATTCACTCAAGGCTCAGGAGACTAAATCTTCATCCGGTCTGAGTAAACTACTGGACCCATTGGGTATCGCTACCAGTGGTATCGTGGGTGGTATGCTTGGTGGTAACTTCAAGGGTAACCCAGTGGGCCAGAAAGCCGCTAAGATTACAGCCGCTAAAGGCACAGCTAACGTTATGAAATAAGGAGGCACAACATGGCAAGTAAATTAGCCAGTGCTCTTGGGTCCATGCCACAAGCTGGAGCACAGAGACTTAGAGGAACTGGTCGTGTGAACTATACACCAACTCAGCAAGGTCTCGACCCAAGTTATGAAAGTAAGTCTAAGCTCCTTGGT 
fPS-21          CAGAGAACAGGCATTGAGTACCGTAGATTCACTTAAGGCTCAGGAGACTAAATCTTCATCCGGTCTGAGTAAACTACTGGACCCGTTAGGTATCGCTACCAGTGGTATCGTTGGTGGTATGCTTGGTGGTAACTTCAAGGGTAACCCAGTGGGCCAGAAAGCCGCTAAGATTACAGCCGCTAAAGGCACAGCTAACGTTATGAAATAAGGAGGCACAACATGGCAAGTAAATTAGCCAGTGCTCTTGGGTCCATGCCACAAGCTGGAGCACAGAGACTTAGAGGAACTGGTCGTGTGAACTATACACCAACTCAGCAAGGTCTCGACCCAAGTTATGAAAGTAAGTCTAAGCTCCTTGGT 
fPS-16          CAGAGAACAGGCATTGAGTACCGTAGATTCACTTAAGGCTCAGGAGACTAAATCTTCATCCGGTCTGAGTAAACTACTGGACCCGTTAGGTATCGCTACCAGTGGTATCGTTGGTGGTATGCTTGGTGGTAACTTCAAGGGTAACCCAGTGGGCCAGAAAGCCGCTAAGATTACAGCCGCTAAAGGCACAGCTAACGTTATGAAATAAGGAGGCACAACATGGCAAGTAAATTAGCCAGTGCTCTTGGGTCCATGCCACAAGCTGGAGCACAGAGACTTAGAGGAACTGGTCGTGTGAACTATACACCAACTCAGCAAGGTCTCGACCCAAGTTATGAAAGTAAGTCTAAGCTCCTTGGT 
fPS-9           CAGAGAACAGGCATTGAGTACCGTAGATTCACTTAAGGCTCAGGAGACTAAATCTTCATCCGGTCTGAGTAAACTACTGGACCCGTTAGGTATCGCTACCAGTGGTATCGTTGGTGGTATGCTTGGTGGTAACTTCAAGGGTAACCCAGTGGGCCAGAAAGCCGCTAAGATTACAGCCGCTAAAGGCACAGCTAACGTTATGAAATAAGGAGGCACAACATGGCAAGTAAATTAGCCAGTGCTCTTGGGTCCATGCCACAAGCTGGAGCACAGAGACTTAGAGGAACTGGTCGTGTGAACTATACACCAACTCAGCAAGGTCTCGACCCAAGTTATGAAAGTAAGTCTAAGCTCCTTGGT 
fPS-64          CAGAGAACAGGCATTGAGTACCGTAGATTCACTTAAGGCTCAGGAGACTAAATCTTCATCCGGTCTGAGTAAACTACTGGACCCGTTAGGTATCGCTACCAGTGGTATCGTTGGTGGTATGCTTGGTGGTAACTTCAAGGGTAACCCAGTGGGCCAGAAAGCCGCTAAGATTACAGCCGCTAAAGGCACAGCTAACGTTATGAAATAAGGAGGCACAACATGGCAAGTAAATTAGCCCGTGCTCTTGGGTCCATGCCACAAGCTGGAGCACAGAGACTTAGAGGAACTGGTCGTGTGAACTATACGCCAACTCAGCAAGGTCTCGACACAAGTTATGAAAGTAAGTCTAAGCTCCTTGGC 
fPS-10          CAGGGAACAGGCATTGAGTACCGTAGATTCACTTAAGGCTCAGGAGACTAAATCTTCATCCGGTCTGAGTAAACTACTGGACCCGTTAGGTATCGCTACCAGTGGTATCGTTGGTGGTATGCTTGGTGGTAACTTCAAGGGTAACCCAGTGGGCCAGAAAGCCGCTAAGATTACAGCCGCTAAAGGCACAGCTAACGTTATGAAATAAGGAGGCACAACATGGCAAGTAAATTAGCCAGTGCTCTTGGGTCCATGCCACAAGCTGGAGCACAGAGACTTAGAGGAACTGGTCGTGTGAACTATACGCCAACTCAGCAAGGTCTCGACACAAGTTATGAAAGTAAGTCTAAGCTCCTTGGC 
fPS-26          CAGAGAACAGGCATTGAGTACCGTAGATTCACTTAAGGCTCAGGAGACTAAATCTTCATCCGGTCTGAGTAAACTACTGGACCCGTTAGGTATCGCTACCAGTGGTATCGTTGGTGGTATGCTTGGTGGTAACTTCAAGGGTAACCCAGTGGGCCAGAAAGCCGCTAAGATTACAGCCGCTAAAGGCACAGCTAACGTTATGAAATAAGGAGGCACAACATGGCAAGTAAATTAGCCAGTGCTCTTGGGTCCATGCCACAAGCTGGAGCACAGAGACTTAGAGGAACTGGTCGTGTGAACTATACGCCAACTCAGCAAGGTCTCGACACAAGTTATGAAAGTAAGTCTAAGCTCCTTGGC 
fPS-19          CAGGGAACAGGCATTGAGTACCGTAGATTCACTTAAGGCTCAGGAGACTAAATCTTCATCCGGTCTGAGTAAACTACTGGACCCGTTAGGTATCGCTACCAGTGGTATCGTTGGTGGTATGCTTGGTGGTAACTTCAAGGGTAACCCAGTGGGCCAGAAAGCCGCTAAGATTACAGCCGCTAAAGGCACAGCTAACGTTATGAAATAAGGAGGCACAACATGGCAAGTAAATTAGCCAGTGCTCTTGGGTCCATGCCACAAGCTGGAGCACAGAGACTTAGAGGAACTGGTCGTGTGAACTATACGCCAACTCAGCAAGGTCTCGACACAAGTTATGAAAGTAAGTCTAAGCTCCTTGGC 
fPS-7           CAGAGAACAGGCATTGAGTACCGTAGATTCACTTAAGGCTCAGGAGACTAAATCTTCATCCGGTCTGAGTAAACTACTGGACCCGTTAGGTATCGCTACCAGTGGTATCGTTGGTGGTATGCTTGGTGGTAACTTCAAGGGTAACCCAGTGGGCCAGAAAGCCGCTAAGATTACAGCCGCTAAAGGCACAGCTAACGTTATGAAATAAGGAGGCACAACATGGCAAGTAAATTAGCCAGTGCTCTTGGGTCCATGCCACAAGCTGGAGCACAGAGACTTAGAGGAACTGGTCGTGTGAACTATACACCAACTCAGCAAGGTCTCGACCCAAGTTATGAAAGTAAGTCTAAGCTCCTTGGT 
fPS-86          CAGAGAACAGGCATTGAGTACCGTAGATTCACTTAAGGCTCAGGAGACTAAATCTTCATCCGGTCTGAGTAAACTACTGGACCCGTTAGGTATCGCTACCAGTGGTATCGTTGGTGGTATGCTTGGTGGTAACTTCAAGGGTAACCCAGTGGGCCAGAAAGCCGCTAAGATTACAGCCGCTAAAGGCACAGCTAACGTTATGAAATAAGGAGGCACAACATGGCAAGTAAATTAGCCAGTGCTCTTGGGTCCATGCCACAAGCTGGAGCACAGAGACTTAGAGGAACTGGTCGTGTGAACTATACGCCAACTCAGCAAGGTCTCGACACAAGTTATGAAAGTAAGTCTAAGCTCCTTGGT 
fPS-53          CAGAGAACAGGCATTGAGTACCGTAGATTCACTTAAGGCTCAGGAGACTAAATCTTCATCCGGTCTGAGTAAACTACTTGACCCGTTAGGTATCGCTACCAGTGGTATCGTGGGTGGTATGCTTGGGGGTAACTTCAAGGGTAACCCAGTGGGCCAGAAAGCCGCTAAGATTACAGCCGCTAAAGGCACAGCTAACGTTATGAAATAAGGAGGCACAACATGGCAAGTAAATTAGCCAGTGCTCTTGGGTCCATGCCACAAGCTGGAGCACAGAGACTTAGAGGAACTGGTCGTGTGAACTATACGCCAACTCAGCAAGGTCTCGACCCAAGTTATGAAAGTAAGTCTAAGCTCCTTGGC 
fPS-85          CAGAGAACAGGCATTGAGTACCGTAGATTCACTTAAGGCTCAGGAGACTAAATCTTCATCCGGTCTGAGTAAACTACTTGACCCGTTAGGTATCGCTACCAGTGGTATCGTGGGTGGTATGCTTGGGGGTAACTTCAAGGGTAACCCAGTGGGCCAGAAAGCCGCTAAGATTACAGCCGCTAAAGGCACAGCTAACGTTATGAAATAAGGAGGCACAACATGGCAAGTAAATTAGCCAGTGCTCTTGGGTCCATGCCACAAGCTGGAGCACAGAGACTTAGAGGAACTGGTCGTGTGAACTATACGCCAACTCAGCAAGGTCTCGACCCAAGTTATGAAAGTAAGTCTAAGCTCCTTGGC 
fPS-89          CAGAGAACAGGCATTGAGTACCGTAGATTCACTTAAGGCTCAGGAGACTAAATCTTCATCCGGTCTGAGTAAACTACTTGACCCGTTAGGTATCGCTACCAGTGGTATCGTGGGTGGTATGCTTGGGGGTAACTTCAAGGGTAACCCAGTGGGCCAGAAAGCCGCTAAGATTACAGCCGCTAAAGGCACAGCTAACGTTATGAAATAAGGAGGCACAACATGGCAAGTAAATTAGCCAGTGCTCTTGGGTCCATGCCACAAGCTGGAGCACAGAGACTTAGAGGAACTGGTCGTGTGAACTATACGCCAACTCAGCAAGGTCTCGACCCAAGTTATGAAAGTAAGTCTAAGCTCCTTGGC 
fPS-54-ocr      CAGAGAACAGGCATTGAGTACCGTAGATTCACTTAAGGCTCAGGAGACTAAATCTTCATCCGGTCTGAGTAAACTACTTGACCCGTTAGGTATCGCTACCAGTGGTATCGTGGGTGGTATGCTTGGGGGTAACTTCAAGGGTAACCCAGTGGGCCAGAAAGCCGCTAAGATTACAGCCGCTAAAGGCACAGCTAACGTTATGAAATAAGGAGGCACAACATGGCAAGTAAATTAGCCAGTGCTCTTGGGTCCATGCCACAAGCTGGAGCACAGAGACTTAGAGGAACTGGTCGTGTGAACTATACGCCAACTCAGCAAGGTCTCGACCCAAGTTATGAAAGTAAGTCTAAGCTCCTTGGC 
fPS-59          CAGAGAACAGGCATTGAGTACCGTAGATTCACTCAAGGCTCAGGAGACTAAATCTTCATCCGGTCTGAGTAAACTACTGGACCCGTTAGGTATTGCTACCAGTGGTATCGTGGGTGGTATGCTTGGTGGTAACTTCAAGGGTAACCCAGTGGGCCAGAAAGCCGCTAAGATTACAGCCGCTAAAGGCACAGCTAACGTTATGAAATAAGGAGGCACAACATGGCAAGTAAATTAGCCAGTGCTCTTGGGTCCATGCCACAAGCTGGAGCACAGAGACTTAGAGGAACTGGTCGTGTGAACTATACGCCAACTCAGCAAGGTCTCGACCCAAGTTATGAAAGTAAGTCTAAGCTCCTTGGC 
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fPS-50          ACTGTAGGGAAACTTGCAGAGCAAGGCGCGGATATGTACGGTAAGTATGACAAGTCAGTTAAGGACAAAGCTGACGAGCGGTCAAACGAGATTATCCGTAAGCTGACCCCTGAGCAACGCAGAGAGGCCATTCAGTCAGGCACTCTGTTGTATCAAGACGACCCTTACGCTATGGAAGCATTGAAGATTAAGACTGGGCGTAATGCTGCTTTCTTAGTGGACGACGATGTAGCCCAGAAGGTTCGTAATGGTGAGTTTAGGACTCGTGCAGAGATGGAGCAGTATCGCCAAAAGCAACTCACGGATGGCGCTAAGTCCTATGCGGAACAGTTTGGTATCACGGAGTCTGATGAGTATTTC 
fPS-52          ACTGTAGGGAAACTTGCAGAGCAAGGCGCGGATATGTACGGTAAGTATGACAAGTCAGTTAAGGACAAAGCTGACGAGCGGTCAAACGAGATTATCCGTAAGCTGACCCCTGAGCAACGCAGAGAGGCCATTCAGTCAGGCACTCTGTTGTATCAAGACGACCCTTACGCTATGGAAGCATTGAAGATTAAGACTGGGCGTAATGCTGCTTTCTTAGTGGACGACGATGTAGCCCAGAAGGTTCGTAATGGTGAGTTTAGGACTCGTGCAGAGATGGAGCAGTATCGCCAAAAGCAACTCACGGATGGCGCTAAGTCCTATGCGGAACAGTTTGGTATCACGGAGTCTGATGAGTATTTC 
fPS-21          ACTGTAGGGAAACTTGCAGAGCAAGGCGCGGATATGTACGGTAAGTATGACAAGTCAGTTAAGGACAAAGCTGACGAGCGGTCAAACGAGATTATCCGTAAGCTGACCCCTGAGCAACGCAGAGAGGCCATTCAGTCAGGCACTCTGTTGTATCAAGACGACCCTTACGCTATGGAAGCATTGAAGATTAAGACTGGGCGTAATGCTGCTTTCTTAGTGGACGACGATGTAGCCCAGAAGGTTCGTAATGGTGAGTTTAGGACTCGTGCAGAGATGGAGCAGTATCGCCAAAAGCAACTCACGGATGGCGCTAAGTCCTATGCGGAACAGTTTGGCATCACGGAGTCTGATGAGTATTTC 
fPS-16          ACTGTAGGGAAACTTGCAGAGCAAGGCGCGGATATGTACGGTAAGTATGACAAGTCAGTTAAGGACAAAGCTGACGAGCGGTCAAACGAGATTATCCGTAAGCTGACCCCTGAGCAACGCAGAGAGGCCATTCAGTCAGGCACTCTGTTGTATCAAGACGACCCTTACGCTATGGAAGCATTGAAGATTAAGACTGGGCGTAATGCTGCTTTCTTAGTGGACGACGATGTAGCCCAGAAGGTTCGTAATGGTGAGTTTAGGACTCGTGCAGAGATGGAGCAGTATCGCCAAAAGCAACTCACGGATGGCGCTAAGTCCTATGCGGAACAGTTTGGCATCACGGAGTCTGATGAGTATTTC 
fPS-9           ACTGTAGGGAAACTTGCAGAGCAAGGCGCGGATATGTACGGTAAGTATGACAAGTCAGTTAAGGACAAAGCTGACGAGCGGTCAAACGAGATTATCCGTAAGCTGACCCCTGAGCAACGCAGAGAGGCCATTCAGTCAGGCACTCTGTTGTATCAAGACGACCCTTACGCTATGGAAGCATTGAAGATTAAGACTGGGCGTAATGCTGCTTTCTTAGTGGACGACGATGTAGCCCAGAAGGTTCGTAATGGTGAGTTTAGGACTCGTGCAGAGATGGAGCAGTATCGCCAAAAGCAACTCACGGATGGCGCTAAGTCCTATGCGGAACAGTTTGGCATCACGGAGTCTGATGAGTATTTC 
fPS-64          ACTGTAGGGAAACTTGCAGAGCAAGGCGCGGATATGTACGGTAAGTATGACAAGTCAGTTAAGGACAAAGCTGACGAGCGGTCAAACGAGATTATCCGTAAGCTGACCCCTGAGCAACGCAGAGAGGCCATTCAGTCAGGCACTCTGTTGTATCAAGACGACCCTTACGCTATGGAAGCATTGAAGATTAAGACTGGGCGTAATGCTGCTTTCTTAGTGGACGACGATGTAGCCCAGAAGGTTCGTAATGGCGAGTTCAGGACTCGTGCAGAGATGGAGCAGTATCGTCAAAAGCAACTCACGGATGGCGCTAAGTCCTATGCGGAACAGTTTGGCATCACGGAGTCTGATGAGTATTTC 
fPS-10          ACTGTAGGGAAACTTGCAGAGCAAGGCGCGGATATGTACGGTAAGTATGACAAGTCAGTTAAGGACAAAGCTGACGAGCGGTCAAACGAGATTATCCGTAAGCTGACCCCTGAGCAACGCAGAGAGGCCATTCAGTCAGGCACTCTGTTGTATCAAGACGACCCTTACGCTATGGAAGCATTGAAGATTAAGACTGGGCGTAATGCTGCTTTCTTAGTGGACGACGATGTAGCCCAGAAGGTTCGTAATGGTGAGTTTAGGACTCGTGCAGAGATGGAGCAGTATCGCCAAAAGCAACTCACGGATGGCGCTAAGTCCTATGCGGAACAGTTTGGCATCACGGAGTCTGATGAGTATTTC 
fPS-26          ACTGTAGGGAAACTTGCAGAGCAAGGCGCGGATATGTACGGTAAGTATGACAAGTCAGTTAAGGACAAAGCTGACGAGCGGTCAAACGAGATTATCCGTAAGCTGACCCCTGAGCAACGCAGAGAGGCCATTCAGTCAGGCACTCTGTTGTATCAAGACGACCCTTACGCTATGGAAGCATTGAAGATTAAGACTGGGCGTAATGCTGCTTTCTTAGTGGACGACGATGTAGCCCAGAAGGTTCGTAATGGCGAGTTCAGGACTCGTGCAGAGATGGAGCAGTATCGTCAAAAGCAACTCACGGATGGCGCTAAGTCCTATGCGGAACAGTTTGGCATCACGGAGTCTGATGAGTATTTC 
fPS-19          ACTGTAGGGAAACTTGCAGAGCAAGGCGCGGATATGTACGGTAAGTATGACAAGTCAGTTAAGGACAAAGCTGACGAGCGGTCAAACGAGATTATCCGTAAGCTGACCCCTGAGCAACGCAGAGAGGCCATTCAGTCAGGCACTCTGTTGTATCAAGACGACCCTTACGCTATGGAAGCATTGAAGATTAAGACTGGGCGTAATGCTGCTTTCTTAGTGGACGACGATGTAGCCCAGAAGGTTCGTAATGGCGAGTTCAGGACTCGTGCAGAGATGGAGCAGTATCGTCAAAAGCAACTCACGGATGGCGCTAAGTCCTATGCGGAACAGTTTGGCATCACGGAGTCTGATGAGTATTTC 
fPS-7           ACTGTAGGGAAACTTGCAGAGCAAGGCGCGGATATGTACGGTAAGTATGACAAGTCAGTTAAGGACAAAGCTGACGAGCGGTCAAACGAGATTATCCGTAAGCTGACCCCTGAGCAACGCAGAGAGGCCATTCAGTCAGGCACTCTGTTGTATCAAGACGACCCTTACGCTATGGAAGCATTGAAGATTAAGACTGGGCGTAATGCTGCTTTCTTAGTGGACGACGATGTAGCCCAGAAGGTTCGTAATGGTGAGTTTAGGACTCGTGCAGAGATGGAGCAGTATCGCCAAAAGCAACTCACGGATGGCGCTAAGTCCTATGCGGAACAGTTTGGCATCACGGAGTCTGATGAGTATTTC 
fPS-86          ACTGTAGGGAAACTTGCAGAGCAAGGCGCGGATATGTACGGTAAGTATGACAAGTCAGTTAAGGACAAAGCTGACGAGCGGTCAAACGAGATTATCCGTAAGCTGACCCCTGAGCAACGCAGAGAGGCCATTCAGTCAGGCACTCTGTTGTATCAAGACGACCCTTACGCTATGGAAGCATTGAAGATTAAGACTGGGCGTAATGCTGCTTTCTTAGTGGACGACGATGTAGCCCAGAAGGTTCGTAATGGTGAGTTTAGGACTCGTGCAGAGATGGAGCAGTATCGCCAAAAGCAACTCACGGATGGCGCTAAGTCCTATGCGGAACAGTTTGGCATCACGGAGTCTGATGAGTATTTC 
fPS-53          ACTGTAGGGAAACTTGCAGAGCAAGGCGCGGATATGTACGGTAAGTATGACAAGTCAGTTAAGGACAAAGCTGACGAGCGGTCAAACGAGATTATCCGTAAGCTGACCCCTGAGCAACGCAGAGAGGCCATTCAGTCAGGCACTCTGTTGTATCAAGACGACCCTTACGCTATGGAAGCATTGAAGATTAAGACTGGGCGTAATGCTGCTTTCTTAGTGGACGACGATGTAGCCCAGAAGGTTCGTAATGGTGAGTTTAGGACTCGTGCAGAGATGGAGCAGTATCGCCAAAAGCAACTCGCAGATGGCGCAAAGTCCTATGCGGAACAGTTTGGTATCACGGAGTCTGATGAGTATTTC 
fPS-85          ACTGTAGGGAAACTTGCAGAGCAAGGCGCGGATATGTACGGTAAGTATGACAAGTCAGTTAAGGACAAAGCTGACGAGCGGTCAAACGAGATTATCCGTAAGCTGACCCCTGAGCAACGCAGAGAGGCCATTCAGTCAGGCACTCTGTTGTATCAAGACGACCCTTACGCTATGGAAGCATTGAAGATTAAGACTGGGCGTAATGCTGCTTTCTTAGTGGACGACGATGTAGCCCAGAAGGTTCGTAATGGTGAGTTTAGGACTCGTGCAGAGATGGAGCAGTATCGCCAAAAGCAACTCGCAGATGGCGCAAAGTCCTATGCGGAACAGTTTGGTATCACGGAGTCTGATGAGTATTTC 
fPS-89          ACTGTAGGGAAACTTGCAGAGCAAGGCGCGGATATGTACGGTAAGTATGACAAGTCAGTTAAGGACAAAGCTGACGAGCGGTCAAACGAGATTATCCGTAAGCTGACCCCTGAGCAACGCAGAGAGGCCATTCAGTCAGGCACTCTGTTGTATCAAGACGACCCTTACGCTATGGAAGCATTGAAGATTAAGACTGGGCGTAATGCTGCTTTCTTAGTGGACGACGATGTAGCCCAGAAGGTTCGTAATGGTGAGTTTAGGACTCGTGCAGAGATGGAGCAGTATCGCCAAAAGCAACTCGCAGATGGCGCAAAGTCCTATGCGGAACAGTTTGGTATCACGGAGTCTGATGAGTATTTC 
fPS-54-ocr      ACTGTAGGGAAACTTGCAGAGCAAGGCGCGGATATGTACGGTAAGTATGACAAGTCAGTTAAGGACAAAGCTGACGAGCGGTCAAACGAGATTATCCGTAAGCTGACCCCTGAGCAACGCAGAGAGGCCATTCAGTCAGGCACTCTGTTGTATCAAGACGACCCTTACGCTATGGAAGCATTGAAGATTAAGACTGGGCGTAATGCTGCTTTCTTAGTGGACGACGATGTAGCCCAGAAGGTTCGTAATGGTGAGTTTAGGACTCGTGCAGAGATGGAGCAGTATCGCCAAAAGCAACTCGCAGATGGCGCAAAGTCCTATGCGGAACAGTTTGGTATCACGGAGTCTGATGAGTATTTC 
fPS-59          ACTGTAGGGAAACTTGCAGAGCAAGGCGCGGATATGTATGGTAAGTATGATAAGTCAGTTAAGGACAAAGCTGATGAGAGGTCAAACGAGATTATCCGTAAGTTGACCCCTGAGCAACGCAGAGAGGCCATTCAGTCAGGCACTCTGTTGTATCAAGACGACCCTTACGCTATGGAAGCATTGAAGATTAAGACTGGGCGTAATGCTGCTTTCTTAGTGGACGACGATGTAGCCCAGAAGGTTCGTAATGGTGAGTTTAGGACTCGTGCAGAGATGGAGCAGTATCGCCAAAAGCAACTCGCAGATGGCGCAAAGTCCTATGCGGAACAGTTTGGTATCACGGAGTCTGATGAGTATTTC 
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fPS-50          CAGAAAGGTTTTAACTCAGATATCACCGAACGTAACATCTCTTTGTATGGTGCACATGATACATTCATGAGTGAGCAAGCTAAGAAAGGTGCTGTCATTAATAGTCGTGTTGAGCTTAACTCTGTGCTTAATGACCCTGCTGCTTTACGGTCACCTAACGCTGGTGAGTTCTATGAGTCTTACTTCAAGAATGGTCTGACAACTGGCAGTATCCCAAGTGACGACCAAGCATTCCAGATGGTGGCTCAGAGTTTGAGTGACGTTGCTAACCGTGAAGGTGGCTCTCAGTTCTTACAGCAAATTCAAGACAGGAAGATTACTCTGCATGGCAAAGAGTCAACCTACAAGGACTTGATGGGA 
fPS-52          CAGAAAGGTTTTAACTCAGATATCACCGAACGTAACATCTCTTTGTATGGTGCACATGATACATTCATGAGTGAGCAAGCTAAGAAAGGTGCTGTCATTAATAGTCGTGTTGAGCTTAACTCTGTGCTTAATGACCCTGCTGCTTTACAGTCACCTAACTCTGGTGAGTTCTATGAGTCTTACTTCAAGAATGGTCTGACAACTGGCAGTATCCCAAGTGACGACCAAGCATTCCAGATGGTGGCTCAGAGTTTGAGTGACGTTGCTAACCGTGAAGGTGGCTCTCAGTTCTTACAGCAAATTCAAGACAGGAAGATTACTCTGCATGGCAAAGAGTCAACCTACAAGGACTTGATGGGA 
fPS-21          CAGAAAGGTTTTAACTCAGATATCACCGAACGTAACATCTCTTTGTATGGTGCACATGATACATTCATGAGTGAGCAAGCTAAGAAAGGTGCTGTCATTAATAGTCGTGTTGAGCTTAACTCTGTGCTTAATGACCCTGCTGCTTTACGGTCACCTAACGCTGGTGAGTTCTATGAGTCTTACTTCAAGAATGGTCTGACAACTGGCAGTATCCCAAGTGACGACCAAGCATTCCAGATGGTGGCTCAGAGTTTGAGTGACGTTGTTAACCGTGAAGGTGGCTCTCAGTTCTTACAGCAAATTCAAGACAGGAAGATTACTCTGCATGGCAAAGAGTCAACCTACAAGGACTTGATGGGA 
fPS-16          CAGAAAGGTTTTAACTCAGATATCACCGAACGTAACATCTCTTTGTATGGTGCACATGATACATTCATGAGTGAGCAAGCTAAGAAAGGTGCTGTCATTAATAGTCGTGTTGAGCTTAACTCTGTGCTTAATGACCCTGCTGCTTTACGGTCACCTAACGCTGGTGAGTTCTATGAGTCTTACTTCAAGAATGGTCTGACAACTGGCAGTATCCCAAGTGACGACCAAGCATTCCAGATGGTGGCTCAGAGTTTGAGTGACGTTGTTAACCGTGAAGGTGGCTCTCAGTTCTTACAGCAAATTCAAGACAGGAAGATTACTCTGCATGGCAAAGAGTCAACCTACAAGGACTTGATGGGA 
fPS-9           CAGAAAGGTTTTAACTCAGATATCACCGAACGTAACATCTCTTTGTATGGTGCACATGATACATTCATGAGTGAGCAAGCTAAGAAAGGTGCTGTCATTAATAGTCGTGTTGAGCTTAACTCTGTGCTTAATGACCCTGCTGCTTTACGGTCACCTAACGCTGGTGAGTTCTATGAGTCTTACTTCAAGAATGGTCTGACAACTGGCAGTATCCCAAGTGACGACCAAGCATTCCAGATGGTGGCTCAGAGTTTGAGTGACGTTGTTAACCGTGAAGGTGGCTCTCAGTTCTTACAGCAAATTCAAGACAGGAAGATTACTCTGCATGGCAAAGAGTCAACCTACAAGGACTTGATGGGA 
fPS-64          CAGAAAGGTTTTAACTCAGATATCACCGAACGTAACATCTCTTTGTATGGTGCACATGATACATTCATGAGTGAGCAAGCTAAGAAAGGTGCTGTCATTAATAGTCGTGTTGAGCTTAACTCTGTGCTTAATGACCCTGCTGCTTTACGGTCACCTAACGCTGGTGAGTTCTATGAGTCTTACTTCAAGAATGGTCTGACAACTGGCAGTATCCCAAGTGACGACCAAGCATTCCAGATGGTGGCTCAGAGTTTGAGTGACGTTGCTAACCGTGAAGGTGGCTCTCAGTTCTTACAGCAAATTCAAGACAGGAAGATTACTCTGCATGGCAAAGAGTCAACCTACAAGGACTTGATGGGA 
fPS-10          CAGAAAGGTTTTAACTCAGATATCACCGAACGTAACATCTCTTTGTATGGTGCACATGATACATTCATGAGTGAGCAAGCTAAGAAAGGTGCTGTCATTAATAGTCGTGTTGAGCTTAACTCTGTGCTTAATGACCCTGCTGCTTTACGGTCACCTAACGCTGGTGAGTTCTATGAGTCTTACTTCAAGAATGGTCTGACAACTGGCAGTATCCCAAGTGACGACCAAGCATTCCAGATGGTGGCTCAGAGTTTGAGTGACGTTGTTAACCGTGAAGGTGGCTCTCAGTTCTTACAGCAAATTCAAGACAGGAAGATTACTCTGCATGGCAAAGAGTCAACCTACAAGGACTTGATGGGA 
fPS-26          CAGAAAGGTTTTAACTCAGATATCACCGAACGTAACATCTCTTTGTATGGTGCACATGATACATTCATGAGTGAGCAAGCTAAGAAAGGTGCTGTCATTAATAGTCGTGTTGAGCTTAACTCTGTGCTTAATGACCCTGCTGCTTTACGGTCACCTAACGCTGGTGAGTTCTATGAGTCTTACTTCAAGAATGGTCTGACAACTGGCAGTATCCCAAGTGACGACCAAGCATTCCAGATGGTGGCTCAGAGTTTGAGTGACGTTGCTAACCGTGAAGGTGGCTCTCAGTTCTTACAGCAAATTCAAGACAGGAAGATTACTCTGCATGGCAAAGAGTCAACCTACAAGGACTTGATGGGA 
fPS-19          CAGAAAGGTTTTAACTCAGATATCACCGAACGTAACATCTCTTTGTATGGTGCACATGATACATTCATGAGTGAGCAAGCTAAGAAAGGTGCTGTCATTAATAGTCGTGTTGAGCTTAACTCTGTGCTTAATGACCCTGCTGCTTTACGGTCACCTAACGCTGGTGAGTTCTATGAGTCTTACTTCAAGAATGGTCTGACAACTGGCAGTATCCCAAGTGACGACCAAGCATTCCAGATGGTGGCTCAGAGTTTGAGTGACGTTGCTAACCGTGAAGGTGGCTCTCAGTTCTTACAGCAAATTCAAGACAGGAAGATTACTCTGCATGGCAAAGAGTCAACCTACAAGGACTTGATGGGA 
fPS-7           CAGAAAGGTTTTAACTCAGATATCACCGAACGTAACATCTCTTTGTATGGTGCACATGATACATTCATGAGTGAGCAAGCTAAGAAAGGTGCTGTCATTAATAGTCGTGTTGAGCTTAACTCTGTGCTTAATGACCCTGCTGCTTTACGGTCACCTAACGCTGGTGAGTTCTATGAGTCTTACTTCAAGAATGGTCTGACAACTGGCAGTATCCCAAGTGACGACCAAGCATTCCAGATGGTGGCTCAGAGTTTGAGTGACGTTGTTAACCGTGAAGGTGGCTCTCAGTTCTTACAGCAAATTCAAGACAGGAAGATTACTCTGCATGGCAAAGAGTCAACCTACAAGGACTTGATGGGA 
fPS-86          CAGAAAGGTTTTAACTCAGATATCACCGAACGTAACATCTCTTTGTATGGTGCACATGATACATTCATGAGTGAGCAAGCTAAGAAAGGTGCTGTCATTAATAGTCGTGTTGAGCTTAACTCTGTGCTTAATGACCCTGCTGCTTTACGGTCACCTAACGCTGGTGAGTTCTATGAGTCTTACTTCAAGAATGGTCTGACAACTGGCAGTATCCCAAGTGACGACCAAGCATTCCAGATGGTGGCTCAGAGTTTGAGTGACGTTGCTAACCGTGAAGGTGGCTCTCAGTTCTTACAGCAAATTCAAGACAGGAAGATTACTCTGCATGGCAAAGAGTCAACCTACAAGGACTTGATGGGA 
fPS-53          CAGAAAGGTTTTAACTCAGATATCACCGAACGTAACATCTCTTTGTATGGTGCACATGATACATTCATGAGTGAGCAAGCTAAGAAAGGTGCTGTCATTAATAGTCGTATTGAGCTTAACTCTGTGCTTAATGACCCTGCTGCTTTACGGTCACCTAACGCTGGTGAGTTCTATGAGTCTTACTTCAAGAATGGTCTGACAACTGGCAGTATCCCAAGTGACGACCAAGCATTCCAGATGGTGGCTCAGAGTTTGAGTGACGTTGTTAACCGTGAAGGTGGCTCTCAGTTCTTACAGCAAATTCAAGACAGGAAGATTACTCTGCATGGCAAAGAGTCAACCTACAAGGACTTGATGGGA 
fPS-85          CAGAAAGGTTTTAACTCAGATATCACCGAACGTAACATCTCTTTGTATGGTGCACATGATACATTCATGAGTGAGCAAGCTAAGAAAGGTGCTGTCATTAATAGTCGTATTGAGCTTAACTCTGTGCTTAATGACCCTGCTGCTTTACGGTCACCTAACGCTGGTGAGTTCTATGAGTCTTACTTCAAGAATGGTCTGACAACTGGCAGTATCCCAAGTGACGACCAAGCATTCCAGATGGTGGCTCAGAGTTTGAGTGACGTTGTTAACCGTGAAGGTGGCTCTCAGTTCTTACAGCAAATTCAAGACAGGAAGATTACTCTGCATGGCAAAGAGTCAACCTACAAGGACTTGATGGGA 
fPS-89          CAGAAAGGTTTTAACTCAGATATCACCGAACGTAACATCTCTTTGTATGGTGCACATGATACATTCATGAGTGAGCAAGCTAAGAAAGGTGCTGTCATTAATAGTCGTATTGAGCTTAACTCTGTGCTTAATGACCCTGCTGCTTTACGGTCACCTAACGCTGGTGAGTTCTATGAGTCTTACTTCAAGAATGGTCTGACAACTGGCAGTATCCCAAGTGACGACCAAGCATTCCAGATGGTGGCTCAGAGTTTGAGTGACGTTGTTAACCGTGAAGGTGGCTCTCAGTTCTTACAGCAAATTCAAGACAGGAAGATTACTCTGCATGGCAAAGAGTCAACCTACAAGGACTTGATGGGA 
fPS-54-ocr      CAGAAAGGTTTTAACTCAGATATCACCGAACGTAACATCTCTTTGTATGGTGCACATGATACATTCATGAGTGAGCAAGCTAAGAAAGGTGCTGTCATTAATAGTCGTATTGAGCTTAACTCTGTGCTTAATGACCCTGCTGCTTTACGGTCACCTAACGCTGGTGAGTTCTATGAGTCTTACTTCAAGAATGGTCTGACAACTGGCAGTATCCCAAGTGACGACCAAGCATTCCAGATGGTGGCTCAGAGTTTGAGTGACGTTGTTAACCGTGAAGGTGGCTCTCAGTTCTTACAGCAAATTCAAGACAGGAAGATTACTCTGCATGGCAAAGAGTCAACCTACAAGGACTTGATGGGA 
fPS-59          CAGAAAGGTTTTAACTCAGATATCACCGAACGTAACATCTCTTTGTATGGTGCACATGATACATTCATGAGTGAGCAAGCTAAGAAAGGTGCTGTCATTAATAGTCGTGTTGAGCTTAACTCTGTGCTTAATGACCCTGCTGCTTTACGGTCACCTAACGCTGGTGAGTTCTATGAGTCTTACTTCAAGAATGGTCTGACAACTGGCAGTATCCCAAGTGACGACCAAGCATTCCAGATGGTGGCTCAGAGTTTGAGTGACGTTGCTAACCGTGAAGGTGGCTCTCAGTTCTTACAGCAAATCCAAGACAGGAAGATTACTCTGCACGGCAAAGAGTCAACCTACAAGGACTTGATGGGA 
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                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          CCAGAGCAGTGGAACAACCTAATGGTTAAGTCACAAGCTAATGAGTTCAGTCTAAACGCTAAACGTATGGAAGATTTCAAGCTCAATGTGAACTCTGCGTTAAACCAAGAGGACACCGCTAAAGGTTGGGAGATGATTCAAACCCAGAAAGCGCAGCTTGACCGTATCCAAACAGGAGAGGAAATGACAGACGAACGAGCATTCCTTATCAACGCTGAGACCCAGATGCAGGACCGATTGAAACGTGAAACCGCTGAGACCGCTAAGGCAGTCGATAAGCAGCAAAAGACCGTGAATAAACAGTCCGTCATTCAGGCCCAATATGATAAGCGCATGGCTGGTCAGTATGTATCTACCTCC 
fPS-52          CCAGAGCAGTGGAACAACCTAATGGTTAAGTCACAAGCTAATGAGTTCAGTCTAAACGCTAAACGTATGGAAGATTTCAAGCTCAATGTGAACTCTGCGTTAAACCAAGAGGACACCGCTAAAGGTTGGGAGATGATTCAAACCCAGAAAGCGCAGCTTGACCGTATCCAAACAGGAGAGGAAATGACAGACGAACGAGCATTCCTTATCAACGCTGAGACCCAGATGCAGGACCGATTGAAACGTGAAACCGCTGAGACCGCTAAGGCAGTCGATAAGCAGCAAAAGACCGTGAATAAACAGTCCGTCATTCAGGCCCAATATGATAAGCGCATGGCTGGTCAGTATGTATCTACCTCC 
fPS-21          CCAGAGCAGTGGAACAACCTAATGGTTAAGTCACAAGCTAATGAGTTCAGTCTAAACGCTAAACGTATGGAAGATTTCAAGCTCAATGTGAACTCTGCGTTAAACCAAGAGGACACCGCTAAGGGTTGGGAGATGATTCAAACCCAGAAAGCGCAGCTTGACCGTATCCAAACAGGAGAGGAAATGACAGACGAACGAGCATTCCTTATCAACGCTGAGACCCAGATGCAGGACCGATTGAAACGTGAAACCGCTGAGACCTCTAAGGCAGTCGATAAGCAGCAAAAGACCGTGAATAAACAGTCCGTCATTCAGGCCCAATATGATAAGCGCATGGCTGGTCAGTATGTATCTACCTCC 
fPS-16          CCAGAGCAGTGGAACAACCTAATGGTTAAGTCACAAGCTAATGAGTTCAGTCTAAACGCTAAACGTATGGAAGATTTCAAGCTCAATGTGAACTCTGCGTTAAACCAAGAGGACACCGCTAAGGGTTGGGAGATGATTCAAACCCAGAAAGCGCAGCTTGACCGTATCCAAACAGGAGAGGAAATGACAGACGAACGAGCATTCCTTATCAACGCTGAGACCCAGATGCAGGACCGATTGAAACGTGAAACCGCTGAGACCTCTAAGGCAGTCGATAAGCAGCAAAAGACCGTGAATAAACAGTCCGTCATTCAGGCCCAATATGATAAGCGCATGGCTGGTCAGTATGTATCTACCTCC 
fPS-9           CCAGAGCAGTGGAACAACCTAATGGTTAAGTCACAAGCTAATGAGTTCAGTCTAAACGCTAAACGTATGGAAGATTTCAAGCTCAATGTGAACTCTGCGTTAAACCAAGAGGACACCGCTAAGGGTTGGGAGATGATTCAAACCCAGAAAGCGCAGCTTGACCGTATCCAAACAGGAGAGGAAATGACAGACGAACGAGCATTCCTTATCAACGCTGAGACCCAGATGCAGGACCGATTGAAACGTGAAACCGCTGAGACCTCTAAGGCAGTCGATAAGCAGCAAAAGACCGTGAATAAACAGTCCGTCATTCAGGCCCAATATGATAAGCGCATGGCTGGTCAGTATGTATCTACCTCC 
fPS-64          CCAGAGCAGTGGAACAACCTAATGGTTAAGTCACAAGCTAATGAGTTCAGTCTAAACGCTAAACGTATGGAAGATTTCAAGCTCAATGTGAACTCTGCGTTAAACCAAGAGGACACCGCTAAGGGTTGGGAGATGATTCAAACCCAGAAAGCGCAGCTTGACCGTATCCAAACAGGAGAGGAAATGACAGACGAACGAGCATTCCTTATCAACGCTGAGACCCAGATGCAGGACCGATTGAAACGTGAAACCGCTGAGACCTCTAAGGCAGTCGATAAGCAGCAAAAGACCGTGAATAAACAGTCCGTCATTCAGGCCCAATATGATAAGCGCATGGCTGGTCAGTATGTATCTACCTCC 
fPS-10          CCAGAGCAGTGGAACAACCTAATGGTTAAGTCACAAGCTAATGAGTTCAGTCTAAACGCTAAACGTATGGAAGATTTCAAGCTCAATGTGAACTCTGCGTTAAACCAAGAGGACACCGCTAAAGGTTGGGAGATGATTCAAACCCAGAAAGCGCAGCTTGACCGTATCCAAACAGGAGAGGAAATGACAGACGAACGAGCATTCCTTATCAACGCTGAGACCCAGATGCAGGACCGATTGAAACGTGAAACCGCTGAGACCGCTAAGGCAGTCGATAAGCAGCAAAAGACCGTGAATAAACAGTCCGTCATTCAGGCCCAATATGATAAGCGCATGGCTGGTCAGTATGTATCTACCTCC 
fPS-26          CCAGAGCAGTGGAACAACCTAATGGTTAAGTCACAAGCTAATGAGTTCAGTCTAAACGCTAAACGTATGGAAGATTTCAAGCTCAATGTGAACTCTGCGTTAAACCAAGAGGACACCGCTAAGGGTTGGGAGATGATTCAAACCCAGAAAGCGCAGCTTGACCGTATCCAAACAGGAGAGGAAATGACAGACGAACGAGCATTCCTTATCAACGCTGAGACCCAGATGCAGGACCGATTGAAACGTGAAACCGCTGAGACCTCTAAGGCAGTCGATAAGCAGCAAAAGACCGTGAATAAACAGTCCGTCATTCAGGCCCAATATGATAAGCGCATGGCTGGTCAGTATGTATCTACCTCC 
fPS-19          CCAGAGCAGTGGAACAACCTAATGGTTAAGTCACAAGCTAATGAGTTCAGTCTAAACGCTAAACGTATGGAAGATTTCAAGCTCAATGTGAACTCTGCGTTAAACCAAGAGGACACCGCTAAAGGTTGGGAGATGATTCAAACCCAGAAAGCGCAGCTTGACCGTATCCAAACAGGAGAGGAAATGACAGACGAACGAGCATTCCTTATCAACGCTGAGACCCAGATGCAGGACCGATTGAAACGTGAAACCGCTGAGACCGCTAAGGCAGTCGATAAGCAGCAAAAGACCGTGAATAAACAGTCCGTCATTCAGGCCCAATATGATAAGCGCATGGCTGGTCAGTATGTATCTACCTCC 
fPS-7           CCAGAGCAGTGGAACAACCTAATGGTTAAGTCACAAGCTAATGAGTTCAGTCTAAACGCTAAACGTATGGAAGATTTCAAGCTCAATGTGAACTCTGCGTTAAACCAAGAGGACACCGCTAAGGGTTGGGAGATGATTCAAACCCAGAAAGCGCAGCTTGACCGTATCCAAACAGGAGAGGAAATGACAGACGAACGAGCATTCCTTATCAACGCTGAGACCCAGATGCAGGACCGATTGAAACGTGAAACCGCTGAGACCTCTAAGGCAGTCGATAAGCAGCAAAAGACCGTGAATAAACAGTCCGTCATTCAGGCCCAATATGATAAGCGCATGGCTGGTCAGTATGTATCTACCTCC 
fPS-86          CCAGAGCAGTGGAACAACCTAATGGTTAAGTCACAAGCTAATGAGTTCAGTCTAAACGCTAAACGTATGGAAGATTTCAAGCTCAATGTGAACTCTGCGTTAAACCAAGAGGACACCGCTAAAGGTTGGGAGATGATTCAAACCCAGAAAGCGCAGCTTGACCGTATCCAAACAGGAGAGGAAATGACAGACGAACGAGCATTCCTTATCAACGCTGAGACCCAGATGCAGGACCGATTGAAACGTGAAACCGCTGAGACCGCTAAGGCAGTCGATAAGCAGCAAAAGACCGTGAATAAACAGTCCGTCATTCAGGCCCAATATGATAAGCGCATGGCTGGTCAGTATGTATCTACCTCC 
fPS-53          CCAGAGCAGTGGAACAACCTAATGGTTAAGTCACAAGCTAATGAGTTCAGTCTAAACGCTAAACGTATGGAAGATTTCAAGCTCAATGTGAACTCTGCGTTAAACCAAGAGGACACCGCTAAAGGTTGGGAGATGATTCAAACCCAGAAAGCGCAGCTTGACCGTATCCAAACAGGAGAGGAAATGACAGACGAACGAGCATTCCTTATCAACGCTGAGACCCAGATGCAGGACCGATTGAAACGTGAAACCGATGAGACCGCTAAGGCAGTCGATAAGCAGCAAAAGACCGTGAATAAACAGTCCGTCATTCAGGCCCAATATGATAAGCGCATGGCTGGTCAGTATGTATCTACCTCC 
fPS-85          CCAGAGCAGTGGAACAACCTAATGGTTAAGTCACAAGCTAATGAGTTCAGTCTAAACGCTAAACGTATGGAAGATTTCAAGCTCAATGTGAACTCTGCGTTAAACCAAGAGGACACCGCTAAAGGTTGGGAGATGATTCAAACCCAGAAAGCGCAGCTTGACCGTATCCAAACAGGAGAGGAAATGACAGACGAACGAGCATTCCTTATCAACGCTGAGACCCAGATGCAGGACCGATTGAAACGTGAAACCGATGAGACCGCTAAGGCAGTCGATAAGCAGCAAAAGACCGTGAATAAACAGTCCGTCATTCAGGCCCAATATGATAAGCGCATGGCTGGTCAGTATGTATCTACCTCC 
fPS-89          CCAGAGCAGTGGAACAACCTAATGGTTAAGTCACAAGCTAATGAGTTCAGTCTAAACGCTAAACGTATGGAAGATTTCAAGCTCAATGTGAACTCTGCGTTAAACCAAGAGGACACCGCTAAAGGTTGGGAGATGATTCAAACCCAGAAAGCGCAGCTTGACCGTATCCAAACAGGAGAGGAAATGACAGACGAACGAGCATTCCTTATCAACGCTGAGACCCAGATGCAGGACCGATTGAAACGTGAAACCGATGAGACCGCTAAGGCAGTCGATAAGCAGCAAAAGACCGTGAATAAACAGTCCGTCATTCAGGCCCAATATGATAAGCGCATGGCTGGTCAGTATGTATCTACCTCC 
fPS-54-ocr      CCAGAGCAGTGGAACAACCTAATGGTTAAGTCACAAGCTAATGAGTTCAGTCTAAACGCTAAACGTATGGAAGATTTCAAGCTCAATGTGAACTCTGCGTTAAACCAAGAGGACACCGCTAAAGGTTGGGAGATGATTCAAACCCAGAAAGCGCAGCTTGACCGTATCCAAACAGGAGAGGAAATGACAGACGAACGAGCATTCCTTATCAACGCTGAGACCCAGATGCAGGACCGATTGAAACGTGAAACCGATGAGACCGCTAAGGCAGTCGATAAGCAGCAAAAGACCGTGAATAAACAGTCCGTCATTCAGGCCCAATATGATAAGCGCATGGCTGGTCAGTATGTATCTACCTCC 
fPS-59          CCAGAGCAGTGGAACAACCTAATGGTTAAGTCACAGGCTAATGAGTTCAGTCTAAATGCTAAACGTATGGAAGATTTCAAGCTCAATGTGAACTCTGCGTTAAACCAAGAGGACACCGCTAAGGGTTGGGAGATGATTCAAACCCAGAAAGCACAGCTTGACCGTATCCAAACAGGCGAGGAAATGACAGACGAACGAGCATTCCTTATCAACGCTGAGACCCAGATGCAGGACCGATTGAAACGTGAAACCGCTGAGACCGCTAATGCAGTCGATAAGCAGCAAAAGACCGTGAATAAACAGTCCGTCATTCAGGCCCAATATGATAAGCGCATGGCTGGTAAGTATGTATCTACCTCC 
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fPS-50          TACAAGGATATGCCTGTCAACGAGAACACAGGAGAGTTTACCCATAGCGATATGGTTAACTTTGCTAACAAGACTCTGGCAGACATTGACCGTATGGACCTCTCAGAGGCTCAGAAAGACCGTATGAAATTACAGTACCTACGTGCTGACTCTAAGGATGGAGCATTCAGAACAGCCGCAGGAGAGCTTATTACTGACGCTGAGAACGAATGGAACGCTGCTGTGATTAACGGGAAGATGCCTGATAGCACTGTGGCTCTTGATGCGCTCCGTAAGATGCGTAACACTGACCCAGATTTGTTCGCTGCCTTGTATCCAGAGAAAGCCGAAATGTTCTTAACAATGGATATGATGGATAAG 
fPS-52          TACAAGGATATGCCTGTCAACGAGAACACAGGAGAGTTTACCCATAGCGATATGGTTAACTTTGCTAACAAGACTCTGGCAGACATTGACCGTATGGACCTCTCAGAGGCTCAGAAAGACCGTATGAAATTACAGTACCTACGTGCTGACTCTAAGGATGGAGCATTCAGAACAGCCGCAGGAGAGCTTATTACTGACGCTGAGAACGAATGGAACGCTGCTGTGATTAACGGGAAGATGCCTGATAGCACTGTGGCTCTTGATGCGCTCCGTAAGATGCGTAACACTGACCCAGATTTGTTCGCTGCCTTGTATCCAGAGAAAGCCGAAATGTTCTTAACAATGGATATGATGGATAAG 
fPS-21          TACAAGGATATGCCTGTCAACGAGAACACAGGAGAGTTTACCCATAGCGATATGGTTAACTTTGCTAACAAGACTCTGGCAGACATTGACCGTATGGACCTCTCAGAGGCTCAGAAAGACCGTATGAAATTACAGTACCTACGTGCTGACTCTAAGGATGGAGCATTCAGAACAGCCGCAGGAGAGCTTATTACTGACGCTGAGAACGAATGGAACGCTGCTGTTATTAACGGGAAGATGCCTGATAGCACTGTGGCTCTTGATGCGCTCCGTAAGATGCGTAACACTGACCCAGATTTGTTCGCTGCCTTGTATCCAGAGAAAGCCGAAATGTTCTTAACAATGGATATGATGGATAAG 
fPS-16          TACAAGGATATGCCTGTCAACGAGAACACAGGAGAGTTTACCCATAGCGATATGGTTAACTTTGCTAACAAGACTCTGGCAGACATTGACCGTATGGACCTCTCAGAGGCTCAGAAAGACCGTATGAAATTACAGTACCTACGTGCTGACTCTAAGGATGGAGCATTCAGAACAGCCGCAGGAGAGCTTATTACTGACGCTGAGAACGAATGGAACGCTGCTGTTATTAACGGGAAGATGCCTGATAGCACTGTGGCTCTTGATGCGCTCCGTAAGATGCGTAACACTGACCCAGATTTGTTCGCTGCCTTGTATCCAGAGAAAGCCGAAATGTTCTTAACAATGGATATGATGGATAAG 
fPS-9           TACAAGGATATGCCTGTCAACGAGAACACAGGAGAGTTTACCCATAGCGATATGGTTAACTTTGCTAACAAGACTCTGGCAGACATTGACCGTATGGACCTCTCAGAGGCTCAGAAAGACCGTATGAAATTACAGTACCTACGTGCTGACTCTAAGGATGGAGCATTCAGAACAGCCGCAGGAGAGCTTATTACTGACGCTGAGAACGAATGGAACGCTGCTGTTATTAACGGGAAGATGCCTGATAGCACTGTGGCTCTTGATGCGCTCCGTAAGATGCGTAACACTGACCCAGATTTGTTCGCTGCCTTGTATCCAGAGAAAGCCGAAATGTTCTTAACAATGGATATGATGGATAAG 
fPS-64          TACAAGGATATGCCTGTCAACGAGAACACAGGAGAGTTTACCCATAGCGATATGGTTAACTTTGCTAACAAGACTCTGGCAGACATTGACCGTATGGACCTCTCAGAGGCTCAGAAAGACCGTATGAAATTACAGTACCTACGTGCTGACTCTAAGGATGGAGCATTCAGAACAGCCGCAGGAGAGCTTATTACTGACGCTGAGAACGAATGGAACGCTGCTGTTATTAACGGGAAGATGCCTGATAGCACTGTGGCTCTTGATGCGCTCCGTAAGATGCGTAACACTGACCCAGATTTGTTCGCTGCCTTGTATCCAGAGAAAGCCGAAATGTTCTTAACAATGGATATGATGGATAAG 
fPS-10          TACAAGGATATGCCTGTCAACGAGAACACAGGAGAGTTTACCCATAGCGATATGGTTAACTTTGCTAACAAGACTCTGGCAGACATTGACCGTATGGACCTCTCAGAGGCTCAGAAAGACCGTATGAAATTACAGTACCTACGTGCTGACTCTAAGGATGGAGCATTCAGAACAGCCGCAGGAGAGCTTATTACTGACGCTGAGAACGAATGGAACGCTGCTGTGATTAACGGGAAGATGCCTGATAGCACTGTGGCTCTTGATGCGCTCCGTAAGATGCGTAACACTGACCCAGATTTGTTCGCTGCCTTGTATCCAGAGAAAGCCGAAATGTTCTTAACAATGGATATGATGGATAAG 
fPS-26          TACAAGGATATGCCTGTCAACGAGAACACAGGAGAGTTTACCCATAGCGATATGGTTAACTTTGCTAACAAGACTCTGGCAGACATTGACCGTATGGACCTCTCAGAGGCTCAGAAAGACCGTATGAAATTACAGTACCTACGTGCTGACTCTAAGGATGGAGCATTCAGAACAGCCGCAGGAGAGCTTATTACTGACGCTGAGAACGAATGGAACGCTGCTGTTATTAACGGGAAGATGCCTGATAGCACTGTGGCTCTTGATGCGCTCCGTAAGATGCGTAACACTGACCCAGATTTGTTCGCTGCCTTGTATCCAGAGAAAGCCGAAATGTTCTTAACAATGGATATGATGGATAAG 
fPS-19          TACAAGGATATGCCTGTCAACGAGAACACAGGAGAGTTTACCCATAGCGATATGGTTAACTTTGCTAACAAGACTCTGGCAGACATTGACCGTATGGACCTCTCAGAGGCTCAGAAAGACCGTATGAAATTACAGTACCTACGTGCTGACTCTAAGGATGGAGCATTCAGAACAGCCGCAGGAGAGCTTATTACTGACGCTGAGAACGAATGGAACGCTGCTGTGATTAACGGGAAGATGCCTGATAGCACTGTGGCTCTTGATGCGCTCCGTAAGATGCGTAACACTGACCCAGATTTGTTCGCTGCCTTGTATCCAGAGAAAGCCGAAATGTTCTTAACAATGGATATGATGGATAAG 
fPS-7           TACAAGGATATGCCTGTCAACGAGAACACAGGAGAGTTTACCCATAGCGATATGGTTAACTTTGCTAACAAGACTCTGGCAGACATTGACCGTATGGACCTCTCAGAGGCTCAGAAAGACCGTATGAAATTACAGTACCTACGTGCTGACTCTAAGGATGGAGCATTCAGAACAGCCGCAGGAGAGCTTATTACTGACGCTGAGAACGAATGGAACGCTGCTGTTATTAACGGGAAGATGCCTGATAGCACTGTGGCTCTTGATGCGCTCCGTAAGATGCGTAACACTGACCCAGATTTGTTCGCTGCCTTGTATCCAGAGAAAGCCGAAATGTTCTTAACAATGGATATGATGGATAAG 
fPS-86          TACAAGGATATGCCTGTCAACGAGAACACAGGAGAGTTTACCCATAGCGATATGGTTAACTTTGCTAACAAGACTCTGGCAGACATTGACCGTATGGACCTCTCAGAGGCTCAGAAAGACCGTATGAAATTACAGTACCTACGTGCTGACTCTAAGGATGGAGCATTCAGAACAGCCGCAGGAGAGCTTATTACTGACGCTGAGAACGAATGGAACGCTGCTGTTATTAACGGGAAGATGCCTGATAGCACTGTGGCTCTTGATGCGCTCCGTAAGATGCGTAACACTGACCCAGATTTGTTCGCTGCCTTGTATCCAGAGAAAGCCGAAATGTTCTTAACAATGGATATGATGGATAAG 
fPS-53          TACAAGGATATGCCTGTCAACGAGAACACAGGAGAGTTTACCCATAGCGATATGGTTAACTTTGCTAACAAGACTCTGGCAGACATTGACCGTATGGACCTCTCAGAGGCTCAGAAAGACCGTATGAAATTACAGTACCTACGTGCTGACTCTAAGGATGGGGCATTCAGAACAGCCGCAGGAGAGCTTATTACTGACGCTGAGAACGAATGGAACGCTGCTGTGATTAACGGGAAGATGCCTGATAGCACTGTGGCTCTTGATGCGCTCCGTAAGATGCGTAACACTGACCCAGATTTGTTCGCTGCCTTGTATCCAGAGAAAGCCGAAATGTTCTTAACAATGGATATGATGGATAAG 
fPS-85          TACAAGGATATGCCTGTCAACGAGAACACAGGAGAGTTTACCCATAGCGATATGGTTAACTTTGCTAACAAGACTCTGGCAGACATTGACCGTATGGACCTCTCAGAGGCTCAGAAAGACCGTATGAAATTACAGTACCTACGTGCTGACTCTAAGGATGGGGCATTCAGAACAGCCGCAGGAGAGCTTATTACTGACGCTGAGAACGAATGGAACGCTGCTGTGATTAACGGGAAGATGCCTGATAGCACTGTGGCTCTTGATGCGCTCCGTAAGATGCGTAACACTGACCCAGATTTGTTCGCTGCCTTGTATCCAGAGAAAGCCGAAATGTTCTTAACAATGGATATGATGGATAAG 
fPS-89          TACAAGGATATGCCTGTCAACGAGAACACAGGAGAGTTTACCCATAGCGATATGGTTAACTTTGCTAACAAGACTCTGGCAGACATTGACCGTATGGACCTCTCAGAGGCTCAGAAAGACCGTATGAAATTACAGTACCTACGTGCTGACTCTAAGGATGGGGCATTCAGAACAGCCGCAGGAGAGCTTATTACTGACGCTGAGAACGAATGGAACGCTGCTGTGATTAACGGGAAGATGCCTGATAGCACTGTGGCTCTTGATGCGCTCCGTAAGATGCGTAACACTGACCCAGATTTGTTCGCTGCCTTGTATCCAGAGAAAGCCGAAATGTTCTTAACAATGGATATGATGGATAAG 
fPS-54-ocr      TACAAGGATATGCCTGTCAACGAGAACACAGGAGAGTTTACCCATAGCGATATGGTTAACTTTGCTAACAAGACTCTGGCAGACATTGACCGTATGGACCTCTCAGAGGCTCAGAAAGACCGTATGAAATTACAGTACCTACGTGCTGACTCTAAGGATGGGGCATTCAGAACAGCCGCAGGAGAGCTTATTACTGACGCTGAGAACGAATGGAACGCTGCTGTGATTAACGGGAAGATGCCTGATAGCACTGTGGCTCTTGATGCGCTCCGTAAGATGCGTAACACTGACCCAGATTTGTTCGCTGCCTTGTATCCAGAGAAAGCCGAAATGTTCTTAACAATGGATATGATGGATAAG 
fPS-59          TACAAGGATATGCCTGTCAACGAGAACACAGGAGAGTTTACCCATAGCGATATGGTTAACTTTGCTAACAAGACTCTGGCAGACATTGACCGTATGGACCTCTCAGAGGCTCAGAAAGACCGTATGAAATTACAGTACCTACGTGCTGACTCTAAGGATGGAGCATTCAGAACAGCCGCAGGAGAGCTTATTACTGACGCTGAGAACGAATGGAATGCTGCTGTGATTAATGGGAAGATGCCTGATAGCACTGTGGCTCTTGATGCGCTCCGTAAGATGCGTAACACTGACCCAGATTTGTTCGCTGCCTTGTATCCAGAGAAAGCCGAAATGTTCTTAACAATGGATATGATGGATAAG 
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fPS-50          CAAGGGATTGACTCACAGGTTCTACTTGATGCTGATAAGGCCCGTAAGTCCAGAACTAAAGAGATGCAGTTTGAGGATGATAAGGCTTTCGAAGGTGTCCTTAATAACTCAGAGGCTCCAGAGCTTTCCCGTATGCCAGCAAGTCTGCGTGATGGTGCTCGGAAGATTTTTGATTCCGTTAAGTATCGTGGTGGTAACTCAGATATGGCTATGGCACAGCTCACTAAGTATCTTCAAGAATCTACCACTACGTTCACACGTGGGGATGTTGATGGGGATACTGTAGGTGTTATAACTAAGAATGCCCTACGTGTCACTGATGACCCTGACAGTTGGAAGCAAGGCCGTGACATTATTGAC 
fPS-52          CAAGGGATTGACTCACAGGTTCTACTTGATGCTGATAAGGCCCGTAAGTCCAGAACTAAAGAGATGCAGTTTGAGGATGATAAGGCTTTCGAAGGTGTCCTTAATAACTCAGAGGCTCCAGAGCTTTCCCGTATGCCAGCAAGTCTGCGTGATGGTGCTCGGAAGATTTTTGATTCCGTTAAGTATCGTGGTGGTAACTCAGATATGGCTATGGCACAGCTCACTAAGTATCTTCAAGAATCTACCACTACGTTCACACGTGGGGATGTTGATGGGGATACTGTAGGTGTTATAACTAAGAATGCCCTACGTGTCACTGATGACCCTGACAGTTGGAAGCAAGGCCGTGACATTATTGAC 
fPS-21          CAAGGGATTGACTCACAGGTTCTACTTGATGCTGATAAGGCCCGTAAGTCCAGAACTAAAGAGATGCAGTTTGAGGATGATAAGGCTTTCGAAGGTGTCCTTAATAACTCAGAGGCTCCAGAGCTTTCCCGTATGCCAGCAAGTCTGCGTGATGGTGCTCGGAAGATTTTTGATTCCGTTAAGTATCGTGGTGGTAACTCAGATATGGCTATGGCACAGCTCACTAAGTATCTTCAAGAATCTACCACTACGTTCACACGTGGGGATGTTGATGGGGATACTGTAGGTGTTATAACTAAGAATGCCCTACGTGTCACTGATGACCCTGACAGTTGGAAGCAAGGCCGTGACATTATTGAC 
fPS-16          CAAGGGATTGACTCACAGGTTCTACTTGATGCTGATAAGGCTCGTAAGTCCAGAACTAAAGAGATGCAGTTTGAGGATGATAAGGCTTTCGAAGGTGTCCTTAATAACTCAGAGGCTCCAGAGCTTTCCCGTATGCCAGCAAGTCTGCGTGATGGTGCTCGGAAGATTTTTGATTCCGTTAAGTATCGTGGTGGTAACTCAGATATGGCTATGGCACAGCTCACTAAGTATCTTCAAGAATCTACCACTACGTTCACACGTGGGGATGTTGATGGGGATACTGTAGGTGTTATAACTAAGAATGCCCTACGTGTCACTGATGACCCTGACAGTTGGAAGCAAGGCCGTGACATTATTGAC 
fPS-9           CAAGGGATTGACTCACAGGTTCTACTTGATGCTGATAAGGCCCGTAAGTCCAGAACTAAAGAGATGCAGTTTGAGGATGATAAGGCTTTCGAAGGTGTCCTTAATAACTCAGAGGCTCCAGAGCTTTCCCGTATGCCAGCAAGTCTGCGTGATGGTGCTCGGAAGATTTTTGATTCCGTTAAGTATCGTGGTGGTAACTCAGATATGGCTATGGCACAGCTCACTAAGTATCTTCAAGAATCTACCACTACGTTCACACGTGGGGATGTTGATGGGGATACTGTAGGTGTTATAACTAAGAATGCCCTACGTGTCACTGATGACCCTGACAGTTGGAAGCAAGGCCGTGACATTATTGAC 
fPS-64          CAAGGGATTGACTCACAGGTTCTACTTGATGCTGATAAGGCCCGTAAGTCCAGAACTAAAGAGATGCAGTTTGAGGATGATAAGGCTTTCGAAGGTGTCCTTAATAACTCAGAGGCTCCAGAGCTTTCCCGTATGCCAGCAAGTCTGCGTGATGGTGCTCGGAAGATTTTTGATTCCGTTAAGTATCGTGGTGGTAACTCAGATATGGCTATGGCACAGCTCACTAAGTATCTTCAAGAATCTACCACTACGTTCACACGTGGGGATGTTGATGGGGATACTGTAGGTGTTATAACTAAGAATGCCCTACGTGTCACTGATGACCCTGACAGTTGGAAGCAAGGCCGTGACATTATTGAC 
fPS-10          CAAGGGATTGACTCACAGGTTCTACTTGATGCTGATAAGGCTCGTAAGTCCAGAACTAAAGAGATGCAGTTTGAGGATGATAAGGCTTTCGAAGGTGTCCTTAATAACTCAGAGGCTCCAGAGCTTTCCCGTATGCCAGCAAGTCTGCGTGATGGTGCTCGGAAGATTTTTGATTCCGTTAAGTATCGTGGTGGTAACTCAGATATGGCTATGGCACAGCTCACTAAGTATCTTCAAGAATCTACCACTACGTTCACACGTGGGGATGTTGATGGGGATACTGTAGGAGTTATAACTAAGAATGCCCTACGTGTCACTGATGACCCTGACAGTTGGAAGCAAGGCCGTGACATTATTGAC 
fPS-26          CAAGGGATTGACTCACAGGTTCTACTTGATGCTGATAAGGCCCGTAAGTCCAGAACTAAAGAGATGCAGTTTGAGGATGATAAGGCTTTCGAAGGTGTCCTTAATAACTCAGAGGCTCCAGAGCTTTCCCGTATGCCAGCAAGTCTGCGTGATGGTGCTCGGAAGATTTTTGATTCCGTTAAGTATCGTGGTGGTAACTCAGATATGGCTATGGCACAGCTCACTAAGTATCTTCAAGAATCTACCACTACGTTCACACGTGGGGATGTTGATGGGGATACTGTAGGTGTTATAACTAAGAATGCCCTACGTGTCACTGATGACCCTGACAGTTGGAAGCAAGGCCGTGACATTATTGAC 
fPS-19          CAAGGGATTGACTCACAGGTTCTACTTGATGCTGATAAGGCCCGTAAGTCCAGAACTAAAGAGATGCAGTTTGAGGATGATAAGGCTTTCGAAGGTGTCCTTAATAACTCAGAGGCTCCAGAGCTTTCCCGTATGCCAGCAAGTCTGCGTGATGGTGCTCGGAAGATTTTTGATTCCGTTAAGTATCGTGGTGGTAACTCAGATATGGCTATGGCACAGCTCACTAAGTATCTTCAAGAATCTACCACTACGTTCACACGTGGGGATGTTGATGGGGATACTGTAGGTGTTATAACTAAGAATGCCCTACGTGTCACTGATGACCCTGACAGTTGGAAGCAAGGCCGTGACATTATTGAC 
fPS-7           CAAGGGATTGACTCACAGGTTCTACTTGATGCTGATAAGGCCCGTAAGTCCAGAACTAAAGAGATGCAGTTTGAGGATGATAAGGCTTTCGAAGGTGTCCTTAATAACTCAGAGGCTCCAGAGCTTTCCCGTATGCCAGCAAGTCTGCGTGATGGTGCTCGGAAGATTTTTGATTCCGTTAAGTATCGTGGTGGTAACTCAGATATGGCTATGGCACAGCTCACTAAGTATCTTCAAGAATCTACCACTACGTTCACACGTGGGGATGTTGATGGGGATACTGTAGGTGTTATAACTAAGAATGCCCTACGTGTCACTGATGACCCTGACAGTTGGAAGCAAGGCCGTGACATTATTGAC 
fPS-86          CAAGGGATTGACTCACAGGTTCTACTTGATGCTGATAAGGCCCGTAAGTCCAGAACTAAAGAGATGCAGTTTGAGGATGATAAGGCTTTCGAAGGTGTCCTTAATAACTCAGAGGCTCCAGAGCTTTCCCGTATGCCAGCAAGTCTGCGTGATGGTGCTCGGAAGATTTTTGATTCCGTTAAGTATCGTGGTGGTAACTCAGATATGGCTATGGCACAGCTCACTAAGTATCTTCAAGAATCTACCACTACGTTCACACGTGGGGATGTTGATGGGGATACTGTAGGTGTTATAACTAAGAATGCCCTACGTGTCACTGATGACCCTGACAGTTGGAAGCAAGGCCGTGACATTATTGAC 
fPS-53          CAAGGGATTGACTCACAGGTTCTACTTGATGCTGATAAGGCCCGTAAGTCCAGAACTAAAGAGATGCAGTTTGAGGATGATAAGGCTTTCGAAGGTGTCCTTAATAACTCAGAGGCTCCAGAGCTTTCCCGTATGCCAGCAAGTCTGCGTGATGGTGCTCGGAAGATTTTTGATTCCGTTAAGTATCGTGGTGGTAACTCAGATATGGCTATGGCACAGCTCACTAAGTATCTTCAAGAATCTACCACCACGTTCACACGTGGGGATGTTGATGGGGATACTGTAGGTGTTATAACTAAGAATGCCCTACGTGTCACTGATGACCCTGACAGTTGGAAGCAAGGCCGTGACATTATTGAC 
fPS-85          CAAGGGATTGACTCACAGGTTCTACTTGATGCTGATAAGGCCCGTAAGTCCAGAACTAAAGAGATGCAGTTTGAGGATGATAAGGCTTTCGAAGGTGTCCTTAATAACTCAGAGGCTCCAGAGCTTTCCCGTATGCCAGCAAGTCTGCGTGATGGTGCTCGGAAGATTTTTGATTCCGTTAAGTATCGTGGTGGTAACTCAGATATGGCTATGGCACAGCTCACTAAGTATCTTCAAGAATCTACCACCACGTTCACACGTGGGGATGTTGATGGGGATACTGTAGGTGTTATAACTAAGAATGCCCTACGTGTCACTGATGACCCTGACAGTTGGAAGCAAGGCCGTGACATTATTGAC 
fPS-89          CAAGGGATTGACTCACAGGTTCTACTTGATGCTGATAAGGCCCGTAAGTCCAGAACTAAAGAGATGCAGTTTGAGGATGATAAGGCTTTCGAAGGTGTCCTTAATAACTCAGAGGCTCCAGAGCTTTCCCGTATGCCAGCAAGTCTGCGTGATGGTGCTCGGAAGATTTTTGATTCCGTTAAGTATCGTGGTGGTAACTCAGATATGGCTATGGCACAGCTCACTAAGTATCTTCAAGAATCTACCACCACGTTCACACGTGGGGATGTTGATGGGGATACTGTAGGTGTTATAACTAAGAATGCCCTACGTGTCACTGATGACCCTGACAGTTGGAAGCAAGGCCGTGACATTATTGAC 
fPS-54-ocr      CAAGGGATTGACTCACAGGTTCTACTTGATGCTGATAAGGCCCGTAAGTCCAGAACTAAAGAGATGCAGTTTGAGGATGATAAGGCTTTCGAAGGTGTCCTTAATAACTCAGAGGCTCCAGAGCTTTCCCGTATGCCAGCAAGTCTGCGTGATGGTGCTCGGAAGATTTTTGATTCCGTTAAGTATCGTGGTGGTAACTCAGATATGGCTATGGCACAGCTCACTAAGTATCTTCAAGAATCTACCACCACGTTCACACGTGGGGATGTTGATGGGGATACTGTAGGTGTTATAACTAAGAATGCCCTACGTGTCACTGATGACCCTGACAGTTGGAAGCAAGGCCGTGACATTATTGAC 
fPS-59          CAAGGGATTGACTCACAGGTTCTACTTGATGCTGATAAGGCCCGTAAGTCCAGAACTAAAGAGATGCAGTTTGAGGATGATAAGGCTTTCGAAGGTGTCCTTAATAACTCAGAGGCTCCAGAGCTTTCCCGTATGCCAGCAAGTCTGCGTGATGGTGCTCGGAAGATTTTTGATTCCGTTAAGTATCGTGGTGGTAACTCAGATATGGCTATGGCACAGCTCACTAAGTATCTTCAAGAATCTACCACTACGTTCACACGTGGGGATGTTGATGGGGATACTGTAGGTGTTATAACTAAGAATGCCCTACGTGTCACTGATGACCCTGACAGTTGGAAGCAAGGCCGTGACATTATTGAC 
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fPS-50          ACTGCTGCGAAGAAGATTGTTGAGACTAACCCTTGGATTACCAATAAGCAGCTCACTATCTTTGAGAGAGGTGACGCTATCTACCTTATGGATACCACTGGTCAGGTTAACATCAAGTACGACAAGAAACTAATGGCTGCTGAGTACCAACGTAACCAACAGATTCTTGATGATAAGATTAGAGCGCAGGCCATTAAGGATGCAAACCGCCGTACCCTACACACCAAAGCCATGAACCGTAAGCGTGAGTCTAATGTAGCACGTGAGAAACGAATCCATGATGCTGGTGGACTGTATGGAGGGCTTAAATAACAAAGGAGAATATCATGAGTAAGTATGACCCTACTTCACCAAGTGAAT 
fPS-52          ACTGCTGCGAAGAAGATTGTTGAGACTAACCCTTGGATTACCAATAAGCAGCTCACTATCTTTGAGAGAGGTGACGCTATCTACCTTATGGATACCACTGGTCAGGTTAACATCAAGTACGACAAGAAACTAATGGCTGCTGAGTACCAACGTAACCAACAGATTCTTGATGATAAGATTAGAGCGCAGGCCATTAAGGATGCAAACCGCCGTACCCTACACACCAAAGCCATGAACCGTAAGCGTGAGTCTAATGTAGCACGTGAGAAACGAATCCATGATGCTGGTGGACTGTATGGAGGGCTTAAATAACAAAGGAGAATATCATGAGTAAGTATGACCCTACTTCACCAAGTGAAT 
fPS-21          ACTGCTGCGAAGAAGATTGTTGAGACTAACCCTTGGATTACCAATAAGCAGCTCACTATCTTTGAGAGAGGTGACGCTATCTACCTTATGGATACCACTGGTCAGGTTAACATCAAGTACGACAAGAAACTAATGGCTGCTGAGTACCAACGTAACCAACAGATTCTTGATGATAAGATTAGAGCGCAGGCCATTAAGGATGCAAACCGCCGTACCCTACACACCAAAGCCATGAACCGTAAGCGTGAGTCTAATGTAGCACGTGAGAAACGAATCCATGATGCTGGTGGACTGTATGGAGGGCTTAAATAACAAAGGAGAATATCATGAGTAAGTATGACCCTACTTCACCAAGTGAAT 
fPS-16          ACTGCTGCGAAGAAGATTGTTGAGACTAACCCTTGGATTACCAATAAGCAGCTCACTATCTTTGAGAGAGGTGACGCTATCTACCTTATGGATACCACTGGTCAGGTTAACATCAAGTACGACAAGAAACTAATGGCTGCTGAGTACCAACGTAACCAACAGATTCTTGATGATAAGATTAGAGCGCAGGCCATTAAGGATGCAAACCGCCGTACCCTACACACCAAAGCCATGAACCGTAAGCGTGAGTCTAATGTAGCACGTGAGAAACGAATCCATGATGCTGGTGGACTGTATGGAGGGCTTAAATAACAAAGGAGAATATCATGAGTAAGTATGACCCTACTTCACCAAGTGAAT 
fPS-9           ACTGCTGCGAAGAAGATTGTTGAGACTAACCCTTGGATTACCAATAAGCAGCTCACTATCTTTGAGAGAGGTGACGCTATCTACCTTATGGATACCACTGGTCAGGTTAACATCAAGTACGACAAGAAACTAATGGCTGCTGAGTACCAACGTAACCAACAGATTCTTGATGATAAGATTAGAGCGCAGGCCATTAAGGATGCAAACCGCCGTACCCTACACACCAAAGCCATGAACCGTAAGCGTGAGTCTAATGTAGCACGTGAGAAACGAATCCATGATGCTGGTGGACTGTATGGAGGGCTTAAATAACAAAGGAGAATATCATGAGTAAGTATGACCCTACTTCACCAAGTGAAT 
fPS-64          ACTGCTGCGAAGAAGATTGTTGAGACTAACCCTTGGATTACCAATAAGCAGCTCACTATCTTTGAGAGAGGTGACGCTATCTACCTTATGGATACCACTGGTCAGGTTAACATCAAGTACGACAAGAAACTAATGGCTGCTGAGTACCAACGTAACCAACAGATTCTTGATGATAAGATTAGAGCGCAGGCCATTAAGGATGCAAACCGCCGTACCCTACACACCAAAGCCATGAACCGTAAGCGTGAGTCTAATGTAGCACGTGAGAAACGAATCCATGATGCTGGTGGACTGTATGGAGGGCTTAAATAACAAAGGAGAATATCATGAGTAAGTATGACCCTACTTCACCAAGTGAAT 
fPS-10          ACTGCTGCGAAGAAGATTGTTGAGACTAACCCTTGGATTACCAATAAGCAGCTCACTATCTTTGAGAGAGGTGACGCTATCTACCTTATGGATACCACTGGTCAGGTTAACATCAAGTACGACAAGAAACTAATGGCTGCTGAGTACCAACGTAACCAACAGATTCTTGATGATAAGATTAGAGCGCAGGCCATTAAGGATGCAAACCGCCGTACCCTACACACCAAAGCCATGAACCGTAAGCGTGAGTCTAATGTAGCACGTGAGAAACGAATCCATGATGCTGGTGGACTGTATGGAGGGCTTAAATAACAAAGGAGAATATCATGAGTAAGTATGACCCTACTTCACCAAGTGAAT 
fPS-26          ACTGCTGCGAAGAAGATTGTTGAGACTAACCCTTGGATTACCAATAAGCAGCTCACTATCTTTGAGAGAGGTGACGCTATCTACCTTATGGATACCACTGGTCAGGTTAACATCAAGTACGACAAGAAACTAATGGCTGCTGAGTACCAACGTAACCAACAGATTCTTGATGATAAGATTAGAGCGCAGGCCATTAAGGATGCAAACCGCCGTACCCTACACACCAAAGCCATGAACCGTAAGCGTGAGTCTAATGTAGCACGTGAGAAACGAATCCATGATGCTGGTGGACTGTATGGAGGGCTTAAATAACAAAGGAGAATATCATGAGTAAGTATGACCCTACTTCACCAAGTGAAT 
fPS-19          ACTGCTGCGAAGAAGATTGTTGAGACTAACCCTTGGATTACCAATAAGCAGCTCACTATCTTTGAGAGAGGTGACGCTATCTACCTTATGGATACCACTGGTCAGGTTAACATCAAGTACGACAAGAAACTAATGGCTGCTGAGTACCAACGTAACCAACAGATTCTTGATGATAAGATTAGAGCGCAGGCCATTAAGGATGCAAACCGCCGTACCCTACACACCAAAGCCATGAACCGTAAGCGTGAGTCTAATGTAGCACGTGAGAAACGAATCCATGATGCTGGTGGACTGTATGGAGGGCTTAAATAACAAAGGAGAATATCATGAGTAAGTATGACCCTACTTCACCAAGTGAAT 
fPS-7           ACTGCTGCGAAGAAGATTGTTGAGACTAACCCTTGGATTACCAATAAGCAGCTCACTATCTTTGAGAGAGGTGACGCTATCTACCTTATGGATACCACTGGTCAGGTTAACATCAAGTACGACAAGAAACTAATGGCTGCTGAGTACCAACGTAACCAACAGATTCTTGATGATAAGATTAGAGCGCAGGCCATTAAGGATGCAAACCGCCGTACCCTACACACCAAAGCCATGAACCGTAAGCGTGAGTCTAATGTAGCACGTGAGAAACGAATCCATGATGCTGGTGGACTGTATGGAGGGCTTAAATAACAAAGGAGAATATCATGAGTAAGTATGACCCTACTTCACCAAGTGAAT 
fPS-86          ACTGCTGCGAAGAAGATTGTTGAGACTAACCCTTGGATTACCAATAAGCAGCTCACTATCTTTGAGAGAGGTGACGCTATCTACCTTATGGATACCACTGGTCAGGTTAACATCAAGTACGACAAGAAACTAATGGCTGCTGAGTACCAACGTAACCAACAGATTCTTGATGATAAGATTAGAGCGCAGGCCATTAAGGATGCAAACCGCCGTACCCTACACACCAAAGCCATGAACCGTAAGCGTGAGTCTAATGTAGCACGTGAGAAACGAATCCATGATGCTGGTGGACTGTATGGAGGGCTTAAATAACAAAGGAGAATATCATGAGTAAGTATGACCCTACTTCACCAAGTGAAT 
fPS-53          ACTGCTGCGAAGAAGATTGTTGAGACTAACCCTTGGATTACCAATAAGCAGCTCACTATCTTTGAGAGAGGTGACGCTATCTACCTTATGGATACCACTGGTCAGGTTAACATCAAGTACGACAAGAAACTAATGGCTGCTGAGTACCAACGTAACCAACAGATTCTTGATGATAAGATTAGAGCGCAGGCCATTAAGGATGCAAACCGCCGTACCCTACACACCAAAGCCATGAACCGTAAGCGTGAGTCTAATGTAGCACGTGAGAAACGAATCCATGATGCTGGTGGACTGTATGGAGGGCTTAAATAACAAAGGAGAATATCATGAGTAAGTATGACCCTACTTCACCAAGTGAAT 
fPS-85          ACTGCTGCGAAGAAGATTGTTGAGACTAACCCTTGGATTACCAATAAGCAGCTCACTATCTTTGAGAGAGGTGACGCTATCTACCTTATGGATACCACTGGTCAGGTTAACATCAAGTACGACAAGAAACTAATGGCTGCTGAGTACCAACGTAACCAACAGATTCTTGATGATAAGATTAGAGCGCAGGCCATTAAGGATGCAAACCGCCGTACCCTACACACCAAAGCCATGAACCGTAAGCGTGAGTCTAATGTAGCACGTGAGAAACGAATCCATGATGCTGGTGGACTGTATGGAGGGCTTAAATAACAAAGGAGAATATCATGAGTAAGTATGACCCTACTTCACCAAGTGAAT 
fPS-89          ACTGCTGCGAAGAAGATTGTTGAGACTAACCCTTGGATTACCAATAAGCAGCTCACTATCTTTGAGAGAGGTGACGCTATCTACCTTATGGATACCACTGGTCAGGTTAACATCAAGTACGACAAGAAACTAATGGCTGCTGAGTACCAACGTAACCAACAGATTCTTGATGATAAGATTAGAGCGCAGGCCATTAAGGATGCAAACCGCCGTACCCTACACACCAAAGCCATGAACCGTAAGCGTGAGTCTAATGTAGCACGTGAGAAACGAATCCATGATGCTGGTGGACTGTATGGAGGGCTTAAATAACAAAGGAGAATATCATGAGTAAGTATGACCCTACTTCACCAAGTGAAT 
fPS-54-ocr      ACTGCTGCGAAGAAGATTGTTGAGACTAACCCTTGGATTACCAATAAGCAGCTCACTATCTTTGAGAGAGGTGACGCTATCTACCTTATGGATACCACTGGTCAGGTTAACATCAAGTACGACAAGAAACTAATGGCTGCTGAGTACCAACGTAACCAACAGATTCTTGATGATAAGATTAGAGCGCAGGCCATTAAGGATGCAAACCGCCGTACCCTACACACCAAAGCCATGAACCGTAAGCGTGAGTCTAATGTAGCACGTGAGAAACGAATCCATGATGCTGGTGGACTGTATGGAGGGCTTAAATAACAAAGGAGAATATCATGAGTAAGTATGACCCTACTTCACCAAGTGAAT 
fPS-59          ACTGCTGCGAAGAAGATTGTTGAGACTAACCCTTGGATTACCAATAAGCAGCTCACTATCTTTGAGAGAGGTGACGCTATCTACCTTATGGATACCACTGGTCAGGTTAACATCAAGTACGACAAGAAACTAATGGCTGCTGAGTACCAACGTAACCAACAGATTCTTGATGATAAGATTAGAGCGCAGGCCATTAAGGATGCAAACCGCCGTACCCTACACACCAAAGCCATGAACCGTAAGCGTGAGTCTAATGTAGCACGTGAGAAACGAATCCATGATGCTGGTGGACTGTATGGAGGGCTTAAATAACAAAGGAGAATATCATGAGTAAGTATGACCCTACTTCACCAAGTGAAT 
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fPS-50          ACGATTCTATTATTAACCAAGCGGCTGACGAGACGGGGCTTAGTGCTCCGTTACTCCGTAAGGTTTTATGGAATGAATCACGTTTTGACCCTAAGGCCGTCAGTAAGACTGGTCCTGTAGGTATCGCTCAGTTCACCAAGGCCACTGGGTTAGCTGCTGGTTTATCCCCTGAGGACCGATTGGACCCCTCTAAGGCTATTCCCGCTGCTGCCCGATTGCTGCATAGCTACGTTCAGAAATACGATGGGGACGAACTCAAGGCTGCACTGGAGTATAACCAAGGTGCTGGCACGAAAGGTAAACCACAGATTGATGCTTACGATAAAGGTGACTGGGCTAACATTGGGGAAGAAGGACGCA 
fPS-52          ACGATTCTATTATTAACCAAGCGGCTGACGAGACGGGGCTTAGTGCTCCGTTACTCCGTAAGGTTTTATGGAATGAATCACGTTTTGACCCTAAGGCCGTCAGTAAGACTGGTCCTGTAGGTATCGCTCAGTTCACCAAGGCCACTGGGTTAGCTGCTGGTTTATCCCCTGAGGACCGATTGGACCCCTCTAAGGCTATTCCCGCTGCTGCCCGATTGCTGCATAGCTACGTTCAGAAATACGATGGGGACGAACTCAAGGCTGCACTGGAGTATAACCAAGGTGCTGGCACGAAAGGTAAACCACAGATTGATGCTTACGATAAAGGTGACTGGGCTAACATTGGGGAAGAAGGACGCA 
fPS-21          ACGATTCTATTATTAACCAAGCGGCTGACGAGACGGGGCTTAGTGCTCCGTTACTCCGTAAGGTTTTATGGAATGAATCACGTTTTGACCCTAAGGCCGTCAGTAAGACTGGTCCTGTAGGTATCGCTCAGTTCACCAAGGCCACTGGGTTAGCTGCTGGTTTATCCCCTGAGGACCGATTTGACCCCTCTAAGGCTATTCCCGCTGCTGCCCGATTGCTGCATAGCTACGTTCAGAAATACGATGGGGACGAACTCAAGGCTGCACTGGAGTATAACCAAGGTGCTGGCACGAAAGGTAAACCACAGATTGATGCTTACGATAAAGGTGACTGGGCTAACATTGGGGAAGAAGGACGCA 
fPS-16          ACGATTCTATTATTAACCAAGCGGCTGACGAGACGGGGCTTAGTGCTCCGTTACTCCGTAAGGTTTTATGGAATGAATCACGTTTTGACCCTAAGGCCGTCAGTAAGACTGGTCCTGTAGGTATCGCTCAGTTCACCAAGGCCACTGGGTTAGCTGCTGGTTTATCCCCTGAGGACCGATTGGACCCCTCTAAGGCTATTCCCGCTGCTGCCAGATTGCTGCATAGCTACGTTCAGAAATACGATGGGGACGAACTCAAGGCTGCACTGGAGTATAACCAAGGTGCTGGCACGAAAGGTAAACCACAGATTGATGCTTACGATAAAGGTGACTGGGCTAACATTGGGGAAGAAGGACGCA 
fPS-9           ACGATTCTATTATTAACCAAGCGGCTGACGAGACGGGGCTTAGTGCTCCGTTACTCCGTAAGGTTTTATGGAATGAATCACGTTTTGACCCTAAGGCCGTCAGTAAGACTGGTCCTGTAGGTATCGCTCAGTTCACCAAGGCCACTGGGTTAGCTGCTGGTTTATCCCCTGAGGACCGATTTGACCCCTCTAAGGCTATTCCCGCTGCTGCCCGATTGCTGCATAGCTACGTTCAGAAATACGATGGGGACGAACTCAAGGCTGCACTGGAGTATAACCAAGGTGCTGGCACGAAAGGTAAACCACAGATTGATGCTTACGATAAAGGTGACTGGGCTAACATTGGGGAAGAAGGACGCA 
fPS-64          ACGATTCTATTATTAACCAAGCGGCTGACGAGACGGGGCTTAGTGCTCCGTTACTCCGTAAGGTTTTATGGAATGAATCACGTTTTGACCCTAAGGCCGTCAGTAAGACTGGTCCTGTAGGTATCGCTCAGTTCACCAAGGCCACTGGGTTAGCTGCTGGTTTATCCCCTGAGGACCGATTTGACCCCTCTAAGGCTATTCCCGCTGCTGCCCGATTGCTGCATAGCTACGTTCAGAAATACGATGGGGACGAACTCAAGGCTGCACTGGAGTATAACCAAGGTGCTGGCACGAAAGGTAAACCACAGATTGATGCTTACGATAAAGGTGACTGGGCTAACATTGGGGAAGAAGGACGCA 
fPS-10          ACGATTCTATTATTAACCAAGCGGCTGACGAGACGGGGCTTAGTGCTCCGTTACTCCGTAAGGTTTTATGGAATGAATCACGTTTTGACCCTAAGGCCGTCAGTAAGACTGGTCCTGTAGGTATCGCTCAGTTCACCAAGGCCACTGGGTTAGCTGCTGGTTTATCCCCTGAGGACCGATTTGACCCCTCTAAGGCTATTCCCGCTGCTGCCCGATTGCTGCATAGCTACGTTCAGAAATACGATGGGGACGAACTCAAGGCTGCACTGGAGTATAACCAAGGTGCTGGCACGAAAGGTAAACCACAGATTGATGCTTACGATAAAGGTGACTGGGCTAACATTGGGGAAGAAGGACGCA 
fPS-26          ACGATTCTATTATTAACCAAGCGGCTGACGAGACGGGGCTTAGTGCTCCGTTACTCCGTAAGGTTTTATGGAATGAATCACGTTTTGACCCTAAGGCCGTCAGTAAGACTGGTCCTGTAGGTATCGCTCAGTTCACCAAGGCCACTGGGTTAGCTGCTGGTTTATCCCCTGAGGACCGATTTGACCCCTCTAAGGCTATTCCCGCTGCTGCCCGATTGCTGCATAGCTACGTTCAGAAATACGATGGGGACGAACTCAAGGCTGCACTGGAGTATAACCAAGGTGCTGGCACGAAAGGTAAACCACAGATTGATGCTTACGATAAAGGTGACTGGGCTAACATTGGGGAAGAAGGACGCA 
fPS-19          ACGATTCTATTATTAACCAAGCGGCTGACGAGACGGGGCTTAGTGCTCCGTTACTCCGTAAGGTTTTATGGAATGAATCACGTTTTGACCCTAAGGCCGTCAGTAAGACTGGTCCTGTAGGTATCGCTCAGTTCACCAAGGCCACTGGGTTAGCTGCTGGTTTATCCCCTGAGGACCGATTTGACCCCTCTAAGGCTATTCCCGCTGCTGCCCGATTGCTGCATAGCTACGTTCAGAAATACGATGGGGACGAACTCAAGGCTGCACTGGAGTATAACCAAGGTGCTGGCACGAAAGGTAAACCACAGATTGATGCTTACGATAAAGGTGACTGGGCTAACATTGGGGAAGAAGGACGCA 
fPS-7           ACGATTCTATTATTAACCAAGCGGCTGACGAGACGGGGCTTAGTGCTCCGTTACTCCGTAAGGTTTTATGGAATGAATCACGTTTTGACCCTAAGGCCGTCAGTAAGACTGGTCCTGTAGGTATCGCTCAGTTCACCAAGGCCACTGGGTTAGCTGCTGGTTTATCCCCTGAGGACCGATTTGACCCCTCTAAGGCTATTCCCGCTGCTGCCCGATTGCTGCATAGCTACGTTCAGAAATACGATGGGGACGAACTCAAGGCTGCACTGGAGTATAACCAAGGTGCTGGCACGAAAGGTAAACCACAGATTGATGCTTACGATAAAGGTGACTGGGCTAACATTGGGGAAGAAGGACGCA 
fPS-86          ACGATTCTATTATTAACCAAGCGGCTGACGAGACGGGGCTTAGTGCTCCGTTACTCCGTAAGGTTTTATGGAATGAATCACGTTTTGACCCTAAGGCCGTCAGTAAGACTGGTCCTGTAGGTATCGCTCAGTTCACCAAGGCCACTGGGTTAGCTGCTGGTTTATCCCCTGAGGACCGATTTGACCCCTCTAAGGCTATTCCCGCTGCTGCCCGATTGCTGCATAGCTACGTTCAGAAATACGATGGGGACGAACTCAAGGCTGCACTGGAGTATAACCAAGGTGCTGGCACGAAAGGTAAACCACAGATTGATGCTTACGATAAAGGTGACTGGGCTAACATTGGGGAAGAAGGACGCA 
fPS-53          ACGATTCTATTATTAACCAAGCGGCTGACGAGACGGGGCTTAGTGCTCCGTTACTCCGTAAGGTTTTATGGAATGAATCACGTTTTGACCCTAAGGCCGTCAGTAAGACTGGTCCTGTAGGTATCGCTCAGTTCACCAAGGCCACTGGGTTAGCTGCTGGTTTATCCCCTGAGGACCGATTGGACCCCTCTAAGGCTATTCCTGCTGCTGCCCGATTGCTGCATAGCTACGTTCAGAAATACGATGGGGACGAACTCAAGGCTGCACTGGAGTATAACCAAGGTGCTGGCACGAAAGGTAAACCACAGATTGATGCTTACGATAAAGGTGACTGGGCTAACATTGGGGAAGAAGGACGCA 
fPS-85          ACGATTCTATTATTAACCAAGCGGCTGACGAGACGGGGCTTAGTGCTCCGTTACTCCGTAAGGTTTTATGGAATGAATCACGTTTTGACCCTAAGGCCGTCAGTAAGACTGGTCCTGTAGGTATCGCTCAGTTCACCAAGGCCACTGGGTTAGCTGCTGGTTTATCCCCTGAGGACCGATTGGACCCCTCTAAGGCTATTCCTGCTGCTGCCCGATTGCTGCATAGCTACGTTCAGAAATACGATGGGGACGAACTCAAGGCTGCACTGGAGTATAACCAAGGTGCTGGCACGAAAGGTAAACCACAGATTGATGCTTACGATAAAGGTGACTGGGCTAACATTGGGGAAGAAGGACGCA 
fPS-89          ACGATTCTATTATTAACCAAGCGGCTGACGAGACGGGGCTTAGTGCTCCGTTACTCCGTAAGGTTTTATGGAATGAATCACGTTTTGACCCTAAGGCCGTCAGTAAGACTGGTCCTGTAGGTATCGCTCAGTTCACCAAGGCCACTGGGTTAGCTGCTGGTTTATCCCCTGAGGACCGATTGGACCCCTCTAAGGCTATTCCTGCTGCTGCCCGATTGCTGCATAGCTACGTTCAGAAATACGATGGGGACGAACTCAAGGCTGCACTGGAGTATAACCAAGGTGCTGGCACGAAAGGTAAACCACAGATTGATGCTTACGATAAAGGTGACTGGGCTAACATTGGGGAAGAAGGACGCA 
fPS-54-ocr      ACGATTCTATTATTAACCAAGCGGCTGACGAGACGGGGCTTAGTGCTCCGTTACTCCGTAAGGTTTTATGGAATGAATCACGTTTTGACCCTAAGGCCGTCAGTAAGACTGGTCCTGTAGGTATCGCTCAGTTCACCAAGGCCACTGGGTTAGCTGCTGGTTTATCCCCTGAGGACCGATTGGACCCCTCTAAGGCTATTCCTGCTGCTGCCCGATTGCTGCATAGCTACGTTCAGAAATACGATGGGGACGAACTCAAGGCTGCACTGGAGTATAACCAAGGTGCTGGCACGAAAGGTAAACCACAGATTGATGCTTACGATAAAGGTGACTGGGCTAACATTGGGGAAGAAGGACGCA 
fPS-59          ACGATTCTATTATTAACCAAGCGGCTGACGAGACGGGGCTTAGTGCTCCGTTACTCCGTAAGGTTTTATGGAATGAATCACGTTTTGACCCTAAGGCCATCAGTAAGACTGGTCCTGTAGGTATCGCTCAGTTCACCAAGGCCACTGGGTTAGCTGCTGGTTTATCCCCTGAGGACCGATTGGACCCCTCTAAGGCTATTCCCGCTGCTGCCCGATTGCTGCATAGCTACGTTCAGAAATACGATGGGGACGAACTCAAGGCTGCACTGGAGTATAACCAAGGTGCTGGCACGAAAGGTAAACCCCAGATTGATGCTTACGATAAAGGCGACTGGGCTAACATTGGGGAAGAAGGACGCA 
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fPS-50          ACTACATGCGCAACCTACTCGACGTTGCTCGGAGTCCAAAGAGTGGCGACTTAGAGTCGTTTGGTGGCATAACCCCAAAGTCTAAAGCTGTGAACTATAAGGATGCGATGCAGGGTATTGGTAAGAAGTCCAAGGTGACTACTGACTTACCTGAGTCGCACGGCTTTTCAGTCGAAGGTAAAGAGCAACAGCAACCTAACCAGCCTTTTGGTAAAGACTACTGGACAGCACACGGAGAGACCCTTGATGAAGTCTCACAGCGTTCTACATTCTTTGGGTTCGGTAAGTCAGTGGACGCAGAAGTCGGTAACTCAGTCCTCGGTGTGGCTTATCGTGCTGGTCGTGTTGATAATAGCTTTG 
fPS-52          ACTACATGCGCAACCTACTCGACGTTGCTCGGAGTCCAAAGAGTGGCGACTTAGAGTCGTTTGGTGGCATAACCCCAAAGTCTAAAGCTGTGAACTATAAGGATGCGATGCAGGGTATTGGTAAGAAGTCCAAGGTGACTACTGACTTACCTGAGTCGCACGGCTTTTCAGTCGAAGGTAAAGAGCAACAGCAACCTAACCAGCCTTTTGGTAAAGACTACTGGACAGCACACGGAGAGACCCTTGATGAAGTCTCACAGCGTTCTACATTCTTTGGGTTCGGTAAGTCAGTGGACGCAGAAGTCGGTAACTCAGTCCTCGGTGTGGCTTATCGTGCTGGTCGTGTTGATAATAGCTTTG 
fPS-21          ACTACATGCGCAACCTACTCGACGTTGCTCGGAGTCCAAAGAGTGGCGACTTAGAATCGTTTGGTGGCATAACCCCAAAGTCTAAAGCTGTGAACTACGAGGATGCGATGCAAGGTATTGGTAAGAAGTCCAAGGTGACTACTGACTTACCTGAGTCGCACGGCTTTTCAGTCGAAGGTAAAGAGCAACAGCAACCTAACCAGCCTTTTGGTAAAGACTACTGGACAGCACACGGAGAGACCCTTGATGAAGTCTCACAGCGTTCTACATTCTTTGGGTTCGGTAAGTCAGTGGACGCAGAAGTCGGTAACTCAGTCCTCGGTGTGGCTTATCGTGCTGGTCGTGTTGATAATAGCTTTG 
fPS-16          ACTACATGCGCAACCTACTCGACGTTGCTCGGAGTCCAAAGAGTGGCGACTTAGAATCGTTTGGTGGCATAACCCCAAAGTCTAAAGCTGTGAACTACGAGGATGCGATGCAAGGTATTGGTAAGAAGTCCAAGGTGACTACTGACTTACCTGAGTCGCACGGCTTTTCAGTCGAAGGTAAAGAGCAACAGCAACCTAACCAGCCTTTTGGTAAAGACTACTGGACAGCACACGGAGAGACCCTTGATGAAGTCTCACAGCGTTCTACATTCTTTGGGTTCGGTAAGTCAGTGGACGCAGAAGTCGGTAACTCAGTCCTCGGTGTGGCTTATCGTGCTGGTCGTGTTGATAATAGCTTTG 
fPS-9           ACTACATGCGCAACCTACTCGACGTTGCTCGGAGTCCAAAGAGTGGCGACTTAGAATCGTTTGGTGGCATAACCCCAAAGTCTAAAGCTGTGAACTACGAGGATGCGATGCAAGGTATTGGTAAGAAGTCCAAGGTGACTACTGACTTACCTGAGTCGCACGGCTTTTCAGTCGAAGGTAAAGAGCAACAGCAACCTAACCAGCCTTTTGGTAAAGACTACTGGACAGCACACGGAGAGACCCTTGATGAAGTCTCACAGCGTTCTACATTCTTTGGGTTCGGTAAGTCAGTGGACGCAGAAGTCGGTAACTCAGTCCTCGGTGTGGCTTATCGTGCTGGTCGTGTTGATAATAGCTTTG 
fPS-64          ACTACATGCGCAACCTACTCGACGTTGCTCGGAGTCCAAAGAGTGGCGACTTAGAATCGTTTGGTGGCATAACCCCAAAGTCTAAAGCTGTGAACTACGAGGATGCGATGCAAGGTATTGGTAAGAAGTCCAAGGTGACTACTGACTTACCTGAGTCGCACGGCTTTTCAGTCGAAGGTAAAGAGCAACAGCAACCTAACCAGCCTTTTGGTAAAGACTACTGGACAGCACACGGAGAGACCCTTGATGAAGTCTCACAGCGTTCTACATTCTTTGGGTTCGGTAAGTCAGTGGACGCAGAAGTCGGTAACTCAGTCCTCGGTGTGGCTTATCGTGCTGGTCGTGTTGATAATAGCTTTG 
fPS-10          ACTACATGCGCAACCTACTCGACGTTGCTCGGAGTCCAAAGAGTGGCGACTTAGAATCGTTTGGTGGCATAACCCCAAAGTCTAAAGCTGTGAACTACGAGGATGCGATGCAAGGTATTGGTAAGAAGTCCAAGGTGACTACTGACTTACCTGAGTCGCACGGCTTTTCAGTCGAAGGTAAAGAGCAACAGCAACCTAACCAGCCTTTTGGTAAAGACTACTGGACAGCACACGGAGAGACCCTTGATGAAGTCTCACAGCGTTCTACATTCTTTGGGTTCGGTAAGTCAGTGGACGCAGAAGTCGGTAACTCAGTCCTCGGTGTGGCTTATCGTGCTGGTCGTGTTGATAATAGCTTTG 
fPS-26          ACTACATGCGCAACCTACTCGACGTTGCTCGGAGTCCAAAGAGTGGCGACTTAGAATCGTTTGGTGGCATAACCCCAAAGTCTAAAGCTGTGAACTACGAGGATGCGATGCAAGGTATTGGTAAGAAGTCCAAGGTGACTACTGACTTACCTGAGTCGCACGGCTTTTCAGTCGAAGGTAAAGAGCAACAGCAACCTAACCAGCCTTTTGGTAAAGACTACTGGACAGCACACGGAGAGACCCTTGATGAAGTCTCACAGCGTTCTACATTCTTTGGGTTCGGTAAGTCAGTGGACGCAGAAGTCGGTAACTCAGTCCTCGGTGTGGCTTATCGTGCTGGTCGTGTTGATAATAGCTTTG 
fPS-19          ACTACATGCGCAACCTACTCGACGTTGCTCGGAGTCCAAAGAGTGGCGACTTAGAATCGTTTGGTGGCATAACCCCAAAGTCTAAAGCTGTGAACTACGAGGATGCGATGCAAGGTATTGGTAAGAAGTCCAAGGTGACTACTGACTTACCTGAGTCGCACGGCTTTTCAGTCGAAGGTAAAGAGCAACAGCAACCTAACCAGCCTTTTGGTAAAGACTACTGGACAGCACACGGAGAGACCCTTGATGAAGTCTCACAGCGTTCTACATTCTTTGGGTTCGGTAAGTCAGTGGACGCAGAAGTCGGTAACTCAGTCCTCGGTGTGGCTTATCGTGCTGGTCGTGTTGATAATAGCTTTG 
fPS-7           ACTACATGCGCAACCTACTCGACGTTGCTCGGAGTCCAAAGAGTGGCGACTTAGAATCGTTTGGTGGCATAACCCCAAAGTCTAAAGCTGTGAACTACGAGGATGCGATGCAAGGTATTGGTAAGAAGTCCAAGGTGACTACTGACTTACCTGAGTCGCACGGCTTTTCAGTCGAAGGTAAAGAGCAACAGCAACCTAACCAGCCTTTTGGTAAAGACTACTGGACAGCACACGGAGAGACCCTTGATGAAGTCTCACAGCGTTCTACATTCTTTGGGTTCGGTAAGTCAGTGGACGCAGAAGTCGGTAACTCAGTCCTCGGTGTGGCTTATCGTGCTGGTCGTGTTGATAATAGCTTTG 
fPS-86          ACTACATGCGCAACCTACTCGACGTTGCTCGGAGTCCAAAGAGTGGCGACTTAGAATCGTTTGGTGGCATAACCCCAAAGTCTAAAGCTGTGAACTACGAGGATGCGATGCAAGGTATTGGTAAGAAGTCCAAGGTGACTACTGACTTACCTGAGTCGCACGGCTTTTCAGTCGAAGGTAAAGAGCAACAGCAACCTAACCAGCCTTTTGGTAAAGACTACTGGACAGCACACGGAGAGACCCTTGATGAAGTCTCACAGCGTTCTACATTCTTTGGGTTCGGTAAGTCAGTGGACGCAGAAGTCGGTAACTCAGTCCTCGGTGTGGCTTATCGTGCTGGTCGTGTTGATAATAGCTTTG 
fPS-53          ACTACATGCGCAACCTACTCGACGTTGCTCGGAGTCCAAAGAGTGGCGACTTAGAGTCGTTTGGTGGCATAACCCCAAAGTCTAAAGCTGTGAACTATGAGGATGCGATGCAGGGTATTGGTAAGAAGTCCAAGGTGACTACTGACTTACCTGAGTCGCACGGCTTTTCAGTCGAAGGTAAAGAGCAACAGCAACCTAACCAGCCTTTTGGTAAAGACTACTGGACAGCACATGGAGAGACCCTTGATGAAGTCTCACAGCGTTCTACATTCTTTGGGTTCGGTAAGTCAGTGGACGCAGAAGTCGGTAACTCAGTCCTCGGTGTGGCTTATCGTGCTGGTCGTGTTGATAATAGCTTTG 
fPS-85          ACTACATGCGCAACCTACTCGACGTTGCTCGGAGTCCAAAGAGTGGCGACTTAGAGTCGTTTGGTGGCATAACCCCAAAGTCTAAAGCTGTGAACTATGAGGATGCGATGCAGGGTATTGGTAAGAAGTCCAAGGTGACTACTGACTTACCTGAGTCGCACGGCTTTTCAGTCGAAGGTAAAGAGCAACAGCAACCTAACCAGCCTTTTGGTAAAGACTACTGGACAGCACATGGAGAGACCCTTGATGAAGTCTCACAGCGTTCTACATTCTTTGGGTTCGGTAAGTCAGTGGACGCAGAAGTCGGTAACTCAGTCCTCGGTGTGGCTTATCGTGCTGGTCGTGTTGATAATAGCTTTG 
fPS-89          ACTACATGCGCAACCTACTCGACGTTGCTCGGAGTCCAAAGAGTGGCGACTTAGAGTCGTTTGGTGGCATAACCCCAAAGTCTAAAGCTGTGAACTATGAGGATGCGATGCAGGGTATTGGTAAGAAGTCCAAGGTGACTACTGACTTACCTGAGTCGCACGGCTTTTCAGTCGAAGGTAAAGAGCAACAGCAACCTAACCAGCCTTTTGGTAAAGACTACTGGACAGCACATGGAGAGACCCTTGATGAAGTCTCACAGCGTTCTACATTCTTTGGGTTCGGTAAGTCAGTGGACGCAGAAGTCGGTAACTCAGTCCTCGGTGTGGCTTATCGTGCTGGTCGTGTTGATAATAGCTTTG 
fPS-54-ocr      ACTACATGCGCAACCTACTCGACGTTGCTCGGAGTCCAAAGAGTGGCGACTTAGAGTCGTTTGGTGGCATAACCCCAAAGTCTAAAGCTGTGAACTATGAGGATGCGATGCAGGGTATTGGTAAGAAGTCCAAGGTGACTACTGACTTACCTGAGTCGCACGGCTTTTCAGTCGAAGGTAAAGAGCAACAGCAACCTAACCAGCCTTTTGGTAAAGACTACTGGACAGCACATGGAGAGACCCTTGATGAAGTCTCACAGCGTTCTACATTCTTTGGGTTCGGTAAGTCAGTGGACGCAGAAGTCGGTAACTCAGTCCTCGGTGTGGCTTATCGTGCTGGTCGTGTTGGTAATAGCTTTG 
fPS-59          ACTACATGCGCAACCTACTCGACGTTGCTCGGAGTCCAAAGAGTGGCGACTTAGAGTCGTTTGGTGGCATAACCCCAAAGTCTAAAGCTGTGAACTATGAGGATGCGATGCAGGGTATTGGTAAGAAGTCCAAGGTGACTACTGACTTACCTGAGTCGCACGGCTTTTCAGTCGAAGGTAAAGAGCAACAGCAACCTAACCAGCCTTTTGGTAAAGACTACTGGACAGCACACGGAGAGACCCTTGATGAAGTCTCACAGCGTTCTACATTCTTTGGGTTCGGTAAGTCAGTGGACGCAGAAGTCGGTAACTCAGTCCTCGGTGTGGCTTATCGTGCTGGTCGTGTTGATAATAGCTTTG 
                *******************************************************.*****************************************..*************.***********************************************************************************************************************.*******************************************************************************************************************.*********** 
 

  



                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          ACCTCTTTACGGACAATCTTCAACCAACAAGATTCAATAGCCACATCTGGACACCGGAAGAGTTAGAGAAGATTCGCACACAGGTCAAGAACCCTAATTACATTAACGTTGTAACTGGTGGTTCCCCTGAGAATCTGGATGCCCTCATTAAGATGGCTAACGATAACTTTGAGTTGGATAACAAGGCTGCTGATAGTGGCATTGGGGCCAAACTAAGTGCTGGTATCATCGGTGCTGGTGTTGACCCATTAACTTATGTTCCTATTGCTGGTAACGCTGGTAAAGGTTTCAAGATGATTAACAAGGCAATGTCTGTAGGCGCTCAGTCCGCAGGTATCAACGTGTTATCGGAAGGATTAC 
fPS-52          ACCTCTTTACGGACAATCTTCAACCAACAAGATTCAATAGCCACATCTGGACACCGGAAGAGTTAGAGAAGATTCGCACACAGGTCAAGAACCCTAATTACATTAACGTTGTAACTGGTGGTTCCCCTGAGAATCTGGATGCCCTCATTAAGATGGCTAACGATAACTTTGAGTTGGATAACAAGGCTGCTGATAGTGGCATTGGGGCCAAACTAAGTGCTGGTATCATCGGTGCTGGTGTTGACCCATTAACTTATGTTCCTATTGCTGGTAACGCTGGTAAAGGTTTCAAGATGATTAACAAGGCAATGTCTGTAGGCGCTCAGTCCGCAGGTATCAACGTGTTATCGGAAGGATTAC 
fPS-21          ACCTCTTTACGGACAATCTTCAACCAACAAGATTCAATAGCCACATCTGGACACCGGAAGAGTTAGAGAAGATTCGCACACAGGTCAAGAACCCTAATTACATTAACGTTGTAACTGGTGGTTCCCCTGAGAATCTGGATGCCCTCATTAAGATGGCTAACGATAACTTTGAGTTGGATAACAAGGCTGCTGATAGTGGCATTGGGGCCAAACTAAGTGCTGGTATCATCGGTGCTGGTGTTGACCCATTAACTTATGTTCCTATTGCTGGTAACGCTGGTAAAGGTTTCAAGATGATTAACAAGGCAATGTCTGTAGGCGCTCAGTCCGCAGGTATCAACGTGTTATCGGAAGGATTAC 
fPS-16          ACCTCTTTACGGACAATCTTCAACCAACAAGATTCAATAGCCACATCTGGACACCGGAAGAGTTAGAGAAGATTCGCACACAGGTCAAGAACCCTAATTACATTAACGTTGTAACTGGTGGTTCCCCTGAGAATCTGGATGCCCTCATTAAGATGGCTAACGATAACTTTGAGTTGGATAACAAGGCTGCTGATAGTGGCATTGGGGCCAAACTAAGTGCTGGTATCATCGGTGCTGGTGTTGACCCATTAACTTATGTTCCTATTGCTGGTAACGCTGGTAAAGGTTTCAAGATGATTAACAAGGCAATGTCTGTAGGCGCTCAGTCCGCAGGTATCAACGTGTTATCGGAAGGATTAC 
fPS-9           ACCTCTTTACGGACAATCTTCAACCAACAAGATTCAATAGCCACATCTGGACACCGGAAGAGTTAGAGAAGATTCGCACACAGGTCAAGAACCCTAATTACATTAACGTTGTAACTGGTGGTTCCCCTGAGAATCTGGATGCCCTCATTAAGATGGCTAACGATAACTTTGAGTTGGATAACAAGGCTGCTGATAGTGGCATTGGGGCCAAACTAAGTGCTGGTATCATCGGTGCTGGTGTTGACCCATTAACTTATGTTCCTATTGCTGGTAACGCTGGTAAAGGTTTCAAGATGATTAACAAGGCAATGTCTGTAGGCGCTCAGTCCGCAGGTATCAACGTGTTATCGGAAGGATTAC 
fPS-64          ACCTCTTTACGGACAATCTTCAACCAACAAGATTCAATAGCCACATCTGGACACCGGAAGAGTTAGAGAAGATTCGCACACAGGTCAAGAACCCTAATTACATTAACGTTGTAACTGGTGGTTCCCCTGAGAATCTGGATGCCCTCATTAAGATGGCTAACGATAACTTTGAGTTGGATAACAAGGCTGCTGATAGTGGCATTGGGGCCAAACTAAGTGCTGGTATCATCGGTGCTGGTGTTGACCCATTAACTTATGTTCCTATTGCTGGTAACGCTGGTAAAGGTTTCAAGATGATTAACAAGGCAATGTCTGTAGGCGCTCAGTCCGCAGGTATCAACGTGTTATCGGAAGGATTAC 
fPS-10          ACCTCTTTACGGACAATCTTCAACCAACAAGATTCAATAGCCACATCTGGACACCGGAAGAGTTAGAGAAGATTCGCACACAGGTCAAGAACCCTAATTACATTAACGTTGTAACTGGTGGTTCCCCTGAGAATCTGGATGCCCTCATTAAGATGGCTAACGATAACTTTGAGTTGGATAACAAGGCTGCTGATAGTGGCATTGGGGCCAAACTAAGTGCTGGTATCATCGGTGCTGGTGTTGACCCATTAACTTATGTTCCTATTGCTGGTAACGCTGGTAAAGGTTTCAAGATGATTAACAAGGCAATGTCTGTAGGCGCTCAGTCCGCAGGTATCAACGTGTTATCGGAAGGATTAC 
fPS-26          ACCTCTTTACGGACAATCTTCAACCAACAAGATTCAATAGCCACATCTGGACACCGGAAGAGTTAGAGAAGATTCGCACACAGGTCAAGAACCCTAATTACATTAACGTTGTAACTGGTGGTTCCCCTGAGAATCTGGATGCCCTCATTAAGATGGCTAACGATAACTTTGAGTTGGATAACAAGGCTGCTGATAGTGGCATTGGGGCCAAACTAAGTGCTGGTATCATCGGTGCTGGTGTTGACCCATTAACTTATGTTCCTATTGCTGGTAACGCTGGTAAAGGTTTCAAGATGATTAACAAGGCAATGTCTGTAGGCGCTCAGTCCGCAGGTATCAACGTGTTATCGGAAGGATTAC 
fPS-19          ACCTCTTTACGGACAATCTTCAACCAACAAGATTCAATAGCCACATCTGGACACCGGAAGAGTTAGAGAAGATTCGCACACAGGTCAAGAACCCTAATTACATTAACGTTGTAACTGGTGGTTCCCCTGAGAATCTGGATGCCCTCATTAAGATGGCTAACGATAACTTTGAGTTGGATAACAAGGCTGCTGATAGTGGCATTGGGGCCAAACTAAGTGCTGGTATCATCGGTGCTGGTGTTGACCCATTAACTTATGTTCCTATTGCTGGTAACGCTGGTAAAGGTTTCAAGATGATTAACAAGGCAATGTCTGTAGGCGCTCAGTCCGCAGGTATCAACGTGTTATCGGAAGGATTAC 
fPS-7           ACCTCTTTACGGACAATCTTCAACCAACAAGATTCAATAGCCACATCTGGACACCGGAAGAGTTAGAGAAGATTCGCACACAGGTCAAGAACCCTAATTACATTAACGTTGTAACTGGTGGTTCCCCTGAGAATCTGGATGCCCTCATTAAGATGGCTAACGATAACTTTGAGTTGGATAACAAGGCTGCTGATAGTGGCATTGGGGCCAAACTAAGTGCTGGTATCATCGGTGCTGGTGTTGACCCATTAACTTATGTTCCTATTGCTGGTAACGCTGGTAAAGGTTTCAAGATGATTAACAAGGCAATGTCTGTAGGCGCTCAGTCCGCAGGTATCAACGTGTTATCGGAAGGATTAC 
fPS-86          ACCTCTTTACGGACAATCTTCAACCAACAAGATTCAATAGCCACATCTGGACACCGGAAGAGTTAGAGAAGATTCGCACACAGGTCAAGAACCCTAATTACATTAACGTTGTAACTGGTGGTTCCCCTGAGAATCTGGATGCCCTCATTAAGATGGCTAACGATAACTTTGAGTTGGATAACAAGGCTGCTGATAGTGGCATTGGGGCCAAACTAAGTGCTGGTATCATCGGTGCTGGTGTTGACCCATTAACTTATGTTCCTATTGCTGGTAACGCTGGTAAAGGTTTCAAGATGATTAACAAGGCAATGTCTGTAGGCGCTCAGTCCGCAGGTATCAACGTGTTATCGGAAGGATTAC 
fPS-53          ACCTCTTTACGGACAATCTTCAACCAACAAGATTCAATAGCCACATCTGGACACCGGAAGAGTTAGAGAAGATTCGCACACAGGTCAAGAACCCTAATTACATTAACGTTGTAACTGGTGGTTCCCCTGAGAATCTGGATGCCCTCATTAAGATGGCTAACGATAACTTTGAGTTGGATAATAAGGCTGCTGATAGTGGCATTGGGGCTAAACTGAGTGCTGGTATCGTTGGTGCTGGTGTTGACCCGTTAACTTATGTCCCTATTGCTGGCAATGCTGGTAAAGGTTTCAAGATGATTAACAAGGCGATGTCTGTAGGTGTTCAGTCCGCAGGTATCAACGTGTTATCGGAAGGGTTAC 
fPS-85          ACCTCTTTACGGACAATCTTCAACCAACAAGATTCAATAGCCACATCTGGACACCGGAAGAGTTAGAGAAGATTCGCACACAGGTCAAGAACCCTAATTACATTAACGTTGTAACTGGTGGTTCCCCTGAGAATCTGGATGCCCTCATTAAGATGGCTAACGATAACTTTGAGTTGGATAATAAGGCTGCTGATAGTGGCATTGGGGCTAAACTGAGTGCTGGTATCGTTGGTGCTGGTGTTGACCCGTTAACTTATGTCCCTATTGCTGGCAATGCTGGTAAAGGTTTCAAGATGATTAACAAGGCGATGTCTGTAGGTGTTCAGTCCGCAGGTATCAACGTGTTATCGGAAGGGTTAC 
fPS-89          ACCTCTTTACGGACAATCTTCAACCAACAAGATTCAATAGCCACATCTGGACACCGGAAGAGTTAGAGAAGATTCGCACACAGGTCAAGAACCCTAATTACATTAACGTTGTAACTGGTGGTTCCCCTGAGAATCTGGATGCCCTCATTAAGATGGCTAACGATAACTTTGAGTTGGATAATAAGGCTGCTGATAGTGGCATTGGGGCTAAACTGAGTGCTGGTATCGTTGGTGCTGGTGTTGACCCGTTAACTTATGTCCCTATTGCTGGCAATGCTGGTAAAGGTTTCAAGATGATTAACAAGGCGATGTCTGTAGGTGTTCAGTCCGCAGGTATCAACGTGTTATCGGAAGGGTTAC 
fPS-54-ocr      ACCTCTTTACGGACAATCTTCAACCAACAAGATTCAATAGCCACATTTGGACACCGGAAGAGTTAGAGAAGATTCGCACACAGGTCAAGAACCCTAATTACATTAACGTTGTAACTGGCGGCTCCCCCGAGAATCTGGATGCCCTCATTAAGATGGCTAACGATAACTTTGAGTTGGATAACAAGGCTGCTGATAGTGGCATTGGGGCCAAACTAAGTGCTGGTATCATCGGTGCTGGTGTTGACCCATTAACTTATGTTCCTATTGCTGGTAACGCTGGTAAAGGTTTCAAGATGATTAACAAGGCAATGTCTGTAGGCGCTCAGTCCGCAGGTATCAACGTGTTATCGGAAGGGTTAC 
fPS-59          ACCTCTTTACGGACAATCTTCAACCAACAAGATTCAATAGCCACATCTGGACACCGGAAGAGTTAGAGAAGATTCGCACACAGGTCAAGAACCCTAATTACATTAACGTTGTAACTGGTGGTTCCCCTGAGAATCTGGCTGCCCTCATTAAGATGGCTAACGATAACTTTGAGTTGGATAACAAGGCTGCTGATAGTGGCATTGGGGCCAAACTAAGTGCTGGTATCATCGGTGCTGGTGTTGACCCATTAACTTATGTTCCTATTGCTGGTAACGCTGGTAAAGGTTTCAAGATGATTAACAAGGCAATGTCTGTAGGCGCTCAGTCCGCAGGTATCAACGTGTTATCGGAAGGGTTAC 
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fPS-50          GCACTAACATTGCTGGTGGTGAATCTCACTATACTGAGGCTGCACTGGGTGGCTTGCTGTTTGGTGCTGGGATGTCCGCTGTGACCGATGCTGTAGCCGCTGGTATCCGTAGAGGAAAGAGCGCTGAGGTTGGTAAGATGGAGGACTACGTTGATGAGTTTCTACCTGCGTCTATGCGTATGGAAGCTCGTGAGACTGCTCGTAACACTGGAGGCGCAGACCTTTCAAGACTGCCACCAAGTGAGGAGCGTATGTTCCAGAACTATGAGGGAACAGAGTATGCACCTTTAGAAACTGAGAGAGGCGCTGTGCTTCTACGTGATGGTTCAATCCTTAGTGACACTAACCCTATTAACCCCC 
fPS-52          GCACTAACATTGCTGGTGGTGAATCTCACTATACTGAGGCTGCACTGGGTGGCTTGCTGTTTGGTGCTGGGATGTCCGCTGTGACCGATGCTGTAGCCGCTGGTATCCGTAGAGGAAAGAGCGCTGAGGTTGGTAAGATGGAGGACTACGTTGATGAGTTTCTACCTGCGTCTATGCGTATGGAAGCTCGTGAGACTGCTCGTAACACTGGAGGCGCAGACCTTTCAAGACTGCCACCAAGTGAGGAGCGTATGTTCCAGAACTATGAGGGAACAGAGTATGCACCTTTAGAAACTGAGAGAGGCGCTGTGCTTCTACGTGATGGTTCAATCCTTAGTGACACTAACCCTATTAACCCCC 
fPS-21          GCACTAACATTGCTGGTGGTGAATCTCACTATGCTGAGGCTGCACTGGGTGGCTTGCTGTTTGGTGCTGGGATGTCCGCTGTGACCGATGCTGTAGCCGCTGGTATCCGTAGAGGAAAGAGCGCTGAGGTTGGTAAGATGGAGGACTACGTTGATGAGTTTCTACCTGCGTCTATGCGTATGGAAGCTCGTGAGACTGCTCGTAACACTGGAGGCGCAGACCTTTCAAGACTGCCACCAAGTGAGGAGCGTATGTTCCAGAACTATGAGGGAACAGAGTATGCACCTTTAGAAACTGAGAGAGGCGCTGTGCTTCTACGTGATGGTTCAATCCTTAGTGACACTAACCCTATTAACCCCC 
fPS-16          GCACTAACATTGCTGGTGGTGAATCTCACTATGCTGAGGCTGCACTGGGTGGCTTGCTGTTTGGTGCTGGGATGTCCGCTGTGACCGATGCTGTAGCCGCTGGTATCCGTAGAGGAAAGAGCGCTGAGGTTGGTAAGATGGAGGACTACGTTGATGAGTTTCTACCTGCGTCTATGCGTATGGAAGCTCGTGAGACTGCTCGTAACACTGGAGGCGCAGACCTTTCAAGACTGCCACCAAGTGAGGAGCGTATGTTCCAGAACTATGAGGGAACAGAGTATGCACCTTTAGAAACTGAGAGAGGCGCTGTGCTTCTACGTGATGGTTCAATCCTTAGTGACACTAACCCTATTAACCCCC 
fPS-9           GCACTAACATTGCTGGTGGTGAATCTCACTATGCTGAGGCTGCACTGGGTGGCTTGCTGTTTGGTGCTGGGATGTCCGCTGTGACCGATGCTGTAGCCGCTGGTATCCGTAGAGGAAAGAGCGCTGAGGTTGGTAAGATGGAGGACTACGTTGATGAGTTTCTACCTGCGTCTATGCGTATGGAAGCTCGTGAGACTGCTCGTAACACTGGAGGCGCAGACCTTTCAAGACTGCCACCAAGTGAGGAGCGTATGTTCCAGAACTATGAGGGAACAGAGTATGCACCTTTAGAAACTGAGAGAGGCGCTGTGCTTCTACGTGATGGTTCAATCCTTAGTGACACTAACCCTATTAACCCCC 
fPS-64          GCACTAACATTGCTGGTGGTGAATCTCACTATGCTGAGGCTGCACTGGGTGGCTTGCTGTTTGGTGCTGGGATGTCCGCTGTGACCGATGCTGTAGCCGCTGGTATCCGTAGAGGAAAGAGCGCTGAGGTTGGTAAGATGGAGGACTACGTTGATGAGTTTCTACCTGCGTCTATGCGTATGGAAGCTCGTGAGACTGCTCGTAACACTGGAGGCGCAGACCTTTCAAGACTGCCACCAAGTGAGGAGCGTATGTTCCAGAACTATGAGGGAACAGAGTATGCACCTTTAGAAACTGAGAGAGGCGCTGTGCTTCTACGTGATGGTTCAATCCTTAGTGACACTAACCCTATTAACCCCC 
fPS-10          GCACTAACATTGCTGGTGGTGAATCTCACTATGCTGAGGCTGCACTGGGTGGCTTGCTGTTTGGTGCTGGGATGTCCGCTGTGACCGATGCTGTAGCCGCTGGTATCCGTAGAGGAAAGAGCGCTGAGGTTGGTAAGATGGAGGACTACGTTGATGAGTTTCTACCTGCGTCTATGCGTATGGAAGCTCGTGAGACTGCTCGTAACACTGGAGGCGCAGACCTTTCAAGACTGCCACCAAGTGAGGAGCGTATGTTCCAGAACTATGAGGGAACAGAGTATGCACCTTTAGAAACTGAGAGAGGCGCTGTGCTTCTACGTGATGGTTCAATCCTTAGTGACACTAACCCTATTAACCCCC 
fPS-26          GCACTAACATTGCTGGTGGTGAATCTCACTATGCTGAGGCTGCACTGGGTGGCTTGCTGTTTGGTGCTGGGATGTCCGCTGTGACCGATGCTGTAGCCGCTGGTATCCGTAGAGGAAAGAGCGCTGAGGTTGGTAAGATGGAGGACTACGTTGATGAGTTTCTACCTGCGTCTATGCGTATGGAAGCTCGTGAGACTGCTCGTAACACTGGAGGCGCAGACCTTTCAAGACTGCCACCAAGTGAGGAGCGTATGTTCCAGAACTATGAGGGAACAGAGTATGCACCTTTAGAAACTGAGAGAGGCGCTGTGCTTCTACGTGATGGTTCAATCCTTAGTGACACTAACCCTATTAACCCCC 
fPS-19          GCACTAACATTGCTGGTGGTGAATCTCACTATGCTGAGGCTGCACTGGGTGGCTTGCTGTTTGGTGCTGGGATGTCCGCTGTGACCGATGCTGTAGCCGCTGGTATCCGTAGAGGAAAGAGCGCTGAGGTTGGTAAGATGGAGGACTACGTTGATGAGTTTCTACCTGCGTCTATGCGTATGGAAGCTCGTGAGACTGCTCGTAACACTGGAGGCGCAGACCTTTCAAGACTGCCACCAAGTGAGGAGCGTATGTTCCAGAACTATGAGGGAACAGAGTATGCACCTTTAGAAACTGAGAGAGGCGCTGTGCTTCTACGTGATGGTTCAATCCTTAGTGACACTAACCCTATTAACCCCC 
fPS-7           GCACTAACATTGCTGGTGGTGAATCTCACTATGCTGAGGCTGCACTGGGTGGCTTGCTGTTTGGTGCTGGGATGTCCGCTGTGACCGATGCTGTAGCCGCTGGTATCCGTAGAGGAAAGAGCGCTGAGGTTGGTAAGATGGAGGACTACGTTGATGAGTTTCTACCTGCGTCTATGCGTATGGAAGCTCGTGAGACTGCTCGTAACACTGGAGGCGCAGACCTTTCAAGACTGCCACCAAGTGAGGAGCGTATGTTCCAGAACTATGAGGGAACAGAGTATGCACCTTTAGAAACTGAGAGAGGCGCTGTGCTTCTACGTGATGGTTCAATCCTTAGTGACACTAACCCTATTAACCCCC 
fPS-86          GCACTAACATTGCTGGTGGTGAATCTCACTATGCTGAGGCTGCACTGGGTGGCTTGCTGTTTGGTGCTGGGATGTCCGCTGTGACCGATGCTGTAGCCGCTGGTATCCGTAGAGGAAAGAGCGCTGAGGTTGGTAAGATGGAGGACTACGTTGATGAGTTTCTACCTGCGTCTATGCGTATGGAAGCTCGTGAGACTGCTCGTAACACTGGAGGCGCAGACCTTTCAAGACTGCCACCAAGTGAGGAGCGTATGTTCCAGAACTATGAGGGAACAGAGTATGCACCTTTAGAAACTGAGAGAGGCGCTGTGCTTCTACGTGATGGTTCAATCCTTAGTGACACTAACCCTATTAACCCCC 
fPS-53          GTACTAACATTGCTGGTGGTGAAGCTCACTATGCTGAGGCTGCATTGGGTGGCTTAATGTTTGGTGCTGGGATGTCCGCTGTGACCGATGCTGTAGCAGCTGGTATCCGTAGAGGAAAGAGCGCTGAGGTTGGTAAAGTAGAAGACTACGTTGATGAGTTCCTACCTGCATCTATGCGTATGGAAGCTCGTGAGACTGCACGTAACACTGGAGGAGCCGACCTTTCAAGACTACCACCAAGTGAGGAGCGTGTGTTCCAGAACTATGAGGGAACAGAGTATGCACCTTTAGAAACTGAGAGAGGCGCTGTGCTTCTACGTGATGGTTCAATCCTTAGTGACACTAACCCTATTAACCCCC 
fPS-85          GTACTAACATTGCTGGTGGTGAAGCTCACTATGCTGAGGCTGCATTGGGTGGCTTAATGTTTGGTGCTGGGATGTCCGCTGTGACCGATGCTGTAGCAGCTGGTATCCGTAGAGGAAAGAGCGCTGAGGTTGGTAAAGTAGAAGACTACGTTGATGAGTTCCTACCTGCATCTATGCGTATGGAAGCTCGTGAGACTGCACGTAACACTGGAGGAGCCGACCTTTCAAGACTACCACCAAGTGAGGAGCGTGTGTTCCAGAACTATGAGGGAACAGAGTATGCACCTTTAGAAACTGAGAGAGGCGCTGTGCTTCTACGTGATGGTTCAATCCTTAGTGACACTAACCCTATTAACCCCC 
fPS-89          GTACTAACATTGCTGGTGGTGAAGCTCACTATGCTGAGGCTGCATTGGGTGGCTTAATGTTTGGTGCTGGGATGTCCGCTGTGACCGATGCTGTAGCAGCTGGTATCCGTAGAGGAAAGAGCGCTGAGGTTGGTAAAGTAGAAGACTACGTTGATGAGTTCCTACCTGCATCTATGCGTATGGAAGCTCGTGAGACTGCACGTAACACTGGAGGAGCCGACCTTTCAAGACTACCACCAAGTGAGGAGCGTGTGTTCCAGAACTATGAGGGAACAGAGTATGCACCTTTAGAAACTGAGAGAGGCGCTGTGCTTCTACGTGATGGTTCAATCCTTAGTGACACTAACCCTATTAACCCCC 
fPS-54-ocr      GTACTAACATTGCTGGTGGTGAATCTCACTACGCTGAGGCTGCACTGGGTGGCTTGCTGTTTGGTGCTGGGATGTCCGCTGTGACTGATGCGGTCGCTGCTGGTATCCGTAGAGGAAAGAGCGCTGAGGTTGGTAAGATGGAGGACTACGTTGATGAGTTTCTACCTGCGTCTATGCGTATGGAAGCTCGTGAGACTGCTCGTAATACTGGAGGAGCAGACCTTTCAAGACTACCACCAAGTGAGGAGCGTGTGTTCCAGAACTATGAGGGAACAGAGTATGCACCTTTAGAAACTGAGAGAGGCGCTGTGGTTCTACGTGATGGTTCAATCCTTAGTGACACTAACCCTATTAACCCTC 
fPS-59          GCACTAACATTGCTGGTGGTGAATCTCACTATGCTGAGGCTGCACTGGGTGGCTTGCTGTTTGGTGCTGGGATGTCCGCTGTGACCGATGCTGTAGCCGCTGGTATCCGTAGAGGAAAGAGCGCTGAGGTTGGTAAGATGGAGGACTACGTTGATGAGTTTCTACCTGCGTCTATGCGTATGGAAGCTCGTGAGACTGCTCGTAATACTGGAGGCGCAGACCTTTCAAGACTACCACCAAGTGAGGAGCGTGTGTTCCAGAACTATGAGGGAACAGAGTATGCACCTTTAGAAACTGAGAGAGGCGCTGTGCTTCTACGTGATGGTTCAATCCTTAGTGACACTAACCCCATTAACCCCC 
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fPS-50          AGACCCTCAAGGAGTTCAAGGAGATTAACCCTGAGAGGGCCGCTAAAGGTTTCAACCTTGGAGGTCTCACTGAGATTGGTCTAAAGACATTACGTTCAGAGTCCCCAGAGATTCGCGGTATTGCGTCGGACCTTGTAAGGTCACCAACAGGCATGGAGTCAGGCACTCACGGTAAGTTCGGGGCTACAGCCTCAGATATACATGAGCGTCTACACTACGTTGACCAAAGAACTTACAATGACCTTAATGATGCAATGAAGCAAGTTCAGAAAGACCCTGAGTGGAATACTGGTGGTATCAAGATGTCTGCTGATGGTGCACGTCAAGAAATCTACAAGCGAGCTGCCGTGGCTATTGAGC 
fPS-52          AGACCCTCAAGGAGTTCAAGGAGATTAACCCTGAGAGGGCCGCTAAAGGTTTCAACCTTGGAGGTCTCACTGAGATTGGTCTAAAGACATTACGTTCAGAGTCCCCAGAGATTCGCGGTATTGCGTCGGACCTTGTAAGGTCACCAACAGGCATGGAGTCAGGCACTCACGGTAAGTTCGGGGCTACAGCCTCAGATATACATGAGCGTCTACACTACGTTGACCAAAGAACTTACAATGACCTTAATGATGCAATGAAGCAAGTTCAGAAAGACCCTGAGTGGAATACTGGTGGTATCAAGATGTCTGCTGATGGTGCACGTCAAGAAATCTACAAGCGAGCTGCCGTGGCTATTGAGC 
fPS-21          AGACCCTCAAGGAGTTCAAGGAGATTAACCCTGAGAGGGCCGCTAAAGGTTTCAACCTTGGAGGTCTCACTGAGATTGGTCTAAAGACATTACGTTCAGAGTCCCCAGAGATTCGCGGTATTGCGTCGGACCTTGTAAGGTCACCAACAGGCATGGAGTCAGGCACTCACGGTAAGTTCGGGGCTACAGCCTCAGATATACATGAGCGTCTACACTACGTTGACCAAAGAACTTACAATGACCTTAATGATGCAATGAAGCAAGTTCAGAAAGACCCTGAGTGGAATACTGGTGGTATCAAGATGTCTGCTGATGGTGCACGTCAAGAAATCTACAAGCGAGCTGCCGTGGCTATTGAGC 
fPS-16          AGACCCTCAAGGAGTTCAAGGAGATTAACCCTGAGAGGGCCGCTAAAGGTTTCAACCTTGGAGGTCTCACTGAGATTGGTCTAAAGACATTACGTTCAGAGTCCCCAGAGATTCGCGGTATTGCGTCGGACCTTGTAAGGTCACCAACAGGCATGGAGTCAGGCACTCACGGTAAGTTCGGGGCTACAGCCTCAGATATACATGAGCGTCTACACTACGTTGACCAAAGAACTTACAATGACCTTAATGATGCAATGAAGCAAGTTCAGAAAGACCCTGAGTGGAATACTGGTGGTATCAAGATGTCTGCTGATGGTGCACGTCAAGAAATCTACAAGCGAGCTGCCGTGGCTATTGAGC 
fPS-9           AGACCCTCAAGGAGTTCAAGGAGATTAACCCTGAGAGGGCCGCTAAAGGTTTCAACCTTGGAGGTCTCACTGAGATTGGTCTAAAGACATTACGTTCAGAGTCCCCAGAGATTCGCGGTATTGCGTCGGACCTTGTAAGGTCACCAACAGGCATGGAGTCAGGCACTCACGGTAAGTTCGGGGCTACAGCCTCAGATATACATGAGCGTCTACACTACGTTGACCAAAGAACTTACAATGACCTTAATGATGCAATGAAGCAAGTTCAGAAAGACCCTGAGTGGAATACTGGTGGTATCAAGATGTCTGCTGATGGTGCACGTCAAGAAATCTACAAGCGAGCTGCCGTGGCTATTGAGC 
fPS-64          AGACCCTCAAGGAGTTCAAGGAGATTAACCCTGAGAGGGCCGCTAAAGGTTTCAACCTTGGAGGTCTCACTGAGATTGGTCTAAAGACATTACGTTCAGAGTCCCCAGAGATTCGCGGTATTGCGTCGGACCTTGTAAGGTCACCAACAGGCATGGAGTCAGGCACTCACGGTAAGTTCGGGGCTACAGCCTCAGATATACATGAGCGTCTACACTACGTTGACCAAAGAACTTACAATGACCTTAATGATGCAATGAAGCAAGTTCAGAAAGACCCTGAGTGGAATACTGGTGGTATCAAGATGTCTGCTGATGGTGCACGTCAAGAAATCTACAAGCGAGCTGCCGTGGCTATTGAGC 
fPS-10          AGACCCTCAAGGAGTTCAAGGAGATTAACCCTGAGAGGGCCGCTAAAGGTTTCAACCTTGGAGGTCTCACTGAGATTGGTCTAAAGACATTACGTTCAGAGTCCCCAGAGATTCGCGGTATTGCGTCGGACCTTGTAAGGTCACCAACAGGCATGGAGTCAGGCACTCACGGTAAGTTCGGGGCTACAGCCTCAGATATACATGAGCGTCTACACTACGTTGACCAAAGAACTTACAATGACCTTAATGATGCAATGAAGCAAGTTCAGAAAGACCCTGAGTGGAATACTGGTGGTATCAAGATGTCTGCTGATGGTGCACGTCAAGAAATCTACAAGCGAGCTGCCGTGGCTATTGAGC 
fPS-26          AGACCCTCAAGGAGTTCAAGGAGATTAACCCTGAGAGGGCCGCTAAAGGTTTCAACCTTGGAGGTCTCACTGAGATTGGTCTAAAGACATTACGTTCAGAGTCCCCAGAGATTCGCGGTATTGCGTCGGACCTTGTAAGGTCACCAACAGGCATGGAGTCAGGCACTCACGGTAAGTTCGGGGCTACAGCCTCAGATATACATGAGCGTCTACACTACGTTGACCAAAGAACTTACAATGACCTTAATGATGCAATGAAGCAAGTTCAGAAAGACCCTGAGTGGAATACTGGTGGTATCAAGATGTCTGCTGATGGTGCACGTCAAGAAATCTACAAGCGAGCTGCCGTGGCTATTGAGC 
fPS-19          AGACCCTCAAGGAGTTCAAGGAGATTAACCCTGAGAGGGCCGCTAAAGGTTTCAACCTTGGAGGTCTCACTGAGATTGGTCTAAAGACATTACGTTCAGAGTCCCCAGAGATTCGCGGTATTGCGTCGGACCTTGTAAGGTCACCAACAGGCATGGAGTCAGGCACTCACGGTAAGTTCGGGGCTACAGCCTCAGATATACATGAGCGTCTACACTACGTTGACCAAAGAACTTACAATGACCTTAATGATGCAATGAAGCAAGTTCAGAAAGACCCTGAGTGGAATACTGGTGGTATCAAGATGTCTGCTGATGGTGCACGTCAAGAAATCTACAAGCGAGCTGCCGTGGCTATTGAGC 
fPS-7           AGACCCTCAAGGAGTTCAAGGAGATTAACCCTGAGAGGGCCGCTAAAGGTTTCAACCTTGGAGGTCTCACTGAGATTGGTCTAAAGACATTACGTTCAGAGTCCCCAGAGATTCGCGGTATTGCGTCGGACCTTGTAAGGTCACCAACAGGCATGGAGTCAGGCACTCACGGTAAGTTCGGGGCTACAGCCTCAGATATACATGAGCGTCTACACTACGTTGACCAAAGAACTTACAATGACCTTAATGATGCAATGAAGCAAGTTCAGAAAGACCCTGAGTGGAATACTGGTGGTATCAAGATGTCTGCTGATGGTGCACGTCAAGAAATCTACAAGCGAGCTGCCGTGGCTATTGAGC 
fPS-86          AGACCCTCAAGGAGTTCAAGGAGATTAACCCTGAGAGGGCCGCTAAAGGTTTCAACCTTGGAGGTCTCACTGAGATTGGTCTAAAGACATTACGTTCAGAGTCCCCAGAGATTCGCGGTATTGCGTCGGACCTTGTAAGGTCACCAACAGGCATGGAGTCAGGCACTCACGGTAAGTTCGGGGCTACAGCCTCAGATATACATGAGCGTCTACACTACGTTGACCAAAGAACTTACAATGACCTTAATGATGCAATGAAGCAAGTTCAGAAAGACCCTGAGTGGAATACTGGTGGTATCAAGATGTCTGCTGATGGTGCACGTCAAGAAATCTACAAGCGAGCTGCCGTGGCTATTGAGC 
fPS-53          AGACCCTCAAGGAGTTCAAGGAGATTAACCCTGAGAGGGCCGCTAAAGGTTTCAACCTTGGAGGTCTCACTGAGATTGGTCTAAAGACATTACGTTCAGAGTCCCCAGAGATTCGCGGTATTGCGTCGGACCTTGTAAGGTCACCAACAGGCATGGAGTCAGGCACTCACGGTAAGTTCGGGGCTACAGCCTCAGATATACATGAGCGTCTACACTACGTTGACCAAAGAACTTACAATGACCTTAATGATGCAATGAAGCAAGTTCAGAAAGACCCTGAGTGGAATACTGGTGGTATCAAGATGTCTGCTGATGGTGCACGTCAAGAAATCTACAAGCGAGCTGCCGTGGCTATTGAGC 
fPS-85          AGACCCTCAAGGAGTTCAAGGAGATTAACCCTGAGAGGGCCGCTAAAGGTTTCAACCTTGGAGGTCTCACTGAGATTGGTCTAAAGACATTACGTTCAGAGTCCCCAGAGATTCGCGGTATTGCGTCGGACCTTGTAAGGTCACCAACAGGCATGGAGTCAGGCACTCACGGTAAGTTCGGGGCTACAGCCTCAGATATACATGAGCGTCTACACTACGTTGACCAAAGAACTTACAATGACCTTAATGATGCAATGAAGCAAGTTCAGAAAGACCCTGAGTGGAATACTGGTGGTATCAAGATGTCTGCTGATGGTGCACGTCAAGAAATCTACAAGCGAGCTGCCGTGGCTATTGAGC 
fPS-89          AGACCCTCAAGGAGTTCAAGGAGATTAACCCTGAGAGGGCCGCTAAAGGTTTCAACCTTGGAGGTCTCACTGAGATTGGTCTAAAGACATTACGTTCAGAGTCCCCAGAGATTCGCGGTATTGCGTCGGACCTTGTAAGGTCACCAACAGGCATGGAGTCAGGCACTCACGGTAAGTTCGGGGCTACAGCCTCAGATATACATGAGCGTCTACACTACGTTGACCAAAGAACTTACAATGACCTTAATGATGCAATGAAGCAAGTTCAGAAAGACCCTGAGTGGAATACTGGTGGTATCAAGATGTCTGCTGATGGTGCACGTCAAGAAATCTACAAGCGAGCTGCCGTGGCTATTGAGC 
fPS-54-ocr      AGACCCTCAAGGAGTTCAAGGAGATTAACCCTGAGAGAGCCGCTAAAGGTTTCAACCTTGGAGGTCTCACTGAGATTGGTCTAAAGACACTACGTTCAGAGTCCCCAGAGATTCGCGGTATTGCGTCGGACCTTGTAAGGTCACCAACAGGCATGGAGTCAGGCACTCACGGTAAGTTCGGGGCTACAGCCTCAGATATACACGAGCGTCTACACTACGTTGACCAAAGAACTTACAATGACCTTAATGATGCAATGAAGCAAGTTCAGAAAGACCCTGAGTGGAATACTGGTGGTATCAAGATGTCTGCTGATGGTGCACGTCAAGAAATCTACAAGCGAGCTGCCTTGGCTATTGAGC 
fPS-59          AGACCCTCAAGGAGTTCAAGGAGATTAACCCTGAGAGGGCCGCTAAAGGTTTCAACCTTGGAGGTCTCACTGAGATTGGTCTAAAGACATTACGTTCAGAGTCCCCAGAGATTCGCGGTATTGCGTCGGACCTTGTAAGGTCACCAACAGGCATGGAGTCAGGCACTCACGGTAAGTTCGGGGCTACAGCCTCAGATATACATGAGCGTCTACACTACGTTGACCAAAGAACTTACAATGACCTTAATGATGCAATGAAGCAAGTTCAGAAAGACCCTGAGTGGAATACTGGTGGTATCAAGATGTCTGCTGATGGTGCACGTCAAGAAATCTACAAGCGAGCTACCGTGGCTATTGAGC 
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fPS-50          GTCCAGATTTACAGGCTAACTTGTCAAAGAGTGAGCGAAAGGTTATGGACATCATGAAGAAACACTTTGATACCAAGCGGGAACTTATGGAAAACCCAAGTGCTTTCGGCAACTCTAAGGCAACCTCTATCTTCCCTAACAGTAGACACAAAGGTACTTACGTTCCCCACGTTTACTCAAGAGAAGCTAAGATGTTACACACCCAAGCACTGGGAGGTTCTGATGGTCTACAGCAAGCAATCGCTGAGTCATGGCTGGTATCTTATCGCTCACGTCCTGAGGTTAAGGCTCGTGTTGATGAGCATTTAGCAGAAGTGTTAGGTGTGAAGGATGTGACACCGGATATGGTACAGAAGCATG 
fPS-52          GTCCAGATTTACAGGCTAACTTGTCAAAGAGTGAGCGAAAGGTTATGGACATCATGAAGAAACACTTTGATACCAAGCGGGAACTTATGGAAAACCCAAGTGCTTTCGGCAACTCTAAGGCAACCTCTATCTTCCCTAACAGTAGACACAAAGGTACTTACGTTCCCCACGTTTACTCAAGAGAAGCTAAGATGTTACACACCCAAGCACTGGGAGGTTCTGATGGTCTACAGCAAGCAATCGCTGAGTCATGGCTGGTATCTTATCGCTCACGTCCTGAGGTTAAGGCTCGTGTTGATGAGCATTTAGCAGAAGTGTTAGGTGTGAAGGATGTGACACCGGATATGGTACAGAAGCATG 
fPS-21          GTCCAGATTTACAGGCTAACTTGTCAAAGAGTGAGCGAAAGGTTATGGACATCATGAAGAAACACTTTGATACCAAGCGGGAACTTATGGAAAACCCAAGTGCTTTCGGCAACTCTAAGGCAACCTCTATCTTCCCTAACAGTAGACACAAAGGTACTTACGTTCCCCACGTTTACTCAAGAGAAGCTAAGATGTTACACACCCAAGCACTGGGAGGTTCTGATGGTCTACAGCAAGCAATCGCTGAGTCATGGCTGGTATCTTATCGCTCACGTCCTGAGGTTAAGGCTCGTGTTGATGAGCATTTAGCAGAAGTGTTAGGTGTGAAGGATGTGACACCGGATATGGTACAGAAGCATG 
fPS-16          GTCCAGATTTACAGGCTAACTTGTCAAAGAGTGAGCGAAAGGTTATGGACATCATGAAGAAACACTTTGATACCAAGCGGGAACTTATGGAAAACCCAAGTGCTTTCGGCAACTCTAAGGCAACCTCTATCTTCCCTAACAGTAGACACAAAGGTACTTACGTTCCCCACGTTTACTCAAGAGAAGCTAAGATGTTACACACCCAAGCACTGGGAGGTTCTGATGGTCTACAGCAAGCAATCGCTGAGTCATGGCTGGTATCTTATCGCTCACGTCCTGAGGTTAAGGCTCGTGTTGATGAGCATTTAGCAGAAGTGTTAGGTGTGAAGGATGTGACACCGGATATGGTACAGAAGCATG 
fPS-9           GTCCAGATTTACAGGCTAACTTGTCAAAGAGTGAGCGAAAGGTTATGGACATCATGAAGAAACACTTTGATACCAAGCGGGAACTTATGGAAAACCCAAGTGCTTTCGGCAACTCTAAGGCAACCTCTATCTTCCCTAACAGTAGACACAAAGGTACTTACGTTCCCCACGTTTACTCAAGAGAAGCTAAGATGTTACACACCCAAGCACTGGGAGGTTCTGATGGTCTACAGCAAGCAATCGCTGAGTCATGGCTGGTATCTTATCGCTCACGTCCTGAGGTTAAGGCTCGTGTTGATGAGCATTTAGCAGAAGTGTTAGGTGTGAAGGATGTGACACCGGATATGGTACAGAAGCATG 
fPS-64          GTCCAGATCTACAGGCTAACTTGTCAAAGAGTGAGCGAAAGGTTATGGACATCATGAAGAAACACTTTGATACCAAGCGGGAACTTATGGAAAACCCAAGTGCTTTCGGCAACTCTAAGGCAACCTCTATCTTCCCTAACAGTAGACACAAAGGTACTTACGTTCCCCACGTTTACTCAAGAGAAGCTAAGATGTTACACACCCAAGCACTGGGAGGTTCTGATGGTCTACAGCAAGCAATCGCTGAGTCATGGCTGGTATCTTATCGCTCACGTCCTGAGGTTAAGGCTCGTGTTGATGAGCATTTAGCAGAAGTGTTAGGTGTGAAGGATGTGACACCGGATATGGTACAGAAGCATG 
fPS-10          GTCCAGATTTACAGGCTAACTTGTCAAAGAGTGAGCGAAAGGTTATGGACATCATGAAGAAACACTTTGATACCAAGCGGGAACTTATGGAAAACCCAAGTGCTTTCGGCAACTCTAAGGCAACCTCTATCTTCCCTAACAGTAGACACAAAGGTACTTACGTTCCCCACGTTTACTCAAGAGAAGCTAAGATGTTACACACCCAAGCACTGGGAGGTTCTGATGGTCTACAGCAAGCAATCGCTGAGTCATGGCTGGTATCTTATCGCTCACGTCCTGAGGTTAAGGCTCGTGTTGATGAGCATTTAGCAGAAGTGTTAGGTGTGAAGGATGTGACACCGGATATGGTACAGAAGCATG 
fPS-26          GTCCAGATTTACAGGCTAACTTGTCAAAGAGTGAGCGAAAGGTTATGGACATCATGAAGAAACACTTTGATACCAAGCGGGAACTTATGGAAAACCCAAGTGCTTTCGGCAACTCTAAGGCAACCTCTATCTTCCCTAACAGTAGACACAAAGGTACTTACGTTCCCCACGTTTACTCAAGAGAAGCTAAGATGTTACACACCCAAGCACTGGGAGGTTCTGATGGTCTACAGCAAGCAATCGCTGAGTCATGGCTGGTATCTTATCGCTCACGTCCTGAGGTTAAGGCTCGTGTTGATGAGCATTTAGCAGAAGTGTTAGGTGTGAAGGATGTGACACCGGATATGGTACAGAAGCATG 
fPS-19          GTCCAGATTTACAGGCTAACTTGTCAAAGAGTGAGCGAAAGGTTATGGACATCATGAAGAAACACTTTGATACCAAGCGGGAACTTATGGAAAACCCAAGTGCTTTCGGCAACTCTAAGGCAACCTCTATCTTCCCTAACAGTAGACACAAAGGTACTTACGTTCCCCACGTTTACTCAAGAGAAGCTAAGATGTTACACACCCAAGCACTGGGAGGTTCTGATGGTCTACAGCAAGCAATCGCTGAGTCATGGCTGGTATCTTATCGCTCACGTCCTGAGGTTAAGGCTCGTGTTGATGAGCATTTAGCAGAAGTGTTAGGTGTGAAGGATGTGACACCGGATATGGTACAGAAGCATG 
fPS-7           GTCCAGATTTACAGGCTAACTTGTCAAAGAGTGAGCGAAAGGTTATGGACATCATGAAGAAACACTTTGATACCAAGCGGGAACTTATGGAAAACCCAAGTGCTTTCGGCAACTCTAAGGCAACCTCTATCTTCCCTAACAGTAGACACAAAGGTACTTACGTTCCCCACGTTTACTCAAGAGAAGCTAAGATGTTACACACCCAAGCACTGGGAGGTTCTGATGGTCTACAGCAAGCAATCGCTGAGTCATGGCTGGTATCTTATCGCTCACGTCCTGAGGTTAAGGCTCGTGTTGATGAGCATTTAGCAGAAGTGTTAGGTGTGAAGGATGTGACACCGGATATGGTACAGAAGCATG 
fPS-86          GTCCAGATTTACAGGCTAACTTGTCAAAGAGTGAGCGAAAGGTTATGGACATCATGAAGAAACACTTTGATACCAAGCGGGAACTTATGGAAAACCCAAGTGCTTTCGGCAACTCTAAGGCAACCTCTATCTTCCCTAACAGTAGACACAAAGGTACTTACGTTCCCCACGTTTACTCAAGAGAAGCTAAGATGTTACACACCCAAGCACTGGGAGGTTCTGATGGTCTACAGCAAGCAATCGCTGAGTCATGGCTGGTATCTTATCGCTCACGTCCTGAGGTTAAGGCTCGTGTTGATGAGCATTTAGCAGAAGTGTTAGGTGTGAAGGATGTGACACCGGATATGGTACAGAAGCATG 
fPS-53          GTCCAGATTTACAGGCTAACTTGTCAAAGAGTGAGCGAAAGGTTATGGACATCATGAAGAAACACTTTGATACCAAGCGGGAACTTATGGAAAACCCAAGTGCTTTCGGCAACTCTAAGGCAACCTCTATCTTCCCTAACAGTAGACACAAAGGTACTTACGTTCCCCACGTTTACTCAAGAGAAGCTAAGATGTTACACACCCAAGCACTGGGAGGTTCTGATGGTCTACAGCAAGCAATCGCTGAGTCATGGCTGGTATCTTATCGCTCACGTCCTGAGGTTAAGGCTCGTGTTGATGAGCATTTAGCAGAAGTGTTAGGTGTGAAGGATGTGACACCGGATATGGTACAGAAGCATG 
fPS-85          GTCCAGATTTACAGGCTAACTTGTCAAAGAGTGAGCGAAAGGTTATGGACATCATGAAGAAACACTTTGATACCAAGCGGGAACTTATGGAAAACCCAAGTGCTTTCGGCAACTCTAAGGCAACCTCTATCTTCCCTAACAGTAGACACAAAGGTACTTACGTTCCCCACGTTTACTCAAGAGAAGCTAAGATGTTACACACCCAAGCACTGGGAGGTTCTGATGGTCTACAGCAAGCAATCGCTGAGTCATGGCTGGTATCTTATCGCTCACGTCCTGAGGTTAAGGCTCGTGTTGATGAGCATTTAGCAGAAGTGTTAGGTGTGAAGGATGTGACACCGGATATGGTACAGAAGCATG 
fPS-89          GTCCAGATTTACAGGCTAACTTGTCAAAGAGTGAGCGAAAGGTTATGGACATCATGAAGAAACACTTTGATACCAAGCGGGAACTTATGGAAAACCCAAGTGCTTTCGGCAACTCTAAGGCAACCTCTATCTTCCCTAACAGTAGACACAAAGGTACTTACGTTCCCCACGTTTACTCAAGAGAAGCTAAGATGTTACACACCCAAGCACTGGGAGGTTCTGATGGTCTACAGCAAGCAATCGCTGAGTCATGGCTGGTATCTTATCGCTCACGTCCTGAGGTTAAGGCTCGTGTTGATGAGCATTTAGCAGAAGTGTTAGGTGTGAAGGATGTGACACCGGATATGGTACAGAAGCATG 
fPS-54-ocr      GTCCAGATTTACAGGCTAACTTGTCAAAGAGTGAGCGAAAGGTTATGGACATCATGAAGAAACACTTTGATACCAAGCGGGAACTTATGGAAAACCCAAGTGCTTTCGGTAACTCTAAGGCAACCTCTATCTTCCCGAACAGTAGACACAAAGGTACTTACGTTCCCCACGTTTACTCAAGAGAAGCTAAGATGTTGCACACCCAAGCACTGGGAGGTTCTGACGGTCTACAACAAGCAATCGCTGAGTCATGGCTGGTATCTTATCGTTCACGTCCTGAGGTTAAGGCTCGTGTTGATGAGCATTTAGCAGAAGTGTTAGGTGTGAAGGATGTGACACCGGATATGGTACAGAAGCATG 
fPS-59          GTCCAGATTTACAGGCTAACTTGTCAAAGAGTGAGCGAAAGGTTATGGACATCATGAAGAAACACTTTGATACCAAGCGGGAACTTATGGAAAACCCAAGTGCTTTCGGCAACTCTAAGGCAACCTCTATCTTCCCTAACAGTAGACACAAAGGTACTTACGTTCCCCACGTTTACTCAAGAGAAGCTAAGATGTTACACACCCAAGCACTGGGAGGTTCTGATGGTCTACAGCAAGCAATCGCTGAGTCATGGCTGGTATCTTATCGCTCACGTCCTGAGGTTAAGGCTCGTGTTGATGAGCATTTAGCAGAAGTGTTAGGTGTGAAGGATGTGACACCGGATATGGTACAGAAGCATG 
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fPS-50          CAATGGATAAAGCATACGGTATCGCTAAGACTGACGAGTTTACGTCAAGCTCTGTTATTGATGAGAACATTAAGGATCTTGTTGGCATTGAGAACAACTCATTCCTTGAAGCTCGTAACCTGTTCGATTCAGATATGCCTATCACCACACCTAACGGTCAGATGTTCTCGGTGAATGACCTACGTGACTTTGACATGAAGTACGTTATGCCTCGTTATGATAAGCGTGTGAATGGTGACGTAGCTATCATGGGTGGCACTGGTGAAACTACTGCTGCACTGAAAGATAGACTTATGGCCCTTGGTACTAAGGCAGAAGGAAATGGCATAATGAAGGGTGAGGCTGAAGCCCTTAAAGATA 
fPS-52          CAATGGATAAAGCATACGGTATCGCTAAGACTGACGAGTTTACGTCAAGCTCTGTTATTGATGAGAACATTAAGGATCTTGTTGGCATTGAGAACAACTCATTCCTTGAAGCTCGTAACCTGTTCGATTCAGATATGCCTATCACCACACCTAACGGTCAGATGTTCTCGGTGAATGACCTACGTGACTTTGACATGAAGTACGTTATGCCTCGTTATGATAAGCGTGTGAATGGTGACGTAGCTATCATGGGTGGCACTGGTGAAACTACTGCTGCACTGAAAGATAGACTTATGGCCCTTGGTACTAAGGCAGAAGGAAATGGCATAATGAAGGGTGAGGTTGAAGCCCTTAAAGATA 
fPS-21          CAATGGATAAAGCATACGGTATCGCTAAGACTGACGAGTTTACGTCAAGCTCTGTTATTGATGAGAACATTAAGGATCTTGTTGGCATTGAGAACAACTCATTCCTTGAAGCTCGTAACCTGTTCGATTCAGATATGCCTATCACCACACCTAACGGTCAGATGTTCTCGGTGAATGACCTACGTGACTTTGACATGAAGTACGTTATGCCTCGTTATGATAAGCGTGTGAATGGTGACGTAGCTATCATGGGTGGCACTGGTGAAACTACTGCTGCACTGAAAGATAGACTTATGGCCCTTGGTACTAAGGCAGAAGGAAATGGCATAATGAAGGGTGAGGTTGAAGCCCTTAAAGATA 
fPS-16          CAATGGATAAAGCATACGGTATCGCTAAGACTGACGAGTTTACGTCAAGCTCTGTTATTGATGAGAACATTAAGGATCTTGTTGGCATTGAGAACAACTCATTCCTTGAAGCTCGTAACCTGTTCGATTCAGATATGCCTATCACCACACCTAACGGTCAGATGTTCTCGGTGAATGACCTACGTGACTTTGACATGAAGTACGTTATGCCTCGTTATGATAAGCGTGTGAATGGTGACGTAGCTATCATGGGTGGCACTGGTGAAACTACTGCTGCACTGAAAGATAGACTTATGGCCCTTGGTACTAAGGCAGAAGGAAATGGCATAATGAAGGGTGAGGTTGAAGCCCTTAAAGATA 
fPS-9           CAATGGATAAAGCATACGGTATCGCTAAGACTGACGAGTTTACGTCAAGCTCTGTTATTGATGAGAACATTAAGGATCTTGTTGGCATTGAGAACAACTCATTCCTTGAAGCTCGTAACCTGTTCGATTCAGATATGCCTATCACCACACCTAACGGTCAGATGTTCTCGGTGAATGACCTACGTGACTTTGACATGAAGTACGTTATGCCTCGTTATGATAAGCGTGTGAATGGTGACGTAGCTATCATGGGTGGCACTGGTGAAACTACTGCTGCACTGAAAGATAGACTTATGGCCCTTGGTACTAAGGCAGAAGGAAATGGCATAATGAAGGGTGAGGTTGAAGCCCTTAAAGATA 
fPS-64          CAATGGATAAAGCATACGGTATCGCTAAGACTGACGAGTTTACGTCAAGCTCTGTTATTGATGAGAACATTAAGGATCTTGTTGGCATTGAGAACAACTCATTCCTTGAAGCTCGTAACCTGTTCGATTCAGATATGCCTATCACCACACCTAACGGTCAGATGTTCTCGGTGAATGACCTACGTGACTTTGACATGAAGTACGTTATGCCTCGTTATGATAAGCGTGTGAATGGTGACGTAGCTATCATGGGTGGCACTGGTGAAACTACTGCTGCACTGAAAGATAGACTTATGGCCCTTGGTACTAAGGCAGAAGGAAATGGCATAATGAAGGGTGAGGTTGAAGCCCTTAAAGATA 
fPS-10          CAATGGATAAAGCATACGGTATCGCTAAGACTGACGAGTTTACGTCAAGCTCTGTTATTGATGAGAACATTAAGGATCTTGTTGGCATTGAGAACAACTCATTCCTTGAAGCTCGTAACCTGTTCGATTCAGATATGCCTATCACCACACCTAACGGTCAGATGTTCTCGGTGAATGACCTACGTGACTTTGACATGAAGTACGTTATGCCTCGTTATGATAAGCGTGTGAATGGTGACGTAGCTATCATGGGTGGCACTGGTGAAACTACTGCTGCACTGAAAGATAGACTTATGGCCCTTGGTACTAAGGCAGAAGGAAATGGCATAATGAAGGGTGAGGTTGAAGCCCTTAAAGATA 
fPS-26          CAATGGATAAAGCATACGGTATCGCTAAGACTGACGAGTTTACGTCAAGCTCTGTTATTGATGAGAACATTAAGGATCTTGTTGGCATTGAGAACAACTCATTCCTTGAAGCTCGTAACCTGTTCGATTCAGATATGCCTATCACCACACCTAACGGTCAGATGTTCTCGGTGAATGACCTACGTGACTTTGACATGAAGTACGTTATGCCTCGTTATGATAAGCGTGTGAATGGTGACGTAGCTATCATGGGTGGCACTGGTGAAACTACTGCTGCACTGAAAGATAGACTTATGGCCCTTGGTACTAAGGCAGAAGGAAATGGCATAATGAAGGGTGAGGTTGAAGCCCTTAAAGATA 
fPS-19          CAATGGATAAAGCATACGGTATCGCTAAGACTGACGAGTTTACGTCAAGCTCTGTTATTGATGAGAACATTAAGGATCTTGTTGGCATTGAGAACAACTCATTCCTTGAAGCTCGTAACCTGTTCGATTCAGATATGCCTATCACCACACCTAACGGTCAGATGTTCTCGGTGAATGACCTACGTGACTTTGACATGAAGTACGTTATGCCTCGTTATGATAAGCGTGTGAATGGTGACGTAGCTATCATGGGTGGCACTGGTGAAACTACTGCTGCACTGAAAGATAGACTTATGGCCCTTGGTACTAAGGCAGAAGGAAATGGCATAATGAAGGGTGAGGTTGAAGCCCTTAAAGATA 
fPS-7           CAATGGATAAAGCATACGGTATCGCTAAGACTGACGAGTTTACGTCAAGCTCTGTTATTGATGAGAACATTAAGGATCTTGTTGGCATTGAGAACAACTCATTCCTTGAAGCTCGTAACCTGTTCGATTCAGATATGCCTATCACCACACCTAACGGTCAGATGTTCTCGGTGAATGACCTACGTGACTTTGACATGAAGTACGTTATGCCTCGTTATGATAAGCGTGTGAATGGTGACGTAGCTATCATGGGTGGCACTGGTGAAACTACTGCTGCACTGAAAGATAGACTTATGGCCCTTGGTACTAAGGCAGAAGGAAATGGCATAATGAAGGGTGAGGTTGAAGCCCTTAAAGATA 
fPS-86          CAATGGATAAAGCATACGGTATCGCTAAGACTGACGAGTTTACGTCAAGCTCTGTTATTGATGAGAACATTAAGGATCTTGTTGGCATTGAGAACAACTCATTCCTTGAAGCTCGTAACCTGTTCGATTCAGATATGCCTATCACCACACCTAACGGTCAGATGTTCTCGGTGAATGACCTACGTGACTTTGACATGAAGTACGTTATGCCTCGTTATGATAAGCGTGTGAATGGTGACGTAGCTATCATGGGTGGCACTGGTGAAACTACTGCTGCACTGAAAGATAGACTTATGGCCCTTGGTACTAAGGCAGAAGGAAATGGCATAATGAAGGGTGAGGTTGAAGCCCTTAAAGATA 
fPS-53          CAATGGATAAAGCATACGGTATCGCTAAGACTGACGAGTTTACGTCAAGCTCTGTTATTGATGAGAACATTAAGGATCTTGTTGGCATTGAGAACAACTCATTCCTTGAAGCTCGTAACCTGTTCGATTCAGATATGCCTATCACCACACCTAACGGTCAGATGTTCTCGGTGAATGACCTACGTGACTTTGACATGAAGTACGTTATACCTCGTTATGATAAGCGTGTGAATGGTGACGTAGCTATCATGGGTGGTACTGGTGAAACTACCGCTGCACTGAAAGATAGACTTATGGCCCTTGGTACTAAGGCAGAAGGAAATGGCATAATGAAGGGTGAGGTTGAAGCCCTTAAAGATA 
fPS-85          CAATGGATAAAGCATACGGTATCGCTAAGACTGACGAGTTTACGTCAAGCTCTGTTATTGATGAGAACATTAAGGATCTTGTTGGCATTGAGAACAACTCATTCCTTGAAGCTCGTAACCTGTTCGATTCAGATATGCCTATCACCACACCTAACGGTCAGATGTTCTCGGTGAATGACCTACGTGACTTTGACATGAAGTACGTTATACCTCGTTATGATAAGCGTGTGAATGGTGACGTAGCTATCATGGGTGGTACTGGTGAAACTACCGCTGCACTGAAAGATAGACTTATGGCCCTTGGTACTAAGGCAGAAGGAAATGGCATAATGAAGGGTGAGGTTGAAGCCCTTAAAGATA 
fPS-89          CAATGGATAAAGCATACGGTATCGCTAAGACTGACGAGTTTACGTCAAGCTCTGTTATTGATGAGAACATTAAGGATCTTGTTGGCATTGAGAACAACTCATTCCTTGAAGCTCGTAACCTGTTCGATTCAGATATGCCTATCACCACACCTAACGGTCAGATGTTCTCGGTGAATGACCTACGTGACTTTGACATGAAGTACGTTATACCTCGTTATGATAAGCGTGTGAATGGTGACGTAGCTATCATGGGTGGTACTGGTGAAACTACCGCTGCACTGAAAGATAGACTTATGGCCCTTGGTACTAAGGCAGAAGGAAATGGCATAATGAAGGGTGAGGTTGAAGCCCTTAAAGATA 
fPS-54-ocr      CAATGGATAAAGCATACGGTATTGCTAAGACTGACGAGTTTACTTCAAGCTCTGTTATTGATGAGAACATTAAAGGTATTGTTGGTATTGAGAACAACTCATTCCTTGAAGCCCGTAACCTGTTCGATTCAGATATGCCTATCACCACACCTAACGGTCAGATGTTCTCTGTGAATGACCTACGTGACTTTGATATGAAGTACGTTATGCCTCGTTATGATAAACGTGTGAATGGTGATGTAGCTATCATGGGTGGCACTGGTGAAACTACTGCTGCACTGAAAGATAGACTTATGGCCCTTGGTACTAAGGCAGAAGGAAATGGCATAATGAAGGGTGAGGTTGAAGCCCTTAAAGATA 
fPS-59          CAATGGATAAAGCATACGGTATCGCTAAGACTGACGAGTTTACGTCAAGCTCTGTTATTGATGAGAACATTAAGGATCTTGCTGGCATTGAGAACAACTCATTCCTTGAAGCTCGTAACCTGTTCGATTCAGATATGCCTATCACCACACCTAACGGTCAGATGTTCTCGGTGAATGACCTACGTGACTTTGACATGAAGTACGTTATGCCTCGTTATGATAAGCGTGTGAATGGTGACGTAGCTATCATGGGTGGCACTGGTGAAACTACTGCTGCACTGAAAGATAGACTTATGGCCCTTGGTACTAAGGCAGAAGGAAATGGCATAATGAAGGGTGAGGTTGAAGCCCTTAAAGATA 
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fPS-50          CCGTTAAGATTCTTACTGGACGTGCTCGACGTAACCAAGATACAGCCTCGGATACTGCCATTCGTTCTCTGAATGACTTATCGTTCTTTGCTAAGAATGCCTACATGGGCGCTCAGAACATCACAGAGATTAGCGGTATGTTGGCTAAGGGTAACGTTAAGGCTGTCTTACACGGTATTCCGTTCGTGCGTGACTTGGCAACTCGTAAGTCAGTAGTAGGTGCTAAGGAACTTAAAGACCTACACGCTGTTGTATTCGGTAAGGAACTGGACGACCTAATCAGGCCACGCAGAGCTGACATTGTGCAGCGCTTGCGAGAATCCACCGATACCAGTAGCGCTAAAGCTAACGTTGTGGGAA 
fPS-52          CCGTTAAGATTCTTACTGGACGTGCTCGACGTAACCAAGATACAGCCTCGGATACTGCCATTCGTTCTCTGAATGACTTATCGTTCTTTGCTAAGAATGCCTACATGGGCGCTCAGAACATCACAGAGATTAGCGGTATGTTGGCTAAGGGTAACGTTAAGGCTGTCTTACACGGTATTCCGTTCGTGCGTGACTTGGCAACTCGTAAGTCAGTAGTAGGTGCTAAGGAACTTAAAGACCTACACGCTGTTGTATTCGGTAAGGAACTGGACGACCTAATCAGGCCACGCAGAGCTGACATTGTGCAGCGCTTGCGAGAATCCACCGATACCAGTAGCGCTAAAGCTAACGTTGTGGGAA 
fPS-21          CCGTTAAGATTCTTACTGGACGTGCTCGACGTAACCAAGATACAGCCTCGGATACTGCCATTCGTTCTCTGAATGACTTATCGTTCTTTGCTAAGAATGCCTACATGGGCGCTCAGAACATCACAGAGATTAGCGGTATGTTGGCTAAGGGTAACGTTAAGGCTGTCTTACACGGTATTCCGTTCGTGCGTGACTTGGCAACTCGTAAGTCAGTAGTGGGTGCTAAGGAACTTAAAGACCTACACGCTGTTGTATTCGGTAAGGAACTGGACGACCTAATCAGGCCACGCAGAGCTGACATTGTGCAGCGCTTGCGAGAATCCACCGATACCAGTAGCGCTAAAGCTAACGTTGTGGGAA 
fPS-16          CCGTTAAGATTCTTACTGGACGTGCTCGACGTAACCAAGATACAGCCTCGGATACTGCCATTCGTTCTCTGAATGACTTATCGTTCTTTGCTAAGAATGCCTACATGGGCGCTCAGAACATCACAGAGATTAGCGGTATGTTGGCTAAGGGTAACGTTAAGGCTGTCTTACACGGTATTCCGTTCGTGCGTGACTTGGCAACTCGTAAGTCAGTAGTGGGTGCTAAGGAACTTAAAGACCTACACGCTGTTGTATTCGGTAAGGAACTGGACGACCTAATCAGGCCACGCAGAGCTGACATTGTGCAGCGCTTGCGAGAATCCACCGATACCAGTAGCGCTAAAGCTAACGTTGTGGGAA 
fPS-9           CCGTTAAGATTCTTACTGGACGTGCTCGACGTAACCAAGATACAGCCTCGGATACTGCCATTCGTTCTCTGAATGACTTATCGTTCTTTGCTAAGAATGCCTACATGGGCGCTCAGAACATCACAGAGATTAGCGGTATGTTGGCTAAGGGTAACGTTAAGGCTGTCTTACACGGTATTCCGTTCGTGCGTGACTTGGCAACTCGTAAGTCAGTAGTGGGTGCTAAGGAACTTAAAGACCTACACGCTGTTGTATTCGGTAAGGAACTGGACGACCTAATCAGGCCACGCAGAGCTGACATTGTGCAGCGCTTGCGAGAATCCACCGATACCAGTAGCGCTAAAGCTAACGTTGTGGGAA 
fPS-64          CCGTTAAGATTCTTACTGGACGTGCTCGACGTAACCAAGATACAGCCTCGGATACTGCCATTCGTTCTCTGAATGACTTATCGTTCTTTGCTAAGAATGCCTACATGGGCGCTCAGAACATCACAGAGATTAGCGGTATGTTGGCTAAGGGTAACGTTAAGGCTGTCTTACACGGTATTCCGTTCGTGCGTGACTTGGCAACTCGTAAGTCAGTAGTGGGTGCTAAGGAACTTAAAGACCTACACGCTGTTGTATTCGGTAAGGAACTGGACGACCTAATCAGGCCACGCAGAGCTGACATTGTGCAGCGCTTGCGAGAATCCACCGATACCAGTAGCGCTAAAGCTAACGTTGTGGGAA 
fPS-10          CCGTTAAGATTCTTACTGGACGTGCTCGACGTAACCAAGATACAGCCTCGGATACTGCCATTCGTTCTCTGAATGACTTATCGTTCTTTGCTAAGAATGCCTACATGGGCGCTCAGAACATCACAGAGATTAGCGGTATGTTGGCTAAGGGTAACGTTAAGGCTGTCTTACACGGTATTCCGTTCGTGCGTGACTTGGCAACTCGTAAGTCAGTAGTGGGTGCTAAGGAACTTAAAGACCTACACGCTGTTGTATTCGGTAAGGAACTGGACGACCTAATCAGGCCACGCAGAGCTGACATTGTGCAGCGCTTGCGAGAATCCACCGATACCAGTAGCGCTAAAGCTAACGTTGTGGGAA 
fPS-26          CCGTTAAGATTCTTACTGGACGTGCTCGACGTAACCAAGATACAGCCTCGGATACTGCCATTCGTTCTCTGAATGACTTATCGTTCTTTGCTAAGAATGCCTACATGGGCGCTCAGAACATCACAGAGATTAGCGGTATGTTGGCTAAGGGTAACGTTAAGGCTGTCTTACACGGTATTCCGTTCGTGCGTGACTTGGCAACTCGTAAGTCAGTAGTGGGTGCTAAGGAACTTAAAGACCTACACGCTGTTGTATTCGGTAAGGAACTGGACGACCTAATCAGGCCACGCAGAGCTGACATTGTGCAGCGCTTGCGAGAATCCACCGATACCAGTAGCGCTAAAGCTAACGTTGTGGGAA 
fPS-19          CCGTTAAGATTCTTACTGGACGTGCTCGACGTAACCAAGATACAGCCTCGGATACTGCCATTCGTTCTCTGAATGACTTATCGTTCTTTGCTAAGAATGCCTACATGGGCGCTCAGAACATCACAGAGATTAGCGGTATGTTGGCTAAGGGTAACGTTAAGGCTGTCTTACACGGTATTCCGTTCGTGCGTGACTTGGCAACTCGTAAGTCAGTAGTGGGTGCTAAGGAACTTAAAGACCTACACGCTGTTGTATTCGGTAAGGAACTGGACGACCTAATCAGGCCACGCAGAGCTGACATTGTGCAGCGCTTGCGAGAATCCACCGATACCAGTAGCGCTAAAGCTAACGTTGTGGGAA 
fPS-7           CCGTTAAGATTCTTACTGGACGTGCTCGACGTAACCAAGATACAGCCTCGGATACTGCCATTCGTTCTCTGAATGACTTATCGTTCTTTGCTAAGAATGCCTACATGGGCGCTCAGAACATCACAGAGATTAGCGGTATGTTGGCTAAGGGTAACGTTAAGGCTGTCTTACACGGTATTCCGTTCGTGCGTGACTTGGCAACTCGTAAGTCAGTAGTGGGTGCTAAGGAACTTAAAGACCTACACGCTGTTGTATTCGGTAAGGAACTGGACGACCTAATCAGGCCACGCAGAGCTGACATTGTGCAGCGCTTGCGAGAATCCACCGATACCAGTAGCGCTAAAGCTAACGTTGTGGGAA 
fPS-86          CCGTTAAGATTCTTACTGGACGTGCTCGACGTAACCAAGATACAGCCTCGGATACTGCCATTCGTTCTCTGAATGACTTATCGTTCTTTGCTAAGAATGCCTACATGGGCGCTCAGAACATCACAGAGATTAGCGGTATGTTGGCTAAGGGTAACGTTAAGGCTGTCTTACACGGTATTCCGTTCGTGCGTGACTTGGCAACTCGTAAGTCAGTAGTGGGTGCTAAGGAACTTAAAGACCTACACGCTGTTGTATTCGGTAAGGAACTGGACGACCTAATCAGGCCACGCAGAGCTGACATTGTGCAGCGCTTGCGAGAATCCACCGATACCAGTAGCGCTAAAGCTAACGTTGTGGGAA 
fPS-53          CCGTTAAGATTCTTACTGGACGTGCTCGACGTAACCAAGATACAGCCTCGGATACTGCCATTCGTTCTCTGAATGACTTATCGTTCTTTGCTAAGAATGCCTACATGGGCGCTCAGAACATCACAGAGATTAGCGGTATGTTGGCTAAGGGTAACGTTAAGGCTGTCTTACACGGTATTCCGTTCGTGCGTGACTTGGCAACTCGTAAGTCAGTAGTGGGTGCTAAGGAACTTAAAGACCTACACGCTGTTGTATTCGGTAAGGAACTGGACGACCTAATCAGGCCACGCAGAGCTGACATTGTGCAGCGCTTGCGAGAATCCACCGATACCAGTAGCGCTAAAGCTAACGTTGTGGGAA 
fPS-85          CCGTTAAGATTCTTACTGGACGTGCTCGACGTAACCAAGATACAGCCTCGGATACTGCCATTCGTTCTCTGAATGACTTATCGTTCTTTGCTAAGAATGCCTACATGGGCGCTCAGAACATCACAGAGATTAGCGGTATGTTGGCTAAGGGTAACGTTAAGGCTGTCTTACACGGTATTCCGTTCGTGCGTGACTTGGCAACTCGTAAGTCAGTAGTGGGTGCTAAGGAACTTAAAGACCTACACGCTGTTGTATTCGGTAAGGAACTGGACGACCTAATCAGGCCACGCAGAGCTGACATTGTGCAGCGCTTGCGAGAATCCACCGATACCAGTAGCGCTAAAGCTAACGTTGTGGGAA 
fPS-89          CCGTTAAGATTCTTACTGGACGTGCTCGACGTAACCAAGATACAGCCTCGGATACTGCCATTCGTTCTCTGAATGACTTATCGTTCTTTGCTAAGAATGCCTACATGGGCGCTCAGAACATCACAGAGATTAGCGGTATGTTGGCTAAGGGTAACGTTAAGGCTGTCTTACACGGTATTCCGTTCGTGCGTGACTTGGCAACTCGTAAGTCAGTAGTGGGTGCTAAGGAACTTAAAGACCTACACGCTGTTGTATTCGGTAAGGAACTGGACGACCTAATCAGGCCACGCAGAGCTGACATTGTGCAGCGCTTGCGAGAATCCACCGATACCAGTAGCGCTAAAGCTAACGTTGTGGGAA 
fPS-54-ocr      CCGTTAAGATTCTTACTGGACGTGCTCGACGTAACCAAGATACAGCCTCGGATACTGCCATTCGTTCTCTGAATGACTTATCGTTCTTTGCTAAGAATGCTTACATGGGCGCTCAGAACATCACAGAGATTAGCGGTATGTTGGCTAAGGGTAACGTTAAGGCTGTCTTACATGGTATTCCGTTCGTGCGGGACTTGGCAACTCGTAAGTCAGTGGTGGGTGCTAAGGAACTTAAAGACCTACACGCTGTTGTGTTCGGTAAGGAACTGGACGACCTAATCAGGCCACGCAGAGCTGACATTGTGCAGCGCTTGCGAGAATCCACCGATACCAGTAGCGCTAAAGCTAACGTTGTGGGAA 
fPS-59          CCGTTAAGATTCTTACTGGACGTGCTCGACGTAACCAAGATACAGCCTCGGATACTGCCATTCGTTCTCTGAATGACTTATCGTTCTTTGCTAAGAATGCCTACATGGGCGCTCAGAACATCACAGAGATTAGCGGTATGTTGTCTAAGGGTAACGTTAAGGCTGTCTTACACGGTATTCCGTTCGTGCGTGACTTAGCAACTCGTAAGTCAGTAGTGGGTGCTAAGGAACTTAAAGACCTACACGCTGTTGTATTCGGTAAGGAACTGGACGACCTAATCAGGCCACGCAGAGCTGACATTGTGCAGCGCTTGCGAGAATCCACCGATACCAGTAGCGCTAAAGCTAACGTTGTGGGAA 
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fPS-50          CCTTAAAGTTTGCTACAGGAGAGCTTGCAGCACGTTCACCATGGACCAAGATGTTGAATGGTACAGCTAACTACCTTCTTGATGCTGCCCGTCAGGGTCTCTTAGGGGACGTTATGGCTGATGCATTAACAGGTAAGGCCAGTAAGTTTGCCAAGCCTAACATGTTGAAGTCTGCGAGTATCTCACCGGAACAGTGGAAAGGTATTCAGTCCCTGATTCGTGAACATGCAACACGTGACGCTAACGGACAGTTCACCATTAAGGACAAGCAAGCATTCGCTATGGACCCTCGCAGTATGGACCTGTGGCGCATGGCTGATAAGGTAGCTGATGAAACTATGTTGAGACCTCACAAGGTTT 
fPS-52          CCTTAAAGTTTGCTACAGGAGAGCTTGCAGCACGTTCACCATGGACCAAGATGTTGAATGGTACAGCTAACTACCTTCTTGATGCTGCCCGTCAGGGTCTCTTAGGGGACGTTATGGCTGATGCATTAACAGGTAAGGCCAGTAAGTTTGCCAAGCCTAACATGTTGAAGTCTGCGAGTATCTCACCGGAACAGTGGAAAGGTATTCAGTCCCTGATTCGTGAACATGCAACACGTGACGCTAACGGACAGTTCACCATTAAGGACAAGCAAGCATTCGCTATGGACCCTCGCAGTATGGACCTGTGGCGCATGGCTGATAAGGTAGCTGATGAAACTATGTTGAGACCTCACAAGGTTT 
fPS-21          CCTTAAAGTTTGCTACAGGAGAGCTTGCAGCACGTTCACCATGGACCAAGATGCTGAATGGTACAGCTAACTACCTTCTTGATGCTGCCCGTCAGGGTCTCTTAGGGGACGTTATGGCTGATGCATTAACAGGTAAGGCCAGTAAGTTTGCCAAGCCTAACATGTTGAAGTCTGCGAGTATCTCACCGGAACAGTGGAAAGGTATTCAGTCCCTGATTCGTGAACATGCAACACGTGACGCTAACGGACAGTTCACCATTAAGGACAAGCAAGCATTCGCTATGGACCCTCGCAGTATGGACCTGTGGCGCATGGCTGATAAGGTAGCTGATGAAACTATGTTGAGACCTCACAAGGTTT 
fPS-16          CCTTAAAGTTTGCTACAGGAGAGCTTGCAGCACGTTCACCGTGGACCAAGATGTTGAATGGTACAGCTAACTACCTTCTTGACGCTGCCCGTCAGGGTCTCTTAGGGGACGTTATGGCTGATGCATTAACAGGTAAGGCCAGTAAGTTTGCCAAGCCTAACATGTTGAAGTCTGCGAGTATCTCACCGGAACAGTGGAAAGGTATTCAGTCCCTGATTCGTGAGCATGCAACACGTGACGCTAACGGGCAGTTCACCATTAAGGACAAGCAAGCATTCGCTATGGACCCTCGCAGTATGGACCTGTGGCGCATGGCTGATAAGGTAGCTGATGAAACTATGTTGAGACCTCACAAGGTTT 
fPS-9           CCTTAAAGTTTGCTACAGGAGAGCTTGCAGCACGTTCACCATGGACCAAGATGCTGAATGGTACAGCTAACTACCTTCTTGATGCTGCCCGTCAGGGTCTCTTAGGGGACGTTATGGCTGATGCATTAACAGGTAAGGCCAGTAAGTTTGCCAAGCCTAACATGTTGAAGTCTGCGAGTATCTCACCGGAACAGTGGAAAGGTATTCAGTCCCTGATTCGTGAACATGCAACACGTGACGCTAACGGACAGTTCACCATTAAGGACAAGCAAGCATTCGCTATGGACCCTCGCAGTATGGACCTGTGGCGCATGGCTGATAAGGTAGCTGATGAAACTATGTTGAGACCTCACAAGGTTT 
fPS-64          CCTTAAAGTTTGCTACAGGAGAGCTTGCAGCACGTTCACCATGGACCAAGATGTTGAATGGTACAGCTAACTACCTTCTTGATGCTGCCCGTCAGGGTCTCTTAGGGGACGTTATGGCTGATGCATTAACAGGTAAGGCCAGTAAGTTTGCCAAGCCTAACATGTTGAAGTCTGCGAGTATCTCACCGGAACAGTGGAAAGGTATTCAGTCCCTGATTCGTGAACATGCAACACGTGACGCTAACGGACAGTTCACCATTAAGGACAAGCAAGCATTCGCTATGGACCCTCGCAGTATGGACCTGTGGCGCATGGCTGATAAGGTAGCTGATGAAACTATGTTGAGACCTCACAAGGTTT 
fPS-10          CCTTAAAGTTTGCTACAGGAGAGCTTGCAGCACGTTCACCGTGGACCAAGATGCTGAATGGTACAGCTAACTACCTTCTTGATGCTGCCCGTCAGGGTCTCTTAGGGGACGTTATGGCTGATGCATTAACAGGTAAGGCCAGTAAGTTTGCCAAGCCTAACATGTTGAAGTCTGCGAGTATCTCACCGGAACAGTGGAAAGGTATTCAGTCCCTGATTCGTGAACATGCAACACGTGACGCTAACGGACAGTTCACCATTAAGGACAAGCAAGCATTCGCTATGGACCCTCGCAGTATGGACCTGTGGCGCATGGCTGATAAGGTAGCTGATGAAACTATGTTGAGACCTCACAAGGTTT 
fPS-26          CCTTAAAGTTTGCTACAGGAGAGCTTGCAGCACGTTCACCATGGACCAAGATGTTGAATGGTACAGCTAACTACCTTCTTGATGCTGCCCGTCAGGGTCTCTTAGGGGACGTTATGGCTGATGCATTAACAGGTAAGGCCAGTAAGTTTGCCAAGCCTAACATGTTGAAGTCTGCGAGTATCTCACCGGAACAGTGGAAAGGTATTCAGTCCCTGATTCGTGAACATGCAACACGTGACGCTAACGGACAGTTCACCATTAAGGACAAGCAAGCATTCGCTATGGACCCTCGCAGTATGGACCTGTGGCGCATGGCTGATAAGGTAGCTGATGAAACTATGTTGAGACCTCACAAGGTTT 
fPS-19          CCTTAAAGTTTGCTACAGGAGAGCTTGCAGCACGTTCACCATGGACCAAGATGCTGAATGGTACAGCTAACTACCTTCTTGATGCTGCCCGTCAGGGTCTCTTAGGGGACGTTATGGCTGATGCATTAACAGGTAAGGCCAGTAAGTTTGCCAAGCCTAACATGTTGAAGTCTGCGAGTATCTCACCGGAACAGTGGAAAGGTATTCAGTCCCTGATTCGTGAACATGCAACACGTGACGCTAACGGACAGTTCACCATTAAGGACAAGCAAGCATTCGCTATGGACCCTCGCAGTATGGACCTGTGGCGCATGGCTGATAAGGTAGCTGATGAAACTATGTTGAGACCTCACAAGGTTT 
fPS-7           CCTTAAAGTTTGCTACAGGAGAGCTTGCAGCACGTTCACCATGGACCAAGATGCTGAATGGTACAGCTAACTACCTTCTTGATGCTGCCCGTCAGGGTCTCTTAGGGGACGTTATGGCTGATGCATTAACAGGTAAGGCCAGTAAGTTTGCCAAGCCTAACATGTTGAAGTCTGCGAGTATCTCACCGGAACAGTGGAAAGGTATTCAGTCCCTGATTCGTGAACATGCAACACGTGACGCTAACGGACAGTTCACCATTAAGGACAAGCAAGCATTCGCTATGGACCCTCGCAGTATGGACCTGTGGCGCATGGCTGATAAGGTAGCTGATGAAACTATGTTGAGACCTCACAAGGTTT 
fPS-86          CCTTAAAGTTTGCTACAGGAGAGCTTGCAGCACGTTCACCATGGACCAAGATGTTGAATGGTACAGCTAACTACCTTCTTGATGCTGCCCGTCAGGGTCTCTTAGGGGACGTTATGGCTGATGCATTAACAGGTAAGGCCAGTAAGTTTGCCAAGCCTAACATGTTGAAGTCTGCGAGTATCTCACCGGAACAGTGGAAAGGTATTCAGTCCCTGATTCGTGAACATGCAACACGTGACGCTAACGGACAGTTCACCATTAAGGACAAGCAAGCATTCGCTATGGACCCTCGCAGTATGGACCTGTGGCGCATGGCTGATAAGGTAGCTGATGAAACTATGTTGAGACCTCACAAGGTTT 
fPS-53          CCTTAAAGTTTGCTACAGGAGAGCTTGCAGCACGTTCACCGTGGACCAAGATGTTGAATGGCACAGCTAACTACCTTCTTGATGCTGCCCGTCAGGGTCTCTTAGGGGACGTTATGGCTGATGCATTAACAGGTAAGGCCAGTAAGTTTGCCAAGCCTAACATGTTGAAGTCTGCGAGTATCTCACCGGAACAGTGGAAAGGTATTCAGTCCCTGATTCGTGAGCATGCAACACGTGACGCTAACGGGCAGTTCACCATTAAGGACAAGCAAGCATTCGCTATGGACCCTCGCAGTATGGACCTGTGGCGCATGGCTGATAAGGTAGCTGATGAAACTATGTTGAGACCTCACAAGGTTT 
fPS-85          CCTTAAAGTTTGCTACAGGAGAGCTTGCAGCACGTTCACCGTGGACCAAGATGTTGAATGGCACAGCTAACTACCTTCTTGATGCTGCCCGTCAGGGTCTCTTAGGGGACGTTATGGCTGATGCATTAACAGGTAAGGCCAGTAAGTTTGCCAAGCCTAACATGTTGAAGTCTGCGAGTATCTCACCGGAACAGTGGAAAGGTATTCAGTCCCTGATTCGTGAGCATGCAACACGTGACGCTAACGGGCAGTTCACCATTAAGGACAAGCAAGCATTCGCTATGGACCCTCGCAGTATGGACCTGTGGCGCATGGCTGATAAGGTAGCTGATGAAACTATGTTGAGACCTCACAAGGTTT 
fPS-89          CCTTAAAGTTTGCTACAGGAGAGCTTGCAGCACGTTCACCGTGGACCAAGATGTTGAATGGCACAGCTAACTACCTTCTTGATGCTGCCCGTCAGGGTCTCTTAGGGGACGTTATGGCTGATGCATTAACAGGTAAGGCCAGTAAGTTTGCCAAGCCTAACATGTTGAAGTCTGCGAGTATCTCACCGGAACAGTGGAAAGGTATTCAGTCCCTGATTCGTGAGCATGCAACACGTGACGCTAACGGGCAGTTCACCATTAAGGACAAGCAAGCATTCGCTATGGACCCTCGCAGTATGGACCTGTGGCGCATGGCTGATAAGGTAGCTGATGAAACTATGTTGAGACCTCACAAGGTTT 
fPS-54-ocr      CCTTAAAGTTTGCTACAGGAGAGCTTGCAGCACGTTCACCGTGGACCAAGATGTTGAATGGTACAGCTAACTACCTTCTTGATGCTGCCCGTCAGGGTCTCTTAGGGGACGTTATGGCTGATGCATTAACAGGTAAGGCCAGTAAGTTTGCCAAGCCTAACATGTTGAAGTCTGCGAGTATCTCACCGGAACAGTGGAAAGGTATTCAGTCCCTGATTCGTGAACATGCAACACGTGACGCTAACGGACAGTTCACCATTAAGGACAAGCAAGCATTCGCTATGGACCCTCGCAGTATGGACCTATGGCGCATGGCTGATAAGGTAGCTGACGAAACTATGCTGAGACCTCACAAGATTT 
fPS-59          CCTTAAAGTTTGCTACAGGAGAGCTTGCAGCACGTTCACCGTGGACCAAGATGTTGAATGGTACAGCTAACTACCTTCTTGATGCTGCCCGTCAGGGTCTCTTAGGGGACGTTATGGCTGATGCATTAACAGGTAAGGCCAGTAAGTTTGCCAAGCCTAACATGTTGAAGTCTGCGAGTATCTCACCGGAACAGTGGAAAGGTATTCAGTCCCTGATTCGTGAGCATGCAACACGTGACGCTAACGGGCAGTTCACCATTAAGGACAAGCAAGCATTCGCTATGGACCCTCGCAGTATGGACCTGTGGCGCATGGCTGATAAGGTAGCTGATGAAACTATGTTGAGACCTCACAAGGTTT 
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fPS-50          CCTTACAGGATTCTAAAGCATATGGCGCTGCATGGAAGATGGCACTACAATTTAAGTCATTCACCATTAAGTCAATGAACTCCAAGTTCTTACGGTCGATGTATGAGGCCCAGAAGAACAACAGAGCGATTGATACAGCATTGACTTGGGCTACATCGTTGGGTGTGGCAACAGCCTACTTTGCTGCACAGGCTCACGTTAAGGCTTCCGCATTGCCTAAGGAGCAACAGAAAGAATACTTGAAGAAAGCGCTCGACCCTAAGATGCTTGCATACGCTGGGTTGTCTCGAAGCTCTCACGCAGGTGCTCCAATGTCCTTAGTGAATATGTTGGCTGCTCCCTTAGGCTTTGACCAAGCTA 
fPS-52          CCTTACAGGATTCTAAAGCATATGGCGCTGCATGGAAGATGGCACTACAATTTAAGTCATTCACCATTAAGTCAATGAACTCCAAGTTCTTACGGTCGATGTATGAGGCCCAGAAGAACAACAGAGCGATTGATACAGCATTGACTTGGGCTACATCGTTGGGTGTGGCAACAGCCTACTTTGCTGCACAGGCTCACGTTAAGGCTTCCGCATTGCCTAAGGAGCAACAGAAAGAATACTTGAAGAAAGCGCTCGACCCTAAGATGCTTGCATACGCTGGGTTGTCTCGAAGCTCTCACGCAGGTGCTCCAATGTCCTTAGTGAATATGTTGGCTGCTCCCTTAGGCTTTGACCAAGCTA 
fPS-21          CCTTACAGGATTCTAAAGCATATGGCGCTGCATGGAAGATGGCACTACAATTTAAGTCATTCACCATTAAGTCAATGAACTCCAAGTTCTTACGGTCGATGTATGAAGCCCAGAAGAACAACAGAGCGATTGATACAGCATTGACTTGGGCTACATCGTTAGGTGTTGCAACAGCCTACTTTGCTGCACAGGCCCACGTTAAGGCTTCTGCATTACCTAAAGAACAACAGAAAGAATACTTGAAGAAAGCGCTCGACCCTAAGATGCTTGCATACGCTGGGTTGTCTCGAAGCTCTCACGCAGGTGCTCCAATGTCCTTAGTGAATATGCTGGCGGCTCCATTAGGCTTTGACCAAGCTA 
fPS-16          CCTTACAGGATTCTAAAGCATATGGCGCTGCATGGAAGATGGCACTACAATTTAAGTCATTCACCATTAAGTCAATGAACTCCAAGTTCTTACGGTCGATGTATGAAGCCCAGAAGAACAACAGAGCGATTGATACAGCATTGACTTGGGCTACATCGTTAGGTGTTGCAACAGCCTACTTTGCTGCACAGGCCCACGTTAAGGCTTCTGCATTACCTAAAGAACAACAGAAAGAATACTTGAAGAAAGCTCTCGACCCTAAGATGCTTGCATACGCTGGGTTGTCTCGAAGCTCTCACGCAGGTGCTCCAATGTCCTTAGTGAATATGCTGGCGGCTCCATTAGGCTTTGACCAAGCTA 
fPS-9           CCTTACAGGATTCTAAAGCATATGGCGCTGCATGGAAGATGGCACTACAATTTAAGTCATTCACCATTAAGTCAATGAACTCCAAGTTCTTACGGTCGATGTATGAAGCCCAGAAGAACAACAGAGCGATTGATACAGCATTGACTTGGGCTACATCGTTAGGTGTTGCAACAGCCTACTTTGCTGCACAGGCCCACGTTAAGGCTTCTGCATTACCTAAAGAACAACAGAAAGAATACTTGAAGAAAGCGCTCGACCCTAAGATGCTTGCATACGCTGGGTTGTCTCGAAGCTCTCACGCAGGTGCTCCAATGTCCTTAGTGAATATGCTGGCGGCTCCATTAGGCTTTGACCAAGCTA 
fPS-64          CCTTACAGGATTCTAAAGCATATGGCGCTGCATGGAAGATGGCACTACAATTTAAGTCATTCACCATTAAGTCAATGAACTCCAAGTTCTTACGGTCGATGTATGAAGCCCAGAAGAACAACAGAGCGATTGATACAGCATTGACTTGGGCTACATCGTTAGGTGTTGCAACAGCCTACTTTGCTGCACAGGCCCACGTTAAGGCTTCTGCATTACCTAAAGAACAACAGAAAGAATACTTGAAGAAAGCGCTCGACCCTAAGATGCTTGCATACGCTGGGTTGTCTCGAAGCTCTCACGCAGGTGCTCCAATGTCCTTAGTGAATATGCTGGCGGCTCCATTAGGCTTTGACCAAGCTA 
fPS-10          CCTTACAGGATTCTAAAGCATATGGCGCTGCATGGAAGATGGCACTACAATTTAAGTCATTCACCATTAAGTCAATGAACTCCAAGTTCTTACGGTCGATGTATGAAGCCCAGAAGAACAACAGAGCGATTGATACAGCATTGACTTGGGCTACATCGTTAGGTGTTGCAACAGCCTACTTTGCTGCACAGGCCCACGTTAAGGCTTCTGCATTACCTAAAGAACAACAGAAAGAATACTTGAAGAAAGCTCTCGACCCTAAGATGCTTGCATACGCTGGGTTGTCTCGAAGCTCTCACGCAGGTGCTCCAATGTCCTTAGTGAATATGCTGGCGGCTCCATTAGGCTTTGACCAAGCTA 
fPS-26          CCTTACAGGATTCTAAAGCATATGGCGCTGYATGGAAGATGGCACTACAATTTAAGTCATTCACCATTAAGTCAATGAACTCCAAGTTCTTACGGTCGATGTATGAAGCCCAGAAGAACAACAGAGCGATTGATACAGCATTGACTTGGGCTACATCGTTAGGTGTTGCAACAGCCTACTTTGCTGCACAGGCCCACGTTAAGGCTTCTGCATTACCTAAAGAACAACAGAAAGAATACTTGAAGAAAGCGCTCGACCCTAAGATGCTTGCATACGCTGGGTTGTCTCGAAGCTCTCACGCAGGTGCTCCAATGTCCTTAGTGAATATGCTGGCGGCTCCATTAGGCTTTGACCAAGCTA 
fPS-19          CCTTACAGGATTCTAAAGCATATGGCGCTGCATGGAAGATGGCACTACAATTTAAGTCATTCACCATTAAGTCAATGAACTCCAAGTTCTTACGGTCGATGTATGAAGCCCAGAAGAACAACAGAGCGATTGATACAGCATTGACTTGGGCTACATCGTTAGGTGTTGCAACAGCCTACTTTGCTGCACAGGCCCACGTTAAGGCTTCTGCATTACCTAAAGAACAACAGAAAGAATACTTGAAGAAAGCGCTCGACCCTAAGATGCTTGCATACGCTGGGTTGTCTCGAAGCTCTCACGCAGGTGCTCCAATGTCCTTAGTGAATATGCTGGCGGCTCCATTAGGCTTTGACCAAGCTA 
fPS-7           CCTTACAGGATTCTAAAGCATATGGCGCTGCATGGAAGATGGCACTACAATTTAAGTCATTCACCATTAAGTCAATGAACTCCAAGTTCTTACGGTCGATGTATGAAGCCCAGAAGAACAACAGAGCGATTGATACAGCATTGACTTGGGCTACATCGTTAGGTGTTGCAACAGCCTACTTTGCTGCACAGGCCCACGTTAAGGCTTCTGCATTACCTAAAGAACAACAGAAAGAATACTTGAAGAAAGCGCTCGACCCTAAGATGCTTGCATACGCTGGGTTGTCTCGAAGCTCTCACGCAGGTGCTCCAATGTCCTTAGTGAATATGCTGGCGGCTCCATTAGGCTTTGACCAAGCTA 
fPS-86          CCTTACAGGATTCTAAAGCATATGGCGCTGCATGGAAGATGGCACTACAATTTAAGTCATTCACCATTAAGTCAATGAACTCCAAGTTCTTACGGTCGATGTATGAAGCCCAGAAGAACAACAGAGCGATTGATACAGCATTGACTTGGGCTACATCGTTAGGTGTTGCAACAGCCTACTTTGCTGCACAGGCCCACGTTAAGGCTTCTGCATTACCTAAAGAACAACAGAAAGAATACTTGAAGAAAGCGCTCGACCCTAAGATGCTTGCATACGCTGGGTTGTCTCGAAGCTCTCACGCAGGTGCTCCAATGTCCTTAGTGAATATGCTGGCGGCTCCATTAGGCTTTGACCAAGCTA 
fPS-53          CCTTACAGGATTCTAAAGCATATGGCGCTGCATGGAAGATGGCACTACAATTTAAGTCATTCACCATTAAGTCAATGAACTCCAAGTTCTTACGGTCGATGTATGAAGCCCAGAAGAACAACAGAGCGATTGATACAGCATTGACTTGGGCTACATCGTTAGGTGTTGCAACAGCCTACTTTGCTGCACAGGCCCACGTTAAGGCTTCTGCATTACCTAAAGAACAACAGAAAGAATACTTGAAGAAAGCTCTCGACCCTAAGATGCTTGCATACGCTGGGTTGTCTCGAAGCTCTCACGCAGGTGCTCCAATGTCCTTAGTGAATATGCTGGCGGCTCCATTAGGCTTTGACCAAGCTA 
fPS-85          CCTTACAGGATTCTAAAGCATATGGCGCTGCATGGAAGATGGCACTACAATTTAAGTCATTCACCATTAAGTCAATGAACTCCAAGTTCTTACGGTCGATGTATGAAGCCCAGAAGAACAACAGAGCGATTGATACAGCATTGACTTGGGCTACATCGTTAGGTGTTGCAACAGCCTACTTTGCTGCACAGGCCCACGTTAAGGCTTCTGCATTACCTAAAGAACAACAGAAAGAATACTTGAAGAAAGCTCTCGACCCTAAGATGCTTGCATACGCTGGGTTGTCTCGAAGCTCTCACGCAGGTGCTCCAATGTCCTTAGTGAATATGCTGGCGGCTCCATTAGGCTTTGACCAAGCTA 
fPS-89          CCTTACAGGATTCTAAAGCATATGGCGCTGCATGGAAGATGGCACTACAATTTAAGTCATTCACCATTAAGTCAATGAACTCCAAGTTCTTACGGTCGATGTATGAAGCCCAGAAGAACAACAGAGCGATTGATACAGCATTGACTTGGGCTACATCGTTAGGTGTTGCAACAGCCTACTTTGCTGCACAGGCCCACGTTAAGGCTTCTGCATTACCTAAAGAACAACAGAAAGAATACTTGAAGAAAGCTCTCGACCCTAAGATGCTTGCATACGCTGGGTTGTCTCGAAGCTCTCACGCAGGTGCTCCAATGTCCTTAGTGAATATGCTGGCGGCTCCATTAGGCTTTGACCAAGCTA 
fPS-54-ocr      CCTTACAGGATTCTAAAGCATATGGTGCTGCATGGAAGATGGCACTACAATTTAAGTCATTCACCATTAAGTCAATGAACTCCAAGTTCTTACGGTCGATGTATGAGGCCCAGAAGAACAACAGAGCGATTGATACAGCATTGACTTGGGCTACATCGTTAGGTGTGGCAACAGCCTACTTTGCTGCACAGGCTCACGTTAAGGCTTCCGCATTGCCTAAGGAACAACAGAAAGAATACTTGAAGAAAGCGCTCGACCCTAAGATGCTTGCATACGCTGGGTTGTCTCGAAGCTCTCACGCAGGTGCTCCAATGTCCTTAGTGAATATGTTGGCTGCTCCCTTAGGCTTTGATCAAGCTA 
fPS-59          CCTTACAGGATTCTAAGGCATATGGCGCTGCATGGAAGATGGCACTACAATTTAAGTCATTCACCATTAAGTCAGTGAACTCCAAGTTCTTACGGTCGATGTATGAGGCCCAGAAGAACAACAGAGCGATTGATACAGCATTGACTTGGGCTACATCGTTGGGTGTGGCAACAGCCTACTTTGCTGCACAGGCTCACGTTAAGGCTTCCGCATTGCCTAAGGAGCAACAGAAAGAATACTTGAAGAAAGCGCTCGACCCTAAGATGCTTGCATACGCTGGGTTGTCTCGAAGCTCTCACGCAGGTGCTCCAATGTCCTTAGTGAATATGTTGGCTGCTCCCTTAGGCTTTGACCAAGCTA 
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                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ phage  promoter  P11   §§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          AGATGGTACGTTCTACTATTCTACCTAAAGCTGAATACGAGCGTGACGCTGGTCCTATGAGTTCCCGTAAGGCTCTTGGTGAATTAGCTGGAGGTGTCTTTGAGCAAATACCTGCTGCTGGACTGGTTGCTGCTGGTGGCGCTGCTGTTTATAACTTACATGGAGTTCTCACAGCTTCTAACAAGATGACTGAGCGTGACTACATGACAGGCTTAATGAACACTCACAGGGAACTTGTTCCTAATGACCCTATCACTCAGCAACTCTTATTGAAGATGTATGAGGCTAACGGTGTGCATCTGAGAGAGAAGAAGAAGTAATCAATACGACTCACTATTGGGAGTGCAATCACTGGCTCCC 
fPS-52          AGATGGTACGTTCTACTATTCTACCTAAAGCTGAATACGAGCGTGACGCTGGTCCTATGAGTTCCCGTAAGGCTCTTGGTGAATTAGCTGGAGGTGTCTTTGAGCAAATACCTGCTGCTGGACTGGTTGCTGCTGGTGGCGCTGCTGTTTATAACTTACATGGAGTTCTCACAGCTCCTAACAAGATGACTGAGCGTGACTACATGACAGGCTTAATGAACACTCACAGGGAACTTGTTCCTAATGACCCTATCACTCAGCAACTCTTATTGAAGATGTATGAGGCTAACGGTGTGCATCTGAGAGAGAAGAAGAAGTAATCAATACGACTCACTATTGGGAGTGCAATCACTGGCTCCC 
fPS-21          AGATGGTCCGTTCTACTATTCTACCTAAAGCTGAGTATGAGCGTGATGCTGGTCCTATGAGTTCCCGTAAGGCTCTTGGTGAGTTAGCTGGTGGTATTGCTGAACAAATCCCAGCGTTAGGCTTTGTGGCTGCTGCCGGTGGTTCTGCTTATAACCTACATGGAGTTCTCACAGCTCCCAACAAGATGACTGAGCGTGACTACATGACAGGCTTAATGAACACTCACAGGGAACTTGTTCCTAATGACCCTATCACTCAGCAACTCTTATTGAAGATGTATGAGGCCAACGGTGTGCATTTGAGAGGGAAGAAGAAGTAATCAATACGACTCACTATTGGGAGTGCAATCACTGGCTCCC 
fPS-16          AGATGGTACGTTCTACTATTCTACCTAAAGCTGAATACGAGCGTGACGCTGGTCCTATGAGTTCCCGTAAGGCTCTTGGTGAATTAGCTGGAGGTGTCTTTGAGCAAATACCTGCTGCTGGACTGGTTGCTGCTGGTGGCGCTGCTGTTTATAACTTACATGGAGTTCTCACAGCTCCTAACAAGATGACTGAGCGTGACTACATGACAGGCTTAATGAACACTCACAGGGAACTTGTTCCTAATGACCCTATCACTCAGCAACTCTTATTGAAGATGTATGAGGCTAACGGTGTGCATCTGAGAGAGAAGAAGAAGTAATCAATATGACTCACTATTGGGAGTGCAATCACTGGCTCCC 
fPS-9           AGATGGTCCGTTCTACTATTCTACCTAAAGCTGAGTATGAGCGTGATGCTGGTCCTATGAGTTCCCGTAAGGCTCTTGGTGAGTTAGCTGGTGGTATTGCTGAACAAATCCCAGCGTTAGGCTTTGTGGCTGCTGCCGGTGGTTCTGCTTATAACCTACATGGAGTTCTCACAGCTCCCAACAAGATGACTGAGCGTGACTACATGACAGGCTTAATGAACACTCACAGGGAACTTGTTCCTAATGACCCTATCACTCAGCAACTCTTATTGAAGATGTATGAGGCCAACGGTGTGCATTTGAGAGGGAAGAAGAAGTAATCAATACGACTCACTATTGGGAGTGCAATCACTGGCTCCC 
fPS-64          AGATGGTCCGTTCTACTATTCTACCTAAAGCTGAGTATGAGCGTGATGCTGGTCCTATGAGTTCCCGTAAGGCTCTTGGTGAGTTAGCTGGTGGTATTGCTGAACAAATCCCAGCGTTAGGCTTTGTGGCTGCTGCCGGTGGTTCTGCTTATAACCTACATGGAGTTCTCACAGCTCCCAACAAGATGACTGAGCGTGACTACATGACAGGCTTAATGAACACTCACAGGGAACTTGTTCCTAATGACCCTATCACTCAGCAACTCTTATTGAAGATGTATGAGGCCAACGGTGTGCATTTGAGAGGGAAGAAGAAGTAATCAATACGACTCACTATTGGGAGTGCAATCACTGGCTCCC 
fPS-10          AGATGGTACGTTCTACTATTCTACCTAAAGCTGAATACGAGCGTGACGCTGGTCCTATGAGTTCCCGTAAGGCTCTTGGTGAATTAGCTGGAGGTGTCTTTGAGCAAATACCTGCTGCTGGACTGGTTGCTGCTGGTGGCGCTGCTGTTTATAACTTACATGGAGTTCTCACAGCTCCTAACAAGATGACTGAGCGTGACTACATGACAGGCTTAATGAACACTCACAGGGAACTTGTTCCTAATGACCCTATCACTCAGCAACTCTTATTGAAGATGTATGAGGCTAACGGTGTGCATCTGAGAGAGAAGAAGAAGTAATCAATATGACTCACTATTGGGAGTGCAATCACTGGCTCCC 
fPS-26          AGATGGTCCGTTCTACTATTCTACCTAAAGCTGAGTATGAGCGTGATGCTGGTCCTATGAGTTCCCGTAAGGCTCTTGGTGAGTTAGCTGGTGGTATTGCTGAACAAATCCCAGCGTTAGGCTTTGTGGCTGCTGCCGGTGGTTCTGCTTATAACCTACATGGAGTTCTCACAGCTCCCAACAAGATGACTGAGCGTGACTACATGACAGGCTTAATGAACACTCACAGGGAACTTGTTCCTAATGACCCTATCACTCAGCAACTCTTATTGAAGATGTATGAGGCCAACGGTGTGCATTTGAGAGGGAAGAAGAAGTAATCAATACGACTCACTATTGGGAGTGCAATCACTGGCTCCC 
fPS-19          AGATGGTCCGTTCTACTATTCTACCTAAAGCTGAGTATGAGCGTGATGCTGGTCCTATGAGTTCCCGTAAGGCTCTTGGTGAGTTAGCTGGTGGTATTGCTGAACAAATCCCAGCGTTAGGCTTTGTGGCTGCTGCCGGTGGTTCTGCTTATAACCTACATGGAGTTCTCACAGCTCCCAACAAGATGACTGAGCGTGACTACATGACAGGCTTAATGAACACTCACAGGGAACTTGTTCCTAATGACCCTATCACTCAGCAACTCTTATTGAAGATGTATGAGGCCAACGGTGTGCATTTGAGAGGGAAGAAGAAGTAATCAATACGACTCACTATTGGGAGTGCAATCACTGGCTCCC 
fPS-7           AGATGGTCCGTTCTACTATTCTACCTAAAGCTGAGTATGAGCGTGATGCTGGTCCTATGAGTTCCCGTAAGGCTCTTGGTGAGTTAGCTGGTGGTATTGCTGAACAAATCCCAGCGTTAGGCTTTGTGGCTGCTGCCGGTGGTTCTGCTTATAACCTACATGGAGTTCTCACAGCTCCCAACAAGATGACTGAGCGTGACTACATGACAGGCTTAATGAACACTCACAGGGAACTTGTTCCTAATGACCCTATCACTCAGCAACTCTTATTGAAGATGTATGAGGCCAACGGTGTGCATTTGAGAGGGAAGAAGAAGTAATCAATACGACTCACTATTGGGAGTGCAATCACTGGCTCCC 
fPS-86          AGATGGTCCGTTCTACTATTCTACCTAAAGCTGAGTATGAGCGTGATGCTGGTCCTATGAGTTCCCGTAAGGCTCTTGGTGAGTTAGCTGGTGGTATTGCTGAACAAATCCCAGCGTTAGGCTTTGTGGCTGCTGCCGGTGGTTCTGCTTATAACCTACATGGAGTTCTCACAGCTCCCAACAAGATGACTGAGCGTGACTACATGACAGGCTTAATGAACACTCACAGGGAACTTGTTCCTAATGACCCTATCACTCAGCAACTCTTATTGAAGATGTATGAGGCCAACGGTGTGCATTTGAGAGGGAAGAAGAAGTAATCAATACGACTCACTATTGGGAGTGCAATCACTGGCTCCC 
fPS-53          AGATGGTACGTTCTACTATTCTACCTAAAGCTGAGTATGAGCGTGATGCTGGTCCTATGAGTTCCCGTAAGGCTCTTGGTGAGTTAGCTGGTGGTATTGCTGAACAAATCCCAGCGTTAGGCTTTGTGGCTGCTGCCGGTGGTTCTGCTTATAACCTACATGGAGTTCTCACAGCTCCCAACAAGATGACTGAGCGTGACTACATGACAGGCTTAATGAACACTCACAGGGAACTTGTTCCTAATGACCCTATCACTCAGCAACTCTTATTGAAGATGTATGAGGCCAACGGTGTGCATTTGAGAGAGAAGAAGAAGTAATCAATACGACTCACTATTGGGAGTGCAATCACTGGCTCCC 
fPS-85          AGATGGTACGTTCTACTATTCTACCTAAAGCTGAGTATGAGCGTGATGCTGGTCCTATGAGTTCCCGTAAGGCTCTTGGTGAGTTAGCTGGTGGTATTGCTGAACAAATCCCAGCGTTAGGCTTTGTGGCTGCTGCCGGTGGTTCTGCTTATAACCTACATGGAGTTCTCACAGCTCCCAACAAGATGACTGAGCGTGACTACATGACAGGCTTAATGAACACTCACAGGGAACTTGTTCCTAATGACCCTATCACTCAGCAACTCTTATTGAAGATGTATGAGGCCAACGGTGTGCATTTGAGAGAGAAGAAGAAGTAATCAATACGACTCACTATTGGGAGTGCAATCACTGGCTCCC 
fPS-89          AGATGGTACGTTCTACTATTCTACCTAAAGCTGAGTATGAGCGTGATGCTGGTCCTATGAGTTCCCGTAAGGCTCTTGGTGAGTTAGCTGGTGGTATTGCTGAACAAATCCCAGCGTTAGGCTTTGTGGCTGCTGCCGGTGGTTCTGCTTATAACCTACATGGAGTTCTCACAGCTCCCAACAAGATGACTGAGCGTGACTACATGACAGGCTTAATGAACACTCACAGGGAACTTGTTCCTAATGACCCTATCACTCAGCAACTCTTATTGAAGATGTATGAGGCCAACGGTGTGCATTTGAGAGAGAAGAAGAAGTAATCAATACGACTCACTATTGGGAGTGCAATCACTGGCTCCC 
fPS-54-ocr      AGATGGTACGTTCTACTATTCTACCTAAAGCTGAATACGAGCGTGACGCTGGTCCTATGAGTTCTCGTAAGGCTCTTGGTGAATTAGCAGGCGGTATTGCTGAACAAATCCCAGCGGCAGGCTTTGTAGCTGCTGGTGGCGCTGCTGTTTATAACTTACATGGAGTTCTCACAGCTCCTAATAAGATGACTGAGCGTGACTACATGACAGGCTTAATGAACACTCACAGGGAACTTGTTCCTAATGACCCTATCACTCAGCAACTCTTATTGAAGATGTATGAGGCTAACGGTGTGCATTTGAGAGAGAAGAAGAAGTAATCAATACGACTCACTATTGGGAGTGCAATCACTGGCTCCC 
fPS-59          AGATGGTACGTTCTACTATTCTACCTAAAGCTGAATACGAGCGTGACGCTGGTCCTATGAGTTCCCGTAAGGCTCTTGGTGAATTAGCTGGAGGTGTCTTTGAGCAAATACCTGCTGCTGGACTGGTTGCTGCTGGTGGCGCTGCTGTTTATAACTTACATGGAGTTCTCACAGCTCCTAACAAGATGACTGAGCGTGACTACATGACAGGCTTAATGAACACTCACAGGGAACTTGTTCCTAATGACCCTATCACTCAGCAACTCTTATTGAAGATGTATGAAGCTAACGGTGTGCATCTGAGAGAGAAGAAGAAGTAATCAACACGACTCACTATTGGGAGTGCAATCACTGGCTCCC 
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fPS-50          TCTATCAACAATAATAAAGGAGGTACACAATGGCTCTAAATATTCGTACCGTAATGACTTACCCACTGGATGGCTCAAACGTGAACTTTACGATTACCTTTGAGTATCTGGCACGTAAGTTCATTACTGTTACCCTTATTGGTACTGACCGTAAAGAGTTAATTCTCAATCAGGACTATCGGTTCACCTCTAAGAATCAAATCACTCTGACTAAGGCATGGGGTCCAAGTGATGGCTATGCTAATATAGAGATTCGACGATTCACCTCAGCCACCGAGCGTCTTGTTGATTTTGCTGATGGTTCAATCCTACGAGCTTACGATTTGAACATATCGCAGGTTCAAACACTACATGTTGCAG 
fPS-52          TCTATCAACAATAATAAAGGAGGTACACAATGGCTCTAAATATTCGTACCGTAATGACTTACCCACTGGATGGCTCAAACGTGAACTTTACGATTACCTTTGAGTATCTGGCACGTAAGTTCATTACTGTTACCCTTATTGGTACTGACCGTAAAGAGTTAATTCTCAATCAGGACTATCGGTTCACCTCTAAGAATCAAATCACTCTGACTAAGGCATGGGGTCCAAGTGATGGCTATGCTAATATAGAGATTCGACGATTCACCTCAGCCACCGAGCGTCTTGTTGATTTTGCTGATGGTTCAATCCTACGAGCTTACGATTTGAACATATCGCAGGTTCAAACACTACATGTTGCAG 
fPS-21          TCTATCAACAATAATAAAGGAGGTACACAATGGCTCTAAATATTCGTACCGTAATGACTTACCCACTGGATGGCTCAAACGTGAACTTTACGATTACCTTTGAGTATCTGGCACGTAAGTTCATTACTGTTACCCTTATTGGTACTGACCGTAAAGAGTTAATTCTCAATCAGGACTATCGGTTCACCTCTAAGAATCAAATCACTCTGACTAAGGCATGGGGTCCAAGTGATGGCTATGCTAATATAGAGATTCGACGATTCACCTCAGCCACCGAGCGTCTTGTTGATTTTGCTGATGGTTCAATCCTACGAGCTTACGATTTGAACATATCGCAGGTTCAAACACTACATGTTGCAG 
fPS-16          TCTATCAACAATAATAAAGGAGGTACACAATGGCTCTAAATATTCGTACCGTAATGACTTACCCACTGGATGGCTCAAACGTGAACTTTACGATTACCTTTGAGTATCTGGCACGTAAGTTCATTACTGTTACCCTTATTGGTACTGACCGTAAAGAGTTAATTCTCAATCAGGACTATCGGTTCACCTCTAAGAATCAAATCACTCTGACTAAGGAATGGGGTCCAAGTGATGGCTATGCTAATATAGAGATTCGACGATTCACCTCAGCCACCGAGCGTCTTGTTGATTTTGCTGATGGTTCAATCCTACGAGCTTACGATTTGAACATATCGCAGGTTCAAACACTACATGTTGCAG 
fPS-9           TCTATCAACAATAATAAAGGAGGTACACAATGGCTCTAAATATTCGTACCGTAATGACTTACCCACTGGATGGCTCAAACGTGAACTTTACGATTACCTTTGAGTATCTGGCACGTAAGTTCATTACTGTTACCCTTATTGGTACTGACCGTAAAGAGTTAATTCTCAATCAGGACTATCGGTTCACCTCTAAGAATCAAATCACTCTGACTAAGGCATGGGGTCCAAGTGATGGCTATGCTAATATAGAGATTCGACGATTCACCTCAGCCACCGAGCGTCTTGTTGATTTTGCTGATGGTTCAATCCTACGAGCTTACGATTTGAACATATCGCAGGTTCAAACACTACATGTTGCAG 
fPS-64          TCTATCAACAATAATAAAGGAGGTACACAATGGCTCTAAATATTCGTACCGTAATGACTTACCCACTGGATGGCTCAAACGTGAACTTTACGATTACCTTTGAGTATCTGGCACGTAAGTTCATTACTGTTACCCTTATTGGTACTGACCGTAAAGAGTTAATTCTCAATCAGGACTATCGGTTCACCTCTAAGAATCAAATCACTCTGACTAAGGCATGGGGTCCAAGTGATGGCTATGCTAATATAGAGATTCGACGATTCACCTCAGCCACCGAGCGTCTTGTTGATTTTGCTGATGGTTCAATCCTACGAGCTTACGATTTGAACATATCGCAGGTTCAAACACTACATGTTGCAG 
fPS-10          TCTATCAACAATAATAAAGGAGGTACACAATGGCTCTAAATATTCGTACCGTAATGACTTACCCACTGGATGGCTCAAACGTGAACTTTACGATTACCTTTGAGTATCTGGCACGTAAGTTCATTACTGTTACCCTTATTGGTACTGACCGTAAAGAGTTAATTCTCAATCAGGACTATCGGTTCACCTCTAAGAATCAAATCACTCTGACTAAGGAATGGGGTCCAAGTGATGGCTATGCTAATATAGAGATTCGACGATTCACCTCAGCCACCGAGCGTCTTGTTGATTTTGCTGATGGTTCAATCCTACGAGCTTACGATTTGAACATATCGCAGGTTCAAACACTACATGTTGCAG 
fPS-26          TCTATCAACAATAATAAAGGAGGTACACAATGGCTCTAAATATTCGTACCGTAATGACTTACCCACTGGATGGCTCAAACGTGAACTTTACGATTACCTTTGAGTATCTGGCACGTAAGTTCATTACTGTTACCCTTATTGGTACTGACCGTAAAGAGTTAATTCTCAATCAGGACTATCGGTTCACCTCTAAGAATCAAATCACTCTGACTAAGGCATGGGGTCCAAGTGATGGCTATGCTAATATAGAGATTCGACGATTCACCTCAGCCACCGAGCGTCTTGTTGATTTTGCTGATGGTTCAATCCTACGAGCTTACGATTTGAACATATCGCAGGTTCAAACACTACATGTTGCAG 
fPS-19          TCTATCAACAATAATAAAGGAGGTACACAATGGCTCTAAATATTCGTACCGTAATGACTTACCCACTGGATGGCTCAAACGTGAACTTTACGATTACCTTTGAGTATCTGGCACGTAAGTTCATTACTGTTACCCTTATTGGTACTGACCGTAAAGAGTTAATTCTCAATCAGGACTATCGGTTCACCTCTAAGAATCAAATCACTCTGACTAAGGCATGGGGTCCAAGTGATGGCTATGCTAATATAGAGATTCGACGATTCACCTCAGCCACCGAGCGTCTTGTTGATTTTGCTGATGGTTCAATCCTACGAGCTTACGATTTGAACATATCGCAGGTTCAAACACTACATGTTGCAG 
fPS-7           TCTATCAACAATAATAAAGGAGGTACACAATGGCTCTAAATATTCGTACCGTAATGACTTACCCACTGGATGGCTCAAACGTGAACTTTACGATTACCTTTGAGTATCTGGCACGTAAGTTCATTACTGTTACCCTTATTGGTACTGACCGTAAAGAGTTAATTCTCAATCAGGACTATCGGTTCACCTCTAAGAATCAAATCACTCTGACTAAGGCATGGGGTCCAAGTGATGGCTATGCTAATATAGAGATTCGACGATTCACCTCAGCCACCGAGCGTCTTGTTGATTTTGCTGATGGTTCAATCCTACGAGCTTACGATTTGAACATATCGCAGGTTCAAACACTACATGTTGCAG 
fPS-86          TCTATCAACAATAATAAAGGAGGTACACAATGGCTCTAAATATTCGTACCGTAATGACTTACCCACTGGATGGCTCAAACGTGAACTTTACGATTACCTTTGAGTATCTGGCACGTAAGTTCATTACTGTTACCCTTATTGGTACTGACCGTAAAGAGTTAATTCTCAATCAGGACTATCGGTTCACCTCTAAGAATCAAATCACTCTGACTAAGGCATGGGGTCCAAGTGATGGCTATGCTAATATAGAGATTCGACGATTCACCTCAGCCACCGAGCGTCTTGTTGATTTTGCTGATGGTTCAATCCTACGAGCTTACGATTTGAACATATCGCAGGTTCAAACACTACATGTTGCAG 
fPS-53          TCTATCAACAATAATAAAGGAGGTACACAATGGCTCTAAATATTCGTACCGTAATGACTTACCCACTGGATGGCTCAAACGTGAACTTTACGATTACCTTTGAGTATCTGGCACGTAAGTTCATTACTGTTACCCTTATTGGTACTGACCGTAAAGAGTTAATTCTCAATCAGGACTATCGGTTCACCTCTAAGAATCAAATCACTCTGACTAAGGCATGGGGTCCAAGTGATGGCTATGCTAATATAGAGATTCGACGATTCACCTCAGCCACCGAGCGTCTTGTTGATTTTGCTGATGGTTCAATCCTACGAGCTTACGATTTGAACATATCGCAGGTTCAAACACTACATGTTGCAG 
fPS-85          TCTATCAACAATAATAAAGGAGGTACACAATGGCTCTAAATATTCGTACCGTAATGACTTACCCACTGGATGGCTCAAACGTGAACTTTACGATTACCTTTGAGTATCTGGCACGTAAGTTCATTACTGTTACCCTTATTGGTACTGACCGTAAAGAGTTAATTCTCAATCAGGACTATCGGTTCACCTCTAAGAATCAAATCACTCTGACTAAGGCATGGGGTCCAAGTGATGGCTATGCTAATATAGAGATTCGACGATTCACCTCAGCCACCGAGCGTCTTGTTGATTTTGCTGATGGTTCAATCCTACGAGCTTACGATTTGAACATATCGCAGGTTCAAACACTACATGTTGCAG 
fPS-89          TCTATCAACAATAATAAAGGAGGTACACAATGGCTCTAAATATTCGTACCGTAATGACTTACCCACTGGATGGCTCAAACGTGAACTTTACGATTACCTTTGAGTATCTGGCACGTAAGTTCATTACTGTTACCCTTATTGGTACTGACCGTAAAGAGTTAATTCTCAATCAGGACTATCGGTTCACCTCTAAGAATCAAATCACTCTGACTAAGGCATGGGGTCCAAGTGATGGCTATGCTAATATAGAGATTCGACGATTCACCTCAGCCACCGAGCGTCTTGTTGATTTTGCTGATGGTTCAATCCTACGAGCTTACGATTTGAACATATCGCAGGTTCAAACACTACATGTTGCAG 
fPS-54-ocr      TCTATCAACAATAATAAAGGAGGTACACAATGGCTCTAAATATTCGTACCGTAATGACTTACCCACTGGATGGCTCAAACGTGAACTTTACGATTACCTTTGAGTATCTGGCCCGTAAGTTCATTACTGTGACTCTGCTTGGTACTGACCGTAAAGAGTTAATTCTCAATCAAGACTACCGGTTCACCTCTAAGAATCAAATCACTCTAACTAAGGCGTGGGGTCCAAGTGATGGTTATGAGAACATCGAGGTTAGACGATTCACCTCAGCGACTGAGCGTCTTGTTGACTTTGCTGATGGCTCAATCCTAAGAGCTTACGACTTGAACATCTCACAGGTTCAGACACTGCATGTTGCAG 
fPS-59          TCTATCAACAATAATAAAGGAGGTACACAATGGCTCTAAATATTCGTACCGTAATGACTTACCCACTGGATGGCTCAAACGTGAACTTTACGATTACCTTTGAGTATCTGGCCCGTAAGTTCATTACTGTGACTCTGCTTGGTACTGACCGTAAAGAGTTAGTTCTCAATCAGGACTACCGGTTCACCTCTAAGAATCAAATCACTCTAACTAAGGCGTGGGGTCCAAGTGATGGCTATGAGAACATCGAGATTAGACGATTCACCTCGGCTACTGAGCGTCTTGTTGACTTTGCTGATGGCTCAATCCTACGTGCTTACGACTTGAATATCTCACAGGTTCAGACACTGCACGTTGCAG 
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fPS-50          AAGAGGCGCGCGACTTAACTGCTGATACTATCGGCGTTAATAACGATGGTAACTTGGATGCACGTGGTCGACGGATTGTTAACTTGGCTGATGGTGTAGACGTTGGGGATGCTGTCACAGTTCGACAACAGCAAAATTGGGCTGACTCTGCATTGAACCAAGCGAACCGCTCTAAGCAAGAAGCTGACAGGTCGGAGGCTGCTGCAAATCGTAGTAGTGCGTCTGCGTCTGCTGCGCTTGCGTCTGAACAGAAAGCTAAAACCAGTGAGAACAACGCTCAGGTATCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGAACTTAGCCAGTGCTTCTTCTTCTTCTG 
fPS-52          AAGAGGCGCGCGACTTAACTGCTGATACTATCGGCGTTAATAACGATGGTAACTTGGATGCACGTGGTCGACGGATTGTTAACTTGGCTGATGGTGTAGACGTTGGGGATGCTGTCACAGTTCGACAACAGCAAAATTGGGCTGACTCTGCATTGAACCAAGCGAACCGCTCTAAGCAAGAAGCTGACAGGTCGGAGGCTGCTGCAAATCGTAGTAGTGCGTCTGCGTCTGCTGCGCTTGCGTCTGAACAGAAAGCTAAAACCAGTGAGAACAACGCTCAGGTATCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGAACTTAGCCAGTGCTTCTTCTTCTTCTG 
fPS-21          AAGAGGCGCGCGACTTAACTGCTGATACTATCGGCGTTAATAACGATGGTAACTTGGATGCACGTGGTCGACGGATTGTTAACTTGGCTGATGGTGTAGACGTTGGGGATGCTGTCACAGTTCGACAACAGCAAAATTGGGCTGACTCTGCATTGAACCAAGCGAACCGCTCTAAGCAAGAAGCTGACAGGTCGGAGGCTGCTGCAAATCGTAGTAGTGCGTCTGCGTCTGCTGCGCTTGCGTCTGAACAGAAAGCTAAAACCAGTGAGAACAACGCTCAGGTATCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGAACTTAGCCAGTGCTTCTTCTTCTTCTG 
fPS-16          AAGAGGCGCGCGACTTAACTGCTGATACTATCGGCGTTAATAACGATGGTAACTTGGATGCACGTGGTCGACGGATTGTTAACTTGGCTGATGGTGTAGACGTTGGGGATGCTGTCACAGTTCGACAACAGCAAAATTGGGCTGACTCTGCATTGAACCAAGCGAACCGCTCTAAGCAAGAAGCTGACAGGTCGGAGGCTGCTGCAAATCGTAGTAGTGCGTCTGCGTCTGCTGCGCTTGCGTCTGAACAGAAAGCTAAAACCAGTGAGAACAACGCTCAGGTATCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGAACTTAGCCAGTGCTTCTTCTTCTTCTG 
fPS-9           AAGAGGCGCGCGACTTAACTGCTGATACTATCGGCGTTAATAACGATGGTAACTTGGATGCACGTGGTCGACGGATTGTTAACTTGGCTGATGGTGTAGACGTTGGGGATGCTGTCACAGTTCGACAACAGCAAAATTGGGCTGACTCTGCATTGAACCAAGCGAACCGCTCTAAGCAAGAAGCTGACAGGTCGGAGGCTGCTGCAAATCGTAGTAGTGCGTCTGCGTCTGCTGCGCTTGCGTCTGAACAGAAAGCTAAAACCAGTGAGAACAACGCTCAGGTATCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGAACTTAGCCAGTGCTTCTTCTTCTTCTG 
fPS-64          AAGAGGCGCGCGACTTAACTGCTGATACTATCGGCGTTAATAACGATGGTAACTTGGATGCACGTGGTCGACGGATTGTTAACTTGGCTGATGGTGTAGACGTTGGGGATGCTGTCACAGTTCGACAACAGCAAAATTGGGCTGACTCTGCATTGAACCAAGCGAACCGCTCTAAGCAAGAAGCTGACAGGTCGGAGGCTGCTGCAAATCGTAGTAGTGCGTCTGCGTCTGCTGCGCTTGCGTCTGAACAGAAAGCTAAAACCAGTGAGAACAACGCTCAGGTATCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGAACTTAGCCAGTGCTTCTTCTTCTTCTG 
fPS-10          AAGAGGCGCGCGACTTAACTGCTGATACTATCGGCGTTAATAACGATGGTAACTTGGATGCACGTGGTCGACGGATTGTTAACTTGGCTGATGGTGTAGACGTTGGGGATGCTGTCACAGTTCGACAACAGCAAAATTGGGCTGACTCTGCATTGAACCAAGCGAACCGCTCTAAGCAAGAAGCTGACAGGTCGGAGGCTGCTGCAAATCGTAGTAGTGCGTCTGCGTCTGCTGCGCTTGCGTCTGAACAGAAAGCTAAAACCAGTGAGAACAACGCTCAGGTATCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGAACTTAGCCAGTGCTTCTTCTTCTTCTG 
fPS-26          AAGAGGCGCGCGACTTAACTGCTGATACTATCGGCGTTAATAACGATGGTAACTTGGATGCACGTGGTCGACGGATTGTTAACTTGGCTGATGGTGTAGACGTTGGGGATGCTGTCACAGTTCGACAACAGCAAAATTGGGCTGACTCTGCATTGAACCAAGCGAACCGCTCTAAGCAAGAAGCTGACAGGTCGGAGGCTGCTGCAAATCGTAGTAGTGCGTCTGCGTCTGCTGCGCTTGCGTCTGAACAGAAAGCTAAAACCAGTGAGAACAACGCTCAGGTATCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGAACTTAGCCAGTGCTTCTTCTTCTTCTG 
fPS-19          AAGAGGCGCGCGACTTAACTGCTGATACTATCGGCGTTAATAACGATGGTAACTTGGATGCACGTGGTCGACGGATTGTTAACTTGGCTGATGGTGTAGACGTTGGGGATGCTGTCACAGTTCGACAACAGCAAAATTGGGCTGACTCTGCATTGAACCAAGCGAACCGCTCTAAGCAAGAAGCTGACAGGTCGGAGGCTGCTGCAAATCGTAGTAGTGCGTCTGCGTCTGCTGCGCTTGCGTCTGAACAGAAAGCTAAAACCAGTGAGAACAACGCTCAGGTATCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGAACTTAGCCAGTGCTTCTTCTTCTTCTG 
fPS-7           AAGAGGCGCGCGACTTAACTGCTGATACTATCGGCGTTAATAACGATGGTAACTTGGATGCACGTGGTCGACGGATTGTTAACTTGGCTGATGGTGTAGACGTTGGGGATGCTGTCACAGTTCGACAACAGCAAAATTGGGCTGACTCTGCATTGAACCAAGCGAACCGCTCTAAGCAAGAAGCTGACAGGTCGGAGGCTGCTGCAAATCGTAGTAGTGCGTCTGCGTCTGCTGCGCTTGCGTCTGAACAGAAAGCTAAAACCAGTGAGAACAACGCTCAGGTATCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGAACTTAGCCAGTGCTTCTTCTTCTTCTG 
fPS-86          AAGAGGCGCGCGACTTAACTGCTGATACTATCGGCGTTAATAACGATGGTAACTTGGATGCACGTGGTCGACGGATTGTTAACTTGGCTGATGGTGTAGACGTTGGGGATGCTGTCACAGTTCGACAACAGCAAAATTGGGCTGACTCTGCATTGAACCAAGCGAACCGCTCTAAGCAAGAAGCTGACAGGTCGGAGGCTGCTGCAAATCGTAGTAGTGCGTCTGCGTCTGCTGCGCTTGCGTCTGAACAGAAAGCTAAAACCAGTGAGAACAACGCTCAGGTATCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGAACTTAGCCAGTGCTTCTTCTTCTTCTG 
fPS-53          AAGAGGCGCGCGACTTAACTGCTGATACTATCGGCGTTAATAACGATGGTAACTTGGATGCACGTGGTCGACGGATTGTTAACTTGGCTGATGGTGTAGACGTTGGGGATGCTGTCACAGTTCGACAACAGCAAAATTGGGCTGACTCTGCATTGAACCAAGCGAACCGCTCTAAGCAAGAAGCTGACAGGTCGGAGGCTGCTGCAAATCGTAGTAGTGCGTCTGCGTCTGCTGCGCTTGCGTCTGAACAGAAAGCTAAAACCAGTGAGAACAACGCTCAGGTATCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGAACTTAGCCAGTGCTTCTTCTTCTTCTG 
fPS-85          AAGAGGCGCGCGACTTAACTGCTGATACTATCGGCGTTAATAACGATGGTAACTTGGATGCACGTGGTCGACGGATTGTTAACTTGGCTGATGGTGTAGACGTTGGGGATGCTGTCACAGTTCGACAACAGCAAAATTGGGCTGACTCTGCATTGAACCAAGCGAACCGCTCTAAGCAAGAAGCTGACAGGTCGGAGGCTGCTGCAAATCGTAGTAGTGCGTCTGCGTCTGCTGCGCTTGCGTCTGAACAGAAAGCTAAAACCAGTGAGAACAACGCTCAGGTATCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGAACTTAGCCAGTGCTTCTTCTTCTTCTG 
fPS-89          AAGAGGCGCGCGACTTAACTGCTGATACTATCGGCGTTAATAACGATGGTAACTTGGATGCACGTGGTCGACGGATTGTTAACTTGGCTGATGGTGTAGACGTTGGGGATGCTGTCACAGTTCGACAACAGCAAAATTGGGCTGACTCTGCATTGAACCAAGCGAACCGCTCTAAGCAAGAAGCTGACAGGTCGGAGGCTGCTGCAAATCGTAGTAGTGCGTCTGCGTCTGCTGCGCTTGCGTCTGAACAGAAAGCTAAAACCAGTGAGAACAACGCTCAGGTATCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGACCAACGCTAAGACCTCTGAGAACTTAGCCAGTGCTTCTTCTTCTTCTG 
fPS-54-ocr      AAGAAGCACGTGACCTAACGGCTGATACTATCGGTGTTAATAACGACGGTAACTTAGATGCTCGTGGTCGCCGGATTGTTAACTTGGCTGATGGTGTAGACGCTGGGGATGCTGTCACAGTTCGACAACAGCAAAACTGGGCTGACTCTGCATTGAACCAAGCGAACCGCTCTAAGCAAGAAGCTGACAGGTCTGAGGCTGCTGCGAACCGTAGTGGTGCATCTGCTGCTGCCGCTCTTGCGTCTGAACAGAAAGCTAAAACCAGTGAGAACAACGCTAAGGTATCTGAGGGTAACGCCAAGACCTCTGAGACCAACTCTAAGGATTCTGAGAACTCAGCTCGTGCGTCTGCCAATGCTG 

fPS-59          AAGAAGCACGTGACCTAACGGCTGATACTATCGGTGTTAATAACGACGGTAACTTAGATGCTCGTGGTCGCCGGATTGTTAACTTGGCTGATGGTGTAGACGCTGGGGATGCTGTCACAGTTCGACAACAGAAAAACTGGGCTGACTCTGCATTGAACCAAGCGAACCGCTCTAAGCAAGAAGCTGACAGGTCTGAGGCCGCTGCGAACCGTAGTGGTGCATCTGCCGCTGCCGCTCTTGCGTATGAACAGAAAGCTAAAACCAGTGAGAACAACTCTAAGGTATCTGAGGGCAACGCCAAGACCTCTGAGACCAACTCTAAGGATTCTGAGAATTCAGCTCGTGCGTCTGCCAATGCTG 
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fPS-50          CTAAGGTATCTGAGACCAACTCTAAGACCTCTGAGACAAACTCTAAGGCAAGTGAAGAACGTGCTATTCTTGAGGCGGGCAAGCTCGGTAACATGAATGACTTTGCTGCCACCATAAAGACTGTTACCGGAAATGACGTTGTGATGAAAGGTAAGTTCTCTGTTGATAATGGTTTACAGTCTAATGCTGGTATTACGTACCTTAACGTGAATACTGCAACCATCACGGCCCTTAGAACTCAAGGTGATATCGAAGTGTTCCCTCCCATTGGTGGACAACCAAACGGAGAAGGCGGCCAGATGCGACTTAAGGGTGCTGATGGTGGAAACACTGGCGGTTTTATTGATGTGGATTCGGTAG 
fPS-52          CTAAGGTATCTGAGACCAACTCTAAGACCTCTGAGACAAACTCTAAGGCAAGTGAAGAACGTGCTATTCTTGAGGCGGGCAAGCTCGGTAACATGAATGACTTTGCTGCCACCATAAAGACTGTTACCGGAAATGACGTTGTGATGAAAGGTAAGTTCTCTGTTGATAATGGTTTACAGTCTAATGCTGGTATTACGTACCTTAACGTGAATACTGCAACCATCACGGCCCTTAGAACTCAAGGTGATATCGAAGTGTTCCCTCCCATTGGTGGACAACCAAACGGAGAAGGCGGCCAGATGCGACTTAAGGGTGCTGATGGTGGAAACACTGGCGGTTTTATTGATGTGGATTCGGTAG 
fPS-21          CTAAGGTATCTGAGACCAACTCTAAGACCTCTGAGACAAACTCTAAGGCAAGTGAAGAACGTGCTATTCTTGAGGCGGGCAAGCTCGGTAACATGAATGACTTTGCTGCCACCATAAAGACTGTTACCGGAAATGACGTTGTGATGAAAGGTAAGTTCTCTGTTGATAATGGTTTACAGTCTAATGCTGGTATTACGTACCTTAACGTGAATACTGCAACCATCACGGCCCTTAGAACTCAAGGTGATATCGAAGTGTTCCCTCCCATTGGTGGACAACCAAACGGAGAAGGCGGCCAGATGCGACTTAAGGGTGCTGATGGTGGAAACACCGGCGGTTTTATTGATGTGGATTCGGTAG 
fPS-16          CTAAGGTATCTGAGACCAACTCTAAGACCTCTGAGACAAACTCTAAGGCAAGTGAAGAACGTGCTATTCTTGAGGCGGGCAAGCTCGGTAACATGAATGACTTTGCTGCCACCATAAAGACTGTTACCGGAAATGACGTTGTGATGAAAGGTAAGTTCTCTGTTGATAATGGTTTACAGTCTAATGCTGGTATTACGTACCTTAACGTGAATACTGCAACCATCACGGCCCTTAGAACTCAAGGTGATATCGAAGTGTTCCCTCCCATTGGTGGACAACCAAACGGAGAAGGCGGCCAGATGCGACTTAAGGGTGCTGATGGTGGAAACACCGGCGGTTTTATTGATGTGGATTCGGTAG 
fPS-9           CTAAGGTATCTGAGACCAACTCTAAGACCTCTGAGACAAACTCTAAGGCAAGTGAAGAACGTGCTATTCTTGAGGCGGGCAAGCTCGGTAACATGAATGACTTTGCTGCCACCATAAAGACTGTTACCGGAAATGACGTTGTGATGAAAGGTAAGTTCTCTGTTGATAATGGTTTACAGTCTAATGCTGGTATTACGTACCTTAACGTGAATACTGCAACCATCACGGCCCTTAGAACTCAAGGTGATATCGAAGTGTTCCCTCCCATTGGTGGACAACCAAACGGAGAAGGCGGCCAGATGCGACTTAAGGGTGCTGATGGTGGAAACACCGGCGGTTTTATTGATGTGGATTCGGTAG 
fPS-64          CTAAGGTATCTGAGACCAACTCTAAGACCTCTGAGACAAACTCTAAGGCAAGTGAAGAACGTGCTATTCTTGAGGCGGGCAAGCTCGGTAACATGAATGACTTTGCTGCCACCATAAAGACTGTTACCGGAAATGACGTTGTGATGAAAGGTAAGTTCTCTGTTGATAATGGTTTACAGTCTAATGCTGGTATTACGTACCTTAACGTGAATACTGCAACCATCACGGCCCTTAGAACTCAAGGTGATATCGAAGTGTTCCCTCCCATTGGTGGACAACCAAACGGAGAAGGCGGCCAGATGCGACTTAAGGGTGCTGATGGTGGAAACACTGGCGGTTTTATTGATGTGGATTCGGTAG 
fPS-10          CTAAGGTATCTGAGACCAACTCTAAGACCTCTGAGACAAACTCTAAGGCAAGTGAAGAACGTGCTATTCTTGAGGCGGGCAAGCTCGGTAACATGAATGACTTTGCTGCCACCATAAAGACTGTTACCGGAAATGACGTTGTGATGAAAGGTAAGTTCTCTGTTGATAATGGTTTACAGTCTAATGCTGGTATTACGTACCTTAATGTGAATACTGCAACCATCACGGCCCTTAGAACTCAAGGTGATATCGAAGTGTTCCCTCCCATTGGTGGACAACCAAACGGAGAAGGCGGCCAGATGCGACTTAAGGGTGCTGATGGTGGAAACACTGGCGGTTTTATTGATGTGGATTCGGTAG 
fPS-26          CTAAGGTATCTGAGACCAACTCTAAGACCTCTGAGACAAACTCTAAGGCAAGTGAAGAACGTGCTATTCTTGAGGCGGGCAAGCTCGGTAACATGAATGACTTTGCTGCCACCATAAAGACTGTTACCGGAAATGACGTTGTGATGAAAGGTAAGTTCTCTGTTGATAATGGTTTACAGTCTAATGCTGGTATTACGTACCTTAACGTGAATACTGCAACCATCACGGCCCTTAGAACTCAAGGTGATATCGAAGTGTTCCCTCCCATTGGTGGACAACCAAACGGAGAAGGCGGCCAGATGCGACTTAAGGGTGCTGATGGTGGAAACACTGGCGGTTTTATTGATGTGGATTCGGTAG 
fPS-19          CTAAGGTATCTGAGACCAACTCTAAGACCTCTGAGACAAACTCTAAGGCAAGTGAAGAACGTGCTATTCTTGAGGCGGGCAAGCTCGGTAACATGAATGACTTTGCTGCCACCATAAAGACTGTTACCGGAAATGACGTTGTGATGAAAGGTAAGTTCTCTGTTGATAATGGTTTACAGTCTAATGCTGGTATTACGTACCTTAACGTGAATACTGCAACCATCACGGCCCTTAGAACTCAAGGTGATATCGAAGTGTTCCCTCCCATTGGTGGACAACCAAACGGAGAAGGCGGCCAGATGCGACTTAAGGGTGCTGATGGTGGAAACACCGGCGGTTTTATTGATGTGGATTCGGTAG 
fPS-7           CTAAGGTATCTGAGACCAACTCTAAGACCTCTGAGACAAACTCTAAGGCAAGTGAAGAACGTGCTATTCTTGAGGCGGGCAAGCTCGGTAACATGAATGACTTTGCTGCCACCATAAAGACTGTTACCGGAAATGACGTTGTGATGAAAGGTAAGTTCTCTGTTGATAATGGTTTACAGTCTAATGCTGGTATTACGTACCTTAACGTGAATACTGCAACCATCACGGCCCTTAGAACTCAAGGTGATATCGAAGTGTTCCCTCCCATTGGTGGACAACCAAACGGAGAAGGCGGCCAGATGCGACTTAAGGGTGCTGATGGTGGAAACACCGGCGGTTTTATTGATGTGGATTCGGTAG 
fPS-86          CTAAGGTATCTGAGACCAACTCTAAGACCTCTGAGACAAACTCTAAGGCAAGTGAAGAACGTGCTATTCTTGAGGCGGGCAAGCTCGGTAACATGAATGACTTTGCTGCCACCATAAAGACTGTTACCGGAAATGACGTTGTGATGAAAGGTAAGTTCTCTGTTGATAATGGTTTACAGTCTAATGCTGGTATTACGTACCTTAACGTGAATACTGCAACCATCACGGCCCTTAGAACTCAAGGTGATATCGAAGTGTTCCCTCCCATTGGTGGACAACCAAACGGAGAAGGCGGCCAGATGCGACTTAAGGGTGCTGATGGTGGAAACACTGGCGGTTTTATTGATGTGGATTCGGTAG 
fPS-53          CTAAGGTATCTGAGACCAACTCTAAGACCTCTGAGACAAACTCTAAGGCAAGTGAAGAACGTGCTATTCTTGAGGCGGGCAAGCTCGGTAACATGAATGACTTTGCTGCCACCATAAAGACTGTTACCGGAAATGACGTTGTGATGAAAGGTAAGTTCTCTGTGGATAATGGTTTACAGTCTAATGCCGGTATTACGTACCTTAACGTGAATACTGCAACCATCACGGCCCTTAGAACTCAAGGTGATATCGAAGTGTTCCCTCCCATTGGTGGACAACCAAACGGAGAAGGCGGCCAGATGCGACTTAAGGGTGCTGATGGTGGAAACACTGGCGGTTTTATTGATGTGGATTCGGTAG 
fPS-85          CTAAGGTATCTGAGACCAACTCTAAGACCTCTGAGACAAACTCTAAGGCAAGTGAAGAACGTGCTATTCTTGAGGCGGGCAAGCTCGGTAACATGAATGACTTTGCTGCCACCATAAAGACTGTTACCGGAAATGACGTTGTGATGAAAGGTAAGTTCTCTGTGGATAATGGTTTACAGTCTAATGCCGGTATTACGTACCTTAACGTGAATACTGCAACCATCACGGCCCTTAGAACTCAAGGTGATATCGAAGTGTTCCCTCCCATTGGTGGACAACCAAACGGAGAAGGCGGCCAGATGCGACTTAAGGGTGCTGATGGTGGAAACACTGGCGGTTTTATTGATGTGGATTCGGTAG 
fPS-89          CTAAGGTATCTGAGACCAACTCTAAGACCTCTGAGACAAACTCTAAGGCAAGTGAAGAACGTGCTATTCTTGAGGCGGGCAAGCTCGGTAACATGAATGACTTTGCTGCCACCATAAAGACTGTTACCGGAAATGACGTTGTGATGAAAGGTAAGTTCTCTGTGGATAATGGTTTACAGTCTAATGCCGGTATTACGTACCTTAACGTGAATACTGCAACCATCACGGCCCTTAGAACTCAAGGTGATATCGAAGTGTTCCCTCCCATTGGTGGACAACCAAACGGAGAAGGCGGCCAGATGCGACTTAAGGGTGCTGATGGTGGAAACACTGGCGGTTTTATTGATGTGGATTCGGTAG 
fPS-54-ocr      CTAAGGTATCTGAGGGTAACGCTAAGACCTCTGAGACTAACGCTAAGGCGAGTGAGGATAGAGCAATTCTTGAGGCTGGAAAGCTGGGTAATATGAATGACTTTGCAGCCACTATAAAGACTGTTACCGGAAATGACGTTGTGATGAAAGGTAAATTCTCTGTGGATAATGGTTTACAGTCTAATGCTGGTATTACGTACCTTAATGTAAATACTGCGACTACCACAGCGCTTAGAACTCAAGGTGATATTGAAGTGTACCCTCCGATTGGCGGGCAACCAAACAGTGAAGGCGGTCAGATAAGGCTCAAAGGTTCCGGCGGCGGTAATACTGGAGGTTTCATTGACGTGGATTCAGTTG 
fPS-59          CTAAGGTATCTGAGGGTAACGCCAAGACCTCTGAGGCCAACTCTAAGGCAAGTGAAGAACGTGCTATTCTTGAGGTTGGTAAGCTGGGTAACATTAATGACTTTGCTGCCTCTATCAAGAGTGTTACAGGTAATGATGTTGTCATGAAAGGTAAGTTCTCTGCTGATAATGGACTTCAATCCAATGCTGGTATCTCATACCTTAATGTAAACACAGCGACCTTAACAGCTTTACGCACACAAGGCGATATCGAGGTGTTCCCTCCTATCGGTGGTCAACCTAATGGTGAAGGTGGACAGATTCGTCTTAAAGGTGCTGCTGGTGATAATACTGGAGGTTTTCTTGATGTAGATTCCGTAG 
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fPS-50          GAACACTTAGAATTGTTAAAGAGGGTTCTGGGGCTGGATTGAAGGTGTCTTTTGATACCGCTGGTAATATGCTTGTTCATAGTAACTTCTATGCTTTAACGGGTGGCGTGAAGCTAAATTCATCTGGAACGGTTGTTCTTGGCCCTGATGGTAATATAGAAAGCTCTATTTATAAAGATGGAAATATCTATGCCGACTTAAACAAGAGGATACTACAAGGAGATAACCGTAGATTGGTAGCAACTGATATATGGTCTGGGGATTTAACCGGTGCTGGCC------------------CTTGGAATATTGGCCCTGTAGGTAATATGGTTGGCGGCACTCTTGGGATTAAGGTTAATAAGG 
fPS-52          GAACACTTAGAATTGTTAAAGAGGGTTCTGGGGCTGGATTGAAGGTGTCTTTTGATACCGCTGGTAATATGCTTGTTCATAGTAACTTCTATGCTTTAACGGGTGGCGTGAAGCTAAATTCATCTGGAACGGTTGTTCTTGGCCCTGATGGTAATATAGAAAGCTCTATTTATAAAGATGGAAATATCTATGCCGACTTAAACAAGAGGATACTACAAGGAGAGAACCGTAGATTGGTAGCAACTGATATATGGTCTGGGGATTTAACCGGTGCTGGCC------------------CTTGGAATATTGGCCCTGTAGGTAATATGGTTGGCGGCACTCTTGGGATTAAGGTTAATAAGG 
fPS-21          GAACACTTAGAATTGTTAAAGAGGGTTCTGGGGCTGGATTGAAGGTGTCTTTTGATACCGCTGGTAATATGCTTGTTCATAGTAACTTCTATGCTTTAACGGGTGGCGTGAAGCTAAATTCATCTGGAACGGTTGTTCTTGGCCCTGCTGGTAATATAGAAAGCTCTATTTATAAAGATGGAAATATCCATGCCGACTTAAACAAGAGGATACTACAAGGAGAGAACCGTAGATTGGTAGCAACTGATATATGGTTTGGGGATTTAACCGGTGCTGGCC------------------CTTGGAATATTGGCCCTGTAGGTAATATGGTTGGCGGCACTCTTGGGATTAAGGTTAATAAGG 
fPS-16          GAACACTTAGAATTGTTAAAGAGGGTTCTGGGGCTGGATTGAAGGTGTCTTTTGATACCGCTGGTAATATGCTTGTTCATAGTAACTTCTATGCTTTAACGGGTGGCGTGAAGCTAAATTCATCTGGAACGGTTGTTCTTGGCCCTGATGGTAATATAGAAAGCTCTATTTATAAAGATGGAAATATCCATGCCGACTTAAACAAGAGGATACTACAAGGAGAGAACCGTAGATTGGTAGCAACTGATATATGGTTTGGGGATTTAACCGGTGCTGGCC------------------CTTGGAATATTGGCCCTGTAGGTAATATGGTTGGCGGCACTCTTGGGATTAAGGTTAATAAGG 
fPS-9           GAACACTTAGAATTGTTAAAGAGGGTTCTGGGGCTGGATTGAAGGTGTCTTTTGATACCGCTGGTAATATGCTTGTTCATAGTAACTTCTATGCTTTAACGGGTGGCGTGAAGCTAAATTCATCTGGAACGGTTGTTCTTGGCCCTGATGGTAATATAGAAAGCTCTATTTATAAAGATGGAAATATCCATGCCGACTTAAACAAGAGGATACTACAAGGAGAGAACCGTAGATTGGTAGCAACTGATATATGGTTTGGGGATTTAACCGGTGCTGGCC------------------CTTGGAATATTGGCCCTGTAGGTAATATGGTTGGCGGCACTCTTGGGATTAAGGTTAATAAGG 
fPS-64          GAACACTTAGAATTGTTAAAGAGGGTTCTGGGGCTGGATTGAAGGTGTCTTTTGATACCGCTGGTAATATGCTTGTTCATAGTAACTTCTATGCTTTAACGGGTGGCGTGAAGCTAAATTCATCTGGAACGGTTGTTCTTGGCCCTGATGGTAATATAGAAAGCTCTATTTATAAAGATGGAAATATCCATGCCGACTTAAACAAGAGGATACTACAAGGAGAGAACCGTAGATTGGTAGCAACTGATATATGGTTTGGGGATTTAACCGGTGCTGGCC------------------CTTGGAATATTGGCCCTGTAGGTAATATGGTTGGCGGCACTCTTGGGATTAAGGTTAATAAGG 
fPS-10          GAACACTTAGAATTGTTAAAGAGGGTTCTGGGGCTGGATTGAAGGTGTCTTTTGATACCGCTGGTAATATGCTTGTTCATAGTAACTTCTATGCTTTAACGGGTGGCGTGAAGCTAAATTCATCTGGAACGGTTGTTCTTGGCCCTGATGGTAATATAGAAAGCTCTATTTATAAAGATGGAAATATCCATGCCGACTTAAACAAGAGGATACTACAAGGAGAGAACCGTAGATTGGTAGCAACTGATATATGGTTTGGGGATTTAACCGGTGCTGGCC------------------CTTGGAATATTGGCCCTGTAGGTAATATGGTTGGCGGCACTCTTGGGATTAAGGTTAATAAGG 
fPS-26          GAACACTTAGAATTGTTAAAGAGGGTTCTGGGGCTGGATTGAAGGTGTCTTTTGATACCGCTGGTAATATGCTTGTTCATAGTAACTTCTATGCTTTAACGGGTGGCGTGAAGCTAAATTCATCTGGAACGGTTGTTCTTGGCCCTGATGGTAATATAGAAAGCTCTATTTATAAAGATGGAAATATCCATGCCGACTTAAACAAGAGGATACTACAAGGAGAGAACCGTAGATTGGTAGCAACTGATATATGGTTTGGGGATTTAACCGGTGCTGGCC------------------CTTGGAATATTGGCCCTGTAGGTAATATGGTTGGCGGCACTCTTGGGATTAAGGTTAATAAGG 
fPS-19          GAACACTTAGAATTGTTAAAGAGGGTTCTGGGGCTGGATTGAAGGTGTCTTTTGATACCGCTGGTAATATGCTTGTTCATAGTAACTTCTATGCTTTAACGGGTGGCGTGAAGCTAAATTCATCTGGAACGGTTGTTCTTGACCCTGATGGTAATATAGAAAGCTCTATTTATAAAGATGGAAATATCCATGCCGACTTAAACAAGAGGATACTACAAGGAGAGAACCGTAGATTGGTAGCAACTGATATATGGTTTGGGGATTTAACCGGTGCTGGCC------------------CTTGGAATATTGGCCCTGTAGGTAATATGGTTGGCGGCACTCTTGGGATTAAGGTTAATAAGG 
fPS-7           GAACACTTAGAATTGTTAAAGAGGGTTCTGGGGCTGGATTGAAGGTGTCTTTTGATACCGCTGGTAATATGCTTGTTCATAGTAACTTCTATGCTTTAACGGGTGGCGTGAAGCTAAATTCATCTGGAACGGTTGTTCTTGGCCCTGATGGTAATATAGAAAGCTCTATTTATAAAGATGGAAATATCCATGCCGACTTAAACAAGAGGATACTACAAGGAGAGAACCGTAGATTGGTAGCAACTGATATATGGTTTGGGGATTTAACCGGTGCTGGCC------------------CTTGGAATATTGGCCCTGTAGGTAATATGGTTGGCGGCACTCTTGGGATTAAGGTTAATAAGG 
fPS-86          GAACACTTAGAATTGTTAAAGAGGGTTCTGGGGCTGGATTGAAGGTGTCTTTTGATACCGCTGGTAATATGCTTGTTCATAGTAACTTCTATGCTTTAACGGGTGGCGTGAAGCTAAATTCATCTGGAACGGTTGTTCTTGGCCCTGATGGTAATATAGAAAGCTCTATTTATAAAGATGGAAATATCCATGCCGACTTAAACAAGAGGATACTACAAGGAGAGAACCGTAGATTGGTAGCAACTGATATATGGTTTGGGGATTTAACCGGTGCTGGCC------------------CTTGGAATATTGGCCCTGTAGGTAATATGGTTGGCGGCACTCTTGGGATTAAGGTTAATAAGG 
fPS-53          GAACACTTAGAATTGTTAAAGAGGGTTCTGGGGCTGGATTGAAGGTATCCTTTGATACCGCTGGTAATATGCTTGTTCATAGTAACTTCTATGCTTTAACGGGTGGCGTGAAGCTAAATTCATCTGGAACGGTTGTTCTTGGCCCTGATGGTAATATAGAAAGCTCTATTTATAAAGATGGAAATATCCATGCCGACTTAAACAAGAGGATACTACAAGGAGAGAACCGTAGATTGGTAGCAACTGATATATGGTTTGGGGATTTAACCGGTGCTGGCC------------------CTTGGGATATTGGCCCTGTAGATAATATGGTTGGCGGCACTCTTGGGATTAAGGTTAATAAGG 
fPS-85          GAACACTTAGAATTGTTAAAGAGGGTTCTGGGGCTGGATTGAAGGTATCCTTTGATACCGCTGGTAATATGCTTGTTCATAGTAACTTCTATGCTTTAACGGGTGGCGTGAAGCTAAATTCATCTGGAACGGTTGTTCTTGGCCCTGATGGTAATATAGAAAGCTCTATTTATAAAGATGGAAATATCCATGCCGACTTAAACAAGAGGATACTACAAGGAGAGAACCGTAGATTGGTAGCAACTGATATATGGTTTGGGGATTTAACCGGTGCTGGCC------------------CTTGGGATATTGGCCCTGTAGATAATATGGTTGGCGGCACTCTTGGGATTAAGGTTAATAAGG 
fPS-89          GAACACTTAGAATTGTTAAAGAGGGTTCTGGGGCTGGATTGAAGGTATCCTTTGATACCGCTGGTAATATGCTTGTTCATAGTAACTTCTATGCTTTAACGGGTGGCGTGAAGCTAAATTCATCTGGAACGGTTGTTCTTGGCCCTGATGGTAATATAGAAAGCTCTATTTATAAAGATGGAAATATCCATGCCGACTTAAACAAGAGGATACTACAAGGAGAGAACCGTAGATTGGTAGCAACTGATATATGGTTTGGGGATTTAACCGGTGCTGGCC------------------CTTGGGATATTGGCCCTGTAGATAATATGGTTGGCGGCACTCTTGGGATTAAGGTTAATAAGG 
fPS-54-ocr      GTTCTCTCAGGGTTGTAAAGGATGGTTCTGGGGCTGGCTTAAAGATTTCATTTGATACTACCGGACGTGTATTAGTGTTTTCTGACATTTATAC---GAATAGTAAAATCTATATGAATCATTCAGGGACAGCCTTTATAAGCGCTGACGGAAACATAACAAGTCCTATCTACCAAAACGGATCATTGCACGCTGATTTAAACGGTAGAACTGTATATGGCAATTCTCGACTACCTAACACTACCAAGATGTGGGGAGGTAGCGTGAACAGAGGTGGGCCATTCAGACTGCCAATGTCTGGGGGTTTTGG---------TGACCTAAGAGGAAGAACAATTGAGATTTATGGTAACCAAC 

fPS-59          GCGCATTACGTATCGTTAAGGACGGGCAAGGCCAAGGCTTGAAGATGTCTTTTGATACCGGTGGTAATACCTACGTCTACACTAAGCTATATAC---AGCAAGTGGCGTCTACTTGAAGCACGATGGCTCCACTGTTATTGGACCTGATGGCAACATTGGTAGCTCTATTTATCGGGGAGGTTCCATCCATAACGACCTCAACCAGAGAGCAACTCAAGGGGATAACATGATTAACAATGCGATCACTGCGTGGTCTGGTGATCTTTCAGGTGTTGGTC------------------AGTGGGATATTAATATGCCTTTTAGCATCAACGGGAGGCTACTTGGGTTCCGTGTTTTCAAAG 
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fPS-50          ATGGTGAGGATTTGTGGTTAGTACTATCAATGTCACCTTTCGATGATATGAAGTATACTCTTGCTGGGAGAGGTAACCTATCAGTTGATATC---CGTATCTGGGGAGGGACTCAGATTGAAGTAACAAGGGTGACTAACTGTGATGTTCGGCAACTTCAACTTTGGAAGTAATAAACAAGGAGGT--AACTAAATGTTGTCACTGGACTTCAACAGCGAAATCGTCAAGGCTGCTCCCATTGCGGGGGCCGCTGGCGTAGATGGTGTAGCTCGTATGTTCTTTGGTATGACACTCAACGAGTGGTTCTATACGGCTGCGATTCTTTATACTGTAGTACAGATTGGTGCTAAGGTAGTCG 
fPS-52          ATGGTGAGGATTTGTGGTTAGTACTATCAATGTCACCTTTCGATGATATGAAGTATACTCTTGCTGGGAGAGGTAACCTATCAGTTGATATC---CGTATCTGGGGAGGGACTCAGATTGAAGTAACAAGGGTGACTAACTGTGATGTTCGGCAACTTCAACTTTGGAAGTAATAAACAAGGAGGT--AACTAAATGTTGTCACTGGACTTCAACAGCGAAATCGTCAAGGCTGCTCCCATTGCGGGGGCCGCTGGCGTAGATGGTGTAGCTCGTATGTTCTTTGGTATGACACTCAACGAGTGGTTCTATACGGCTGCGATTCTTTATACTGTAGTACAGATTGGTGCTAAGGTAGTCG 
fPS-21          ATGGTGAGGATTTGTGGTTAGTACTATCAATGTCACCTTTCGATGATATGAAGTATACTCTTGCTGGGAGAGGTAACCTATCAGTTGATATC---CGTATCTGGGGAGGGACTCAGATTGAAGTAACAAGGGTGACTAACTGTGATGTTCGGCAACTTCAACTTTGGAAGTAATAAACAAGGAGGT--AACTAAATGTTGTCACTGGACTTCAACAACGAAATCGTCAAGGCTGCTCCCATTGCGGGGGCCGCTGGCGTAGATGGTGTAGCTCGTATGTTCTTTGGTATGACACTCAACGAGTGGTTCTATACGGCTGCGATTCTTTATACTGTAGTACAGATTGGTGCTAAGGTAGTCG 
fPS-16          ATGGTGAGGATTTGTGGTTAGTACTATCAATGTCACCTTTCGATGATATGAAGTATACTCTTGCTGGGAGAGGTAACCTATCAGTTGATATC---CGTATCTGGGGAGGGACTCAGATTGAAGTAACAAGGGTGACTAACTGTGATGTTCGGCAACTTCAACTTTGGAAGTAATAAACAAGGAGGT--AACTAAATGTTGTCACTGGACTTCAACAACGAAATCGTCAAGGCTGCTCCCATTGCGGGGGCCGCTGGCGTAGATGGTGTAGCTCGTATGTTCTTTGGTATGACACTCAACGAGTGGTTCTATACGGCTGCGATTCTTTATACTGTAGTACAGATTGGTGCTAAGGTAGTCG 
fPS-9           ATGGTGAGGATTTGTGGTTAGTACTATCAATGTCACCTTTCGATGATATGAAGTATACTCTTGCTGGGAGAGGTAACCTATCAGTTGATATC---CGTATCTGGGGAGGGACTCAGATTGAAGTAACAAGGGTGACTAACTGTGATGTTCGGCAACTTCAACTTTGGAAGTAATAAACAAGGAGGT--AACTAAATGTTGTCACTGGACTTCAACAACGAAATCGTCAAGGCTGCTCCCATTGCGGGGGCCGCTGGCGTAGATGGTGTAGCTCGTATGTTCTTTGGTATGACACTCAACGAGTGGTTCTATACGGCTGCGATTCTTTATACTGTAGTACAGATTGGTGCTAAGGTAGTCG 
fPS-64          ATGGTGAGGATTTGTGGTTAGTACTATCAATGTCACCTTTCGATGATATGAAGTATACTCTTGCTGGGAGAGGTAACCTATCAGTTGATATC---CGTATCTGGGGAGGGACTCAGATTGAAGTAACAAGGGTGACTAACTGTGATGTTCGGCAACTTCAACTTTGGAAGTAATAAACAAGGAGGT--AACTAAATGTTGTCACTGGACTTCAACAACGAAATCGTCAAGGCTGCTCCCATTGCGGGGGCCGCTGGCGTAGATGGTGTAGCTCGTATGTTCTTTGGTATGACACTCAACGAGTGGTTCTATACGGCTGCGATTCTTTATACTGTAGTACAGATTGGTGCTAAGGTAGTCG 
fPS-10          ATGGTGAGGATTTGTGGTTAGTACTATCAATGTCACCTTTCGATGATATGAAGTATACTCTTGCTGGGAGAGGTAACCTATCAGTTGATATC---CGTATCTGGGGAGGGACTCAGATTGAAGTAACAAGGGTGACTAACTGTGATGTTCGGCAACTTCAACTTTGGAAGTAATAAACAAGGAGGT--AACTAAATGTTGTCACTGGACTTCAACAACGAAATCGTCAAGGCTGCTCCCATTGCGGGGGCCGCTGGCGTAGATGGTGTAGCTCGTATGTTCTTTGGTATGACACTAAACGAGTGGTTCTATACGGCTGCGATTCTTTATACTGTAGTACAGATTGGTGCTAAGGTAGTCG 
fPS-26          ATGGTGAGGATTTGTGGTTAGTACTATCAATGTCACCTTTCGATGATATGAAGTATACTCTTGCTGGGAGAGGTAACCTATCAGTTGATATC---CGTATCTGGGGAGGGACTCAGATTGAAGTAACAAGGGTGACTAACTGTGATGTTCGGCAACTTCAACTTTGGAAGTAATAAACAAGGAGGT--AACTAAATGTTGTCACTGGACTTCAACAACGAAATCGTCAAGGCTGCTCCCATTGCGGGGGCCGCTGGCGTAGATGGTGTAGCTCGTATGTTCTTTGGTATGACACTCAACGAGTGGTTCTATACGGCTGCGATTCTTTATACTGTAGTACAGATTGGTGCTAAGGTAGTCG 
fPS-19          ATGGTGAGGATTTGTGGTTAGTACTATCAATGTCACCTTTCGATGATATGAAGTATACTCTTGCTGGGAGAGGTAACCTATCAGTTGATATC---CGTATCTGGGGAGGGACTCAGATTGAAGTAACAAGGGTGACTAACTGTGATGTTCGGCAACTTCAACTTTGGAAGTAATAAACAAGGAGGT--AACTAAATGTTGTCACTGGACTTCAACAACGAAATCGTCAAGGCTGCTCCCATTGCGGGGGCCGCTGGCGTAGATGGTGTAGCTCGTATGTTCTTTGGTATGACACTCAACGAGTGGTTCTATACGGCTGCGATTCTTTATACTGTAGTACAGATTGGTGCTAAGGTAGTCG 
fPS-7           ATGGTGAGGATTTGTGGTTAGTACTATCAATGTCACCTTTCGATGATATGAAGTATACTCTTGCTGGGAGAGGTAACCTATCAGTTGATATC---CGTATCTGGGGAGGGACTCAGATTGAAGTAACAAGGGTGACTAACTGTGATGTTCGGCAACTTCAACTTTGGAAGTAATAAACAAGGAGGT--AACTAAATGTTGTCACTGGACTTCAACAACGAAATCGTCAAGGCTGCTCCCATTGCGGGGGCCGCTGGAGTAGATGGTGTAGCTCGTATGTTCTTTGGTATGACACTCAACGAGTGGTTCTATACGGCTGCGATTCTTTATACTGTAGTACAGATTGGTGCTAAGGTAGTCG 
fPS-86          ATGGTGAGGATTTGTGGTTAGTACTATCAATGTCACCTTTCGATGATATGAAGTATACTCTTGCTGGGAGAGGTAACCTATCAGTTGATATC---CGTATCTGGGGAGGGACTCAGATTGAAGTAACAAGGGTGACTAACTGTGATGTTCGGCAACTTCAACTTTGGAAGTAATAAACAAGGAGGT--AACTAAATGTTGTCACTGGACTTCAACAACGAAATCGTCAAGGCTGCTCCCATTGCGGGGGCCGCTGGCGTAGATGGTGTAGCTCGTATGTTCTTTGGTATGACACTCAACGAGTGGTTCTATACGGCTGCGATTCTTTATACTGTAGTACAGATTGGTGCTAAGGTAGTCG 
fPS-53          ATGGTGAGGATTTGTGGTTAGTACTATCAATGTCACCTTTCAATGATATGAAGTATACTCTTGCTGGGAGAGGTAGCCTATCAGTTGATATC---CGTATCTGGGGAGGGACTCAGATTGAAATAACAAGGGTGACTAACTGTGATGTTCGGCAACTTCAACTTTGGAAGTAATAAACAAGGAGGT--AACTAAATGTTGTCACTGGACTTCAACAACGAAATCGTCAAGGCTGCTCCCATTGCGGGGGCCGCTGGCGTAGATGGTGTAGCTCGTATGTTCTTTGGTATGACACTCAACGAGTGGTTCTATACGGCTGCGATTCTTTATACTGTAGTACAGATTGGTGCTAAGGTAGTCG 
fPS-85          ATGGTGAGGATTTGTGGTTAGTACTATCAATGTCACCTTTCAATGATATGAAGTATACTCTTGCTGGGAGAGGTAGCCTATCAGTTGATATC---CGTATCTGGGGAGGGACTCAGATTGAAATAACAAGGGTGACTAACTGTGATGTTCGGCAACTTCAACTTTGGAAGTAATAAACAAGGAGGT--AACTAAATGTTGTCACTGGACTTCAACAACGAAATCGTCAAGGCTGCTCCCATTGCGGGGGCCGCTGGCGTAGATGGTGTAGCTCGTATGTTCTTTGGTATGACACTCAACGAGTGGTTCTATACGGCTGCGATTCTTTATACTGTAGTACAGATTGGTGCTAAGGTAGTCG 
fPS-89          ATGGTGAGGATTTGTGGTTAGTACTATCAATGTCACCTTTCAATGATATGAAGTATACTCTTGCTGGGAGAGGTAGCCTATCAGTTGATATC---CGTATCTGGGGAGGGACTCAGATTGAAATAACAAGGGTGACTAACTGTGATGTTCGGCAACTTCAACTTTGGAAGTAATAAACAAGGAGGT--AACTAAATGTTGTCACTGGACTTCAACAACGAAATCGTCAAGGCTGCTCCCATTGCGGGGGCCGCTGGCGTAGATGGTGTAGCTCGTATGTTCTTTGGTATGACACTCAACGAGTGGTTCTATACGGCTGCGATTCTTTATACTGTAGTACAGATTGGTGCTAAGGTAGTCG 
fPS-54-ocr      GCGGGCGTTATGTTTGTGCAACAGCTACACTATCATCGCGAGGCGCATCACAGAGGGTTGTCTTTTGGGGGGATTCGGCGCTCGCCATAATC---CCTATTGATGGCAATGTTAATCTTGAGTTATCACTTGTAACAAACATTACCGTTACTGAAATCCACATCATGCGTTAATAGACAGGGAGGTTAGACTAAATGTTATCACTGGACTTCAACAATGAAATCCTCAAGGCTGCTCCCATTGCGGGGGTAGCTGGCGCGGATGGTGTTGCCCGTATGTTTTACGGTATGACCATTAATGAGTGGTTCTATGTAGCCGCTATTCTATACACAGTAGTACAGATTGGTGCTAAGGTAGTCG 
fPS-59          ATGGGCGCATCCAATGGATATCTATCCAACTGGGGCCGTGGAGTGACCAAGAGTATGGTGTTGCAGGTACTGGCGACTTAGRTATTAGGTTCCAGCAAATCAACGGTGGTACTGCTCTACGTATCTACAACATCCGTAACGCAACCTTACAGGAAATCCAAATCTGGAGGTAATTAACAAGGAGGT--AACTAAATGTTGTCACTGGACTTCAACAACGAAATCGTCAAGGCTGCTCCCATTGCGGGGGCCGCTGGCGTAGATGGTGTAGCTCGTATGTTCTTTGGTATGACACTCAACGAGTGGTTCTATACGGCTGCGATTCTTTATACTGTAGTACAGATTGGTGCTAAGGTAGTCG 
                ..**  .   .   **  .* .  .   * *.  ..* .  ...*    . ** . . * *. .  * .  *..    ..   ....   **   *  **. . ** .. ..*    *  .  *       .*    ***   . . *     ** *.**  *.  * . **** .***.******  .**********.****************..****** ************************. ***** *..******** **.********.* .********  * **.************...**.** ***** **.** **************************** 
 
                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ g042 packacking A §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          ATGTGATTATCAAATGGAAAAAGGAGGGTAAGGATGGCTAACGATACGTCTTTAATTAAGTTCCTTGAGATGCTTGATACTGAGATGGCCCAGCGTATGCTCAAAGACCTACAGAACGATGAGAAACGCACACCTCAGTTATACAATGCTATCGGGAAACTACTGGAGCGCCACAAGTTCCAAGTGTCCAAACTGCAACCTGACGAGAACATTCTTGGTGGTCTTGTTGATGGCCTCAAAGCCTACAACGAACTGACTGGGGATGATGGTCTGGCAGAGGATGAACATTACGCGCACTAAGTG----------ATATACTCAAGGTCATTACTATATGTAGTGGCCTTTATGAATATTAT 
fPS-52          ATGTGATTATCAAATGGAAAAAGGAGGGTAAGGATGGCTAACGATACGTCTTTAATTAAGTTCCTTGAGATGCTTGATACTGAGATGGCCCAGCGTATGCTCAAAGACCTACAGAACGATGAGAAACGCACACCTCAGTTATACAATGCTATCGGGAAACTACTGGAGCGCCACAAGTTCCAAGTGTCCAAACTGCAACCTGACGAGAACATTCTTGGTGGTCTTGTTGATGGCCTCAAAGCCTACAACGAACTGACTGGGGATGATGGTCTGGCAGAGGATGAACATTACGCGCACTAAGTG----------ATATACTCAAGGTCATTACTATATGTAGTGGCCTTTATGAATATTAT 
fPS-21          ATGTGATTATCAAATGGAAAAAGGAGGGTAAGGATGGCTAACGATACGTCTTTAATTAAGTTCCTTGAGATGCTTGATACTGAGATGGCCCAGCGTATGCTCAAAGACCTACAGAACGATGAGAAACGCACACCTCAGCTATACAATGCTATCGGGAAACTACTGGAGCGCCACAAGTTCCAAGTGTCCAAACTGCAACCTGACGAGAACATTCTTGGTGGTCTTGTTGATGGCCTCAAAGCCTACAACGAACTGACTGGGGATGATGGTCTGGCAGAGGATGAACATTACGCGCACTAAGTG----------ATATACTCAAGGTCATTACTATATGTAGTGGCCTTTATGAATATTAT 
fPS-16          ATGTGATTATCAAATGGAAAAAGGAGGGTAAGGATGGCTAACGATACGTCTTTAATTAAGTTCCTTGAGATGCTTGATACTGAGATGGCCCAGCGTATGCTCAAAGACCTACAGAACGATGAGAAACGCACACCTCAGCTATACAATGCTATCGGGAAACTACTGGAGCGCCACAAGTTCCAAGTGTCCAAACTGCAACCTGACGAGAACATTCTTGGTGGTCTTGTTGATGGCCTCAAAGCCTACAACGAACTGACTGGGGATGATGGTCTGGCAGAGGATGAACATTACGCGCACTAAGTG----------ATATACTCAAGGTCATTACTATATGTAGTGGCCTTTATGAATATTAT 
fPS-9           ATGTGATTATCAAATGGAAAAAGGAGGGTAAGGATGGCTAACGATACGTCTTTAATTAAGTTCCTTGAGATGCTTGATACTGAGATGGCCCAGCGTATGCTCAAAGACCTACAGAACGATGAGAAACGCACACCTCAGCTATACAATGCTATCGGGAAACTACTGGAGCGCCACAAGTTCCAAGTGTCCAAACTGCAACCTGACGAGAACATTCTTGGTGGTCTTGTTGATGGCCTCAAAGCCTACAACGAACTGACTGGGGATGATGGTCTGGCAGAGGATGAACATTACGCGCACTAAGTG----------ATATACTCAAGGTCATTACTATATGTAGTGGCCTTTATGAATATTAT 
fPS-64          ATGTGATTATCAAATGGAAAAAGGAGGGTAAGGATGGCTAACGATACGTCTTTAATTAAGTTCCTTGAGATGCTTGATACTGAGATGGCCCAGCGTATGCTCAAAGACCTACAGAACGATGAGAAACGCACACCTCAGCTATACAATGCTATCGGGAAACTACTGGAGCGCCACAAGTTCCAAGTGTCCAAACTGCAACCTGACGAGAACATTCTTGGTGGTCTTGTTGATGGCCTCAAAGCCTACAACGAACTGACTGGGGATGATGGTCTGGCAGAGGATGAACATTACGCGCACTAAGTG----------ATATACTCAAGGTCATTACTATATGTAGTGGCCTTTATGAATATTAT 
fPS-10          ATGTGATTATCAAATGGAAAAAGGAGGGTAAGGATGGCTAACGATACGTCTTTAATTAAGTTCCTTGAGATGCTTGATACTGAGATGGCCCAGCGTATGCTCAAAGACCTACAGAACGATGAGAAACGCACACCTCAGCTATACAATGCTATCGGAAAACTACTGGAGCGCCACAAGTTCCAAGTGTCCAAACTGCAACCTGACGAGAACATTCTTGGTGGTCTTGTTGATGGCCTCAAAGCCTACAACGAACTGACTGGGGATGATGGTCTGGCAGAGGATGAACATTACGCGCACTAAGTG----------ATATACTCAAGGTCATTACTATATGTAGTGGCCTTTATGAATATTAT 
fPS-26          ATGTGATTATCAAATGGAAAAAGGAGGGTAAGGATGGCTAACGATACGTCTTTAATTAAGTTCCTTGAGATGCTTGATACTGAGATGGCCCAGCGTATGCTCAAAGACCTACAGAACGATGAGAAACGCACACCTCAGCTATACAATGCTATCGGGAAACTACTGGAGCGCCACAAGTTCCAAGTGTCCAAACTGCAACCTGACGAGAACATTCTTGGTGGTCTTGTTGATGGCCTCAAAGCCTACAACGAACTGACTGGGGATGATGGTCTGGCAGAGGATGAACATTACGCGCACTAAGTG----------ATATACTCAAGGTCATTACTATATGTAGTGGCCTTTATGAATATTAT 
fPS-19          ATGTGATTATCAAATGGAAAAAGGAGGGTAAGGATGGCTAACGATACGTCTTTAATTAAGTTCCTTGAGATGCTTGATACTGAGATGGCCCAGCGTATGCTCAAAGACCTACAGAACGATGAGAAACGCACACCTCAGCTATACAATGCTATCGGGAAACTACTGGAGCGCCACAAGTTCCAAGTGTCCAAACTGCAACCTGACGAGAACATTCTTGGTGGTCTTGTTGATGGCCTCAAAGCCTACAACGAACTGACTGGGGATGATGGTCTGGCAGAGGATGAACATTACGCGCACTAAGTG----------ATATACTCAAGGTCATTACTATATGTAGTGGCCTTTATGAATATTAT 
fPS-7           ATGTGATTATCAAATGGAAAAAGGAGGGTAAGGATGGCTAACGATACGTCTTTAATTAAGTTCCTTGAGATGCTTGATACTGAGATGGCCCAGCGTATGCTCAAAGACCTACAGAACGATGAGAAACGCACACCTCAGCTATACAATGCTATCGGGAAACTACTGGAGCGCCACAAGTTCCAAGTGTCCAAACTGCAACCTGACGAGAACATTCTTGGTGGTCTTGTTGATGGCCTCAAAGCCTACAACGAACTGACTGGGGATGATGGTCTGGCAGAGGATGAACATTACGCGCACTAAGTG----------ATATACTCAAGGTCATTACTATATGTAGTGGCCTTTATGAATATTAT 
fPS-86          ATGTGATTATCAAATGGAAAAAGGAGGGTAAGGATGGCTAACGATACGTCTTTAATTAAGTTCCTTGAGATGCTTGATACTGAGATGGCCCAGCGTATGCTCAAAGACCTACAGAACGATGAGAAACGCACACCTCAGCTATACAATGCTATCGGGAAACTACTGGAGCGCCACAAGTTCCAAGTGTCCAAACTGCAACCTGACGAGAACATTCTTGGTGGTCTTGTTGATGGCCTCAAAGCCTACAACGAACTGACTGGGGATGATGGTCTGGCAGAGGATGAACATTACGCGCACTAAGTG----------ATATACTCAAGGTCATTACTATATGTAGTGGCCTTTATGAATATTAT 
fPS-53          ATGTGATTATCAAATGGAAAAAGGAGGGTAAGGATGGCTAACGATACGTCTTTAATTAAGTTCCTTGAGATGCTTGATACTGAGATGGCCCAGCGTATGCTCAAAGACCTACAGAACGATGAGAAACGCACACCTCAGCTATACAATGCTATCGGGAAACTACTGGAGCGCCACAAGTTCCAAGTGTCCAAACTGCAACCTGACGAGAACATTCTTGGTGGTCTTGTTGATGGCCTCAAAGCCTACAACGAACTGACTGGGGATGATGGTCTGGCAGAGGATGAACATTACGCGCACTAAGTG----------ATATACTCAAGGTCATTACTATATGTAGTGGCCTTTATGAATATTAT 
fPS-85          ATGTGATTATCAAATGGAAAAAGGAGGGTAAGGATGGCTAACGATACGTCTTTAATTAAGTTCCTTGAGATGCTTGATACTGAGATGGCCCAGCGTATGCTCAAAGACCTACAGAACGATGAGAAACGCACACCTCAGCTATACAATGCTATCGGGAAACTACTGGAGCGCCACAAGTTCCAAGTGTCCAAACTGCAACCTGACGAGAACATTCTTGGTGGTCTTGTTGATGGCCTCAAAGCCTACAACGAACTGACTGGGGATGATGGTCTGGCAGAGGATGAACATTACGCGCACTAAGTG----------ATATACTCAAGGTCATTACTATATGTAGTGGCCTTTATGAATATTAT 
fPS-89          ATGTGATTATCAAATGGAAAAAGGAGGGTAAGGATGGCTAACGATACGTCTTTAATTAAGTTCCTTGAGATGCTTGATACTGAGATGGCCCAGCGTATGCTCAAAGACCTACAGAACGATGAGAAACGCACACCTCAGCTATACAATGCTATCGGGAAACTACTGGAGCGCCACAAGTTCCAAGTGTCCAAACTGCAACCTGACGAGAACATTCTTGGTGGTCTTGTTGATGGCCTCAAAGCCTACAACGAACTGACTGGGGATGATGGTCTGGCAGAGGATGAACATTACGCGCACTAAGTG----------ATATACTCAAGGTCATTACTATATGTAGTGGCCTTTATGAATATTAT 
fPS-54-ocr      ATGTGATTATCAAATGGAAAAAGGAGGGTAAGGATGGCTAATGATACGTCTTTAATTAAGTTCCTTGAGATGCTTGATACTGAGATGGCCCAGCGTATGCTCAAAGACCTACAGGACGATGAGAAACGCACACCTCAGTTATACAATGCTATCGGGAAACTACTGGAGCGCCATAAGTTCCAAGTGTCCAAACTGCAACCTGACGAGAACATTCTCGGTGGTCTTGTTGATGGCCTCAAAGCCTACAACGAACTGACGGGGGATGATGGTCTGGCAGAGGATGAACACTATGCTCACTAAGTG----------ATATACTCAAGGTCATTACTATATGTAGTGGCCTTTATGAATATTAT 
fPS-59          ATGTGATTATCAAATGGAAAAAGGAGGGTAAGGATGGCTAACGATACGTCTTTAATTAAGTTCCTTGAGATGCTTGATACTGAGATGGCCCAGCGTATGCTTAAAGACCTACAGAACGATGAGAAACGCACACCTCAGTTATACAATGCTATCGGGAAACTACTGGAGCGCCACAAGTTCCAAGTGTCCAAACTGCAACCTGACGAGAACATTCTTGGTGGTCTTGTTGATGGCCTAAAAGCCTACAATGAACTGACTGGGGATGATGGTCTGTCAGAGGATGAACACTATGCACACTAAGTGATATATATATATATATGCAAGGTCATTACTACATGTAGTGGCCTTTATGAATATTAC 
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fPS-50          -ATAAGGAGGTGGTTATGGAGGGTATGTATGAAAGTGGTGGTTACTGGAAGATAACCATTAAGGGTAAGGTACACGGTGTGCATCGCCTTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATGGGAGGTAGGAAAGAAACATATAAGCCTACTAAGAATCTAACGGATGTTGTGGATTGGT 
fPS-52          -ATAAGGAGGTGGTTATGGAGGGTATGTATGAAAGTGGTGGTTACTGGAAGATAACCATTAAGGGTAAGGTACACGGTGTGCATCGCCTTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATGGGAGGTAGGAAAGAAACATATAAGCCTACTAAGAATCTAACGGATGTTGTGGATTGGT 
fPS-21          -ATAAGGAGGTGGTTATGGAGGGTATGTATGAAAGTGGTGGTTACTGGAAGATAACCATTAAGGGTAAGGTACACGGTGTGCATCGCCTTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATGGGAGGTAGGAAAGAAACATATAAGCCTACTAAGAATCTAACGGATGTTGTGGATTGGT 
fPS-16          -ATAAGGAGGTGGTTATGGAGGGTATGTATGAAAGTGGTGGTTACTGGAAGATAACCATTAAGGGTAAGGTACACGGTGTGCATCGCCTTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATGGGAGGTAGGAAAGAAACATATAAGCCTACTAAGAATCTAACGGATGTTGTGGATTGGT 
fPS-9           -ATAAGGAGGTGGTTATGGAGGGTATGTATGAAAGTGGTGGTTACTGGAAGATAACCATTAAGGGTAAGGTACACGGTGTGCATCGCCTTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATGGGAGGTAGGAAAGAAACATATAAGCCTACTAAGAATCTAACGGATGTTGTGGATTGGT 
fPS-64          -ATAAGGAGGTGGTTATAGAGGGTATGTATGAAAGTGGTGGTTACTGGAAGATAACCATTAAGGGTAAGGTACACGGTGTGCATCGCCTTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATGGGAGGTAGGAAAGAAACATATAAGCCTACTAAGAATCTAACGGATGTTGTGGATTGGT 
fPS-10          -ATAAGGAGGTGGTTATGGAGGGTATGTATGAAAGTGGTGGTTACTGGAAGATAACCATTAAGGGTAAGGTACACGGTGTGCATCGCCTTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATGGGAGGTAGGAAAGAAACATATAAGCCTACTAAGAATCTAACGGATGTTGTGGATTGGT 
fPS-26          -ATAAGGAGGTGGTTATGGAGGGTATGTATGAAAGTGGTGGTTACTGGAAGATAACCATTAAGGGTAAGGTACACGGTGTGCATCGCCTTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATGGGAGGTAGGAAAGAAACATATAAGCCTACTAAGAATCTAACGGATGTTGTGGATTGGT 
fPS-19          -ATAAGGAGGTGGTTATGGAGGGTATGTATGAAAGTGGTGGTTACTGGAAGATAACCATTAAGGGTAAGGTACACGGTGTGCATCGCCTTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATGGGAGGTAGGAAAGAAACATATAAGCCTACTAAGAATCTAACGGATGTTGTGGATTGGT 
fPS-7           -ATAAGGAGGTGGTTATGGAGGGTATGTATGAAAGTGGTGGTTACTGGAAGATAACCATTAAGGGTAAGGTACACGGTGTGCATCGCCTTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATGGGAGGTAGGAAAGAAACATATAAGCCTACTAAGAATCTAACGGATGTTGTGGATTGGT 
fPS-86          -ATAAGGAGGTGGTTATGGAGGGTATGTATGAAAGTGGTGGTTACTGGAAGATAACCATTAAGGGTAAGGTACACGGTGTGCATCGCCTTCT---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATGGGAGGTAGGAAAGAAACATATAAGCCTACTAAGAATCTAACGGATGTTGTGGATTGGT 
fPS-53          AATAAGGAGGTGGTTATGGAAGGTATGTACGAAAGTGGCGGTTACTGGAAGATAACCATTGATAGTAAGGTACATGGTGTGCATCGTCTTTTATGGGAGGGTGTTCATGGTATTATCCCAACCGGCTATGTCATCGACCATATAGATAGGAATGGGTTAAACAACTCAATGGACAATCTACGTTGCACACCTAAAGGGGCTAATAAAGCCAATACAGTCTCATCTCGCATTTTGCCAAAGGTGTATATTCCAGATTTGCTAAGAGATTAAATTGCACGGTCTATTATGGCGATATACGGATGGGAGGTAGGAAAGAAACATATAAGCCTACTAAGAATCTAACGGATGTTGTGGATTGGT 
fPS-85          AATAAGGAGGTGGTTATGGAAGGTATGTACGAAAGTGGCGGTTACTGGAAGATAACCATTGATAGTAAGGTACATGGTGTGCATCGTCTTTTATGGGAGGGTGTTCATGGTATTATCCCAACCGGCTATGTCATCGACCATATAGATAGGAATGGGTTAAACAACTCAATGGACAATCTACGTTGCACACCTAAAGGGGCTAATAAAGCCAATACAGTCTCATCTCGCATTTTGCCAAAGGTGTATATTCCAGATTTGCTAAGAGATTAAATTGCACGGTCTATTATGGCGATATACGGATGGGAGGTAGGAAAGAAACATATAAGCCTACTAAGAATCTAACGGATGTTGTGGATTGGT 
fPS-89          AATAAGGAGGTGGTTATGGAAGGTATGTACGAAAGTGGCGGTTACTGGAAGATAACCATTGATAGTAAGGTACATGGTGTGCATCGTCTTTTATGGGAGGGTGTTCATGGTATTATCCCAACCGGCTATGTCATCGACCATATAGATAGGAATGGGTTAAACAACTCAATGGACAATCTACGTTGCACACCTAAAGGGGCTAATAAAGCCAATACAGTCTCATCTCGCATTTTGCCAAAGGTGTATATTCCAGATTTGCTAAGAGATTAAATTGCACGGTCTATTATGGCGATATACGGATGGGAGGTAGGAAAGAAACATATAAGCCTACTAAGAATCTAACGGATGTTGTGGATTGGT 
fPS-54-ocr      AATAAGGAGGTGGTTATGGAAGGTATGTACGAAAGTGGCGGTTACTGGAAGATAACCATTGATAGTAAGGTACATGGTGTGCATCGTCTTTTATGGGAGGGTGTTCATGGTATTATCCCAACCGGCTATGTCATCGACCATATAGATAGGAATGGGTTAAACAACTCAATGGACAATCTACGTTGCACACCTAAAGGGGCTAATAAAGCCAATACAGTCTCATCTCGCATTTTGCCAAAGGTGTATATTCCAGATTTGCTAAGAGATTAAATTGCACGGTCTATTATGGCGATATACGGATGGGAGGTAGGAAAGAAACATATAAGCCTACTAAGAATCTAACGGATGTTGTGGATTGGT 
fPS-59          -ACACA-----ACTCACGGTAACGCTGCGTGAAA---------ACTGAGAGAT------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ACGGAGGGT------------------------------------GATTATGTTCACCAAT 
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                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ g044.1 enpeptidase Rz1 §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          TTATAGCTACCCACAAGAGAATGCTGGAGGAAACATATGGAATACGGAACAATTAAGAGCTGGCTAATTGCAGCCGCTATCGGTGTAGGTTGTTTCTACTCGTATAACGCTGGGTATCATAAAGCTGACACTAAGTGGACGATGGAGGTTCAAAATGAGTATATCAAGACGGAGAAGGCGAATGAGGATAAACGAATTGCTGTGCAGGGTGCGGTCTCGAAGATTAGCGCAAAGTACCAAGGCGACCTCGAAGCCCTTGAAGGGAGCACTGATAGGATTATTAATGATTTGCGTAACGATGGTAAGCGCATGCGGGTTAAACTCAAAGCCACCGAAAGCAAGCCCAACAGTGATGGTCGA 
fPS-52          TTATAGCTACCCACAAGAGAATGCTGGAGGAAACATATGGAATACGGAACAATTAAGAGCTGGCTAATTGCAGCCGCTATCGGTGTAGGTTGTTTCTACTCGTATAACGCTGGGTATCATAAAGCTGACACTAAGTGGACGATGGAGGTTCAAAATGAGTATATCAAGACGGAGAAGGCGAATGAGGATAAACGAATTGCTGTGCAGGGTGCGGTCTCGAAGATTAGCGCAAAGTACCAAGGCGACCTCGAAGCCCTTGAAGGGAGCACTGATAGGATTATTAATGATTTGCGTAACGATGGTAAGCGCATGCGGGTTAAACTCAAAGCCACCGAAAGCAAGCCCAACAGTGATGGTCGA 
fPS-21          CTATAGCTACCCACAAGAGAATGCTGGAGGAAACATATGGAATACGGAACAATTAAGAGCTGGCTAATTGCAGCCGCTATCGGTGTAGGTTGTTTCTACTCGTATAACGCTGGGTATCATAAAGCTGACACTAAGTGGACGATGGAGGTTCAAAATGAGTATATCAAGACGGAGAAGGCGAATGAGGATAAACGAATTGCTGTGCAGGGTGCGGTCTCGAAGATTAGCGCAAAGTACCAAGGCGACCTCGAAGCCCTTGAGGGGAGCACTGATAGGATTATTAATGATTTGCGTAACGATGGTAAGCGCATGCGGGTTAAACTCAAAGCCACCGAAAGCAAGCCCAACAGTGATGGTCGA 
fPS-16          CTATAGCTACCCACAAGAGAATGCTGGAGGAAACATATGGAATACGGAACAATTAAGAGCTGGCTAATTGCAGCCGCTATCGGTGTAGGTTGTTTCTACTCGTATAACGCTGGGTATCATAAAGCTGACACTAAGTGGACGATGGAGGTTCAAAATGAGTATATCAAGACGGAGAAGGCGAATGAGGATAAACGAATTGCTGTGCAGGGTGCGGTCTCGAAGATTAGCGCAAAGTACCAAGGCGACCTCGAAGCCCTTGAGGGGAGCACTGATAGGATTATTAATGATTTGCGTAACGATGGTAAGCGCATGCGGGTTAAACTCAAAGCCACCGAAAGCAAGCCCAACAGTGATGGTCGA 
fPS-9           CTATAGCTACCCACAAGAGAATGCTGGAGGAAACATATGGAATACGGAACAATTAAGAGCTGGCTAATTGCAGCCGCTATCGGTGTAGGTTGTTTCTACTCGTATAACGCTGGGTATCATAAAGCTGACACTAAGTGGACGATGGAGGTTCAAAATGAGTATATCAAGACGGAGAAGGCGAATGAGGATAAACGAATTGCTGTGCAGGGTGCGGTCTCGAAGATTAGCGCAAAGTACCAAGGCGACCTCGAAGCCCTTGAGGGGAGCACTGATAGGATTATTAATGATTTGCGTAACGATGGTAAGCGCATGCGGGTTAAACTCAAAGCCACCGAAAGCAAGCCCAACAGTGATGGTCGA 
fPS-64          CTATAGCTACCCACAAGAGAATGCTGGAGGAAACATATGGAATACGGAACAATTAAGAGCTGGCTAATTGCAGCCGCTATCGGTGTAGGTTGTTTCTACTCGTATAACGCTGGGTATCATAAAGCTGACACTAAGTGGACGATGGAGGTTCAAAATGAGTATATCAAGACGGAGAAGGCGAATGAGGATAAACGAATTGCTGTGCAGGGTGCGGTCTCGAAGATTAGCGCAAAGTACCAAGGCGACCTCGAAGCCCTTGAGGGGAGCACTGATAGGATTATTAATGATTTGCGTAACGATGGTAAGCGCATGCGGGTTAAACTCAAAGCCACCGAAAGCAAGCCCAACAGTGATGGTCGA 
fPS-10          CTATAGCTACCCACAAGAGAATGCTGGAGGAAACATATGGAATACGGAACAATTAAGAGCTGGCTAATTGCAGCCGCTATCGGTGTAGGTTGTTTCTACTCGTATAACGCTGGGTATCATAAAGCTGACACTAAGTGGACGATGGAGGTTCAAAATGAGTATATCAAGACGGAGAAGGCGAATGAGGATAAACGAATTGCTGTGCAGGGTGCGGTCTCGAAGATTAGCGCAAAGTACCAAGGCGACCTCGAAGCCCTTGAGGGGAGCACTGATAGGATTATTAATGATTTGCGTAACGATGGTAAGCGCATGCGGGTTAAACTCAAAGCCACCGAAAGCAAGCCCAACAGTGATGGTCGA 
fPS-26          CTATAGCTACCCACAAGAGAATGCTGGAGGAAACATATGGAATACGGAACAATTAAGAGCTGGCTAATTGCAGCCGCTATCGGTGTAGGTTGTTTCTACTCGTATAACGCTGGGTATCATAAAGCTGACACTAAGTGGACGATGGAGGTTCAAAATGAGTATATCAAGACGGAGAAGGCGAATGAGGATAAACGAATTGCTGTGCAGGGTGCGGTCTCGAAGATTAGCGCAAAGTACCAAGGCGACCTCGAAGCCCTTGAGGGGAGCACTGATAGGATTATTAATGATTTGCGTAACGATGGTAAGCGCATGCGGGTTAAACTCAAAGCCACCGAAAGCAAGCCCAACAGTGATGGTCGA 
fPS-19          CTATAGCTACCCACAAGAGAATGCTGGAGGAAACATATGGAATACGGAACAATTAAGAGCTGGCTAATTGCAGCCGCTATCGGTGTAGGTTGTTTCTACTCGTATAACGCTGGGTATCATAAAGCTGACACTAAGTGGACGATGGAGGTTCAAAATGAGTATATCAAGACGGAGAAGGCGAATGAGGATAAACGAATTGCTGTGCAGGGTGCGGTCTCGAAGATTAGCGCAAAGTACCAAGGCGACCTCGAAGCCCTTGAGGGGAGCACTGATAGGATTATTAATGATTTGCGTAACGATGGTAAGCGCATGCGGGTTAAACTCAAAGCCACCGAAAGCAAGCCCAACAGTGATGGTCGA 
fPS-7           CTATAGCTACCCACAAGAGAATGCTGGAGGAAACATATGGAATACGGAACAATTAAGAGCTGGCTAATTGCAGCCGCTATCGGTGTAGGTTGTTTCTACTCGTATAACGCTGGGTATCATAAAGCTGACACTAAGTGGACGATGGAGGTTCAAAATGAGTATATCAAGACGGAGAAGGCGAATGAGGATAAACGAATTGCTGTGCAGGGTGCGGTCTCGAAGATTAGCGCAAAGTACCAAGGCGACCTCGAAGCCCTTGAGGGGAGCACTGATAGGATTATTAATGATTTGCGTAACGATGGTAAGCGCATGCGGGTTAAACTCAAAGCCACCGAAAGCAAGCCCAACAGTGATGGTCGA 
fPS-86          CTATAGCTACCCACAAGAGAATGCTGGAGGAAACATATGGAATACGGAACAATTAAGAGCTGGCTAATTGCAGCCGCTATCGGTGTAGGTTGTTTCTACTCGTATAACGCTGGGTATCATAAAGCTGACACTAAGTGGACGATGGAGGTTCAAAATGAGTATATCAAGACGGAGAAGGCGAATGAGGATAAACGAATTGCTGTGCAGGGTGCGGTCTCGAAGATTAGCGCAAAGTACCAAGGCGACCTCGAAGCCCTTGAAGGGAGCACTGATAGGATTATTAATGATTTGCGTAACGATGGTAAGCGCCTGCGGGTTAAACTCAAAGCCACCGAAAGCAAGCCCAACAGTGATGGTCGA 
fPS-53          CTATAGCTACCCACAAGAGAATGCTGGAGGAAACATATGGAATACGGAACAATTAAGAGCTGGCTACTTGCAGCCGCTATCGGTGTAGGTTGTTTCTACTCGTATAACGCTGGGTATCATAAAGCTGACACTAAGTGGACGATGGAGGTTCAAAATGAGTATATCAAGACTGAGAAGGCGAATGAGGATAAACGAATTGCTGTGCAGGGTGCGGTCTCGAAGATTAGCGCAAAGTACCAAGGCGACCTCGAAGCCCTTGAAGGGAGCACTGATAGGATTATTAATGATTTGCGTAACGATGGTAAGCGCCTGCGGGTTAAACTCAAAGCCACCGAAAGCAAGCCCAACAGTGATGGTCGA 
fPS-85          CTATAGCTACCCACAAGAGAATGCTGGAGGAAACATATGGAATACGGAACAATTAAGAGCTGGCTACTTGCAGCCGCTATCGGTGTAGGTTGTTTCTACTCGTATAACGCTGGGTATCATAAAGCTGACACTAAGTGGACGATGGAGGTTCAAAATGAGTATATCAAGACTGAGAAGGCGAATGAGGATAAACGAATTGCTGTGCAGGGTGCGGTCTCGAAGATTAGCGCAAAGTACCAAGGCGACCTCGAAGCCCTTGAAGGGAGCACTGATAGGATTATTAATGATTTGCGTAACGATGGTAAGCGCCTGCGGGTTAAACTCAAAGCCACCGAAAGCAAGCCCAACAGTGATGGTCGA 
fPS-89          CTATAGCTACCCACAAGAGAATGCTGGAGGAAACATATGGAATACGGAACAATTAAGAGCTGGCTACTTGCAGCCGCTATCGGTGTAGGTTGTTTCTACTCGTATAACGCTGGGTATCATAAAGCTGACACTAAGTGGACGATGGAGGTTCAAAATGAGTATATCAAGACTGAGAAGGCGAATGAGGATAAACGAATTGCTGTGCAGGGTGCGGTCTCGAAGATTAGCGCAAAGTACCAAGGCGACCTCGAAGCCCTTGAAGGGAGCACTGATAGGATTATTAATGATTTGCGTAACGATGGTAAGCGCCTGCGGGTTAAACTCAAAGCCACCGAAAGCAAGCCCAACAGTGATGGTCGA 
fPS-54-ocr      CTATAGCTACCCACAAGAGAATGCTGGAGGAAACATATGGAATACGGAACAATTAAGAGCTGGCTACTTGCAGCCGCTATCGGTGTAGGTTGTTTCTACTCGTATAACGCTGGGTATCATAAAGCTGACACTAAGTGGACGATGGAGGTTCAAAATGAGTATATCAAGACTGAGAAGGCGAATGAGGATAAACGAATTGCTGTGCAGGGTGCGGTCTCGAAGATTAGCGCAAAGTACCAAGGCGACCTCGAAGCCCTTGAAGGGAGCACTGATAGGATTATTAATGATTTGCGTAACGATGGTAAGCGCCTGCGGGTTAAACTCAAAGCCACCGAAAGCAAGCCCAACAGTGATGGTCGA 
fPS-59          TTA---------------------------------------------------AAAGGCTGGCTAATAGCCGCTGCGTTTGCTGGTAGTATCTTACTGGCGTACAACACAGGCTACGATAAGGCTGACAGCAAGTGGACTAAGGAGGTACAAAGTGAATACATCAAGACTACAAAGGCGAATGAAGATAAACGCATTGCTGTGCAAGGTGAAGTCTCGAAGATTAGCACAAAGTACCAAGGCGACCTCGAAGCCCTTGAAGGGAGCACTGATAGGGTTATTAATGATTTGCGTAACGATGGTAAGCGCCTGCGGGTTAAACTCAAAGCCACCGAAAGTAAGCCCAACAGTGACGGTCGA 
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                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ g045 homing endonuclease §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          TGCCTCATTGATGGTCGAGCCGAACTTGACGAAGAGTTTAGTAAGCGTCTTATCAGAGTAACACAAAAGGGTGACCTGTGGATTAAAGCATTGCAGGACACAATCGTAGAGCTACAGAATAAGGAGGTGAAGTAATGGTGGATTTAACATCTTTCACATATTCGGAGGGTAATCTACTACGTAAAGGTAAGGTGTGTGGGTTTGTTGATAACTGCGGGTATCTTAGGGTATCCATTAACTATAAGAAGTATCTAAACCACCGCTTAATCTACAAAATGTTCAATACAGAGTTTGACCTATCGTCAGATTTGGTTATTGACCACATTAATAGAAATCGTAAAGATAATCGTATAGAGAACT 
fPS-52          TGCCTCATTGATGGTCGAGCCGAACTTGACGAAGAGTTTAGTAAGCGTCTTATCAGAGTAACACAAAAGGGTGACCTGTGGATTAAAGCATTGCAGGACACAATCGTAGAGCTACAGAATAAGGAGGTGAAGTAATGGTGGATTTAACATCTTTCACATATTCGGAGGGTAATCTACTACGTAAAGGTAAGGTGTGTGGGTTTGTTGATAACTGCGGGTATCTTAGGGTATCCATTAACTATAAGAAGTATCTAAACCACCGCTTAATCTACAAAATGTTCAATACAGAGTTTGACCTATCGTCAGATTTGGTTATTGACCACATTAATAGAAATCGTAAAGATAATCGTATAGAGAACT 
fPS-21          TGCCTCATTGATGGTCGAGCCGAACTTGACGAAGAGTTTAGTAAGCGTCTTATCAGAGTAACACAAAAGGGTGACCTGTGGATTAAAGCATTGCAGGACACAATCGTAGAGCTACAGAATAAGGAGGTGAAGTAATGGTGGATTTAACATCTTTCACATATTCGGAGGGTAATCTACTACGTAAAGGTAAGGTGTGTGGGTTTGTTGATAACTGCGGGTATCTTAGGGTATCCATTAACTATAAGAAGTATCTAAACCACCGCTTAATCTACAAAATGTTCAATACAGAGTTTGACCTATCGTCAGATTTGGTTATTGACCACATTAATAGAAATCGTAAAGATAATCGTATAGAGAACT 
fPS-16          TGCCTCATTGATGGTCGAGCCGAACTTGACGAAGAGTTTAGTAAGCGTCTTATCAGAGTAACACAAAAGGGTGACCTGTGGATTAAAGCATTGCAGGACACAATCGTAGAGCTACAGAATAAGGAGGTGAAGTAATGGTGGATTTAACATCTTTCACATATTCGGAGGGTAATCTACTACGTAAAGGTAAGGTGTGTGGGTTTGTTGATAACTGCGGGTATCTTAGGGTATCCATTAACTATAAGAAGTATCTAAACCACCGCTTAATCTACAAAATGTTCAATACAGAGTTTGACCTATCGTCAGATTTGGTTATTGACCACATTAATAGAAATCGTAAAGATAATCGTATAGAGAACT 
fPS-9           TGCCTCATTGATGGTCGAGCCGAACTTGACGAAGAGTTTAGTAAGCGTCTTATCAGAGTAACACAAAAGGGTGACCTGTGGATTAAAGCATTGCAGGACACAATCGTAGAGCTACAGAATAAGGAGGTGAAGTAATGGTGGATTTAACATCTTTCACATATTCGGAGGGTAATCTACTACGTAAAGGTAAGGTGTGTGGGTTTGTTGATAACTGCGGGTATCTTAGGGTATCCATTAACTATAAGAAGTATCTAAACCACCGCTTAATCTACAAAATGTTCAATACAGAGTTTGACCTATCGTCAGATTTGGTTATTGACCACATTAATAGAAATCGTAAAGATAATCGTATAGAGAACT 
fPS-64          TGCCTCATTGATGGTCGAGCCGAACTTGACGAAGAGTTTAGTAAGCGTCTTATCAGAGTAACACAAAAGGGTGACCTGTGGATTAAAGCATTGCAGGACACAATCGTAGAGCTACAGAATAAGGAGGTGAAGTAATGGTGGATTTAACATCTTTCACATATTCGGAGGGTAATCTACTACGTAAAGGTAAGGTGTGTGGGTTTGTTGATAACTGCGGGTATCTTAGGGTATCCATTAACTATAAGAAGTATCTAAACCACCGCTTAATCTACAAAATGTTCAATACAGAGTTTGACCTATCGTCAGATTTGGTTATTGACCACATTAATAGAAATCGTAAAGATAATCGTATAGAGAACT 
fPS-10          TGCCTCATTGATGGTCGAGCCGAACTTGACGAAGAGTTTAGTAAGCGTCTTATCAGAGTAACACAAAAGGGTGACCTGTGGATTAAAGCATTGCAGGACACAATCGTAGAGCTACAGAATAAGGAGGTGAAGTAATGGTGGATTTAACATCTTTCACATATTCGGAGGGTAATCTACTACGTAAAGGTAAGGTGTGTGGGTTTGTTGATAACTGCGGGTATCTTAGGGTATCCATTAACTATAAGAAGTATCTAAACCACCGCTTAATCTACAAAATGTTCAATACAGAGTTTGACCTATCGTCAGATTTGGTTATTGACCACATTAATAGAAATCGTAAAGATAATCGTATAGAGAACT 
fPS-26          TGCCTCATTGATGGTCGAGCCGAACTTGACGAAGAGTTTAGTAAGCGTCTTATCAGAGTAACACAAAAGGGTGACCTGTGGATTAAAGCATTGCAGGACACAATCGTAGAGCTACAGAATAAGGAGGTGAAGTAATGGTGGATTTAACATCTTTCACATATTCGGAGGGTAATCTACTACGTAAAGGTAAGGTGTGTGGGTTTGTTGATAACTGCGGGTATCTTAGGGTATCCATTAACTATAAGAAGTATCTAAACCACCGCTTAATCTACAAAATGTTCAATACAGAGYTTGACCTATCGTCAGATTTGGTTATTGACCACATTAATAGAAATCGTAAAGATAATCGTATAGAGAACT 
fPS-19          TGCCTCATTGATGGTCGAGCCGAACTTGACGAAGAGTTTAGTAAGCGTCTTATCAGAGTAACACAAAAGGGTGACCTGTGGATTAAAGCATTGCAGGACACAATCGTAGAGCTACAGAATAAGGAGGTGAAGTAATGGTGGATTTAACATCTTTCACATATTCGGAGGGTAATCTACTACGTAAAGGTAAGGTGTGTGGGTTTGTTGATAACTGCGGGTATCTTAGGGTATCCATTAACTATAAGAAGTATCTAAACCACCGCTTAATCTACAAAATGTTCAATACAGAGTTTGACCTATCGTCAGATTTGGTTATTGACCACATTAATAGAAATCGTAAAGATAATCGTATAGAGAACT 
fPS-7           TGCCTCATTGATGGTCGAGCCGAACTTGACGAAGAGTTTAGTAAGCGTCTTATCAGAGTAACACAAAAGGGTGACCTGTGGATTAAAGCATTGCAGGACACAATCGTAGAGCTACAGAATAAGGAGGTGAAGTAATGGTGGATTTAACATCTTTCACATATTCGGAGGGTAATCTACTACGTAAAGGTAAGGTGTGTGGGTTTGTTGATAACTGCGGGTATCTTAGGGTATCCATTAACTATAAGAAGTATCTAAACCACCGCTTAATCTACAAAATGTTCAATACAGAGTTTGACCTATCGTCAGATTTGGTTATTGACCACATTAATAGAAATCGTAAAGATAATCGTATAGAGAACT 
fPS-86          TGCCTCATTGATGGTCGAGCCGAACTTGACGAAGAGTTTAGTAAGCGTCTTATCAGAGTAACACAAAAGGGTGACCTGTGGATTAAAGCATTGCAGGACACAATCGTAGAGCTACAGAATAAGGAGGTGAAGTAATGGTGGATTTAACATCTTTCACATATTCGGAGGGTAATCTACTACGTAAAGGTAAGGTGTGTGGGTTTGTTGATAACTGCGGGTATCTTAGGGTATCCATTAACTATAAGAAGTATCTAAACCACCGCTTAATCTACAAAATGTTCAATACAGAGTTTGACCTATCGTCAGATTTGGTTATTGACCACATTAATAGAAATCGTAAAGATAATCGTATAGAGAACT 
fPS-53          TGCCTCATTGATGGTCGAGCCGAACTTGACGAAGAGTTTAGTAAGCGTCTTATCAGAGTAACACAAAAGGGTGACCTGTGGATTAAAGCATTGCAGGATACAATCGTAGAGCTACAGAATAAGGAGGTGAAGTAATGGTGGATTTAACATCTTTCACATATTCGGAGGGTAATCTACTACGTAAAGGTAAGGTGTGTGGGTTTGTTGATAACTGCGGGTATCTTAGGGTAGCCATTAACTATAAGAAGTATCTAAACCACCGCTTAATCTACAAAATGTTCAATACAGAGTTTGACCTATCGTCAGATTTGGTTATTGACCACATTAATAGAAATCGTAAAGATAATCGTATAGAGAACT 
fPS-85          TGCCTCATTGATGGTCGAGCCGAACTTGACGAAGAGTTTAGTAAGCGTCTTATCAGAGTAACACAAAAGGGTGACCTGTGGATTAAAGCATTGCAGGATACAATCGTAGAGCTACAGAATAAGGAGGTGAAGTAATGGTGGATTTAACATCTTTCACATATTCGGAGGGTAATCTACTACGTAAAGGTAAGGTGTGTGGGTTTGTTGATAACTGCGGGTATCTTAGGGTAGCCATTAACTATAAGAAGTATCTAAACCACCGCTTAATCTACAAAATGTTCAATACAGAGTTTGACCTATCGTCAGATTTGGTTATTGACCACATTAATAGAAATCGTAAAGATAATCGTATAGAGAACT 
fPS-89          TGCCTCATTGATGGTCGAGCCGAACTTGACGAAGAGTTTAGTAAGCGTCTTATCAGAGTAACACAAAAGGGTGACCTGTGGATTAAAGCATTGCAGGATACAATCGTAGAGCTACAGAATAAGGAGGTGAAGTAATGGTGGATTTAACATCTTTCACATATTCGGAGGGTAATCTACTACGTAAAGGTAAGGTGTGTGGGTTTGTTGATAACTGCGGGTATCTTAGGGTAGCCATTAACTATAAGAAGTATCTAAACCACCGCTTAATCTACAAAATGTTCAATACAGAGTTTGACCTATCGTCAGATTTGGTTATTGACCACATTAATAGAAATCGTAAAGATAATCGTATAGAGAACT 
fPS-54-ocr      TGCCTCATTGATGGTCGAGCCGAACTTGACGAAGAGTTTAGTAAGCGTCTTATCAGAGTAACACAAAAGGGTGACCTGTGGATTAAAGCATTGCAGGATACAATCGTAGAGCTACAGAATAAGGAGGTGAAGTAATGGTGGATTTAACATCTTTCACATATTCGGAGGGTAATCTACTACGTAAAGGTAAGGTGTGTGGGTTTGTTGATAACTGCGGGTATCTTAGGGTAGCCATTAACTATAAGAAGTATCTAAACCACCGCTTAATCTACAAAATGTTCAATACAGAGTTTGACCTATCGTCAGATTTGGTTATTGACCACATTAATAGAAATCGTAAAGATAATCGTATAGAGAACT 
fPS-59          TGCCTCATTGATGGTCGAACCGAACTTGACGAAGAGTTTAGTAAGCGTCTTATCAGAGTAACCCAACGTGGAGACATATGGATTAAGGCTTTACAGGATACAATCGTAGAGCTACAGAATAAGGAGGTGAAGTAATGATTGATTTAACATCTTTCACCTACGCAGATGGCAAGCTATTGCGTAAATGTAAGGTGTGTGGGTTTGTTGATAACTGTGGATATCGTAGGGTATCCATTAACTACAAGAAGTATCTAAACCACCGCTTAATCTACAAAATGTTCAATCCAGAGTTTGACCTATCGTCAGATTTGGTTATTGACCATATCAATAGAAACCGTACCGATAATCGTATAGAAAACT 
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fPS-50          TAAGAGCAGTAACTAAAGCTTTCAATAATACTAACATGGAACTTTGTGATGGGGTAAGTTATTGTAAGCAGACCTCTAAATGGAAAGCTTCTCTTAATGGCATGTGGTTAGGTAGATATTCAACAAGGGAGGGAGCACAGTATGCAGTCAAAGCAAAGCGAGCAGAATGAGCAGATAATCAAACAACTAAGGGGTGACTTTGTGGCCTTCTTATTTGTCTTATGGAAAGCCCTTGGTTTACCAGCACCTACCAAGTGTCAGATTGATATGAGTAAGGCGCTTGCTCGTGGAGATAACAAGAAGTTTATCCTACAGGCTTTCCGTGGTATAGGTAAGTCATTTATTACGTGTGCGTTCGTT 
fPS-52          TAAGAGCAGTAACTAAAGCTTTCAATAATACTAACATGGAACTTTGTGATGGGGTAAGTTATTGTAAGCAGACCTCTAAATGGAAAGCTTCTCTTAATGGCATGTGGTTAGGTAGATATTCAACAAGGGAGGGAGCACAGTATGCAGTCAAAGCAAAGCGAGCAGAATGAGCAGATAATCAAACAACTAAGGGGTGACTTTGTGGCCTTCTTATTTGTCTTATGGAAAGCCCTTGGTTTACCAGCACCTACCAAGTGTCAGATTGATATGAGTAAGGCGCTTGCTCGTGGAGATAACAAGAAGTTTATCCTACAGGCTTTCCGTGGTATAGGTAAGTCATTTATTACGTGTGCGTTCGTT 
fPS-21          TAAGAGCAGTAACTAAAGCTTTCAATAATACTAACATGGAACTTTGTGATGGGGTAAGTTATTGTAAGCAGACCTCTAAATGGAAAGCTTCTCTTAATGGCATGTGGTTAGGTAGATATTCAACAAGGGAGGGAGCACAGTATGCAGTCAAAGCAAAGCGAGCAGAATGAGCAGATAATCAAACAACTAAGGGGTGACTTTGTGGCCTTCTTATTTGTCTTATGGAAAGCCCTTGGTTTACCAGCACCTACCAAGTGTCAGATTGATATGAGTAAGGCGCTTGCTCGTGGAGATAACAAGAAGTTTATCCTACAGGCTTTCCGTGGTATAGGTAAGTCATTTATTACGTGTGCGTTCGTT 
fPS-16          TAAGAGCAGTAACTAAAGCTTTCAATAATACTAACATGGAACTTTGTGATGGGGTAAGTTATTGTAAGCAGACCTCTAAATGGAAAGCTTCTCTTAATGGCATGTGGTTAGGTAGATATTCAACAAGGGAGGGAGCACAGTATGCAGTCAAAGCAAAGCGAGCAGAATGAGCAGATAATCAAACAACTAAGGGGTGACTTTGTGGCCTTCTTATTTGTCTTATGGAAAGCCCTTGGTTTACCAGCACCTACCAAGTGTCAGATTGATATGAGTAAGGCGCTTGCTCGTGGAGATAACAAGAAGTTTATCCTACAGGCTTTCCGTGGTATAGGTAAGTCATTTATTACGTGTGCGTTCGTT 
fPS-9           TAAGAGCAGTAACTAAAGCTTTCAATAATACTAACATGGAACTTTGTGATGGGGTAAGTTATTGTAAGCAGACCTCTAAATGGAAAGCTTCTCTTAATGGCATGTGGTTAGGTAGATATTCAACAAGGGAGGGAGCACAGTATGCAGTCAAAGCAAAGCGAGCAGAATGAGCAGATAATCAAACAACTAAGGGGTGACTTTGTGGCCTTCTTATTTGTCTTATGGAAAGCCCTTGGTTTACCAGCACCTACCAAGTGTCAGATTGATATGAGTAAGGCGCTTGCTCGTGGAGATAACAAGAAGTTTATCCTACAGGCTTTCCGTGGTATAGGTAAGTCATTTATTACGTGTGCGTTCGTT 
fPS-64          TAAGAGCAGTAACTAAAGCTTTCAATAATACTAACATGGAACTTTGTGATGGGGTAAGTTATTGTAAGCAGACCTCTAAATGGAAAGCTTCTCTTAATGGCATGTGGTTAGGTAGATATTCAACAAGGGAGGGAGCACAGTATGCAGTCAAAGCAAAGCGAGCAGAATGAGCAGATAATCAAACAACTAAGGGGTGACTTTGTGGCCTTCTTATTTGTCTTATGGAAAGCCCTTGGTTTACCAGCACCTACCAAGTGTCAGATTGATATGAGTAAGGCGCTTGCTCGTGGAGATAACAAGAAGTTTATCCTACAGGCTTTCCGTGGTATAGGTAAGTCATTTATTACGTGTGCGTTCGTT 
fPS-10          TAAGAGCAGTAACTAAAGCTTTCAATAATACTAACATGGAACTTTGTGATGGGGTAAGTTATTGTAAGCAGACCTCTAAATGGAAAGCTTCTCTTAATGGCATGTGGTTAGGTAGATATTCAACAAGGGAGGGAGCACAGTATGCAGTCAAAGCAAAGCGAGCAGAATGAGCAGATAATCAAACAACTAAGGGGTGACTTTGTGGCCTTCTTATTTGTCTTATGGAAAGCCCTTGGTTTACCAGCACCTACCAAGTGTCAGATTGATATGAGTAAGGCGCTTGCTCGTGGAGATAACAAGAAGTTTATCCTACAGGCTTTCCGTGGTATAGGTAAGTCATTTATTACGTGTGCGTTCGTT 
fPS-26          TAAGAGCAGTAACTAAAGCTTTCAATAATACTAACATGGAACTTTGTGATGGGGTAAGTTATTGTAAGCAGACCTCTAAATGGAAAGCTTCTCTTAATGGCATGTGGTTAGGTAGATATTCAACAAGGGAGGGAGCACAGTATGCAGTCAAAGCAAAGCGAGCAGAATGAGCAGATAATCAAACAACTAAGGGGTGACTTTGTGGCCTTCTTATTTGTCTTATGGAAAGCCCTTGGTTTACCAGCACCTACCAAGTGTCAGATTGATATGAGTAAGGCGCTTGCTCGTGGAGATAACAAGAAGTTTATCCTACAGGCTTTCCGTGGTATAGGTAAGTCATTTATTACGTGTGCGTTCGTT 
fPS-19          TAAGAGCAGTAACTAAAGCTTTCAATAATACTAACATGGAACTTTGTGATGGGGTAAGTTATTGTAAGCAGACCTCTAAATGGAAAGCTTCTCTTAATGGCATGTGGTTAGGTAGATATTCAACAAGGGAGGGAGCACAGTATGCAGTCAAAGCAAAGCGAGCAGAATGAGCAGATAATCAAACAACTAAGGGGTGACTTTGTGGCCTTCTTATTTGTCTTATGGAAAGCCCTTGGTTTACCAGCACCTACCAAGTGTCAGATTGATATGAGTAAGGCGCTTGCTCGTGGAGATAACAAGAAGTTTATCCTACAGGCTTTCCGTGGTATAGGTAAGTCATTTATTACGTGTGCGTTCGTT 
fPS-7           TAAGAGCAGTAACTAAAGCTTTCAATAATACTAACATGGAACTTTGTGATGGGGTAAGTTATTGTAAGCAGACCTCTAAATGGAAAGCTTCTCTTAATGGCATGTGGTTAGGTAGATATTCAACAAGGGAGGGAGCACAGTATGCAGTCAAAGCAAAGCGAGCAGAATGAGCAGATAATCAAACAACTAAGGGGTGACTTTGTGGCCTTCTTATTTGTCTTATGGAAAGCCCTTGGTTTACCAGCACCTACCAAGTGTCAGATTGATATGAGTAAGGCGCTTGCTCGTGGAGATAACAAGAAGTTTATCCTACAGGCTTTCCGTGGTATAGGTAAGTCATTTATTACGTGTGCGTTCGTT 
fPS-86          TAAGAGCAGTAACTAAAGCTTTCAATAATACTAACATGGAACTTTGTGATGGGGTAAGTTATTGTAAGCAGACCTCTAAATGGAAAGCTTCTCTTAATGGCATGTGGTTAGGTAGATATTCAACAAGGGAGGGAGCACAGTATGCAGTCAAAGCAAAGCGAGCAGAATGAGCAGATAATCAAACAACTAAGGGGTGACTTTGTGGCCTTCTTATTTGTCTTATGGAAAGCCCTTGGTTTACCAGCACCTACCAAGTGTCAGATTGATATGAGTAAGGCGCTTGCTCGTGGAGATAACAAGAAGTTTATCCTACAGGCTTTCCGTGGTATAGGTAAGTCATTTATTACGTGTGCGTTCGTT 
fPS-53          TAAGAGCAGTAACTAAAGCTTTCAATAATACTAACAGGGAACTTTGTGATGTGGTAAGTTATTGTAAGCAGACCTCTAAATGGAAAGCTTCTCTTAATGGCATGTGGTTAGGTAGATATTCAACAAGGGAGGGAGCACAGTATGCAGTCAAAGCAAAGCGAGCAGAATGAGCAGATAATCAAACAACTAAGGGGTGACTTTGTGGCCTTCTTATTTGTCTTATGGAAAGCCCTTGGTTTACCAGCACCTACCAAGTGTCAGATTGATATGAGTAAGGCGCTTGCTCGTGGTGATAACAAGAAGTTTATCCTACAGGCTTTCCGTGGTATAGGTAAGTCATTTATTACGTGTGCGTTCGTT 
fPS-85          TAAGAGCAGTAACTAAAGCTTTCAATAATACTAACAGGGAACTTTGTGATGTGGTAAGTTATTGTAAGCAGACCTCTAAATGGAAAGCTTCTCTTAATGGCATGTGGTTAGGTAGATATTCAACAAGGGAGGGAGCACAGTATGCAGTCAAAGCAAAGCGAGCAGAATGAGCAGATAATCAAACAACTAAGGGGTGACTTTGTGGCCTTCTTATTTGTCTTATGGAAAGCCCTTGGTTTACCAGCACCTACCAAGTGTCAGATTGATATGAGTAAGGCGCTTGCTCGTGGTGATAACAAGAAGTTTATCCTACAGGCTTTCCGTGGTATAGGTAAGTCATTTATTACGTGTGCGTTCGTT 

fPS-89          TAAGAGCAGTAACTAAAGCTTTCAATAATACTAACAGGGAACTTTGTGATGTGGTAAGTTATTGTAAGCAGACCTCTAAATGGAAAGCTTCTCTTAATGGCATGTGGTTAGGTAGATATTCAACAAGGGAGGGAGCACAGTATGCAGTCAAAGCAAAGCGAGCAGAATGAGCAGATAATCAAACAACTAAGGGGTGACTTTGTGGCCTTCTTATTTGTCTTATGGAAAGCCCTTGGTTTACCAGCACCTACCAAGTGTCAGATTGATATGAGTAAGGCGCTTGCTCGTGGTGATAACAAGAAGTTTATCCTACAGGCTTTCCGTGGTATAGGTAAGTCATTTATTACGTGTGCGTTCGTT 
fPS-54-ocr      TAAGAGCAGTAACTAAAGCTTTCAATAATACTAACAGGGAACTTTGTGATGTGGTAAGTTATTGTAAGCAGACCTCTAAATGGAAAGCTTCTCTTAATGGCATGTGGTTAGGTAGATATTCAACAAGGGAGGGAGCACAGTATGCAGTCAAAGCAAAGCGAGCAGAATGAGCAGATAATCAAACAACTAAGGGGTGACTTTGTGGCCTTCTTATTTGTCTTATGGAAAGCCCTTGGTTTACCAGCACCTACCAAGTGTCAGATTGATATGAGTAAGGCGCTTGCTCGTGGTGATAACAAGAAGTTTATCCTACAGGCTTTCCGTGGTATAGGTAAGTCATTTATTACGTGTGCGTTCGTT 
fPS-59          TAAGAGAAGTTACTAAAGCTTTCAATAATACCAACAGGGAACTTTGTGATGGAGTAAGTTATTGTAAGCAGACCTCTAAATGGAAGGCTTCTCTTAATGGTGTGTGGTTAGGGAGATACTCAACAAGGGAGGGAGCACAGGATGCAGTCAAAACAAAGCGAGCAGAATGAGCAGATAATCAAACAACTAAGGGGCGATTTTGTGGCCTTCTTATTTGTCTTATGGAAAGCCCTCGGTCTACCGGCACCTACCAAGTGTCAGATTGATATGAGTAAGGCGCTGGCTCGTGGTGATAACAAGAAGTTTATCCTACAGGCTTTCCGTGGTATAGGTAAGTCATTTATTACGTGTGCGTTCGTT 
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fPS-50          GTGTGGACTCTATGGCGAGACCCTCAGCTAAAGATTATGATTGTATCAGCATCTAAGGAACGAGCGGATGCCAACAGTATCTTCGTTAAGAACATCATTGAACTCTTACCGTTCCTCCATGAGCTTAAACCTCGTGCTGGTCAACGAGACTCTGTGATTAGCTTTGACGTAGGGCCAGCGAAGCCAGACCATAGCCCCTCTGTGAAATCTGTGGGTATCACTGGTCAGTTAACTGGTAGCCGTGCCGATATCATCATTGCAGACGATAAACTCTAATGTCGTCTTTAAACCTATCTAAACTGGGGGAACTCGGAGCCTATAAAGGTATACGACAATCCCGTGCTAAGTGTGGACAATACG 
fPS-52          GTGTGGACTCTATGGCGAGACCCTCAGCTAAAGATTATGATTGTATCAGCATCTAAGGAACGAGCGGATGCCAACAGTATCTTCGTTAAGAACATCATTGAACTCTTACCGTTCCTCCATGAGCTTAAACCTCGTGCTGGTCAACGAGACTCTGTGATTAGCTTTGACGTAGGGCCAGCGAAGCCAGACCATAGCCCCTCTGTGAAATCTGTGGGTATCACTGGTCAGTTAACTGGTAGCCGTGCCGATATCATCATTGCAGACGATAAACTCTAATGTCGTCTTTAAACCTATCTAAACTGGGGGAACTCGGAGCCTATAAAGGTATACGACAATCCCGTGCTAAGTGTGGACAATACG 
fPS-21          GTGTGGACTCTATGGCGAGACCCTCAGCTAAAGATTATGATTGTATCAGCATCTAAGGAACGAGCGGATGCAAACAGTATCTTCGTTAAGAACATCATTGAACTCTTACCGTTCCTCCATGAGCTTAAACCTCGTGCTGGTCAACGAGACTCTGTGATTAGCTTTGACGTAGGGCCAGCGAAGCCAGACCATAGCCCCTCTGTGAAATCTGTGGGTATCACTGGTCAGTTAACTGGTAGCCGTGCCGATATCATCATTGCAGACGATAAACTCTAATGTCGTCTTTAAACCTATCTAAACTGGGGGAACTCGGAGCCTATAAAGGTATACGACAATCCCGTGCTAAGTGTGGACAATACG 
fPS-16          GTGTGGACTCTATGGCGAGACCCTCAGCTAAAGATTATGATTGTATCAGCATCTAAGGAACGAGCGGATGCCAACAGTATCTTCGTTAAGAACATCATTGAACTCTTACCGTTCCTCCATGAGCTTAAACCTCGTGCTGGTCAACGAGACTCTGTGATTAGCTTCGACGTAGGCCCAGCGAAGCCAGACCATAGTCCCTCTGTGAAATCTGTGGGTATCACTGGTCAGTTAACTGGTAGCCGTGCCGATATCATCATTGCAGACGATAAACTCTAATGTCGTCTTTAAACCTATCTAAACTGGGGGAACTCGGAGCCTATAAAGGTATACGACAATCCCGTGCTAAGTGTGGACAATACG 
fPS-9           GTGTGGACTCTATGGCGAGACCCTCAGCTAAAGATTATGATTGTATCAGCATCTAAGGAACGAGCGGATGCAAACAGTATCTTCGTTAAGAACATCATTGAACTCTTACCGTTCCTCCATGAGCTTAAACCTCGTGCTGGTCAACGAGACTCTGTGATTAGCTTTGACGTAGGGCCAGCGAAGCCAGACCATAGCCCCTCTGTGAAATCTGTGGGTATCACTGGTCAGTTAACTGGTAGCCGTGCCGATATCATCATTGCAGACGATAAACTCTAATGTCGTCTTTAAACCTATCTAAACTGGGGGAACTCGGAGCCTATAAAGGTATACGACAATCCCGTGCTAAGTGTGGACAATACG 
fPS-64          GTGTGGACTCTATGGCGAGACCCTCAGCTAAAGATTATGATTGTATCAGCATCTAAGGAACGAGCGGATGCCAACAGTATCTTCGTTAAGAACATCATTGAACTCTTACCGTTCCTCCATGAGCTTAAACCTCGTGCTGGTCAACGAGACTCTGTGATTAGCTTTGACGTAGGGCCAGCGAAGCCAGACCATAGCCCCTCTGTGAAATCTGTGGGTATCACTGGTCAGTTAACTGGTAGCCGTGCCGATATCATCATTGCAGACGATAAACTCTAATGTCGTCTTTAAACCTATCTAAACTGGGGGAACTCGGAGCCTATAAAGGTATACGACAATCCCGTGCTAAGTGTGGACAATACG 
fPS-10          GTGTGGACTCTATGGCGAGACCCTCAGCTAAAGATTATGATTGTATCAGCATCTAAGGAACGAGCGGATGCCAACAGTATCTTCGTTAAGAACATCATTGAACTCTTACCGTTCCTCCATGAGCTTAAACCTCGTGCTGGTCAACGAGACTCTGTGATTAGCTTCGACGTAGGCCCAGCGAAGCCAGACCATAGTCCCTCTGTGAAATCTGTGGGTATCACTGGTCAGTTAACTGGTAGCCGTGCCGATATCATCATTGCAGACGATAAACTCTAATGTCGTCTTTAAACCTATCTAAACTGGGGGAACTCGGAGCCTATAAAGGTATACGACAATCCCGTGCTAAGTGTGGACAATACG 
fPS-26          GTGTGGACTCTATGGCGAGACCCTCAGCTAAAGATTATGATTGTATCAGCATCTAAGGAACGAGCGGATGCCAACAGTATCTTCGTTAAGAACATCATTGAACTCTTACCGTTCCTCCATGAGCTTAAACCTCGTGCTGGTCAACGAGACTCTGTGATTAGCTTTGACGTAGGGCCAGCGAAGCCAGACCATAGCCCCTCTGTGAAATCTGTGGGTATCACTGGTCAGTTAACTGGTAGCCGTGCCGATATCATCATTGCAGACGATAAACTCTAATGTCGTCTTTAAACCTATCTAAACTGGGGGAACTCGGAGCCTATAAAGGTATACGACAATCCCGTGCTAAGTGTGGACAATACG 
fPS-19          GTGTGGACTCTATGGCGAGACCCTCAGCTAAAGATTATGATTGTATCAGCATCTAAGGAACGAGCGGATGCAAACAGTATCTTCGTTAAGAACATCATTGAACTCTTACCGTTCCTCCATGAGCTTAAACCTCGTGCTGGTCAACGAGACTCTGTGATTAGCTTTGACGTAGGGCCAGCGAAGCCAGACCATAGCCCCTCTGTGAAATCTGTGGGTATCACTGGTCAGTTAACTGGTAGCCGTGCCGATATCATCATTGCAGACGATAAACTCTAATGTCGTCTTTAAACCTATCTAAACTGGGGGAACTCGGAGCCTATAAAGGTATACGACAATCCCGTGCTAAGTGTGGACAATACG 
fPS-7           GTGTGGACTCTATGGCGAGACCCTCAGCTAAAGATTATGATTGTATCAGCATCTAAGGAACGAGCGGATGCAAACAGTATCTTCGTTAAGAACATCATTGAACTCTTACCGTTCCTCCATGAGCTTAAACCTCGTGCTGGTCAACGAGACTCTGTGATTAGCTTTGACGTAGGGCCAGCGAAGCCAGACCATAGCCCCTCTGTGAAATCTGTGGGTATCACTGGTCAGTTAACTGGTAGCCGTGCCGATATCATCATTGCAGACGATAAACTCTAATGTCGTCTTTAAACCTATCTAAACTGGGGGAACTCGGAGCCTATAAAGGTATACGACAATCCCGTGCTAAGTGTGGACAATACG 
fPS-86          GTGTGGACTCTATGGCGAGACCCTCAGCTAAAGATTATGATTGTATCAGCATCTAAGGAACGAGCGGATGCCAACAGTATCTTCGTTAAGAACATCATTGAACTCTTACCGTTCCTCCATGAGCTTAAACCTCGTGCTGGTCAACGAGACTCTGTGATTAGCTTTGACGTAGGGCCAGCGAAGCCAGACCATAGCCCCTCTGTGAAATCTGTGGGTATCACTGGTCAGTTAACTGGTAGCCGTGCCGATATCATCATTGCAGACGATAAACTCTAATGTCGTCTTTAAACCTATCTAAACTGGGGGAACTCGGAGCCTATAAAGGTATACGACAATCCCGTGCTAAGTGTGGACAATACG 
fPS-53          GTGTGGACTCTATGGCGAGACCCTCAGCTAAAGATTATGATTGTATCAGCATCTAAGGAACGTGCAGACGCAAACAGTATATTCGTTAAGAACATCATTGAACTCTTACCGTTCCTCCATGAGCTTAAACCTCGTGCTGGTCAACGAGACTCTGTGATTAGCTTTGACGTAGGGCCAGCGAAGCCAGACCATAGCCCCTCTGTGAAATCTGTGGGTATCACTGGTCAGTTAACTGGTAGCCGTGCCGATATCATCATTGCAGACGATAAACTCTAATGTCGTCTTTAAACCTATCTAAACTGGGGGAACTCGGAGCCTATAAAGGTATACGACAATCCCGTGCTAAGTGTGGACAATACG 
fPS-85          GTGTGGACTCTATGGCGAGACCCTCAGCTAAAGATTATGATTGTATCAGCATCTAAGGAACGTGCAGACGCAAACAGTATATTCGTTAAGAACATCATTGAACTCTTACCGTTCCTCCATGAGCTTAAACCTCGTGCTGGTCAACGAGACTCTGTGATTAGCTTTGACGTAGGGCCAGCGAAGCCAGACCATAGCCCCTCTGTGAAATCTGTGGGTATCACTGGTCAGTTAACTGGTAGCCGTGCCGATATCATCATTGCAGACGATAAACTCTAATGTCGTCTTTAAACCTATCTAAACTGGGGGAACTCGGAGCCTATAAAGGTATACGACAATCCCGTGCTAAGTGTGGACAATACG 
fPS-89          GTGTGGACTCTATGGCGAGACCCTCAGCTAAAGATTATGATTGTATCAGCATCTAAGGAACGTGCAGACGCAAACAGTATATTCGTTAAGAACATCATTGAACTCTTACCGTTCCTCCATGAGCTTAAACCTCGTGCTGGTCAACGAGACTCTGTGATTAGCTTTGACGTAGGGCCAGCGAAGCCAGACCATAGCCCCTCTGTGAAATCTGTGGGTATCACTGGTCAGTTAACTGGTAGCCGTGCCGATATCATCATTGCAGACGATAAACTCTAATGTCGTCTTTAAACCTATCTAAACTGGGGGAACTCGGAGCCTATAAAGGTATACGACAATCCCGTGCTAAGTGTGGACAATACG 
fPS-54-ocr      GTGTGGACTCTATGGCGAGACCCTCAGCTAAAGATTATGATTGTATCAGCATCTAAGGAACGTGCAGACGCAAACAGTATATTCGTTAAGAACATCATTGAACTCTTACCGTTCCTCCATGAGCTTAAACCTCGTGCTGGTCAACGAGACTCTGTGATTAGCTTTGACGTAGGGCCAGCGAAGCCAGACCATAGCCCCTCTGTGAAATCTGTGGGTATCACTGGTCAGTTAACTGGTAGCCGTGCCGATATCATCATTGCAGACGATAAACTCTAATGTCGTCTTTAAACCTATCTAAACTGGGGGAACTCGGAGCCTATAAAGGTATACGACAATCCCGTGCTAAGTGTGGACAATACG 
fPS-59          GTGTGGACTTTATGGCGAGACCCTCAACTAAAGATTATGATTGTCTCTGCCTCTAAGGAACGTGCAGACGCCAACAGTATATTCGTTAAGAACATCATTGAACTCTTACCGTTCCTCCATGAGCTTAAACCTCGTGCTGGTCAACGAGACTCTGTGATTAGCTTCGACGTAGGCCCAGCGAAGCCAGACCATAGTCCCTCTGTGAAATCTGTGGGTATCACTGGTCAGTTAACTGGTAGCCGTGCCGATATCATCATTGCAGACGAC--------------------------------------------------------------------------------------------- 
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fPS-50          TCCCTAAATGCCGAACGACTAAGTAGTAGGGCCAAGTGGCTCGAAACGGTAGGGTAGGCTCTGTGAAGAGTGCTACAAGATATAGTCTACTCTGTAGCGAGAAGCTGCAGCATCTAACAATCTAAGGAGGCCTAACATGGCTACAAGATATGAAGTAAACACAATCCACTCTTCCCCTAAAGGAGACTTTAAGGTCTTAGAGTACATCGCTGGAAGTCGAACACCCTCTGGTACGAAGATACACCCTCGTGTTGTAATTCGTATGTTACATACAGGAAGTGTACTTAATGTCCAATCTACTAATATACCTAAGGGTAAGTTTAAAGACTTACGGGAACCCTCCGTTTGCGGAATTGGTTA 
fPS-52          TCCCTAAATGCCGAACGACTAAGTAGTAGGGCCAAGTGGCTCGAAACGGTAGGGTAGGCTCTGTGAAGAGTGCTACAAGATATAGTCTACTCTGTAGCGAGAAGCTGCAGCATCTAACAATCTAAGGAGGCCTAACATGGCTACAAGATATGAAGTAAACACAATCCACTCTTCCCCTAAAGGAGACTTTAAGGTCTTAGAGTACATCGCTGGAAGTCGAACACCCTCTGGTACGAAGATACACCCTCGTGTTGTAATTCGTATGTTACATACAGGAAGTGTACTTAATGTCCAATCTACTAATATACCTAAGGGTAAGTTTAAAGACTTACGGGAACCCTCCGTTTGCGGAATTGGTTA 
fPS-21          TCCCTAAATGCCGAACGACTAAGTAGTAGGGCCAAGTGGCTCGAAACGGTAGGGTAGGCTCTGTGAAGAGTGCTACAAGATATAGTCTACTCTGTAGCGAGAAGCTGCAGCATCTAACAATCTAAGGAGGCCTAACATGGCTACAAGATATGAAGTAAACACAATCCACTCTTCCCCTAAAGGAGACTTTAAGGTCTTAGAGTACATCGCTGGAAGTCGAACACCCTCTGGTACGAAGATACACCCTCGTGTTGTAATTCGTATGTTACATACAGGAAGTGTACTTAATGTCCAATCTACTAATATACCTAAGGGTAAGTTTAAAGACTTACGGGAACCCTCCGTTTGCGGAATTGGTTA 
fPS-16          TCCCTAAATGCCGAACGACTAAGTAGTAGGGCCAAGTGGCTCGAAACGGTAGGGTAGGCTCTGTGAAGAGTGCTACAAGATATAGTCTACTCTGTAGCGAGAAGCTGCAGCATCTAACAATCTAAGGAGGCCTAACATGGCTACAAGATATGAAGTAAACACAATCCACTCTTCCCCTAAAGGAGACTTTAAGGTCTTAGAGTACATCGCTGGAAGTCGAACACCCTCTGGTACGAAGATACACCCTCGTGTTGTAATTCGTATGTTACATACAGGAAGTGTACTTAATGTCCAATCTACTAATATACCTAAGGGTAAGTTTAAAGACTTACGGGAACCCTCCGTTTGCGGAATTGGTTA 
fPS-9           TCCCTAAATGCCGAACGACTAAGTAGTAGGGCCAAGTGGCTCGAAACGGTAGGGTAGGCTCTGTGAAGAGTGCTACAAGATATAGTCTACTCTGTAGCGAGAAGCTGCAGCATCTAACAATCTAAGGAGGCCTAACATGGCTACAAGATATGAAGTAAACACAATCCACTCTTCCCCTAAAGGAGACTTTAAGGTCTTAGAGTACATCGCTGGAAGTCGAACACCCTCTGGTACGAAGATACACCCTCGTGTTGTAATTCGTATGTTACATACAGGAAGTGTACTTAATGTCCAATCTACTAATATACCTAAGGGTAAGTTTAAAGACTTACGGGAACCCTCCGTTTGCGGAATTGGTTA 
fPS-64          TCCCTAAATGCCGAACGACTAAGTAGTAGGGCCAAGTGGCTCGAAACGGTAGGGTAGGCTCTGTGAAGAGTGCTACAAGATATAGTCTACTCTGTAGCGAGAAGCTGCAGCATCTAACAATCTAAGGAGGCCTAACATGGCTACAAGATATGAAGTAAACACAATCCACTCTTCCCCTAAAGGAGACTTTAAGGTCTTAGAGTACATCGCTGGAAGTCGAACACCCTCTGGTACGAAGATACACCCTCGTGTTGTAATTCGTATGTTACATACAGGAAGTGTACTTAATGTCCAATCTACTAATATACCTAAGGGTAAGTTTAAAGACTTACGGGAACCCTCCGTTTGCGGAATTGGTTA 
fPS-10          TCCCTAAATGCCGAACGACTAAGTAGTAGGGCCAAGTGGCTCGAAACGGTAGGGTAGGCTCTGTGAAGAGTGCTACAAGATATAGTCTACTCTGTAGCGAGAAGCTGCAGCATCTAACAATCTAAGGAGGCCTAACATGGCTACAAGATATGAAGTAAACACAATCCACTCTTCCCCTAAAGGAGACTTTAAGGTCTTAGAGTACATCGCTGGAAGTCGAACACCCTCTGGTACGAAGATACACCCTCGTGTTGTAATTCGTATGTTACATACAGGAAGTGTACTTAATGTCCAATCTACTAATATACCTAAGGGTAAGTTTAAAGACTTACGGGAACCCTCCGTTTGCGGAATTGGTTA 
fPS-26          TCCCTAAATGCCGAACGACTAAGTAGTAGGGCCAAGTGGCTCGAAACGGTAGGGTAGGCTCTGTGAAGAGTGCTACAAGATATAGTCTACTCTGTAGCGAGAAGCTGCAGCATCTAACAATCTAAGGAGGCCTAACATGGCTACAAGATATGAAGTAAACACAATCCACTCTTCCCCTAAAGGAGACTTTAAGGTCTTAGAGTACATCGCTGGAAGTCGAACACCCTCTGGTACGAAGATACACCCTCGTGTTGTAATTCGTATGTTACATACAGGAAGTGTACTTAATGTCCAATCTACTAATATACCTAAGGGTAAGTTTAAAGACTTACGGGAACCCTCCGTTTGCGGAATTGGTTA 
fPS-19          TCCCTAAATGCCGAACGACTAAGTAGTAGGGCCAAGTGGCTCGAAACGGTAGGGTAGGCTCTGTGAAGAGTGCTACAAGATATAGTCTACTCTGTAGCGAGAAGCTGCAGCATCTAACAATCTAAGGAGGCCTAACATGGCTACAAGATATGAAGTAAACACAATCCACTCTTCCCCTAAAGGAGACTTTAAGGTCTTAGAGTACATCGCTGGAAGTCGAACACCCTCTGGTACGAAGATACACCCTCGTGTTGTAATTCGTATGTTACATACAGGAAGTGTACTTAATGTCCAATCTACTAATATACCTAAGGGTAAGTTTAAAGACTTACGGGAACCCTCCGTTTGCGGAATTGGTTA 
fPS-7           TCCCTAAATGCCGAACGACTAAGTAGTAGGGCCAAGTGGCTCGAAACGGTAGGGTAGGCTCTGTGAAGAGTGCTACAAGATATAGTCTACTCTGTAGCGAGAAGCTGCAGCATCTAACAATCTAAGGAGGCCTAACATGGCTACAAGATATGAAGTAAACACAATCCACTCTTCCCCTAAAGGAGACTTTAAGGTCTTAGAGTACATCGCTGGAAGTCGAACACCCTCTGGTACGAAGATACACCCTCGTGTTGTAATTCGTATGTTACATACAGGAAGTGTACTTAATGTCCAATCTACTAATATACCTAAGGGTAAGTTTAAAGACTTACGGGAACCCTCCGTTTGCGGAATTGGTTA 
fPS-86          TCCCTAAATGCCGAACGACTAAGTAGTAGGGCCAAGTGGCTCGAAACGGTAGGGTAGGCTCTGTGAAGAGTGCTACAAGATATAGTCTACTCTGTAGCGAGAAGCTGCAGCATCTAACAATCTAAGGAGGCCTAACATGGCTACAAGATATGAAGTAAACACAATCCACTCTTCCCCTAAAGGAGACTTTAAGGTCTTAGAGTACATCGCTGGAAGTCGAACACCCTCTGGTACGAAGATACACCCTCGTGTTGTAATTCGTATGTTACATACAGGAAGTGTACTTAATGTCCAATCTACTAATATACCTAAGGGTAAGTTTAAAGACTTACGGGAACCCTCCGTTTGCGGAATTGGTTA 
fPS-53          TCCCTAAATGCCGAACGACTAAGTAGTAGGGCCAAGTGGCTCGAAACGGTAGGGTAGGCTCTGTGAAGAGTGCTACAAGATATAGTCTACTCTGTAGCGAGAAGCTGCAGCATCTAACAATCTAAGGAGGCCTAACATGGCTACAAGATATGAAGTAAACACAATCCACTCTTCCCCTAAAGGAGACTTTAAGGTCTTAGAGTACATCGCTGGAAGTCGAACACCCTCTGGTACGAAGATACACCCTCGTGTTGTAATTCGTATGTTACATACAGGAAGTGTACTTAATGTCCAATCTACTAATATACCTAAGGGTAAGTTTAAAGACTTACGGGAACCCTCCGTTTGCGGAATTGGTTA 
fPS-85          TCCCTAAATGCCGAACGACTAAGTAGTAGGGCCAAGTGGCTCGAAACGGTAGGGTAGGCTCTGTGAAGAGTGCTACAAGATATAGTCTACTCTGTAGCGAGAAGCTGCAGCATCTAACAATCTAAGGAGGCCTAACATGGCTACAAGATATGAAGTAAACACAATCCACTCTTCCCCTAAAGGAGACTTTAAGGTCTTAGAGTACATCGCTGGAAGTCGAACACCCTCTGGTACGAAGATACACCCTCGTGTTGTAATTCGTATGTTACATACAGGAAGTGTACTTAATGTCCAATCTACTAATATACCTAAGGGTAAGTTTAAAGACTTACGGGAACCCTCCGTTTGCGGAATTGGTTA 
fPS-89          TCCCTAAATGCCGAACGACTAAGTAGTAGGGCCAAGTGGCTCGAAACGGTAGGGTAGGCTCTGTGAAGAGTGCTACAAGATATAGTCTACTCTGTAGCGAGAAGCTGCAGCATCTAACAATCTAAGGAGGCCTAACATGGCTACAAGATATGAAGTAAACACAATCCACTCTTCCCCTAAAGGAGACTTTAAGGTCTTAGAGTACATCGCTGGAAGTCGAACACCCTCTGGTACGAAGATACACCCTCGTGTTGTAATTCGTATGTTACATACAGGAAGTGTACTTAATGTCCAATCTACTAATATACCTAAGGGTAAGTTTAAAGACTTACGGGAACCCTCCGTTTGCGGAATTGGTTA 

fPS-54-ocr      TCCCTAAATGCCGAACGACTAAGTAGTAGGGCCAAGTGGCTCGAAACGGTAGGGTAGGCTCTGTGAAGAGTGCTACAAGATATAGTCTACTCTGTAGCGAGAAGCTGCAGCATCTAACAATCTAAGGAGGCCTAACATGGCTACAAGATATGAAGTAAACACAATCCACTCTTCCCCTAAAGGAGACTTTAAGGTCTTAGAGTACATCGCTGGAAGTCGAACACCCTCTGGTACGAAGATACACCCTCGTGTTGTAATTCGTATGTTACATACAGGAAGTGTACTTAATGTCCAATCTACTAATATACCTAAGGGTAAGTTTAAAGACTTACGGGAACCCTCCGTTTGCGGAATTGGTTA 
fPS-59          ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
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                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ g048 DNA packaging §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          TATCGGGTCTGACATTAAGATTACCGGAAGAGGAACCTACGTTAGACGCGTCTACGACCTCTGGGCTAATATGCTAAAGAGGGTTGTACACGAATATACTGGAATAACAGTAGACAAGCGGTGGCTAAATTTCACTAACTTCCTAAACACTATAGTAGACGTTAAGGGCTACTCTGCATGGGAACAAGGTGATAATGTGCATCTGGATAAAGACCTTTCAGGGTTATGTAGATACTCTGTGGAGGATTGCGTGTTTATACCTGCTGGTGATAATATTAGTGAGGCATCCCTTAGAAGATGGCGTAAGAAGTAACGACCTTACGTTAATACAAACGGTTGAGATTCCATCTAATAGTGCTA 
fPS-52          TATCGGGTCTGACATTAAGATTACCGGAAGAGGAACCTACGTTAGACGCGTCTACGACCTCTGGGCTAATATGCTAAAGAGGGTTGTACACGAATATACTGGAATAACAGTAGACAAGCGGTGGCTAAATTTCACTAACTTCCTAAACACTATAGTAGACGTTAAGGGCTACTCTGCATGGGAACAAGGTGATAATGTGCATCTGGATAAAGACCTTTCAGGGTTATGTAGATACTCTGTGGAGGATTGCGTGTTTATACCTGCTGGTGATAATATTAGTGAGGCATCCCTTAGAAGATGGCGTAAGAAGTAACGACCTTACGTTAATACAAACGGTTGAGATTCCATCTAATAGTGCTA 
fPS-21          TATCGGGTCTGACATTAAGATTACCGGAAGAGGAACCTACGTTAGACGCGTCTACGACCTCTGGGCTAATATGCTAAAGAGGGTTGTACACGAATATACTGGAATAACAGTAGACAAGCGGTGGCTAAATTTCACTAACTTCCTAAACACTATAGTAGACGTTAAGGGCTACTCTGCATGGGAACAAGGTGATAATGTGCATCTGGATAAAGACCTTTCAGGGTTATGTAGATACTCTGTGGAGGATTGCGTGTTTATACCTGCTGGTGATAATATTAGTGAGGCATCCCTTAGAAGATGGCGTAAGAAGTAACGACCTTACGTTAATACAAACGGTTGAGATTCCATCTAATAGTGCTA 
fPS-16          TATCGGGTCTGACATTAAGATTACCGGAAGAGGAACCTACGTTAGACGCGTCTACGACCTCTGGGCTAATATGCTAAAGAGGGTTGTACACGAATATACTGGAATAACAGTAGACAAGCGGTGGCTAAATTTCACTAACTTCCTAAACACTATAGTAGACGTTAAGGGCTACTCTGCATGGGAACAAGGTGATAATGTGCATCTGGATAAAGACCTTTCAGGGTTATGTAGATACTCTGTGGAGGATTGCGTGTTTATACCTGCTGGTGATAATATTAGTGAGGCATCCCTTAGAAGATGGCGTAAGAAGTAACGACCTTACGTTAATACAAACGGTTGAGATTCCATCTAATAGTGCTA 
fPS-9           TATCGGGTCTGACATTAAGATTACCGGAAGAGGAACCTACGTTAGACGCGTCTACGACCTCTGGGCTAATATGCTAAAGAGGGTTGTACACGAATATACTGGAATAACAGTAGACAAGCGGTGGCTAAATTTCACTAACTTCCTAAACACTATAGTAGACGTTAAGGGCTACTCTGCATGGGAACAAGGTGATAATGTGCATCTGGATAAAGACCTTTCAGGGTTATGTAGATACTCTGTGGAGGATTGCGTGTTTATACCTGCTGGTGATAATATTAGTGAGGCATCCCTTAGAAGATGGCGTAAGAAGTAACGACCTTACGTTAATACAAACGGTTGAGATTCCATCTAATAGTGCTA 
fPS-64          TATCGGGTCTGACATTAAGATTACCGGAAGAGGAACCTACGTTAGACGCGTCTACGACCTCTGGGCTAATATGCTAAAGAGGGTTGTACACGAATATACTGGAATAACAGTAGACAAGCGGTGGCTAAATTTCACTAACTTCCTAAACACTATAGTAGACGTTAAGGGCTACTCTGCATGGGAACAAGGTGATAATGTGCATCTGGATAAAGACCTTTCAGGGTTATGTAGATACTCTGTGGAGGATTGCGTGTTTATACCTGCTGGTGATAATATTAGTGAGGCATCCCTTAGAAGATGGCGTAAGAAGTAACGACCTTACGTTAATACAAACGGTTGAGATTCCATCTAATAGTGCTA 
fPS-10          TATCGGGTCTGACATTAAGATTACCGGAAGAGGAACCTACGTTAGACGCGTCTACGACCTCTGGGCTAATATGCTAAAGAGGGTTGTACACGAATATACTGGAATAACAGTAGACAAGCGGTGGCTAAATTTCACTAACTTCCTAAACACTATAGTAGACGTTAAGGGCTACTCTGCATGGGAACAAGGTGATAATGTGCATCTGGATAAAGACCTTTCAGGGTTATGTAGATACTCTGTGGAGGATTGCGTGTTTATACCTGCTGGTGATAATATTAGTGAGGCATCCCTTAGAAGATGGCGTAAGAAGTAACGACCTTACGTTAATACAAACGGTTGAGATTCCATCTAATAGTGCTA 
fPS-26          TATCGGGTCTGACATTAAGATTACCGGAAGAGGAACCTACGTTAGACGCGTCTACGACCTCTGGGCTAATATGCTAAAGAGGGTTGTACACGAATATACTGGAATAACAGTAGACAAGCGGTGGCTAAATTTCACTAACTTCCTAAACACTATAGTAGACGTTAAGGGCTACTCTGCATGGGAACAAGGTGATAATGTGCATCTGGATAAAGACCTTTCAGGGTTATGTAGATACTCTGTGGAGGATTGCGTGTTTATACCTGCTGGTGATAATATTAGTGAGGCATCCCTTAGAAGATGGCGTAAGAAGTAACGACCTTACGTTAATACAAACGGTTGAGATTCCATCTAATAGTGCTA 
fPS-19          TATCGGGTCTGACATTAAGATTACCGGAAGAGGAACCTACGTTAGACGCGTCTACGACCTCTGGGCTAATATGCTAAAGAGGGTTGTACACGAATATACTGGAATAACAGTAGACAAGCGGTGGCTAAATTTCACTAACTTCCTAAACACTATAGTAGACGTTAAGGGCTACTCTGCATGGGAACAAGGTGATAATGTGCATCTGGATAAAGACCTTTCAGGGTTATGTAGATACTCTGTGGAGGATTGCGTGTTTATACCTGCTGGTGATAATATTAGTGAGGCATCCCTTAGAAGATGGCGTAAGAAGTAACGACCTTACGTTAATACAAACGGTTGAGATTCCATCTAATAGTGCTA 
fPS-7           TATCGGGTCTGACATTAAGATTACCGGAAGAGGAACCTACGTTAGACGCGTCTACGACCTCTGGGCTAATATGCTAAAGAGGGTTGTACACGAATATACTGGAATAACAGTAGACAAGCGGTGGCTAAATTTCACTAACTTCCTAAACACTATAGTAGACGTTAAGGGCTACTCTGCATGGGAACAAGGTGATAATGTGCATCTGGATAAAGACCTTTCAGGGTTATGTAGATACTCTGTGGAGGATTGCGTGTTTATACCTGCTGGTGATAATATTAGTGAGGCATCCCTTAGAAGATGGCGTAAGAAGTAACGACCTTACGTTAATACAAACGGTTGAGATTCCATCTAATAGTGCTA 
fPS-86          TATCGGGTCTGACATTAAGATTACCGGAAGAGGAACCTACGTTAGACGCGTCTACGACCTCTGGGCTAATATGCTAAAGAGGGTTGTACACGAATATACTGGAATAACAGTAGACAAGCGGTGGCTAAATTTCACTAACTTCCTAAACACTATAGTAGACGTTAAGGGCTACTCTGCATGGGAACAAGGTGATAATGTGCATCTGGATAAAGACCTTTCAGGGTTATGTAGATACTCTGTGGAGGATTGCGTGTTTATACCTGCTGGTGATAATATTAGTGAGGCATCCCTTAGAAGATGGCGTAAGAAGTAACGACCTTACGTTAATACAAACGGTTGAGATTCCATCTAATAGTGCTA 
fPS-53          TATCGGGTCTGACATTAAGATTACCGGAAGAGGAACCTACGTTAGACGCGTCTACGACCTCTGGGCTAATATGCTAAAGAGGGTTGTACACGAATATACTGGAATAACAGTAGACAAGCGGTGGCTAAATTTCACTAACTTCCTAAACACTATAGTAGACGTTAAGGGCTACTCTGCATGGGAACAAGGTGATAATGTGCATCTGGATAAAGACCTTTCAGGGTTATGTAGATACTCTGTGGAGGATTGCGTGTTTATACCTGCTGGTGATAATATTAGTGAGGCATCCCTTAGAAGATGGCGTAAGAAGTAACGACCTTACGTTAATACAAACGGTTGAGATTCCATCTAATAGTGCTA 
fPS-85          TATCGGGTCTGACATTAAGATTACCGGAAGAGGAACCTACGTTAGACGCGTCTACGACCTCTGGGCTAATATGCTAAAGAGGGTTGTACACGAATATACTGGAATAACAGTAGACAAGCGGTGGCTAAATTTCACTAACTTCCTAAACACTATAGTAGACGTTAAGGGCTACTCTGCATGGGAACAAGGTGATAATGTGCATCTGGATAAAGACCTTTCAGGGTTATGTAGATACTCTGTGGAGGATTGCGTGTTTATACCTGCTGGTGATAATATTAGTGAGGCATCCCTTAGAAGATGGCGTAAGAAGTAACGACCTTACGTTAATACAAACGGTTGAGATTCCATCTAATAGTGCTA 
fPS-89          TATCGGGTCTGACATTAAGATTACCGGAAGAGGAACCTACGTTAGACGCGTCTACGACCTCTGGGCTAATATGCTAAAGAGGGTTGTACACGAATATACTGGAATAACAGTAGACAAGCGGTGGCTAAATTTCACTAACTTCCTAAACACTATAGTAGACGTTAAGGGCTACTCTGCATGGGAACAAGGTGATAATGTGCATCTGGATAAAGACCTTTCAGGGTTATGTAGATACTCTGTGGAGGATTGCGTGTTTATACCTGCTGGTGATAATATTAGTGAGGCATCCCTTAGAAGATGGCGTAAGAAGTAACGACCTTACGTTAATACAAACGGTTGAGATTCCATCTAATAGTGCTA 
fPS-54-ocr      TATCGGGTCTGACATTAAGATTACCGGAAGAGGAACCTACGTTAGACGCGTCTACGACCTCTGGGCTAATATGCTAAAGAGGGTTGTACACGAATATACTGGAATAACAGTAGACAAGCGGTGGCTAAATTTCACTAACTTCCTAAACACTATAGTAGACGTTAAGGGCTACTCTGCATGGGAACAAGGTGATAATGTGCATCTGGATAAAGACCTTTCAGGGTTATGTAGATACTCTGTGGAGGATTGCGTGTTTATACCTGCTGGTGATAATATTAGTGAGGCATCCCTTAGAAGATGGCGTAAGAAGTAACGACCTTACGTTAATACAAACGGTTGAGATTCCATCTAATAGTGCTA 
fPS-59          -----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GTTGAGATTCCTTCTAATAGTGCCA 
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fPS-50          CTGCTGGGGCCAGAGAGAAGCTGTGGACACTCGTTACAGAGTTTGCCGCACTACTCAAGCCTCTACCTACGAGCCGTGTAATCTATCTTGGGACTCCTCAGACTGAGATGACGCTCTATAAGGAACTTGAAGATAACAAAGGGTACACTACCATCATCTGGCCTGCTCAGTATCCTCGTAATGCTGCTGAGGACTTGTACTACGGTGACCGATTGGCCCCTATGCTTCGTGAAGAGTACAGAGATGGCTTTGAGATTCTCTCAGGTCAACCTACTGACCCTATACGATTCGATAGTGATGACCTTCGTGAGCGTGAGATTGAGTACGGTAAAGCTGGCTACACATTACAGTTCATGCTTA 
fPS-52          CTGCTGGGGCCAGAGAGAAGCTGTGGACACTCGTTACAGAGTTTGCCGCACTACTCAAGCCTCTACCTACGAGCCGTGTAATCTATCTTGGGACTCCTCAGACTGAGATGACGCTCTATAAGGAACTTGAAGATAACAAAGGGTACACTACCATCATCTGGCCTGCTCAGTATCCTCGTAATGCTGCTGAGGACTTGTACTACGGTGACCGATTGGCCCCTATGCTTCGTGAAGAGTACAGAGATGGCTTTGAGATTCTCTCAGGTCAACCTACTGACCCTATACGATTCGATAGTGATGACCTTCGTGAGCGTGAGATTGAGTACGGTAAAGCTGGCTACACATTACAGTTCATGCTTA 
fPS-21          CTGCTGGGGCCAGAGAGAAGCTGTGGACACTCGTTACAGAGTTTGCCGCACTACTCAAGCCTCTACCTACGAGCCGTGTAATCTATCTTGGGACTCCTCAGACTGAGATGACGCTCTATAAGGAACTTGAAGATAACAAAGGGTACACTACCATCATCTGGCCTGCTCAGTATCCTCGTAATGCTGCTGAGGACTTGTACTACGGTGACCGATTGGCCCCTATGCTTCGTGAAGAGTACAGAGATGGCTTTGAGATTCTCTCAGGTCAACCTACTGACCCTATACGATTCGATAGTGATGACCTTCGTGAGCGTGAGATTGAGTACGGTAAAGCTGGCTACACATTACAGTTCATGCTTA 
fPS-16          CTGCTGGGGCCAGAGAGAAGCTGTGGACACTCGTTACAGAGTTTGCCGCACTACTCAAGCCTCTACCTACGAGCCGTGTAATCTATCTTGGGACTCCTCAGACTGAGATGACGCTCTATAAGGAACTTGAAGATAACAAAGGGTACACTACCATCATCTGGCCTGCTCAGTATCCTCGTAATGCTGCTGAGGACTTGTACTACGGTGACCGATTGGCCCCTATGCTTCGTGAAGAGTACAGAGATGGCTTTGAGATTCTCTCAGGTCAACCTACTGACCCTATACGATTCGATAGTGATGACCTTCGTGAGCGTGAGATTGAGTACGGTAAAGCTGGCTACACATTACAGTTCATGCTTA 
fPS-9           CTGCTGGGGCCAGAGAGAAGCTGTGGACACTCGTTACAGAGTTTGCCGCACTACTCAAGCCTCTACCTACGAGCCGTGTAATCTATCTTGGGACTCCTCAGACTGAGATGACGCTCTATAAGGAACTTGAAGATAACAAAGGGTACACTACCATCATCTGGCCTGCTCAGTATCCTCGTAATGCTGCTGAGGACTTGTACTACGGTGACCGATTGGCCCCTATGCTTCGTGAAGAGTACAGAGATGGCTTTGAGATTCTCTCAGGTCAACCTACTGACCCTATACGATTCGATAGTGATGACCTTCGTGAGCGTGAGATTGAGTACGGTAAAGCTGGCTACACATTACAGTTCATGCTTA 
fPS-64          CTGCTGGGGCCAGAGAGAAGCTGTGGACACTCGTTACAGAGTTTGCCGCACTACTCAAGCCTCTACCTACGAGCCGTGTAATCTATCTTGGGACTCCTCAGACTGAGATGACGCTCTATAAGGAACTTGAAGATAACAAAGGGTACACTACCATCATCTGGCCTGCTCAGTATCCTCGTAATGCTGCTGAGGACTTGTACTACGGTGACCGATTGGCCCCTATGCTTCGTGAAGAGTACAGAGATGGCTTTGAGATTCTCTCAGGTCAACCTACTGACCCTATACGATTCGATAGTGATGACCTTCGTGAGCGTGAGATTGAGTACGGTAAAGCTGGCTACACATTACAGTTCATGCTTA 
fPS-10          CTGCTGGGGCCAGAGAGAAGCTGTGGACACTCGTTACAGAGTTTGCCGCACTACTCAAGCCTCTACCTACGAGCCGTGTAATCTATCTTGGGACTCCTCAGACTGAGATGACGCTCTATAAGGAACTTGAAGATAACAAAGGGTACACTACCATCATCTGGCCTGCTCAGTATCCTCGTAATGCTGCTGAGGACTTGTACTACGGTGACCGATTGGCCCCTATGCTTCGTGAAGAGTACAGAGATGGCTTTGAGATTCTCTCAGGTCAACCTACTGACCCTATACGATTCGATAGTGATGACCTTCGTGAGCGTGAGATTGAGTACGGTAAAGCTGGCTACACATTACAGTTCATGCTTA 
fPS-26          CTGCTGGGGCCAGAGAGAAGCTGTGGACACTCGTTACAGAGTTTGCCGCACTACTCAAGCCTCTACCTACGAGCCGTGTAATCTATCTTGGGACTCCTCAGACTGAGATGACGCTCTATAAGGAACTTGAAGATAACAAAGGGTACACTACCATCATCTGGCCTGCTCAGTATCCTCGTAATGCTGCTGAGGACTTGTACTACGGTGACCGATTGGCCCCTATGCTTCGTGAAGAGTACAGAGATGGCTTTGAGATTCTCTCAGGTCAACCTACTGACCCTATACGATTCGATAGTGATGACCTTCGTGAGCGTGAGATTGAGTACGGTAAAGCTGGCTACACATTACAGTTCATGCTTA 
fPS-19          CTGCTGGGGCCAGAGAGAAGCTGTGGACACTCGTTACAGAGTTTGCCGCACTACTCAAGCCTCTACCTACGAGCCGTGTAATCTATCTTGGGACTCCTCAGACTGAGATGACGCTCTATAAGGAACTTGAAGATAACAAAGGGTACACTACCATCATCTGGCCTGCTCAGTATCCTCGTAATGCTGCTGAGGACTTGTACTACGGTGACCGATTGGCCCCTATGCTTCGTGAAGAGTACAGAGATGGCTTTGAGATTCTCTCAGGTCAACCTACTGACCCTATACGATTCGATAGTGATGACCTTCGTGAGCGTGAGATTGAGTACGGTAAAGCTGGCTACACATTACAGTTCATGCTTA 
fPS-7           CTGCTGGGGCCAGAGAGAAGCTGTGGACACTCGTTACAGAGTTTGCCGCACTACTCAAGCCTCTACCTACGAGCCGTGTAATCTATCTTGGGACTCCTCAGACTGAGATGACGCTCTATAAGGAACTTGAAGATAACAAAGGGTACACTACCATCATCTGGCCTGCTCAGTATCCTCGTAATGCTGCTGAGGACTTGTACTACGGTGACCGATTGGCCCCTATGCTTCGTGAAGAGTACAGAGATGGCTTTGAGATTCTCTCAGGTCAACCTACTGACCCTATACGATTCGATAGTGATGACCTTCGTGAGCGTGAGATTGAGTACGGTAAAGCTGGCTACACATTACAGTTCATGCTTA 
fPS-86          CTGCTGGGGCCAGAGAGAAGCTGTGGACACTCGTTACAGAGTTTGCCGCACTACTCAAGCCTCTACCTACGAGCCGTGTAATCTATCTTGGGACTCCTCAGACTGAGATGACGCTCTATAAGGAACTTGAAGATAACAAAGGGTACACTACCATCATCTGGCCTGCTCAGTATCCTCGTAATGCTGCTGAGGACTTGTACTACGGTGACCGATTGGCCCCTATGCTTCGTGAAGAGTACAGAGATGGCTTTGAGATTCTCTCAGGTCAACCTACTGACCCTATACGATTCGATAGTGATGACCTTCGTGAGCGTGAGATTGAGTACGGTAAAGCTGGCTACACATTACAGTTCATGCTTA 
fPS-53          CTGCTGGGGCCAGAGAGAAGCTGTGGACACTCGTTACAGAGTTTGCCGCACTACTCAAGCCTCTACCTACGAGCCGTGTAATCTATCTTGGGACTCCTCAGACTGAGATGACGCTCTATAAGGAACTTGAAGATAACAAAGGGTACACTACCATCATCTGGCCTGCTCAGTATCCTCGTAATGCTGCTGAGGACTTGTACTACGGTGACCGATTGGCCCCTATGCTTCGTGAAGAGTACAGAGATGGCTTTGAGATTCTCTCAGGTCAACCTACTGACCCTATACGATTCGATAGTGATGACCTTCGTGAGCGTGAGATTGAGTATGGTAAAGCTGGCTACACATTACAGTTCATGCTTA 
fPS-85          CTGCTGGGGCCAGAGAGAAGCTGTGGACACTCGTTACAGAGTTTGCCGCACTACTCAAGCCTCTACCTACGAGCCGTGTAATCTATCTTGGGACTCCTCAGACTGAGATGACGCTCTATAAGGAACTTGAAGATAACAAAGGGTACACTACCATCATCTGGCCTGCTCAGTATCCTCGTAATGCTGCTGAGGACTTGTACTACGGTGACCGATTGGCCCCTATGCTTCGTGAAGAGTACAGAGATGGCTTTGAGATTCTCTCAGGTCAACCTACTGACCCTATACGATTCGATAGTGATGACCTTCGTGAGCGTGAGATTGAGTATGGTAAAGCTGGCTACACATTACAGTTCATGCTTA 
fPS-89          CTGCTGGGGCCAGAGAGAAGCTGTGGACACTCGTTACAGAGTTTGCCGCACTACTCAAGCCTCTACCTACGAGCCGTGTAATCTATCTTGGGACTCCTCAGACTGAGATGACGCTCTATAAGGAACTTGAAGATAACAAAGGGTACACTACCATCATCTGGCCTGCTCAGTATCCTCGTAATGCTGCTGAGGACTTGTACTACGGTGACCGATTGGCCCCTATGCTTCGTGAAGAGTACAGAGATGGCTTTGAGATTCTCTCAGGTCAACCTACTGACCCTATACGATTCGATAGTGATGACCTTCGTGAGCGTGAGATTGAGTATGGTAAAGCTGGCTACACATTACAGTTCATGCTTA 
fPS-54-ocr      CTGCTGGGGCCAGAGAGAAGCTGTGGACACTCGTTACAGAGTTTGCCGCACTACTCAAGCCTCTACCTACGAGCCGTGTAATCTATCTTGGGACTCCTCAGACTGAGATGACGCTCTATAAGGAACTTGAAGATAACAAAGGGTACACTACCATCATCTGGCCTGCTCAGTATCCTCGTAATGCTGCTGAGGACTTGTACTACGGTGACCGATTGGCCCCTATGCTTCGTGAAGAGTACAGAGATGGCTTTGAGATTCTCTCAGGTCAACCTACTGACCCTATACGATTCGATAGTGATGACCTTCGTGAGCGTGAGATTGAGTATGGTAAAGCTGGCTACACATTACAGTTCATGCTTA 
fPS-59          CTGCTGGGGCCAGAGAGAAGCTATGGACACTCGTTACAGAGTTCGCCGCATTGCTTAAGCCTCTACCTACGAGCCGTGTAATCTATCTGGGGACGCCTCAGACCGAAATGACACTCTATAAGGAACTCGAAGATAACAAAGGGTACACGACCATCATCTGGCCTGCGCAGTATCCACGTAACGCCGTTGAGGACTTGTACTATGGTGAGCGTCTGGCACCTATGCTACGTCAAGAGTACAACGAGGGCTTTGAGATTCTCGCAGGACAACCTACGGACCCTATCCGATTCGATAATGATGACCTTAGAGAACGTGAGCTTGAGTATGGTAAAGCTGGATACACATTGCAGTTCATGCTTA 
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fPS-50          ACCCTAACCTGTCAGACGCTGAGAAGTACCCTCTGAGGCTTCGTGACTGCATCGTGGCACCTGTGGACATCACTAAGGCTCCATTGTCTTACCAGTGGTTACCGAACCGTCAGAATGCCATAGACGACCTCCCTAACGTTGGTCTGAAAGGTGACGACATCCATAGCTTCCATACAGCATCCGATAGAACCGCTGCATACCAACAGAAGATTCTCGTCATTGACCCAAGCGGTCGTGGTAAGGATGAAACTGGTTGGGCTGTGTTGTATACACTGAACGGTTATATCTACCTGATGGACTCTGGAGGTTATCGTGGTTATGACGAACCGACTCTACTTAAGTTAGCCAAGAAAGCTAAAC 
fPS-52          ACCCTAACCTGTCAGACGCTGAGAAGTACCCTCTGAGGCTTCGTGACTGCATCGTGGCACCTGTGGACATCACTAAGGCTCCATTGTCTTACCAGTGGTTACCGAACCGTCAGAATGCCATAGACGACCTCCCTAACGTTGGTCTGAAAGGTGACGACATCCATAGCTTCCATACAGCATCCGATAGAACCGCTGCATACCAACAGAAGATTCTCGTCATTGACCCAAGCGGTCGTGGTAAGGATGAAACTGGTTGGGCTGTGTTGTATACACTGAACGGTTATATCTACCTGATGGACTCTGGAGGTTATCGTGGTTATGACGAACCGACTCTACTTAAGTTAGCCAAGAAAGCTAAAC 
fPS-21          ACCCTAACCTGTCAGACGCTGAGAAGTACCCTCTGAGGCTTCGTGACTGCATCGTGGCACCTGTGGACATCACTAAGGCTCCATTGTCTTACCAGTGGTTACCGAACCGTCAGAATGCCATAGACGACCTCCCTAACGTTGGCCTTAAGGGTGATGATATCCATAGCTTCCATACAGCATCTGATAGAACCGCTGAGTACCAACAGAAGATACTTGTCATTGACCCAAGCGGTCGTGGTAAGGATGAAACTGGTTGGGCTGTGTTGTATACACTGAACGGTTATATCTACCTGATGGACTCTGGAGGTTATCGTGGTTATGACGAACCGACTCTACTTAAGTTAGCCAAGAAAGCTAAAC 
fPS-16          ACCCTAACCTGTCAGACGCTGAGAAGTACCCTCTGAGGCTTCGTGACTGCATCGTGGCACCTGTGGACATCACTAAGGCTCCATTGTCTTACCAGTGGTTACCGAACCGTCAGAATGCCATAGACGACCTCCCTAACGTTGGTCTGAAAGGTGACGACATCCATAGCTTCCATACAGCATCCGATAGAACCGCTGCATACCAACAGAAGATTCTCGTCATTGACCCAAGCGGTCGTGGTAAGGATGAAACTGGTTGGGCTGTGTTGTATACACTGAACGGTTATATCTACCTGATGGACTCTGGAGGTTATCGTGGTTACGACGAACCGACTCTACTTAAGTTAGCCAAGAAAGCTAAAC 
fPS-9           ACCCTAACCTGTCAGACGCTGAGAAGTACCCTCTGAGGCTTCGTGACTGCATCGTGGCACCTGTGGACATCACTAAGGCTCCATTGTCTTACCAGTGGTTACCGAACCGTCAGAATGCCATAGACGACCTCCCTAACGTTGGCCTTAAGGGTGATGATATCCATAGCTTCCATACAGCATCTGATAGAACCGCTGAGTACCAACAGAAGATACTTGTCATTGACCCAAGCGGTCGTGGTAAGGATGAAACTGGTTGGGCTGTGTTGTATACACTGAACGGTTATATCTACCTGATGGACTCTGGAGGTTATCGTGGTTATGACGAACCGACTCTACTTAAGTTAGCCAAGAAAGCTAAAC 
fPS-64          ACCCTAACCTGTCAGACGCTGAGAAGTACCCTCTGAGGCTTCGTGACTGCATCGTGGCACCTGTGGACATCACTAAGGCTCCATTGTCTTACCAGTGGTTACCGAACCGTCAGAATGCCATAGACGACCTCCCTAACGTTGGCCTTAAGGGTGATGATATCCATAGCTTCCATACAGCATCTGATAGAACCGCTGAGTACCAACAGAAGATACTTGTCATTGACCCAAGCGGTCGTGGTAAGGATGAAACTGGTTGGGCTGTGTTGTATACACTGAACGGTTATATCTACCTGATGGACTCTGGAGGTTATCGTGGTTATGACGAACCGACTCTACTTAAGTTAGCCAAGAAAGCTAAAC 
fPS-10          ACCCTAACCTGTCAGACGCTGAGAAGTACCCTCTGAGGCTTCGTGACTGCATCGTGGCACCTGTGGACATCACTAAGGCTCCATTGTCTTACCAGTGGTTACCGAACCGTCAGAATGCCATAGACGACCTCCCTAACGTTGGTCTGAAAGGTGACGACATCCATAGCTTCCATACAGCATCCGATAGAACCGCTGCATACCAACAGAAGATTCTCGTCATTGACCCAAGCGGTCGTGGTAAGGATGAAACTGGTTGGGCTGTGTTGTATACACTGAACGGTTATATCTACCTGATGGACTCTGGAGGTTATCGTGGTTACGACGAACCGACTCTACTTAAGTTAGCCAAGAAAGCTAAAC 
fPS-26          ACCCTAACCTGTCAGACGCTGAGAAGTACCCTCTGAGGCTTCGTGACTGCATCGTGGCACCTGTGGACATCACTAAGGCTCCATTGTCTTACCAGTGGTTACCGAACCGTCAGAATGCCATAGACGACCTCCCTAACGTTGGCCTTAAGGGTGATGATATCCATAGCTTCCATACAGCATCTGATAGAACCGCTGAGTACCAACAGAAGATACTTGTCATTGACCCAAGCGGTCGTGGTAAGGATGAAACTGGTTGGGCTGTGTTGTATACACTGAACGGTTATATCTACCTGATGGACTCTGGAGGTTATCGTGGTTATGACGAACCGACTCTACTTAAGTTAGCCAAGAAAGCTAAAC 
fPS-19          ACCCTAACCTGTCAGACGCTGAGAAGTACCCTCTGAGGCTTCGTGACTGCATCGTGGCACCTGTGGACATCACTAAGGCTCCATTGTCTTACCAGTGGTTACCGAACCGTCAGAATGCCATAGACGACCTCCCTAACGTTGGCCTTAAGGGTGATGATATCCATAGCTTCCATACAGCATCTGATAGAACCGCTGAGTACCAACAGAAGATACTTGTCATTGACCCAAGCGGTCGTGGTAAGGATGAAACTGGTTGGGCTGTGTTGTATACACTGAACGGTTATATCTACCTGATGGACTCTGGAGGTTATCGTGGTTATGACGAACCGACTCTACTTAAGTTAGCCAAGAAAGCTAAAC 
fPS-7           ACCCTAACCTGTCAGACGCTGAGAAGTACCCTCTGAGGCTTCGTGACTGCATCGTGGCACCTGTGGACATCACTAAGGCTCCATTGTCTTACCAGTGGTTACCGAACCGTCAGAATGCCATAGACGACCTCCCTAACGTTGGCCTTAAGGGTGATGATATCCATAGCTTCCATACAGCATCTGATAGAACCGCTGAGTACCAACAGAAGATACTTGTCATTGACCCAAGCGGTCGTGGTAAGGATGAAACTGGTTGGGCTGTGTTGTATACACTGAACGGTTATATCTACCTGATGGACTCTGGAGGTTATCGTGGTTATGACGAACCGACTCTACTTAAGTTAGCCAAGAAAGCTAAAC 
fPS-86          ACCCTAACCTGTCAGACGCTGAGAAGTACCCTCTGAGGCTTCGTGACTGCATCGTGGCACCTGTGGACATCACTAAGGCTCCATTGTCTTACCAGTGGTTACCGAACCGTCAGAATGCCATAGACGACCTCCCTAACGTTGGCCTTAAGGGTGATGATATCCATAGCTTCCATACAGCATCTGATAGAACCGCTGAGTACCAACAGAAGATACTTGTCATTGACCCAAGCGGTCGTGGTAAGGATGAAACTGGTTGGGCTGTGTTGTATACACTGAACGGTTATATCTACCTGATGGACTCTGGAGGTTATCGTGGTTATGACGAACCGACTCTACTTAAGTTAGCCAAGAAAGCTAAAC 
fPS-53          ACCCTAACCTGTCAGACGCTGAGAAGTACCCTCTGAGGCTTCGTGATATGATTGTAGCTCCTGTTGCAATCGATAGGGCACCCCTTAGTTACCAGTGGCTCCCGAATCGTCAGAATGCCATAGACGACCTCCCTAACGTTGGTCTGAAAGGTGACGACATCCATAGCTTCCATACAGCATCCGATAGAACCGCTGCATACCAACAGAAGATTCTCGTCATTGACCCAAGCGGTCGTGGTAAGGATGAAACTGGTTGGGCTGTGTTGTATACACTGAACGGTTATATCTACCTGATGGACTCTGGAGGTTATCGTGGTTATGACGAACAGACTCTACTTAAGTTAGCCAAGAAAGCTAAAC 
fPS-85          ACCCTAACCTGTCAGACGCTGAGAAGTACCCTCTGAGGCTTCGTGATATGATTGTAGCTCCTGTTGCAATCGATAGGGCACCCCTTAGTTACCAGTGGCTCCCGAATCGTCAGAATGCCATAGACGACCTCCCTAACGTTGGTCTGAAAGGTGACGACATCCATAGCTTCCATACAGCATCCGATAGAACCGCTGCATACCAACAGAAGATTCTCGTCATTGACCCAAGCGGTCGTGGTAAGGATGAAACTGGTTGGGCTGTGTTGTATACACTGAACGGTTATATCTACCTGATGGACTCTGGAGGTTATCGTGGTTATGACGAACAGACTCTACTTAAGTTAGCCAAGAAAGCTAAAC 
fPS-89          ACCCTAACCTGTCAGACGCTGAGAAGTACCCTCTGAGGCTTCGTGATATGATTGTAGCTCCTGTTGCAATCGATAGGGCACCCCTTAGTTACCAGTGGCTCCCGAATCGTCAGAATGCCATAGACGACCTCCCTAACGTTGGTCTGAAAGGTGACGACATCCATAGCTTCCATACAGCATCCGATAGAACCGCTGCATACCAACAGAAGATTCTCGTCATTGACCCAAGCGGTCGTGGTAAGGATGAAACTGGTTGGGCTGTGTTGTATACACTGAACGGTTATATCTACCTGATGGACTCTGGAGGTTATCGTGGTTATGACGAACAGACTCTACTTAAGTTAGCCAAGAAAGCTAAAC 
fPS-54-ocr      ACCCTAACCTGTCAGACGCTGAGAAGTACCCTCTGAGGCTTCGTGATATGATTGTAGCTCCTGTTGCAATCGATAGGGCACCCCTTAGTTACCAGTGGCTCCCGAATCGTCAGAATGCCATAGACGACCTCCCTAACGTTGGTCTGAAAGGTGACGACATCCATAGCTTCCATACAGCATCCGATAGAACCGCTGCATACCAACAGAAGATTCTCGTCATTGACCCAAGCGGTCGTGGTAAGGATGAAACTGGTTGGGCTGTGTTGTATACACTGAACGGTTATATCTACCTGATGGACTCTGGAGGTTATCGTGGTTATGACGAACAGACTCTACTTAAGTTAGCCAAGAAAGCTAAAC 
fPS-59          ACCCTAACCTGTCTGATGCTGAGAAGTACCCTCTGAGGCTCCGTGACTGCATCGTGACACCTGTGGACATCACTAAGGCTCCATTGTCTTACCAGTGGTTACCGAACCGTCAGAATGCCATAGACGACCTCCCTAACGTTGGTCTGAAAGGTGACGACATTCACAGCTTCCACACAGCATCCGATAGAACCGCTGCATACCAACAGAAGATTCTCGTCATTGACCCAAGCGGTCGTGGTAAGGATGAAACTGGTTGGGCTGTGTTGTATACACTGAACGGTTATATCTACCTGATGGACTCTGGAGGTTATCGTGGTTATGACGAACCGACTCTACTTAAGTTAGCCAAGAAAGCTAAAC 
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fPS-50          AGTGGGATGTCCAGACAGTCGTCCATGAGTCTAACTTTGGTGACGGTATGTTTGGTAAGGTGTTCCAGCCAATCCTCCTCAAGCATCACACCTGTGGTATGGAAGAGATTAGAGCTAAGGGTATGAAGGAAATGCGTATATGCGATACCGTTGAGCCTCTTCTGGGAACTCACAGGCTTGTCATTCGTGATGAAGTCTTACGTGAGGATTACCAGACTGCTCGTGATAGTGACGGTAAGCATGATGTGCGTTACTCCCTGTTCTATCAGTTCACCCGTATTACTCGTGAGAAGGGCGCTCTGTACAAGGATGATAGACTTGATGCGTTAGCATTGGGTATTGAGTTCCTGAGAATGGGGA 
fPS-52          AGTGGGATGTCCAGACAGTCGTCCATGAGTCTAACTTTGGTGACGGTATGTTTGGTAAGGTGTTCCAGCCAATCCTCCTCAAGCATCACACCTGTGGTATGGAAGAGATTAGAGCTAAGGGTATGAAGGAAATGCGTATATGCGATACCGTTGAGCCTCTTCTGGGAACTCACAGGCTTGTCATTCGTGATGAAGTCTTACGTGAGGATTACCAGACTGCTCGTGATAGTGACGGTAAGCATGATGTGCGTTACTCCCTGTTCTATCAGTTCACCCGTATTACTCGTGAGAAGGGCGCTCTGTACAAGGATGATAGACTTGATGCGTTAGCATTGGGTATTGAGTTCCTGAGAATGGGGA 
fPS-21          AGTGGGATGTCCAGACAGTCGTCCATGAGTCTAACTTTGGTGACGGTATGTTTGGTAAGGTGTTCCAGCCAATCCTCCTCAAGCATCACACCTGTGGTATGGAAGAGATTAGAGCTAAGGGTATGAAGGAAATGCGTATATGCGATACCGTTGAGCCTCTTCTGGGAACTCACAGGCTTGTCATTCGTGATGAAGTCTTACGTGAGGATTACCAGACTGCTCGTGATAGTGACGGTAAGCATGATGTGCGTTACTCCCTGTTCTATCAGTTCACCCGTATTACTCGTGAGAAGGGCGCTCTATACAAGGATGATAGACTTGATGCGTTAGCATTGGGTATTGAGTTCCTGCGTATGGGGA 
fPS-16          AGTGGGATGTCCAGACAGTCGTCCATGAGTCTAACTTTGGTGACGGTATGTTTGGTAAGGTGTTCCAGCCAATCCTCCTCAAGCATCACACCTGTGGTATGGAAGAGATTAGAGCTAAGGGTATGAAGGAAATGCGTATATGCGATACCGTTGAGCCTCTTCTGGGAACTCACAGGCTTGTCATTCGTGATGAAGTCTTACGTGAGGATTACCAGACTGCTCGTGATAGTGACGGTAAGCATGATGTGCGTTACTCCCTGTTCTATCAGTTCACCCGTATTACTCGTGAGAAGGGCGCTCTATACAAGGATGATAGACTTGATGCGTTAGCATTGGGTATTGAGTTCCTGCGTATGGGGA 
fPS-9           AGTGGGATGTCCAGACAGTCGTCCATGAGTCTAACTTTGGTGACGGTATGTTTGGTAAGGTGTTCCAGCCAATCCTCCTCAAGCATCACACCTGTGGTATGGAAGAGATTAGAGCTAAGGGTATGAAGGAAATGCGTATATGCGATACCGTTGAGCCTCTTCTGGGAACTCACAGGCTTGTCATTCGTGATGAAGTCTTACGTGAGGATTACCAGACTGCTCGTGATAGTGACGGTAAGCATGATGTGCGTTACTCCCTGTTCTATCAGTTCACCCGTATTACTCGTGAGAAGGGCGCTCTATACAAGGATGATAGACTTGATGCGTTAGCATTGGGTATTGAGTTCCTGCGTATGGGGA 
fPS-64          AGTGGGATGTCCAGACAGTCGTCCATGAGTCTAACTTTGGTGACGGTATGTTTGGTAAGGTGTTCCAGCCAATCCTCCTCAAGCATCACACCTGTGGTATGGAAGAGATTAGAGCTAAGGGTATGAAGGAAATGCGTATATGCGATACCGTTGAGCCTCTTCTGGGAACTCACAGGCTTGTCATTCGTGATGAAGTCTTACGTGAGGATTACCAGACTGCTCGTGATAGTGACGGTAAGCATGATGTGCGTTACTCCCTGTTCTATCAGTTCACCCGTATTACTCGTGAGAAGGGCGCTCTATACAAGGATGATAGACTTGATGCGTTAGCATTGGGTATTGAGTTCCTGCGTATGGGGA 
fPS-10          AGTGGGATGTCCAGACAGTCGTCCATGAGTCTAACTTTGGTGACGGTATGTTTGGTAAGGTGTTCCAGCCAATCCTCCTCAAGCATCACACCTGTGGTATGGAAGAGATTAGAGCTAAGGGTATGAAGGAAATGCGTATATGCGATACCGTTGAGCCTCTTCTGGGAACTCACAGGCTTGTCATTCGTGATGAAGTCTTACGTGAGGATTACCAGACTGCTCGTGATAGTGACGGTAAGCATGATGTGCGTTACTCCCTGTTCTATCAGTTCACCCGTATTACTCGTGAGAAGGGCGCTCTATACAAGGATGATAGACTTGATGCGTTAGCATTGGGTATTGAGTTCCTGCGTATGGGGA 
fPS-26          AGTGGGATGTCCAGACAGTCGTCCATGAGTCTAACTTTGGTGACGGTATGTTTGGTAAGGTGTTCCAGCCAATCCTCCTCAAGCATCACACCTGTGGTATGGAAGAGATTAGAGCTAAGGGTATGAAGGAAATGCGTATATGCGATACCGTTGAGCCTCTTCTGGGAACTCACAGGCTTGTCATTCGTGATGAAGTCTTACGTGAGGATTACCAGACTGCTCGTGATAGTGACGGTAAGCATGATGTGCGTTACTCCCTGTTCTATCAGTTCACCCGTATTACTCGTGAGAAGGGCGCTCTATACAAGGATGATAGACTTGATGCGTTAGCATTGGGTATTGAGTTCCTGCGTATGGGGA 
fPS-19          AGTGGGATGTCCAGACAGTCGTCCATGAGTCTAACTTTGGTGACGGTATGTTTGGTAAGGTGTTCCAGCCAATCCTCCTCAAGCATCACACCTGTGGTATGGAAGAGATTAGAGCTAAGGGTATGAAGGAAATGCGTATATGCGATACCGTTGAGCCTCTTCTGGGAACTCACAGGCTTGTCATTCGTGATGAAGTCTTACGTGAGGATTACCAGACTGCTCGTGATAGTGACGGTAAGCATGATGTGCGTTACTCCCTGTTCTATCAGTTCACCCGTATTACTCGTGAGAAGGGCGCTCTATACAAGGATGATAGACTTGATGCGTTAGCATTGGGTATTGAGTTCCTGCGTATGGGGA 
fPS-7           AGTGGGATGTCCAGACAGTCGTCCATGAGTCTAACTTTGGTGACGGTATGTTTGGTAAGGTGTTCCAGCCAATCCTCCTCAAGCATCACACCTGTGGTATGGAAGAGATTAGAGCTAAGGGTATGAAGGAAATGCGTATATGCGATACCGTTGAGCCTCTTCTGGGAACTCACAGGCTTGTCATTCGTGATGAAGTCTTACGTGAGGATTACCAGACTGCTCGTGATAGTGACGGTAAGCATGATGTGCGTTACTCCCTGTTCTATCAGTTCACCCGTATTACTCGTGAGAAGGGCGCTCTATACAAGGATGATAGACTTGATGCGTTAGCATTGGGTATTGAGTTCCTGCGTATGGGGA 
fPS-86          AGTGGGATGTCCAGACAGTCGTCCATGAGTCTAACTTTGGTGACGGTATGTTTGGTAAGGTGTTCCAGCCAATCCTCCTCAAGCATCACACCTGTGGTATGGAAGAGATTAGAGCTAAGGGTATGAAGGAAATGCGTATATGCGATACCGTTGAGCCTCTTCTGGGAACTCACAGGCTTGTCATTCGTGATGAAGTCTTACGTGAGGATTACCAGACTGCTCGTGATAGTGACGGTAAGCATGATGTGCGTTACTCCCTGTTCTATCAGTTCACCCGTATTACTCGTGAGAAGGGCGCTCTATACAAGGATGATAGACTTGATGCGTTAGCATTGGGTATTGAGTTCCTGCGTATGGGGA 
fPS-53          AGTGGGATGTCCAGACAGTCGTCCATGAGTCTAACTTTGGTGACGGTATGTTTGGTAAGGTGTTCCAGCCAATCCTCCTCAAGCATCACACCTGTGGTATGGAAGAGATTAGAGCTAAGGGTATGAAGGAAATGCGTATATGCGATACCGTTGAGCCTCTTCTGGGAACTCACAGGCTTGTCATTCGTGATGAAGTCTTACGTGAGGATTACCAGACTGCTCGTGATAGTGACGGTAAGCATGATGTGCGTTACTCCCTGTTCTATCAGTTCACCCGTATTACTCGTGAGAAGGGCGCTCTGTACAAGGATGATAGACTTGATGCGTTAGCATTGGGTATTGAGTTCCTGCGAATGGGGA 
fPS-85          AGTGGGATGTCCAGACAGTCGTCCATGAGTCTAACTTTGGTGACGGTATGTTTGGTAAGGTGTTCCAGCCAATCCTCCTCAAGCATCACACCTGTGGTATGGAAGAGATTAGAGCTAAGGGTATGAAGGAAATGCGTATATGCGATACCGTTGAGCCTCTTCTGGGAACTCACAGGCTTGTCATTCGTGATGAAGTCTTACGTGAGGATTACCAGACTGCTCGTGATAGTGACGGTAAGCATGATGTGCGTTACTCCCTGTTCTATCAGTTCACCCGTATTACTCGTGAGAAGGGCGCTCTGTACAAGGATGATAGACTTGATGCGTTAGCATTGGGTATTGAGTTCCTGCGAATGGGGA 
fPS-89          AGTGGGATGTCCAGACAGTCGTCCATGAGTCTAACTTTGGTGACGGTATGTTTGGTAAGGTGTTCCAGCCAATCCTCCTCAAGCATCACACCTGTGGTATGGAAGAGATTAGAGCTAAGGGTATGAAGGAAATGCGTATATGCGATACCGTTGAGCCTCTTCTGGGAACTCACAGGCTTGTCATTCGTGATGAAGTCTTACGTGAGGATTACCAGACTGCTCGTGATAGTGACGGTAAGCATGATGTGCGTTACTCCCTGTTCTATCAGTTCACCCGTATTACTCGTGAGAAGGGCGCTCTGTACAAGGATGATAGACTTGATGCGTTAGCATTGGGTATTGAGTTCCTGCGAATGGGGA 
fPS-54-ocr      AGTGGGATGTCCAGACAGTCGTCCATGAGTCTAACTTTGGTGACGGTATGTTTGGTAAGGTGTTCCAGCCAATCCTCCTCAAGCATCACACCTGTGGTATGGAAGAGATTAGAGCTAAGGGTATGAAGGAAATGCGTATATGCGATACCGTTGAGCCTCTTCTGGGAACTCACAGGCTTGTCATTCGTGATGAAGTCTTACGTGAGGATTACCAGACTGCTCGTGATAGTGACGGTAAGCATGATGTGCGTTACTCCCTGTTCTATCAGTTCACCCGTATTACTCGTGAGAAGGGCGCTCTGTACAAGGATGATAGACTTGATGCGTTAGCATTGGGTATTGAGTTCCTGCGAATGGGGA 
fPS-59          AGTGGGATGTCCAGACAGTCGTCCATGAGTCTAACTTTGGTGACGGTATGTTTGGTAAGGTGTTCCAGCCAATCCTCTTCAAGCATCACACGTGCGGTATGGAAGAGATTAGAGCTAAGGGTATGAAGGAAATGCGTATATGCGATACCGTTGAGCCTCTTCTGGGAACTCACAGGCTTATCATTCGTGATGAAGTCTTGCGTGAGGATTACCAGACTGCTCGTGATAGTGACGGTAAGCATGATGTGCGTTACTCCCTGTTCTATCAGTTCACCCGTATTACTCGTGAGAAGGGCGCTCTGTACAAGGACGATAGACTTGATGCGTTAGCATTGGGTATTGAGTTCCTGCGTATGGGGA 
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fPS-50          TGGTTGTAGACAGCGCTATCGGTGAGGAAGAGATGACTCTTGAGTTCCTTGAGGACCATATGAGCCGCCCTACTGTAGCTGGTGATGTCCACTCGTTCTCTGTAGGTGGTGTCGATATCTACTACGAGGATGATGATACGACTAACTTTATGAACTGGTAAGGAGATATTTATGAAAGTGGTAATCGATAATATTAATGGTTGCCACATCTTTCAAGGTTGTAAGACTGCCGGAGGTTACGGAAGAGTGCGTGTCAAAGGTGTCCACTGGATGGCCCACAGATATGCACTGTCCGCGCACTTAGGTAGGCCTTTACTTGAGGGATGTGTTGTAATGCATACCTGTGATAACCCTGCATGT 
fPS-52          TGGTTGTAGACAGCGCTATCGGTGAGGAAGAGATGACTCTTGAGTTCCTTGAGGACCATATGAGCCGCCCTACTGTAGCTGGTGATGTCCACTCGTTCTCTGTAGGTGGTGTCGATATCTACTACGAGGACGACGATACGACTAACTTTATGAACTGGTAAGGAGATATTTATGAAAGTGGTAATCGATAATATTAATGGTTGCCACATCTTTCAAGGTTGTAAGACTGCCGGAGGTTACGGAAGAGTGCGTGTCAAAGGTGTCCACTGGATGGCCCACAGATATGCACTGTCCGCGCACTTAGGTAGGCCTTTACTTGAGGGATGTGTTGTAATGCATACCTGTGATAACCCTGCATGT 
fPS-21          TGGTTGTAGACAGCGCTATCGGTGAGGAAGAGATTACTCTTGAGTTCCTTGAGGACCATATGAGCCGCCCTACTGTAGCTGGTGATGTCCACTCGTTCTCTGTAGGTGGTGTCGATATCTACTACGAGGATGATGTTACGACTAACTTTATGAACTGGTAAGGAGATATTTATGAAAGTGGTAATCGATAATATTAATGGTTGCCACATCTTTCAAGGTTGTAAGACTGCCGGAGGTTACGGAAGAGTGCGTGTCAAAGGTGTCCACTGGATGGCCCACAGATATGCACTGTCCGCGCACTTAGGTAGGCCTTTACTTGAGGGATGTGTTGTAATGCATACCTGTGATAACCCTGCATGT 
fPS-16          TGGTTGTAGACAGCGCTATCGGTGAGGAAGAGATGACTCTTGAGTTCCTTGAGGACCATATGAGCCGCCCTACTGTAGCTGGTGATGTCCACTCGTTCTCTGTAGGTGGTGTCGATATCTACTACGAGGACGACGATACGACTAACTTTATGAACTGGTAAGGAGATATTTATGAAAGTGGTAATCGATAATATTAATGGTTGCCACATCTTTCAAGGTTGTAAGACTGCCGGAGGTTACGGAAGAGTGCGTGTCAAAGGTGTCCACTGGATGGCCCACAGATATGCACTGTCCGCGCACTTAGGTAGGCCTTTACTTGAGGGATGTGTTGTAATGCATACCTGTGATAACCCTGCATGT 
fPS-9           TGGTTGTAGACAGCGCTATCGGTGAGGAAGAGATGACTCTTGAGTTCCTTGAGGACCATATGAGCCGCCCTACTGTAGCTGGTGATGTCCACTCGTTCTCTGTAGGTGGTGTCGATATCTACTACGAGGACGACGATACGACTAACTTTATGAACTGGTAAGGAGATATTTATGAAAGTGGTAATCGATAATATTAATGGTTGCCACATCTTTCAAGGTTGTAAGACTGCCGGAGGTTACGGAAGAGTGCGTGTCAAAGGTGTCCACTGGATGGCCCACAGATATGCACTGTCCGCGCACTTAGGTAGGCCTTTACTTGAGGGATGTGTTG----------------------------- 
fPS-64          TGGTTGTAGACAGCGCTATCGGTGAGGAAGAGATGACTCTTGAGTTCCTTGAGGACCATATGAGCCGCCCTACTGTAGCTGGTGATGTCCACTCGTTCTCTGTAGGTGGTGTCGATATCTACTACGAGGATGATGTTACGACTAACTTTATGAACTGGTAAGGAGATATTTATGAAAGTGGTAATCGATAATATTAATGGTTGCCACATCTTTCAAGGTTGTAAGACTGCCGGAGGTTACGGAAGAGTGCGTGTCAAAGGTGTCCACTGGATGGCCCACAGATATGCACTGTCCGCGCACTTAGGTAGGCCTTTACTTGAGGGATGTGTTGTAATGCATACCTGTGATAACCCTGCATGT 
fPS-10          TGGTTGTAGACAGCGCTATCGGTGAGGAAGAGATGACTCTTGAGTTCCTTGAGGACCATATGAGCCGCCCTACTGTAGCTGGTGATGTCCACTCGTTCTCTGTAGGTGGTGTCGATATCTACTACGAGGACGACGATACGACTAACTTTATGAACTGGTAAGGAGATATTTATGAAAGTGGTAATCGATAATATTAATGGTTGCCACATCTTTCAAGGTTGTAAGACTGCCGGAGGTTACGGAAGAGTGCGTGTCAAAGGTGTCCACTGGATGGCCCACAGATATGCACTGTCCGCGCACTTAGGTAGGCCTTTACTTGAGGGATGTGTTGTAATGCATACCTGTGATAACCCTGCATGT 
fPS-26          TGGTTGTAGACAGCGCTATCGGTGAGGAAGAGATGACTCTTGAGTTCCTTGAGGACCATATGAGCCGCCCTACTGTAGCTGGTGATGTCCACTCGTTCTCTGTAGGTGGTGTCGATATCTACTACGAGGATGATGTTACGACTAACTTTATGAACTGGTAAGGAGATATTTATGAAAGTGGTAATCGATAATATTAATGGTTGCCACATCTTTCAAGGTTGTAAGACTGCCGGAGGTTACGGAAGAGTGCGTGTCAAAGGTGTCCACTGGATGGCCCACAGATATGCACTGTCCGCGCACTTAGGTAGGCCTTTACTTGAGGGATGTGTTGTAATGCATACCTGTGATAACCCTGCATGT 
fPS-19          TGGTTGTAGACAGCGCTATCGGTGAGGAAGAGATTACTCTTGAGTTCCTTGAGGACCATATGAGCCGCCCTACTGTAGCTGGTGATGTCCACTCGTTCTCTGTAGGTGGTGTCGATATCTACTACGAGGATGATGTTACGACTAACTTTATGAACTGGTAAGGAGATATTTATGAAAGTGGTAATCGATAATATTAATGGTTGCCACATCTTTCAAGGTTGTAAGACTGCCGGAGGTTACGGAAGAGTGCGTGTCAAAGGTGTCCACTGGATGGCCCACAGATATGCACTGTCCGCGCACTTAGGTAGGCCTTTACTTGAGGGATGTGTTGTAATGCATACCTGTGATAACCCTGCATGT 
fPS-7           TGGTTGTAGACAGCGCTATCGGTGAGGAAGAGATGACTCTTGAGTTCCTTGAGGACCATATGAGCCGCCCTACTGTAGCTGGTGATGTCCACTCGTTCTCTGTAGGTGGTGTCGATATCTACTACGAGGACGACGATACGACTAACTTTATGAACTGGTAAGGAGATATTTATGAAAGTGGTAATCGATAATATTAATGGTTGCCACATCTTTCAAGGTTGTAAGACTGCCGGAGGTTACGGAAGAGTGCGTGTCAAAGGTGTCCACTGGATGGCCCACAGATATGCACTGTCCGCGCACTTAGGTAGGCCTTTACTTGAGGGATGTGTTGTAATGCATACCTGTGATAACCCTGCATGT 
fPS-86          TGGTTGTAGACAGCGCTATCGGTGAGGAAGAGATGACTCTTGAGTTCCTTGAGGACCATATGAGCCGCCCTACTGTAGCTGGTGATGTCCACTCGTTCTCTGTAGGTGGTGTCGATATCTACTACGAGGATGATGTTACGACTAACTTTATGAACTGGTAAGGAGATATTTATGAAAGTGGTAATCGATAATATTAATGGTTGCCACATCTTTCAAGGTTGTAAGACTGCCGGAGGTTACGGAAGAGTGCGTGTCAAAGGTGTCCACTGGATGGCCCACAGATATGCACTGTCCGCGCACTTAGGTAGGCCTTTACTTGAGGGATGTGTTGTAATGCATACCTGTGATAACCCTGCATGT 
fPS-53          TGGTTGTAGACAGCGCTATCGGTGAGGAAGAGATGACTCTTGAGTTCCTTGAGGACCATATGAGCCGCCCTACTGTAGCTGGTGATGTCCACTCGTTCTCTGTAGGTGGTGTCGATATCTACTACGAGGACGACGATACGACTAACTTTATGAACTGGTAAGGAGATATTTATGAAAGTGGTAATCGATAATATTAATGGTTGCCACATCTTTCAAGGTTGTAAGACTGCCGGAGGTTACGGAAGAGTGCGTGTCAAAGGTGTCCACTGGATGGCCCACAGATATGCACTGTCCGCGCACTTAGGTAGGCCTTTACTTGAGGGATGTGTTGTAATGCATACCTGTGATAACCCTGCATGT 
fPS-85          TGGTTGTAGACAGCGCTATCGGTGAGGAAGAGATGACTCTTGAGTTCCTTGAGGACCATATGAGCCGCCCTACTGTAGCTGGTGATGTCCACTCGTTCTCTGTAGGTGGTGTCGATATCTACTACGAGGACGACGATACGACTAACTTTATGAACTGGTAAGGAGATATTTATGAAAGTGGTAATCGATAATATTAATGGTTGCCACATCTTTCAAGGTTGTAAGACTGCCGGAGGTTACGGAAGAGTGCGTGTCAAAGGTGTCCACTGGATGGCCCACAGATATGCACTGTCCGCGCACTTAGGTAGGCCTTTACTTGAGGGATGTGTTGTAATGCATACCTGTGATAACCCTGCATGT 
fPS-89          TGGTTGTAGACAGCGCTATCGGTGAGGAAGAGATGACTCTTGAGTTCCTTGAGGACCATATGAGCCGCCCTACTGTAGCTGGTGATGTCCACTCGTTCTCTGTAGGTGGTGTCGATATCTACTACGAGGACGACGATACGACTAACTTTATGAACTGGTAAGGAGATATTTATGAAAGTGGTAATCGATAATATTAATGGTTGCCACATCTTTCAAGGTTGTAAGACTGCCGGAGGTTACGGAAGAGTGCGTGTCAAAGGTGTCCACTGGATGGCCCACAGATATGCACTGTCCGCGCACTTAGGTAGGCCTTTACTTGAGGGATGTGTTGTAATGCATACCTGTGATAACCCTGCATGT 
fPS-54-ocr      TGGTTGTAGACAGCGCTATCGGTGAGGAAGAGATGACTCTTGAGTTCCTTGAGGACCATATGAGCCGCCCTACTGTAGCTGGTGATGTCCACTCGTTCTCTGTAGGTGGTGTCGATATCTACTACGAGGACGACGATACGACTAACTTTATGAACTGGTAAGGAGATATTTATGAAAGTGGTAATCGATAATATTAATGGTTGCCACATCTTTCAAGGTTGTAAGACTGCCGGAGGTTACGGAAGAGTGCGTGTCAAAGGTGTCCACTGGATGGCCCACAGATATGCACTGTCCGCGCACTTAGGTAGGCCTTTACTTGAGGGATGTGTTGTAATGCATACCTGTGATAACCCTGCATGT 
fPS-59          TGGTTGTAGACAGTGCTATCGGTGAGGAAGAGATGACTCTTGAGTTCCTTGAGGACCATATGAGTCGTCCTACTGTAGCTGGTGACGTCCACTCGTTCTCTGTAGGTGGTGTCGATATCTACTATGAGGATGATGATACGACTAACTTTATGAACTGGTAAGGAGATATTTATGAAAGTGGTAATCGATAATATTAATGGTTGCCACATCTTTCAAGGCTGTAAGACTGCTGGAGGTTATGGCAGAGTGCGTGTCAAAGGTGTCCACTGGATGGCCCACAGATATTCACTGTCCGTGCACTTAGGTAGGCCTTTACTTGAGGGATGTGTTGTAATGCATACCTGTGATAACCCTGCATGT 
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fPS-50          GTTAACCCACTGCATCTACAAGAAGGTACACAGAAAGAGAATATGGCTGACTGTAAAAGCAAAGGTCGTATGTACAGAGGGAAACCAGCCACAATGGAGAGAGTTCCTCATAGCGTTAAGGTGCAGGAAGCATTCAACAAAAGGCTCAAGGCTGTACTTGAAGCTGATGGCACTGATTCGGAGATAGCCAAGCGGCTACGTTTAGACGTA-----------------------AGCTGGGTACGGAAAGCTCGTAGAGGTGGCTTAAGTATGCACGTTAAGTGAATAAGAATGCACATTATGTTACCCATTGAGTGAGGTGTAAAAACCTAATGAATTCAATGGGTAGCTTAATACGAC 
fPS-52          GTTAACCCACTGCATCTACAAGAAGGTACACAGAAAGAGAATATGGCTGACTGTAAAAGCAAAGGTCGTATGTACAGAGGGAAACCAGCCACAATGGAGAGAGTTCCTCATAGCGTTAAGGTGCAGGAAGCATTCAACAAAAGGCTCAAGGCTGTACTTGAAGCTGATGGCACTGATTCGGAGATAGCCAAGCGGCTACGTTTAGACGTA-----------------------AGATGGGTACGGAAAGCTCGTAGAGGTGGCTTAAGTATGCACGTTAAGTGAATAAGAATGCACATTATGTTACCCATTGAGTGAGGTGTAAAAACCTAATGAATTCAATGGGTAGCTTAATACGAC 
fPS-21          GTTAACCCACTGCATCTACAAGAAGGTACACAGAAAGAGAATATGGCTGACTGTAAAAGCAAAGGTCGTATGTACAGAGGGAAACCAGCCACAATGGAGAGAGTTCCTCATAGCGTTAAGGTGCAGGAAGCATTCAACAAAAGGCTCAAGGCTGTACTTGAAGCTGATGGCACTGATTCGGAGATAGCCAAGCGGCTACGTTTAGACGTA-----------------------AGATGGGTACGGAAAGCTCGTAGAGGTGGCTTAAGTATGCACGTTAAGTGAATAAGAATGCACATTATGTTACCCATTGAGTGAGGTGTAAAAACCTAATGAATTCAATGGGTAGCTTAATACGAC 
fPS-16          GTTAACCCACTGCATCTACAAGAAGGTACACAGAAAGAGAATATGGCTGACTGTAAAAGCAAAGGTCGTATGTACAGAGGGAAACCAGCCACAATGGAGAGAGTTCCTCATAGCGTTAAGGTGCAGGAAGCATTCAACAAAAGGCTCAAGGCTGTACTTGAAGCTGATGGCACTGATTCGGAGATAGCCAAGCGGCTACGTTTAGACGTA-----------------------AGATGGGTACGGAAAGCTCGTAGAGGTAGCTTAAGTATGCACGTTAAGTGAATAAGAATGCACATTATGTTACCCATTGAGTGAGGTGTAAAAACCTAATGAATTCAATGGGTAGCTTAATACGAC 
fPS-9           ---------------------------------------------------------AGCAAAGGTCGTATGTACAGAGGGAAACCAGCCACAATGGAGAGAGTTCCTCATAGCGTTAAGGTGCAGGAAGCATTCAACAAAAGGCTCAAGGCTGTACTTGAAGCTGATGGCACTGATTCGGAGATAGCCAAGCGGCTACGTTTAGACGTA-----------------------AGATGGGTACGGAAAGCTCGTAGAGGTAGCTTAAGTATGCACGTTAAGTGAATAAGAATGCACATTATGTTACCCATTGAGTGAGGTGTAAAAACCTAATGAATTCAATGGGTAGCTTAATACGAC 
fPS-64          GTTAACCCACTGCATCTACAAGAAGGTACACAGAAAGAGAATATGGCTGACTGTAAAAGCAAAGGTCGTATGTACAGAGGGAAACCAGCCACAATGGAGAGAGTTCCTCATAGCGTTAAGGTGCAGGAAGCATTCAACAAAAGGCTCAAGGCTGTACTTGAAGCTGATGGCACTGATTCGGAGATAGCCAAGCGGCTACGTTTAGACGTA-----------------------AGATGGGTACGGAAAGCTCGTAGAGGTGGCTTAAGTATGCACGTTAAGTGAATAAGAATGCACATTATGTTACCCATTGAGTGAGGTGTAAAAACCTAATGAATTCAATGGGTAGCTTAATACGAC 
fPS-10          GTTAACCCACTGCATCTACAAGAAGGTACACAGAAAGAGAATATGGCTGACTGTAAAAGCAAAGGTCGTATGTACAGAGGGAAACCAGCCACAATGGAGAGAGTTCCTCATAGCGTTAAGGTGCAGGAAGCATTCAACAAAAGGCTCAAGGCTGTACTTGAAGCTGATGGCACTGATTCGGAGATAGCCAAGCGGCTACGTTTAGACGTA-----------------------AGATGGGTACGGAAAGCTCGTAGAGGTAGCTTAAGTATGCACGTTAAGTGAATAAGAATGCACATTATGTTACCCATTGAGTGAGGTGTAAAAACCTAATGAATTCAATGGGTAGCTTAATACGAC 
fPS-26          GTTAACCCACTGCATCTACAAGAAGGTACACAGAAAGAGAATATGGCTGACTGTAAAAGCAAAGGTCGTATGTACAGAGGGAAACCAGCCACAATGGAGAGAGTTCCTCATAGCGTTAAGGTGCAGGAAGCATTCAACAAAAGGCTCAAGGCTGTACTTGAAGCTGATGGCACTGATTCGGAGATAGCCAAGCGGCTACGTTTAGACGTA-----------------------AGATGGGTACGGAAAGCTCGTAGAGGTGGCTTAAGTATGCACGTTAAGTGAATAAGAATGCACATTATGTTACCCATTGAGTGAGGTGTAAAAACCTAATGAATTCAATGGGTAGCTTAATACGAC 
fPS-19          GTTAACCCACTGCATCTACAAGAAGGTACACAGAAAGAGAATATGGCTGACTGTAAAAGCAAAGGTCGTATGTACAGAGGGAAACCAGCCACAATGGAGAGAGTTCCTCATAGCGTTAAGGTGCAGGAAGCATTCAACAAAAGGCTCAAGGCTGTACTTGAAGCTGATGGCACTGATTCGGAGATAGCCAAGCGGCTACGTTTAGACGTA-----------------------AGATGGGTACGGAAAGCTCGTAGAGGTGGCTTAAGTATGCACGTTAAGTGAATAAGAATGCACATTATGTTACCCATTGAGTGAGGTGTAAAAACCTAATGAATTCAATGGGTAGCTTAATACGAC 
fPS-7           GTTAACCCACTGCATCTACAAGAAGGTACACAGAAAGAGAATATGGCTGACTGTAAAAGCAAAGGTCGTATGTACAGAGGGAAACCAGCCACAATGGAGAGAGTTCCTCATAGCGTTAAGGTGCAGGAAGCATTCAACAAAAGGCTCAAGGCTGTACTTGAAGCTGATGGCACTGATTCGGAGATAGCCAAGCGGCTACGTTTAGACGTA-----------------------AGATGGGTACGGAAAGCTCGTAGAGGTAGCTTAAGTATGCACGTTAAGTGAATAAGAATGCACATTATGTTACCCATTGAGTGAGGTGTAAAAACCTAATGAATTCAATGGGTAGCTTAATACGAC 
fPS-86          GTTAACCCACTGCATCTACAAGAAGGTACACAGAAAGAGAATATGGCTGACTGTAAAAGCAAAGGTCGTATGTACAGAGGGAAACCAGCCACAATGGAGAGAGTTCCTCATAGCGTTAAGGTGCAGGAAGCATTCAACAAAAGGCTCAAGGCTGTACTTGAAGCTGATGGCACTGATTCGGAGATAGCCAAGCGGCTACGTTTAGACGTA-----------------------AGATGGGTACGGAAAGCTCGTAGAGGTGGCTTAAGTATGCACGTTAAGTGAATAAGAATGCACATTATGTTACCCATTGAGTGAGGTGTAAAAACCTAATGAATTCAATGGGTAGCTTAATACGAC 
fPS-53          GTTAACCCACTGCATCTACAAGAAGGTACACAGAAAGAGAATATGGCTGACTGTAAAAGCAAAGGTCGTATGTACAGAGGGAAACCAGCCACAATGGAGAGAGTTCCTCATAGCGTTAAGGTGCAGGAAGCATTCAACAAAAGGCTCAAGGCTGTACTTGAAGCTGATGGCACTGATTCGGCGATAGCCAAGCGGCTACGTTTAGACGTAAGCTGGGTACGGAAAGCTCGTAGAGGTGGGTACGGAAAGCTCGTAGAGGTGGCTTAAGTATGCACGTTAAGTGAATAAGAATGCACATTATGTTACCCATTGAGTGAGGTGTAAAAACCTAATGAATTCAATGGGTAGCTTAATACGAC 
fPS-85          GTTAACCCACTGCATCTACAAGAAGGTACACAGAAAGAGAATATGGCTGACTGTAAAAGCAAAGGTCGTATGTACAGAGGGAAACCAGCCACAATGGAGAGAGTTCCTCATAGCGTTAAGGTGCAGGAAGCATTCAACAAAAGGCTCAAGGCTGTACTTGAAGCTGATGGCACTGATTCGGCGATAGCCAAGCGGCTACGTTTAGACGTAAGCTGGGTACGGAAAGCTCGTAGAGGTGGGTACGGAAAGCTCGTAGAGGTGGCTTAAGTATGCACGTTAAGTGAATAAGAATGCACATTATGTTACCCATTGAGTGAGGTGTAAAAACCTAATGAATTCAATGGGTAGCTTAATACGAC 
fPS-89          GTTAACCCACTGCATCTACAAGAAGGTACACAGAAAGAGAATATGGCTGACTGTAAAAGCAAAGGTCGTATGTACAGAGGGAAACCAGCCACAATGGAGAGAGTTCCTCATAGCGTTAAGGTGCAGGAAGCATTCAACAAAAGGCTCAAGGCTGTACTTGAAGCTGATGGCACTGATTCGGCGATAGCCAAGCGGCTACGTTTAGACGTAAGCTGGGTACGGAAAGCTCGTAGAGGTGGGTACGGAAAGCTCGTAGAGGTGGCTTAAGTATGCACGTTAAGTGAATAAGAATGCACATTATGTTACCCATTGAGTGAGGTGTAAAAACCTAATGAATTCAATGGGTAGCTTAATACGAC 
fPS-54-ocr      GTTAACCCACTGCATCTACAAGAAGGTACACAGAAAGAGAATATGGCTGACTGTAAAAGCAAAGGTCGTATGTACAGAGGGAAACCAGCCACAATGGAGAGAGTTCCTCATAGCGTTAAGGTGCAGGAAGCATTCAACAAAAGGCTCAAGGCTGTACTTGAAGCTGATGGCACTGATTCGGCGATAGCCAAGCGGCTACGTTTAGACGTAAGCTGGGTACGGAAAGCTCGTAGAGGTGGGTACGGAAAGCTCGTAGAGGTGGCTTAAGTATGCACGTTAAGTGAATAAGAATGCACATTATGTTACCCATTGAGTGAGGTGTAAAAACCTAATGAATTCAATGGGTAGCTTAATACGAC 

fPS-59          GTTAATCCACTGCACCTACAAGAGGGTACACAGAAAGAGAATATGGCTGACTGTAAAAGCAAAGGTCGTATGTACAGAGGGAAACCAGCCACAATGGAGAGAGTGCCTCATAGCGTTAAGGTGCAGGAAGCATTTAACAAGAGGCTCAAGGCTGTGCTTGAAGCTGATGGTACTGATTCGGAGATAGCCAAGCTGCTACGTTTAGATGTA-----------------------AGCTGGGTACGGAAAGCTCGTAGAGGTAGATTAAGTATGCACGTTAAGTGAATAAGAATGCACATTAAGCTACCCATTGAGTGAGGTGTAAAAACCTAATGAATTCAATGGGTAGCTTAATACGAC 
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            Phage promoter P12§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          TCACTATTGAGAGAGA-CCCCCTAAGACACCTATAGACACTTAAAGATGCATATGCATATATGACTAAGTAGTGCATACACTGTAAGTCT----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ACTGTAAGACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATTATCAA--------------------------------------------------------- 
fPS-52          TCACTATTGAGAGAGA-CCCCCTAAGACACCTATAGACACTTAAAGATGCATATGCATATATGACTAAGTAGTGCATACACTGTAAGTCT----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ACTGTAAGACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATTATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGTCTACTGTAAGTCTACTGTAAG 
fPS-21          TCACTATTGAGAGAGA-CCCCCTAAGACACCTATAGACACTTAAAGATGCATATGCATATATGACTAAGTAGTGCATACACTGTAAGTCTACTGTAAGACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATTATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATTATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATTATCAA--------------------------------------------------------- 
fPS-16          TCACTATTGAGAGAGA-CCCCCTAAGACACCTATAGACACTTAAAGATGCATATGCATATATGACTAAGTAGTGCATACACTGTAAGTCTACTGTAAGACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATTATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATTATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATTATCAA--------------------------------------------------------- 
fPS-9           TCACTATTGAGAGAGA-CCCCCTAAGACACCTATAGACACTTAAAGATGCATATGCATATATGACTAAGTAGTGCATACACTGTAAGTCT----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ACTGTAAGACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATTATCAA--------------------------------------------------------- 
fPS-64          TCACTATTGAGAGAGA-CCCCCTAAGACACCTATAGACACTTAAAGATGCATATGCATATATGACTAAGTAGTGCATACACTGTAAGTCT------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-10          TCACTATTGAGAGAGA-CCCCCTAAGACACCTATAGACACTTAAAGATGCATATGCATATATGACTAAGTAGTGCATACACTGTAAGTCT----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ACTGTAAGACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATTATCAA--------------------------------------------------------- 
fPS-26          TCACTATTGAGAGAGA-CCCCCTAAGACACCTATAGACACTTAAAGATGCATATGCATATATGACTAAGTAGTGCATACACTGTAAGTCT------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-19          TCACTATTGAGAGAGA-CCCCCTAAGACACCTATAGACACTTAAAGATGCATATGCATATATGACTAAGTAGTGCATACACTGTAAGTCT------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-7           TCACTATTGAGAGAGA-CCCCCTAAGACACCTATAGACACTTAAAGATGCATATGCATATATGACTAAGTAGTGCATACACTGTAAGTCT------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-86          TCACTATTGAGAGAGACCCCCCTAAGACACCTATAGACACTTAAAGATGCATATGCATATATGACTAAGTAGTGCATACACTGTAAGTCT------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-53          TCACTATTGAGAGAGA-CCCCCTAAGACACCTATAGACACTTAAAGATGCATATGCATATATGACTAAGTAGTGCATACACTGTAAGTCT------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-85          TCACTATTGAGAGAGA-CCCCCTAAGACACCTATAGACACTTAAAGATGCATATGCATATATGACTAAGTAGTGCATACACTGTAAGTCT------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-89          TCACTATTGAGAGAGA-CCCCCTAAGACACCTATAGACACTTAAAGATGCATATGCATATATGACTAAGTAGTGCATACACTGTAAGTCT------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-54-ocr      TCACTATTGAGAGAGA-CCCCCTAAGACACCTATAGACACTTAAAGATGCATATGCATATATGACTAAGTAGTGCATACACTGTAAGTCT------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
fPS-59          TCACTATTGAGAGAGACCCCCCTAAGACACCTATAGACACTTAAAGATGCATATGCATATATGACTAAGTAGTGCATACACTGTAAGTCT------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 
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                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ g050 §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          ---------------------------------------------TTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGTCTACTGTAAGTCTACTGTAAGACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATTATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGTCTACTGTAAGTCTACTGTAAGACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATT-ATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGCTAACCACAAGGAGGAACCCTTATGCGTATCACAGCTATCATTAAGACACTTGCTACGCATAGGGTAACTTATCG 
fPS-52          ACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATTATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAA------------------------------------------------------------------------------------------------------GTCTACTGTAAGTCTACTGTAAGACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATT-ATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGCTAACCACAAGGAGGAACCCTTATGCGTATCACAGCTATCATTAAGACACTTGCTACGCATAGGGTAACTTATCG 
fPS-21          ---------------------------------------------TTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAA----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATT-ATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGCTAACCACAAGGAGGAACCCTTATGCGTATCACAGCTATCATTAAGACACTTGCTACGCATAGGGTAACTTATCG 
fPS-16          ---------------------------------------------TTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAA----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATT-ATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGCTAACCACAAGGAGGAACCCTTATGCGTATCACAGCTATCATTAAGACACTTGCTACGCATAGGGTAACTTATCG 
fPS-9           ---------------------------------------------TTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAA----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATT-ATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGCTAACCACAAGGAGGAACCCTTATGCGTATCACAGCTATCATTAAGACACTTGCTACGCATAGGGTAACTTATCG 
fPS-64          ------------------------------------------------------------------------ACTGTAA----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATT-ATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGCTAACCACAAGGAGGAACCCTTATGCGTATCACAGCTATCATTAAGACACTTGCTACGCATAGGGTAACTTATCG 
fPS-10          ---------------------------------------------TTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAA----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATT-ATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGCTAACCACAAGGAGGAACCCTTATGCGTATCACAGCTATCATTAAGACACTTGCTACGCATAGGGTAACTTATCG 
fPS-26          ------------------------------------------------------------------------ACTGTAA----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATT-ATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGCTAACCACAAGGAGGAACCCTTATGCGTATCACAGCTATCATTAAGACACTTGCTACGCATAGGGTAACTTATCG 
fPS-19          ------------------------------------------------------------------------ACTGTAA----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATT-ATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGCTAACCACAAGGAGGAACCCTTATGCGTATCACAGCTATCATTAAGACACTTGCTACGCATAGGGTAACTTATCG 
fPS-7           ------------------------------------------------------------------------ACTGTAA----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATT-ATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGCTAACCACAAGGAGGAACCCTTATGCGTATCACAGCTATCATTAAGACACTTGCTACGCATAGGGTAACTTATCG 
fPS-86          ------------------------------------------------------------------------ACTGTAA----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATT-ATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGCTAACCACAAGGAGGAACCCTTATGCGTATCACAGCTATCATTAAGACACTTGCTACGCATAGGGTAACTTATCG 
fPS-53          ------------------------------------------------------------------------ACTGTAA----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GACTCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATT-ATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGCTAACCACAAGGAGGAACCCTTATGCGTATCACAGCTATCATTAAGACACTTGCTACGCATAGGGTAACTTATCG 
fPS-85          ------------------------------------------------------------------------ACTGTAA----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GACTCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATT-ATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGCTAACCACAAGGAGGAACCCTTATGCGTATCACAGCTATCATTAAGACACTTGCTACGCATAGGGTAACTTATCG 
fPS-89          ------------------------------------------------------------------------ACTGTAA----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GACTCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATT-ATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGCTAACCACAAGGAGGAACCCTTATGCGTATCACAGCTATCATTAAGACACTTGCTACGCATAGGGTAACTTATCG 
fPS-54-ocr      ------------------------------------------------------------------------ACTGTAA----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GACTCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATT-ATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGCTAACCACAAGGAGGAACCCTTATGCGTATCACAGCTATCATTAAGACACTTGCTACGCATAGGGTAACTTATCG 

fPS-59          ------------------------------------------------------------------------ACTGTAA----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GACCCTGTTAGGTATCTTAGGGTGACTCTCTTAGTATGATTAATCAATTATGATATTAACCTATATAACCATTAACTGTAAGCTAACCACAAGGAGGAAACCTTATGCGTATCACAGCTATCATTAAGACACTCGCTACGCATAGAGTAACTTATCG 
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                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          GTTTCTCATTGTACTGCTTGGCTCCCTTGGTGTCTCATCTGGTGTTCAACACATCAGTCAACTGGAAGCTCTGCTTTGCCTTGTACTTACTTGTACTGGTTAGGCTTATCATCGGAGCGTAGCGCTCTGCC---------------------------------------------------------------AAGTAACACTCTAAGAGCTTTAAGGGTCTCAATGGTCTCTGATAGTTATCCTTAAGATGTCTGTTAAACCG-AATGATGCACTCTAAG-------------------------------------------GATACCTAATGATGCACTCTAAGGATACCTAATGA 
fPS-52          GTTTCTCATTGTACTGCTTGGCTCCCTTGGTGTCTCATCTGGTGTTCAACACATCAGTCAACTGGAAGCTCTGCTTTGCCTTGTACTTACTTGTACTGGTTAGGCTTATCATCGGAGCGTAGCGCTCTGCCTCAAAGTTAATTATGTTCGTATAAACACTCTCACTATAATTAACTGTATAAGTAAAGACCCTTAAGTAACACTCTAAGAGCTTTAAGGGTCTCAATGGTCTCTGATAGTTATCCTTAAGATGTCTGTTAAACCG-AATGATGCACTCTAAG-------------------------------------------GATACCTAATGATGCACTCTAAGGATACCTAATGA 
fPS-21          GTTTCTCATTGTACTGCTTGGCTCCCTTGGTGTCTCATCTGGTGTTCAACACATCAGTCAACTGGAAGCTCTGCTTTGCCTTGTACTTACTTGTACTGGTTAGGCTTATCATCGGAGCGTAGCGCTCTGCCTCAAAGTTAATTATGTTCGTATAAACACTCTCACTATAATTAACTGTATAAGTAAAGACCCTTAAGTAACACTCTAAGAGCTTTAAGGGTCTCAATGGTCTCTGGTAGTTATCCTTAAGATGTCTGTTAA-------------------------------------------------------------------ACCTAATGATGCACTCTAA-GATACCTAATG- 
fPS-16          GTTTCTCATTGTACTGCTTGGCTCCCTTGGTGTCTCATCTGGTGTTCAACACATCAGTCAACTGGAAGCTCTGCTTTGCCTTGTACTTACTTGTACTGGTTAGGCTTATCATCGGAGCGTAGCGCTCTGCCTCAAAGTTAATTATGTTCGTATAAACACTCTCACTATAATTAACTGTATAAGTAAAGACCCTTAAGTAACACTCTAAGAGCTTTAAGGGTCTCAATGGTCTCTGGTAGTTATCCTTAAGATGTCTGTTAAACCATAATGATGCACTCTAAG-------------------------------------------GATACCTAATGATGCACTCTAAGGATACCTAATGA 
fPS-9           GTTTCTCATTGTACTGCTTGGCTCCCTTGGTGTCTCATCTGGTGTTCAACACATCAGTCAACTGGAAGCTCTGCTTTGCCTTGTACTTACTTGTACTGGTTAGGCTTATCATCGGAGCGTAGCGCTCTGCCTCAAAGTTAATTATGTTCGTATAAACACTCTCACTATAATTAACTGTATAAGTAAAGACCCTTAAGTAACACTCTAAGAGCTTTAAGGGTCTCAATGGTCTCTGGTAGTTATCCTTAAGATGTCTGTTAAACCATAATGATGCACTCTAAG-------------------------------------------GATACCTAATGATGCACTCTAAGGATACCTAATGA 
fPS-64          GTTTCTCATTGTACTGCTTGGCTCCCTTGGTGTCTCATCTGGTGTTCAACACATCAGTCAACTGGAAGCTCTGCTTTGCCTTGTACTTACTTGTACTGGTTAGGCTTATCATCGGAGCGTAGCGCTCTGCCTCAAAGTTAATTATGTTCGTATAAACACTCTCACTATAATTAACTGTATAAGTAAAGACCCTTAAGTAACACTCTAAGAGCTTTAAGGGTCTCAATGGTCTCTGGTAGTTATCCTTAAGATGTCTGTTAAACC-TAATGATGCACTCTAAGATACCTAATGATGCACTCTAAGATACCTAATGATGCACTCTAAGATACCTAATGATGCACTCTAA-GATACCTAATG- 
fPS-10          GTTTCTCATTGTACTGCTTGGCTCCCTTGGTGTCTCATCTGGTGTTCAACACATCAGTCAACTGGAAGCTCTGCTTTGCCTTGTACTTACTTGTACTGGTTAGGCTTATCATCGGAGCGTAGCGCTCTGCCTCAAAGTTAATTATGTTCGTATAAACACTCTCACTATAATTAACTGTATAAGTAAAGACCCTTAAGTAACACTCTAAGAGCTTTAAGGGTCTCAATGGTCTCTGGTAGTTATCCTTAAGATGTCTGTTAAACCATAATGATGCACTCTAAG-------------------------------------------GATACCTAATGATGCACTCTAAGGATACCTAATGA 
fPS-26          GTTTCTCATTGTACTGCTTGGCTCCCTTGGTGTCTCATCTGGTGTTCAACACATCAGTCAACTGGAAGCTCTGCTTTGCCTTGTACTTACTTGTACTGGTTAGGCTTATCATCGGAGCGTAGCGCTCTGCCTCAAAGTTAATTATGTTCGTATAAACACTCTCACTATAATTAACTGTATAAGTAAAGACCCTTAAGTAACACTCTAAGAGCTTTAAGGGTCTCAATGGTCTCTGGTAGTTATCCTTAAGATGTCTGTTAAACC-TAATGATGCACTCTAAGATACCTAATGATGCACTCTAA----------------------GATACCTAATGATGCACTCTAA-GATACCTAATG- 
fPS-19          GTTTCTCATTGTACTGCTTGGCTCCCTTGGTGTCTCATCTGGTGTTCAACACATCAGTCAACTGGAAGCTCTGCTTTGCCTTGTACTTACTTGTACTGGTTAGGCTTATCATCGGAGCGTAGCGCTCTGCCTCAAAGTTAATTATGTTCGTATAAACACTCTCACTATAATTAACTGTATAAGTAAAGACCCTTAAGTAACACTCTAAGAGCTTTAAGGGTCTCAATGGTCTCTGGTAGTTATCCTTAAGATGTCTGTTAA-------------------------------------------------------------------ACCTAATGATGCACTCTAA-GATACCTAATG- 
fPS-7           GTTTCTCATTGTACTGCTTGGCTCCCTTGGTGTCTCATCTGGTGTTCAACACATCAGTCAACTGGAAGCTCTGCTTTGCCTTGTACTTACTTGTACTGGTTAGGCTTATCATCGGAGCGTAGCGCTCTGCCTCAAAGTTAATTATGTTCGTATAAACACTCTCACTATAATTAACTGTATAAGTAAAGACCCTTAAGTAACACTCTAAGAGCTTTAAGGGTCTCAATGGTCTCTGGTAGTTATCCTTAAGATGTCTGTTAAACCATAATGATGCACTCTAAG-------------------------------------------GATACCTAATGATGCACTCTAAGGATACCTAATGA 
fPS-86          GTTTCTCATTGTACTGCTTGGCTCCCTTGGTGTCTCATCTGGTGTTCAACACATCAGTCAACTGGAAGCTCTGCTTTGCCTTGTACTTACTTGTACTGGTTAGGCTTATCATCGGAGCGTAGCGCTCTGCCTCAAAGTTAATTATGTTCGTATAAACACTCTCACTATAATTAACTGTATAAGTAAAGACCCTTAAGTAACACTCTAAGAGCTTTAAGGGTCTCAATGGTCTCTGGTAGTTATCCTTAAGATGTCTGTTAA-------------------------------------------------------------------ACCTAATGATGCACTCTAA-GATACCTAATG- 
fPS-53          GTTTCTCATTGTACTGCTTGGCTCCCTTGGTGTCTCATCTGGTGTTCAACACATCAGTCAACTGGAAGCTCTGCTTTGCCTTGTACTTACTTGTACTGGTTAGGCTTATCATCGGAGCGTAGCGCTCTGCCTCAAAGTTAATTATGTTCGTATAAACACTCTCACTATAATTAACTGTATAAGTAAAGACCCTTAAGTAACACTCTAAGAGCTTTAAGGGTCTCAATGGTCTCTGGTAGTTATCCTTAAGATGTCTGTTAAACCT-AATGATGTACTCTAA--------------------------------------------GATACCTAATGATGTACTCTAA-GATACCTAATGA 
fPS-85          GTTTCTCATTGTACTGCTTGGCTCCCTTGGTGTCTCATCTGGTGTTCAACACATCAGTCAACTGGAAGCTCTGCTTTGCCTTGTACTTACTTGTACTGGTTAGGCTTATCATCGGAGCGTAGCGCTCTGCCTCAAAGTTAATTATGTTCGTATAAACACTCTCACTATAATTAACTGTATAAGTAAAGACCCTTAAGTAACACTCTAAGAGCTTTAAGGGTCTCAATGGTCTCTGGTAGTTATCCTTAAGATGTCTGTTAA-------------------------------------------------------------------ACCTAATGATGTACTCTAA-GATACCTAATGA 
fPS-89          GTTTCTCATTGTACTGCTTGGCTCCCTTGGTGTCTCATCTGGTGTTCAACACATCAGTCAACTGGAAGCTCTGCTTTGCCTTGTACTTACTTGTACTGGTTAGGCTTATCATCGGAGCGTAGCGCTCTGCCTCAAAGTTAATTATGTTCGTATAAACACTCTCACTATAATTAACTGTATAAGTAAAGACCCTTAAGTAACACTCTAAGAGCTTTAAGGGTCTCAATGGTCTCTGGTAGTTATCCTTAAGATGTCTGTTAAACCT-AATGATGTACTCTAA--------------------------------------------GATACCTAATGATGTACTCTAA-GATACCTAATGA 
fPS-54-ocr      GTTTCTCATTGTACTGCTTGGCTCCCTTGGTGTCTCATCTGGTGTTCAACACATCAGTCAACTGGAAGCTCTGCTTTGCCTTGTACTTACTTGTACTGGTTAGGCTTATCATCGGAGCGTAGCGCTCTGCCTCAAAGTTAATTATGTTCGTATAAACACTCTCACTATAATTAACTGTATAAGTAAAGACCCTTAAGTAACACTCTAAGAGCTTTAAGGGTCTCAATGGTCTCTGGTAGTTATCCTTAAGATGTCTGTTAAACCT-AATGATGTACTCTAA--------------------------------------------GATACCTAATGATGTACTCTAA-GATACCTAATGA 
fPS-59          GTTTCTCGTTGTGCTGCTTGGCTCCCTTGGTGTCTCATCTGGTGTTCAACACATCGGTCAACTGGAAGCTCTGCTTTGCCTTGTACTCACTTGTACTGGTTAGGCTTATCATCGGAGCGTAGCGCTCTGCCTCAAAGTTAATTATGTTCGTATAAACACTCTCACTATAATTAACTGTATAAGTAAAGACCCTTAAGTAACACTCTAAGAGCTTTAAGGGTCTAAATGGTCTCTGGTAGTTATCCTTAAGATGTCAGTTAAACCT-AATGATACACACTCTGG------------------------------------------GATACCTAATG--GTACTTGAA-GATACCTAATG- 
                *******.****.******************************************.*******************************.*******************************************                                                                                                                                                                                                                                      
 
                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ Right terminal repeat §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          TTCACTCTAAGGATACCTAATGGTAC--TCTAA----------------------------------------------------------------GATACCTAATGATACTCTAAGATACCTAATGATACTCTAAG--------------------GATACCTAATGATAATCCTACAGAAAAATCTGTGTGGGTATCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCCCTC----------TCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA--CCCCTCTTGTTACCCCTCTTGTTACCCCTCTTGTTACCCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTA 
fPS-52          TTCACTCTAAGGATACCTAATGGTAC--TCTAAGGATACCTAATGGTACTCTAAGGATACCTAATGGTACTCTAAGGATACCTAATGGTACTCTAAGGATACCTAATGATACTCTAAGATACCTAATGGTACTCTAAGGATACCTAATGATACTCTAAGATACCTAATGATAATCCTACAGAAAAATCTGTGTGGGTATCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCCCTC----------TCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA--CCCCTCTTGTTACCCCTCTTGTTACCCCTCTTGTTACCCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTA 
fPS-21          -GTACTCTAA----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GATACCTAATGATAATCCTACAGAAAAATCTGTGTGGGTATCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTACCCCCCATAGGCCCTC----------TCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA--CCCCTCTTGTTAC-----------------------CCCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTA 
fPS-16          TGCACTCTAAGGATACCTAATGATGC--------------------------------------------------------------------------------------------------------ACTCTA---------------------AGATACCTAATGATAATCCTACAGAAAAATCTGTGTGGGTATCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCCCTC----------TCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA--CCCCTCTTGTTA------------------------CCCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTA 
fPS-9           TGCACTCTAAG---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GATACCTAATGATAATCCTACAGAAAAATCTGTGTGGGTATCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCCCTC----------TCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA--CCCCTCTTGTTA------------------------CCCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTA 
fPS-64          -GTACTCTAAG-ATACCTAATGATGCACTCTAA----------------------------------------------------------------GATACCTAATGGTACTCTAAGATACCTAATGGTACTCTA---------------------AGATACCTAATGATAATCCTACAGAAAAATCTGTGTGGGTATCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCCCTC----------TCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA--CCCCTCTTGTTACCC--------------------ACCCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTA 
fPS-10          TGCACTCTAAG---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GATACCTAATGATAATCCTACAGAAAAATCTGTGTGGGTATCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTACCCCCCATAGGCCCTC----------TCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA--CCCCTCTTGTTAC-----------------------CCCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTA 
fPS-26          -GTACTCTAA----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GATACCTAATGATAATCCTACAGAAAAATCTGTGTGGGTATCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCCCTC----------TCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA--CCCCCTCTTGTTACCC-------------------CCCCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTA 
fPS-19          -GTACTCTAAG---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GATACCTAATGATAATCCTACAGAAAAATCTGTGTGGGTATCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCCCTC----------TCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA--CCCCTCTTGTTA------------------------CCCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTA 
fPS-7           TGCACTCTAAG---------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GATACCTAATGATAATCCTACAGAAAAATCTGTGTGGGTATCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCCCTC----------TCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA--CCCCTCTTGTTA------------------------CCCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTA 
fPS-86          -GTACTCTAAG-ATACCTAATGATGC------------------------------------------------------------------------------------ACTCTAAGATACCTAATGGTACTCTA---------------------AGATACCTAATGATAATCCTACAGAAAAATCTGTGTGGGTATCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTACCCCCCATAGGCCCTCTCAGTCACTCTCAGTCATCCACAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA--CCCCTCTTGTTACCC--------------------CCCCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTA 
fPS-53          TGTACTCTAAG-ATACCTAATGATGTACTCTAA-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GATACCTAATGATAATCCTACAGAAAAATCTGTGTGGGTATCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCCCTCT--------------------CAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTACCCCCCTCTTGTTACCCC--------------------ACCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTA 
fPS-85          TGTACTCTAAG-ATACCTAATGATGTACTCTAA-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GATACCTAATGATAATCCTACAGAAAAATCTGTGTGGGTATCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCCCTCT--------------------CAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTACCCCCCTCTTGTTACCCC--------------------ACCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTA 
fPS-89          TGTACTCTAAG-ATACCTAATGATGTACTCTAA-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GATACCTAATGATAATCCTACAGAAAAATCTGTGTGGGTATCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCCCTCT--------------------CAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA-CCCCCTCTTGTTACCCC--------------------ACCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTA 
fPS-54-ocr      TGTACTCTAAG-ATACCTAATGATGTACTCTAA-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GATACCTAATGATAATCCTACAGAAAAATCTGTGTGGGTATCTCATAGACTACGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCCCTCT--------------------CAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTACCCCCCTCTTGTTACCCC--------------------ACCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTA 
fPS-59          -GTACTTGAAG-ATACCTAATGGTAC--TTGAA-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------GATACCTAATGATAATCCTACAGAAAAATCTGTGTGGGTATCTCATAGACTAAGAATCTCAAAGTA-CCCCCATAGGCCCTCT--------------------CAGTCATCCACAGTCAACCTATAGTA-CCCCCTCTTGTT-------------------------ACCCTTAAGTCAATCCTTATCTTATGGATACCCTA 
                                                                                                                                                                                                                                                                                                                 ***********                          ********************************** 
 
 
                §§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§§ 
fPS-50          TGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGTGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCT 
fPS-52          TGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGTGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCT 
fPS-21          TGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCT 
fPS-16          TGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCT 
fPS-9           TGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCT 
fPS-64          TGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCT 
fPS-10          TGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGGTCTCTATGTGTCCCT 
fPS-26          TGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCT 
fPS-19          TGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCT 
fPS-7           TGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCT 
fPS-86          TGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCT 
fPS-53          TGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGGTCTCTATGTGTCCCT 
fPS-85          TGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGGTCTCTATGTGTCCCT 
fPS-89          TGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGGTCTCTATGTGTCCCT 
fPS-54-ocr      TGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGTTGGGTACTATATGTAGGTCTCTATGTGTCCCT 
fPS-59          TGAATCCTTGAGTAACACTATATGTAGTGGTGAGTGAGACTGATTGATACTATATGTAGTCCTCTATGTGTCCCT 
                ******************************** ********* * *.************ .************** 
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Figure S4. One-step growth curves of phages fPS-9 and fPS-59. Experiments were done in duplicate 

on at least two different occasions and the results of a representative experiment are shown. 

 

Figure S5. Thermal stability of phages fPS-9, fPS-59 and fPS-89. The PFU values of phages incubated 

at 25 °C were set to 100% and the survival-% of the phages at different temperatures were calculated 

relative to that. All values represent the means of two experiments. 

 

Figure S6. The effect of pH on the stability of phages fPS-9, fPS-59 and fPS-89. The PFU values of 

phages incubated at pH 7.4 were set to 100% and the survival-% of the phages exposed to different 

pH were calculated relative to that.  



2. Supplementary tables 

Table S1. Comparison of the amino acid sequences of the fPS-phage gene products to those of fPS-7. Also similarities to phage T7, T3 and YeO3-12 gene products are indicated. 

Identity-% is indicated by different colors. Dark green = 100% identity; Green = 97-99% identity; lighter green = 94-96% identity; lightest green = 90-93% identity; light blue = 70-89 % 

identity; Light grey = 30-70% identity. Light gold = gene not present in fPS-7. HP = hypothetical protein. 

Predicted function Group Ib Group Ia Group II Group III      

fPS-50 fPS-52 fPS-64 fPS-10 fPS-9 fPS-16 fPS-21 fPS-7 fPS-19 fPS-86 fPS-26 fPS-53 fPS-89 fPS-85 fPS-54-ocr fPS-59 Most closest hit in BLASTP E-value T7 T3 YeO3-12 

HP                Gp001 
 

Nostoc piscinale HP, 54% 2e-22 - - - 

HP Gp001 
(100%) 

Gp001 
(99%) 

Gp001 
(83%) 

Gp001 
(100%) 

Gp001 
(100%) 

Gp001 
(100%) 

Gp001 
(100%) 

Gp001 Gp001 
(100%) 

Gp001 
(100%) 

Gp001 
(100%) 

Gp001 
(83%) 

Gp001 
(83%) 

Gp001 
(83%) 

Gp001 
(83%) 

Gp002 
(85%) 

Pectobacterium phage PPWS4, HP 
(36%) 

1e-06 - - - 

Protein kinase            Gp002 
(100%) 

Gp002 
(100%) 

Gp002 
(100%) 

Gp002 
(100%) 

 Pectobacterium phage PP47, protein 
kinase (45%) 

8e-65 Proteinkinase 
(45%) 

Proteinkinase 
(44%) 

Proteinkinase 
(43%) 

RNA polymerase Gp002 
(99%) 

Gp002 
(99%) 

Gp002 
(99%) 

Gp002 
(100%) 

Gp002 
(100%) 

Gp002 
(99%) 

Gp002 
(99%) 

Gp002 Gp002 
(99%) 

Gp002 
(99%) 

Gp002 
(99%) 

Gp003 
(98%) 

Gp003 
(98%) 

Gp003 
(98%) 

Gp003 
(99%) 

Gp003 
(99%) 

Erwinia phage FE44, RNA polymerase 
(83%) 

0.0 Gp1, RNAP 
(73%) 

RNAP (74%) RNAP (74%) 

HP Gp003 
(90%) 

Gp003 
(90%) 

Gp003 
(98%) 

Gp003 
(100%) 

Gp003 
(100%) 

Gp003 
(100%) 

Gp003 
(100%) 

Gp003 Gp003 
(98%) 

Gp003 
(98%) 

Gp003 
(98%) 

     Citrobacter phage SH1, HP (59%) 9e-07 - - - 

HP Gp004 
(100%) 

Gp004 
(100%) 

              Citrobacter phage SH1, HP (60%)  - - - 

HP Gp005 
(100%) 

Gp005 
(100%) 

Gp004 
(100%) 

Gp004  
(100%) 

Gp004  
(100%) 

Gp004 
(100%) 

Gp004 
(100%) 

Gp004 Gp004 
(100%) 

Gp004 
(100%) 

Gp004 
(100%) 

Gp004 
(100%) 

Gp004 
(100%) 

Gp004 
(100%) 

Gp004 
(100%) 

Gp004 
(100%) 

Proteus phage vB_PmiP_Pm5460, HP 
(51%) 

0.18 Gp 1.1 (46%) - - 

HP Gp006 
(99%) 

Gp006 
(99%) 

Gp005  
(100%) 

Gp005  
(100%) 

Gp005  
(100%) 

Gp005 
(100%) 

Gp005 
(100%) 

Gp005 Gp005 
(99%) 

Gp005  
(100%) 

Gp005 
(100%) 

Gp005 
(94%) 

Gp005 
(95%) 

Gp005 
(94%) 

Gp005 
(94%) 

Gp005 
(95%) 

No significant similarity - - - - 

DNA ligase Gp007 
(100%) 

Gp007 
(99%) 

Gp006 
(99%) 

Gp006 
(100%) 

Gp006 
(100%) 

Gp006 
(100%) 

Gp006 
(100%) 

Gp006 Gp006 
(100%) 

Gp006 
(99%) 

Gp006 
(99%) 

Gp006 
(99%) 

Gp006 
(99%) 

Gp006 
(99%) 

Gp006 
(99%) 

Gp006 
(99%) 

Yersinia phage vB_YenP_AP10, DNA 
ligase (58%) 

9e-135 DNA ligase 
(57%) 

- DNA ligase 
(55%) 

Phage protein Gp008 
(97%) 

Gp008 
(97%) 

Gp007 
(100%) 

Gp007 
(100%) 

Gp007 
(100%) 

Gp007 
(100%) 

Gp007 
(100%) 

Gp007 Gp007 
(100%) 

Gp007 
(98%) 

Gp007 
(100%) 

Gp007 
(95%) 

Gp007 
(95%) 

Gp007 
(95%) 

Gp007 
(95%) 

Gp007 
(97%) 

Enterobacter phage E-3, HP (51%) 2e-22 HP (42%) HP (48%) - 

HP Gp009 
(98%) 

Gp009 
(98%) 

Gp008 
(100%) 

Gp008 
(100%) 

Gp008 
(100%) 

Gp008 
(99%) 

Gp008 
(99%) 

Gp008 Gp008 
(99%) 

Gp008 
(100%) 

Gp008 
(100%) 

Gp008 
(99%) 

Gp008 
(99%) 

Gp008 
(99%) 

Gp008 
(99%) 

Gp008 
(98%) 

Citrobacter phage CR8, HP (78%) 8e-45 - - - 

Host RNA polymerase inhibitor Gp010 
(100%) 

Gp010 
(100%) 

Gp009 
(100%) 

Gp009 
(100%) 

Gp009 
(100%) 

Gp009 
(100%) 

Gp009 
(100%) 

Gp009 Gp009 
(100%) 

Gp009 
(100%) 

Gp009 
(100%) 

Gp009 
(100%) 

Gp009 
(100%) 

Gp009 
(100%) 

Gp009 
(100%) 

Gp009 
(100%) 

Escherichia phage P483, host RNA 
polymerase inhibitor (68%) 

2e-23 Host RNAP inh 
(61%) 

Host RNAP inh 
(60%) 

Host RNAP inh 
(52%) 

Putative Gp011 
(99%) 

Gp011 
(99%) 

Gp010 
(99%) 

Gp010 
(100%) 

Gp010 
(100%) 

Gp010 
(100%) 

Gp010 
(100%) 

Gp010 Gp010 
(100%) 

Gp010 
(99%) 

Gp010 
(99%) 

Gp010 
(99%) 

Gp010 
(99%) 

Gp010 
(99%) 

Gp010 
(99%) 

Gp010 
(99%) 

Pseudomonas sp. KGP01, HP (46%) 8e-26 - - - 

ssDNA-binding protein Gp012 
(99%) 

Gp012 
(99%) 

Gp011 
(99%) 

Gp011 
(100%) 

Gp011 
(99%) 

Gp011 
(100%) 

Gp011 
(100%) 

Gp011 Gp011 
(99%) 

Gp011 
(99%) 

Gp011 
(99%) 

Gp011 
(98%) 

Gp011 
(98%) 

Gp011 
(98%) 

Gp011 
(98%) 

Gp011 
(97%) 

Escherichia phage P694, ssDNA-
binding protein (76%) 

3e-105 Gp 2.5 (62%) ssDNA-bp 
(58%) 

ssDNA-bp 
(59%) 

Phage protein                Gp012 
 

Erwinia phage FE44, HP (74%) 2e-71 HP (74%) - - 

Phage endonuclease Gp013 
(100%) 

Gp013 
(100%) 

Gp012 
(100%) 

Gp012 
(100%) 

Gp012 
(100%) 

Gp012 
(100%) 

Gp012 
(100%) 

Gp012 Gp012 
(100%) 

Gp012 
(100%) 

Gp012 
(100%) 

Gp012 
(100%) 

Gp012 
(100%) 

Gp012 
(100%) 

Gp012 
(99%) 

Gp013 
(76%) 

Yersinia phage phiYeO3-12, 
endonuclease (88%) 

1e-88 endonuclease 
(78%) 

endonuclease 
(82%) 

endonuclease 
(88%) 

Phage lysin, N-AcMur-L-ala 
amidase 

Gp014 
(97%) 

Gp014 
(97%) 

Gp013 
(100%) 

Gp013 
(100%) 

Gp013 
(97%) 

Gp013 
(100%) 

Gp013 
(100%) 

Gp013 Gp013 
(97%) 

Gp013 
(100%) 

Gp013 
(99%) 

Gp013 
(100%) 

Gp013 
(100%) 

Gp013 
(100%) 

Gp013 
(100%) 

Gp014 
(93%) 

Escherichia phage P694, N-AcMur-L-
alanine amidase (86%) 

2e-97 Gp 3.5 (70%) - N-AcMur-L-ala  
amidase (72%) 

Homing endonuclease Gp015 
(99%) 

Gp015 
(98%) 

Gp014 
(100%) 

Gp014 
(100%) 

Gp014 
(100%) 

Gp014 
(100%) 

Gp014 
(100%) 

Gp014 Gp014 
(100%) 

Gp014 
(100%) 

Gp014 
(100%) 

Gp014 
(96%) 

Gp014 
(96%) 

Gp013.1 
(96%) 

Gp014 
(96%) 

Gp015 
(93%) 

Enterobacteria phage T7, HP (74%) 5e-61 Gp 3.8 (73%) - - 

Primase / helicase Gp016 
(99%) 

Gp016 
(99%) 

Gp015 
(100%) 

Gp015 
(99%) 

Gp015 
(100%) 

Gp015 
(100%) 

Gp015 
(100%) 

Gp015 Gp015 
(100%) 

Gp015 
(100%) 

Gp015 
(100%) 

Gp015 
(99%) 

Gp015 
(99%) 

Gp014 
(99%) 

Gp015 
(99%) 

Gp016 
(99%) 

Yersinia phage Berlin, Helicase (77%) 0.0 DNA primase / 
helicase (69%) 

helicase (72%) DNA primase / 
helicase (70%) 

HP Gp017 
(100%) 

Gp017 
(100%) 

Gp016 
(100%) 

Gp016 
(100%) 

Gp016 
(100%) 

Gp016 
(100%) 

Gp016 
(100%) 

Gp016 Gp016 
(100%) 

Gp016 
(100%) 

Gp016 
(100%) 

Gp016 
(100%) 

Gp016 
(100%) 

Gp015 
(100%) 

Gp015.1 
100% 

Gp017 
(95%) 

No significant similarity  - - - 

HP Gp018 
(100%) 

Gp018 
(100%) 

Gp017 
(100%) 

Gp017 
(100%) 

Gp017 
(100%) 

Gp017 
(100%) 

Gp017 
(100%) 

Gp017 Gp017 
(100%) 

Gp017 
(100%) 

Gp017 
(100%) 

Gp017 
(100%) 

Gp017 
(100%) 

Gp016 
(100%) 

Gp016 
(100%) 

Gp018 
(99%) 

Morganella phage vB_MmoP_MP2, 
HP (45%) 

3e-07 HP (43%) - - 

Phage protein Gp019 
(100%) 

Gp019 
(100%) 

Gp018 
(100%) 

Gp018 
(100%) 

Gp018 
(100%) 

Gp018 
(100%) 

Gp018 
(100%) 

Gp018 Gp018 
(100%) 

Gp018 
(100%) 

Gp018 
(100%) 

Gp018 
(98%) 

Gp018 
(98%) 

Gp017 
(98%) 

Gp017 
(100%) 

Gp019 
(100%) 

Escherichia phage P694, HP (76%) 3e-38 HP (63%) gene 4.5 (54%) - 

Phage protein            Gp019 
(100%) 

Gp019 
(100%) 

Gp018 
(100%) 

Gp018 
(100%) 

Gp020 
(95%) 

Kluyvera phage Kvp1, phage protein 
(42%) 

2e-18 HP (39%) - - 

Phage DNA polymerase Gp020 
(99%) 

Gp020 
(99%) 

Gp019 
(99%) 

Gp019 
(99%) 

Gp019 
(100%) 

Gp019 
(100%) 

Gp019 
(99%) 

Gp019 Gp019 
(99%) 

Gp019 
(99%) 

Gp019 
(99%) 

Gp020 
(98%) 

Gp020 
(98%) 

Gp019 
(98%) 

Gp019 
(98%) 

Gp021 
(98%) 

Kluyvera phage Kvp1, DNA 
polymerase (83%) 

0.0 DNA pol 
(71%) 

DNA pol (71%) DNA pol 
(69%) 

HNS binding protein Gp021 
(100%) 

Gp021 
(100%) 

Gp020 
(100%) 

Gp020 
(100%) 

Gp020 
(100%) 

Gp020 
(100%) 

Gp020 
(100%) 

Gp020 Gp020 
(100%) 

Gp020 
(99%) 

Gp020 
(100%) 

Gp021 
(81%) 

Gp021 
(81%) 

Gp020 
(81%) 

Gp020 
(81%) 

Gp022 
(84%) 

Leclercia phage 10164-302, HP (38%) 3e-08 - gene 5.5 (37%) HP (37%) 

HNS binding protein Gp022 
(100%) 

Gp022 
(100%) 

Gp021 
(100%) 

Gp021 
(100%) 

Gp021 
(100%) 

Gp021 
(100%) 

Gp021 
(100%) 

Gp021 Gp021 
(100%) 

Gp021 
(100%) 

Gp021 
(100%) 

Gp022 
(100%) 

Gp022 
(100%) 

Gp021 
(100%) 

Gp021 
(100%) 

Gp023 
(99%) 

Salmonella phage BP12A, HP (91%) 2e-40 Gp 5.7 (75%) - Gp 5.7 (81%) 

HP Gp023 
(100%) 

Gp023 
(100%) 

Gp022 
(100%) 

Gp022 
(100%) 

Gp022 
(100%) 

Gp022 
(100%) 

Gp022 
(100%) 

Gp022 Gp022 
(100%) 

Gp022 
(100%) 

Gp022 
(100%) 

Gp023 
(82%) 

Gp023 
(82%) 

Gp022 
(82%) 

Gp022 
(82%) 

Gp024 
(82%) 

Salmonella phage BP12A, HP (71%) 5e-35 - - - 

Phage exonuclease Gp024 
(100%) 

Gp024 
(100%) 

Gp023 
(100%) 

Gp023 
(100%) 

Gp023 
(100%) 

Gp023 
(100%) 

Gp023 
(100%) 

Gp023 Gp023 
(100%) 

Gp023 
(100%) 

Gp023 
(100%) 

Gp024 
(100%) 

Gp024 
(100%) 

Gp023 
(100%) 

Gp023 
(100%) 

Gp025 
(99%) 

Escherichia phage P694, exonuclease 
(76%) 

3e-167 exonuclease 
(69%) 

exonuclease 
(68%) 

exonuclease 
(73%) 

HP                Gp026 
 

No similarity - - - - 

Phage protein Gp025 
(100%) 

Gp025 
(100%) 

Gp025 
(100%) 

Gp024 
(100%) 

Gp024 
(100%) 

Gp024 
(100%) 

Gp024 
(100%) 

Gp024 Gp024 
(100%) 

Gp024 
(100%) 

Gp024 
(100%) 

Gp025 
(100%) 

Gp025 
(100%) 

Gp024 
(100%) 

Gp024 
(100%) 

Gp027 
(100%) 

Salmonella phage BP12A, HP (73%) 2e-34 HP (45%) HP (48%) Gp 6.5 (50%) 

HP (?homing endonuclease) Gp026 
(100%) 

Gp026 
(100%) 

              Enterobacteria phage 13a, gp7.7 
(50%) 

1e-34 HP (45%) - - 

HP   Gp026 
(95%) 

Gp025 
(98%) 

Gp025 
(100%) 

Gp025 
(100%) 

Gp025 
(100%) 

Gp025 Gp025 
(100%) 

Gp025 
(100%) 

Gp025 
(95%) 

     Branchiostoma floridae, HP (44%) 0.056 - - - 

Phage protein   Gp027 
(100%) 

Gp026 
(97%) 

Gp026 
(100%) 

Gp026 
(97%) 

Gp026 
(100%) 

Gp026 Gp026 
(100%) 

Gp026 
(100%) 

Gp026 
(100%) 

Gp026 
(96%) 

Gp026 
(96%) 

Gp025 
(96%) 

Gp025 
(97%) 

 Pectobacterium phage PP74, HNH 
homing endonuclease (65%) 

6e-16 HP (53%) - - 

Phage protein   Gp028 
(100%) 

Gp027 
(100%) 

Gp027 
(100%) 

Gp027 
(100%) 

Gp027 
(100%) 

Gp027 Gp027 
(100%) 

Gp027 
(100%) 

Gp027 
(100%) 

     Erwinia phage FE44, HP (66%) 2e-19 HP (55%) HP (51%) HP (51%) 

Phage protein Gp027 
(87%) 

Gp027 
(88%) 

Gp029 
(100%) 

Gp028 
(100%) 

Gp028 
(100%) 

Gp028 
(100%) 

Gp028 
(100%) 

Gp028 Gp028 
(100%) 

Gp028 
(100%) 

Gp028 
(100%) 

Gp027 
(86%) 

Gp027 
(86%) 

Gp026 
(86%) 

Gp026 
(88%) 

Gp028 
(91%) 

Yersinia phage Yep-phi, HP (62%) 1e-24 host range 
(51%) 

host range 
(71%) 

host range  
(49%) 

Phage protein Gp028 
(98%) 

Gp028 
(98%) 

Gp030 
(100%) 

Gp029 
(100%) 

Gp029 
(100%) 

Gp029 
(99%) 

Gp029 
(100%) 

Gp029 Gp029 
(100%) 

Gp029 
(100%) 

Gp029 
(100%) 

Gp028 
(98%) 

Gp028 
(98%) 

Gp027 
(98%) 

  Escherichia phage vB_EcoP_GA2A, HP 
(50%) 

2e-39 HP (44%) - - 

Head-to-tail joining protein Gp029 
(100%) 

Gp029 
(100%) 

Gp031 
(100%) 

Gp030 
(99%) 

Gp030 
(100%) 

Gp030 
(100%) 

Gp030 
(100%) 

Gp030 Gp030 
(100%) 

Gp030 
(100%) 

Gp030 
(100%) 

Gp029 
(100%) 

Gp029 
(100%) 

Gp028 
(99%) 

Gp027 
(99%) 

Gp029 
(99%) 

Salmonella phage BP12A, head to tail 
joining protein (88%) 

0.0 head to tail 
(80%) 

head to tail 
(83%) 

head to tail 
(83%) 

Phage capsid and scaffolding 
protein 

Gp030 
(99%) 

Gp030 
(99%) 

Gp032 
(100%) 

Gp031 
(100%) 

Gp031 
(100%) 

Gp031 
(100%) 

Gp031 
(100%) 

Gp031 Gp031 
(100%) 

Gp031 
(100%) 

Gp031 
(100%) 

Gp030 
(99%) 

Gp030 
(99%) 

Gp029 
(99%) 

Gp028 
(99%) 

Gp030 
(99%) 

Escherichia phage P694, capsid and 
scaffold protein (64%) 

1e-127 Gp 9 (51%) Gp 9 (54%) capsid protein 
(53%) 

Phage capsid and scaffolding 
protein 

Gp031 
(99%) 

Gp031 
(99%) 

Gp033 
(100%) 

Gp032 
(100%) 

Gp032 
(100%) 

Gp032 
(100%) 

Gp032 
(100%) 

Gp032 Gp032 
(100%) 

Gp032 
(100%) 

Gp032 
(100%) 

Gp031 
(99%) 

Gp031 
(99%) 

Gp030 
(99%) 

Gp029 
(99%) 

Gp031 
(99%) 

Escherichia phage P694, , capsid and 
scaffold protein (86%) 

0.0 minor capsid 
10B (76%) 

minor capsid 
10B (78%) 

minor capsid 
10B (78%) 

HP Gp032 
(100%) 

Gp032 
(100%) 

Gp034 
(100%) 

Gp033 
(100%) 

Gp033 
(100%) 

Gp033 
(100%) 

Gp033 
(100%) 

Gp033 Gp033 
(100%) 

Gp033 
(100%) 

Gp033 
(100%) 

Gp032 
(100%) 

 Gp031 
(100%) 

Gp030 
(100%) 

 Enterobacteria phage 285P, gp10b 
(69%) 

2e-05 predicted 
protein (58%) 

- - 

Tail tubular protein A Gp033 
(98%) 

Gp033 
(99%) 

Gp035 
(100%) 

Gp034 
(100%) 

Gp034 
(100%) 

Gp034 
(100%) 

Gp034 
(100%) 

Gp034 Gp034 
(100%) 

Gp034 
(100%) 

Gp034 
(100%) 

Gp033 
(99%) 

Gp033 
(99%) 

Gp032 
(99%) 

Gp031 
(98%) 

Gp033 
(99%) 

Escherichia phage P483, tail tubular 
protein A (86%) 

1e-124 Gp 11 (68%) tail tubular 
proteinA (73%) 

- 

Tail tubular protein B Gp034 
(99%) 

Gp034 
(99%) 

Gp036 
(99%) 

Gp035 
(100%) 

Gp035 
(100%) 

Gp035 
(100%) 

Gp035 
(100%) 

Gp035 Gp035 
(100%) 

Gp035 
(100%) 

Gp035 
(100%) 

Gp034 
(89%) 

Gp034 
(99%) 

Gp033 
(99%) 

Gp032 
(92%) 

Gp034 
(98%) 

Erwinia phage FE44, tail tubular 
protein B (74%) 

0.0 tail tubular 
protein B (62%) 

tail tubular 
protein B (60%) 

tail tubular 
protein B (61%) 

Internal (core) protein A Gp035 
(100%) 

Gp035 
(99%) 

Gp037 
(99%) 

Gp036 
(100%) 

Gp036 
(100%) 

Gp036 
(100%) 

Gp036 
(100%) 

Gp036 Gp036 
(100%) 

Gp036 
(100%) 

Gp036 
(100%) 

Gp035 
(96%) 

Gp035 
(96%) 

Gp034 
(96%) 

Gp033 
(96%) 

Gp035 
(99%) 

Yersinia phage Yepe2, gp13 (69%) 4e-62 Gp 13 (57%) - internal virion 
proteinA (53%) 

Internal (core) protein B Gp036 
(100%) 

Gp036 
(100%) 

Gp038 
(100%) 

Gp037 
(100%) 

Gp037 
(100%) 

Gp037 
(100%) 

Gp037 
(100%) 

Gp037 Gp037 
(100%) 

Gp037 
(100%) 

Gp037 
(100%) 

Gp036 
(98%) 

Gp036 
(98%) 

Gp035 
(98%) 

Gp034 
(98%) 

Gp036 
(99%) 

Kluyvera phage Kvp1, internal virion 
protein B (58%) 

4e-70 internal virion 
protein B (44%) 

- internal virion 
protein B (48%) 

Internal (core) protein C Gp037 
(99%) 

Gp037 
(99%) 

Gp039 
(99%) 

Gp038 
(99%) 

Gp038 
(100%) 

Gp038 
(100%) 

Gp038 
(100%) 

Gp038 Gp038 
(100%) 

Gp038 
(99%) 

Gp038 
(99%) 

Gp037 
(99%) 

Gp037 
(99%) 

Gp036 
(99%) 

Gp035 
(99%) 

Gp037 
(99%) 

Pectobacterium phage PP74, internal 
virion protein C (74%) 

0.0 internal virion 
protein C (59%) 

protein inside 
capsid C (60%) 

internal virion 
protein C (60%) 

Internal (core) protein D Gp038 
(99%) 

Gp038 
(99%) 

Gp040 
(100%) 

Gp039 
(99%) 

Gp039 
(100%) 

Gp039 
(99%) 

Gp039 
(100%) 

Gp039 Gp039 
(100%) 

Gp039 
(100%) 

Gp039 
(99%) 

Gp038 
(99%) 

Gp038 
(99%) 

Gp037 
(99%) 

Gp036 
(99%) 

Gp038 
(99%) 

Salmonella phage BP12A, DNA 
injection channel protein C (70%) 

0.0 internal virion 
protein D (65%) 

internal virion 
prot D (64%) 

internal virion 
prot D (65%) 

Phage tail fibers Gp039 
(99%) 

Gp039 
(99%) 

Gp041 
(100%) 

Gp040 
(99%) 

Gp040 
(100%) 

Gp040 
(99%) 

Gp040 
(99%) 

Gp040 Gp040 
(99%) 

Gp040 
(100%) 

Gp040 
(100%) 

Gp039 
(99%) 

Gp039 
(99%) 

Gp038 
(99%) 

Gp037 
(74%) 

Gp039 
(75%) 

Escherichia phage ECA2, tail fiber 
protein (58%) 

2e-110 tail fiber 
protein (51%) 

tail fiber 
protein (52%) 

tail fiber 
protein (61%) 

Phage holin Gp040 
(99%) 

Gp040 
(99%) 

Gp042 
(100%) 

Gp041 
(100%) 

Gp041 
(100%) 

Gp041 
(100%) 

Gp041 
(100%) 

Gp041 Gp041 
(100%) 

Gp041 
(100%) 

Gp041 
(100%) 

Gp040 
(100%) 

Gp040 
(100%) 

Gp039 
(100%) 

Gp038 
(91%) 

Gp040 
(100%) 

Salmonella phage BP12A, lysin 
protein (87%) 

2e-34 lysis protein 
(72%) 

lysis protein 
(72%) 

lysis protein 
(70%) 

DNA packaging protein A Gp041 
(100%) 

Gp041 
(100%) 

Gp043 
(100%) 

Gp042 
(100%) 

Gp042 
(100%) 

Gp042 
(100%) 

Gp042 
(100%) 

Gp042 Gp042 
(100%) 

Gp042 
(100%) 

Gp042 
(100%) 

Gp041 
(100%) 

Gp041 
(100%) 

Gp040 
(100%) 

Gp039 
(99%) 

Gp041 
(99%) 

Yersinia phage Berlin, DNA packaging 
protein A (83%) 

1e-44 protein 18 
(66%) 

DNA pack A 
(69%) 

DNA pack A 
(73%) 

HP Gp042 
(100%) 

Gp042 
(100%) 

Gp043.1 
(92%) 

Gp043 
(100%) 

Gp043 
(100%) 

Gp043 
(100%) 

Gp043 
(100%) 

Gp043 Gp043 
(100%) 

Gp043 
(100%) 

Gp043 
(100%) 

Gp042 
(93%) 

Gp042 
(93%) 

Gp041 
(93%) 

Gp040 
(93%) 

 Pseudomonas sp. Lz4W, HNH 
endonuclease (44%) 

2.1    

Endopeptidase Rz Gp043 
(100%) 

Gp043 
(100%) 

Gp044 
(100%) 

Gp044 
(100%) 

Gp044 
(100%) 

Gp044 
(100%) 

Gp044 
(100%) 

Gp044 Gp044 
(100%) 

Gp044 
(99%) 

Gp044 
(100%) 

Gp043 
(99%) 

Gp043 
(99%) 

Gp042 
(98%) 

Gp041 
(99%) 

Gp042 
(83%) 

Enterobacteria phage 285P (62%)  
gp18.5 

4e-56 endopeptidase 
(52%) 

endopeptidase 
(51%) 

endopeptidase 
(40%) 

Endopeptidase Rz1 Gp043.1
(99%) 

Gp043.1 
(100%) 

Gp044.1
(100%) 

Gp044.1
(100%) 

Gp044.1
(100%) 

Gp044.1
(100%) 

Gp044.1
(100%) 

Gp044.1 Gp044.1
(100%) 

Gp044.1
(99%) 

Gp044.1
(100%) 

Gp043.1
(98%) 

Gp043.1 
(98%) 

Gp042.1 
(94%) 

Gp042 
(98%) 

Gp042.1 
(92%) 

Enterobacteria phage BA14, gp18.7 
(62%) 

1e-17 gp18.7 (49%) gene 18.7 
protein (44%) 

18.7 protein 
(51%) 

Homing endonuclease Gp044 
(100%) 

Gp044 
(100%) 

Gp045 
(100%) 

Gp045 
(100%) 

Gp045 
(100%) 

Gp045 
(100%) 

Gp045 
(100%) 

Gp045 Gp045 
(100%) 

Gp045 
(100%) 

Gp045 
(99%) 

Gp044 
(98%) 

Gp044 
(98%) 

Gp043 
(98%) 

Gp043 
(98%) 

Gp043 
(90%) 

Salmonella phage LPST10, homing 
endonuclease (38%) 

5e-15    

DNA packaging protein B Gp045 
(100%) 

Gp045 
(100%) 

Gp046 
(100%) 

Gp046 
(100%) 

Gp046 
(100%) 

Gp046 
(100%) 

Gp046 
(100%) 

Gp046 Gp046 
(100%) 

Gp046 
(100%) 

Gp046 
(100%) 

Gp045 
(100%) 

Gp045 
(100%) 

Gp044 
(100%) 

Gp044 
(100%) 

Gp044 
(100%) 

Yersinia phage vB_YenP_AP10, DNA 
packaging protein B (89%) 

3e-97 DNA packaging 
protein B (87%) 

DNA packaging 
protein B (88%) 

DNA packaging 
protein B (87%) 

HP Gp046 
(100%) 

Gp046 
(100%) 

Gp047 
(100%) 

Gp047 
(100%) 

Gp047 
(100%) 

Gp047 
(100%) 

Gp047 
(100%) 

Gp047 Gp047 
(100%) 

Gp047 
(100%) 

Gp047 
(100%) 

Gp046 
(100%) 

Gp046 
(100%) 

Gp045 
(100%) 

Gp045 
(100%) 

 Salmonella phage Vi06, conserved HP 
(73%) 

4e-90 - - - 

Phage DNA packaging Gp047 
(99%) 

Gp047 
(99%) 

Gp048 
(99%) 

Gp048 
(99%) 

Gp048 
(100%) 

Gp048 
(99%) 

Gp048 
(99%) 

Gp048 Gp048 
(99%) 

Gp048 
(99%) 

Gp048 
(99%) 

Gp047 
(99%) 

Gp047 
(99%) 

Gp046 
(99%) 

Gp046 
(99%) 

 Escherichia phage P483, DNA 
packaging protein (80%) 

0.0 DNA packaging 
protein B (75%) 

DNA packaging 
protein B (74%) 

DNA packaging 
protein B (75%) 

Phage protein Gp048 
(98%) 

Gp048 
(98%) 

Gp049 
(98%) 

Gp049 
(98%) 

Gp049 
(100%) 

Gp049 
(98%) 

Gp049 
(98%) 

Gp049 Gp049 
(98%) 

Gp049 
(98%) 

Gp049 
(98%) 

Gp048 
(98%) 

Gp048 
(98%) 

Gp047 
(98%) 

Gp047 
(98%) 

Gp045 
(97%) 

Salmonella phage BP12A, HP (68%) 1e-73    

Phage protein     Gp050            Yersinia phage Berlin, phage protein 
(68%) 

3e-16 - - - 

Phage protein Gp049 
(100%) 

Gp049 
(100%) 

Gp050 
(100%) 

Gp050 
(100%) 

Gp051 
(100%) 

Gp050 
(100%) 

Gp050 
(100%) 

Gp050 Gp050 
(100%) 

Gp050 
(100%) 

Gp050 
(100%) 

Gp049 
(100%) 

Gp049 
(100%) 

Gp048 
(100%) 

Gp048 
(100%) 

Gp046 
(96%) 

Yersinia phage YpP-G, HP (59%) 7e-14 HP (51%) gp 19.5 (46%) gp 19.5 (49%) 

 

Table S2. Whole genome DNA sequence comparisons of fPS-phages using the EMBOSS stretcher program. Phages falling into same species (sharing >95% identity between them) are 

similarly colored. The grey cells indicate identities <95%. 

 fPS-7 fPS-9 fPS-10 fPS-16 fPS-19 fPS-21 fPS-26 fPS-50 fPS-52 fPS-64 fPS-86 fPS-53 fPS-54-ocr fPS-85 fPS-89 fPS-59 

fPS-7 100.0.0                

fPS-9 99.3 100.0               

fPS-10 99.2 99.3 100.0              

fPS-16 99.1 98.8 99.1 100.0             

fPS-19 99.7 99.2 99.0 98.9 100.0            

fPS-21 99.2 98.9 98.9 99.7 99.2 100.0           

fPS-26 99.5 99.1 99.2 98.8 99.4 98.8 100.0          

fPS-50 96.8 96.9 97.2 97.3 96.9 97.1 97.0 100.0         

fPS-52 96.9 97.0 97.1 97.3 96.9 97.1 97.0 99.2 100.0        

fPS-64 98.9 98.5 98.8 98.2 98.8 98.2 99.3 96.9 96.8 100.0       

fPS-86 99.6 99.0 99.0 98.9 99.5 99.0 99.6 96.9 96.9 99.0 100.0      

fPS-53 92.9 92.6 92.8 92.4 92.9 92.4 93.1 91.2 91.4 92.5 93.1 100.0     

fPS-54-ocr 90.3 89.9 90.2 89.9 90.2 89.7 90.4 88.7 88.8 89.9 90.4 96.8 100.0    

fPS-85 93.0 92.6 92.8 92.4 92.9 92.4 93.0 91.2 91.3 92.5 93.0 99.9 96.7 100.0   

fPS-89 93.0 92.6 92.7 92.5 93,0 92.5 93.0 91.3 91.3 92.4 93.1 99.9 96.7 99.8 100.0  

fPS-59 87.4 87.2 87.5 87.0 87.4 86.9 87.6 86.0 86.1 87.2 87.5 88.5 88.9 88.4 88.4 100.0 

 



Table S3. Predicted promoter and terminator sequences and locations of Yersinia phage fPS-7 

Host RNAP promoters 5’-end 

pos. 

Downstream gene (product) 

(-35 and -10 boxes) 

TCCACA (N)14 ACCTATAGT 49 g001 (hypothetical protein) 

TTAAAG (N)14 TCTTAAAGT 549 g001 (hypothetical protein) 

ATGGAA (N)12 GCTTATTAT 867 g002 (RNA polymerase),within g001  

TTGCAG (N)18 GGTTATATT 1179 g002 (RNA polymerase) 

   

Phage RNAP promoters   

TAATACAACTCACTATTGAGAGA  471 g001 (hypothetical protein) 

TAATAGAACTCACTATTGGGAGC 3963 g003 (hypothetical protein)  

TAATACAACTCACTATTGAGAAA 4237 g004 (hypothetical protein) 

TAATGGAACTCACTATTGGGAGA 5924 g007 (hypothetical protein) 

TAATAGAACTCACTATTGAGAAC 7348 g011 (ssDNA-binding protein) 

TAATAGAACTCACTATTGGGAGA 9014 g014 (homing endonuclease) 

TAATACGACTCACTATTGAGAGG 15834 g024 (phage protein) 

TAATACGACTCACTATTGGGAGA 19245 g031 (capsid protein) 

TAATGCGACTCACTATTGGGAGA 20230 g032 (capsid protein) 

CAATACGACTCACTATTGAGAGG 24598 g036 (core protein) 

CAATACGACTCACTATTGGGAGT 31893 g040 (tail fiber protein) 

TAATACGACTCACTATTGAGAGA 38139 g050 (phage protein) 

Consensus promoter   

TAATACGACTCACTATTGGGAGA   

   

Rho-independent terminators (hairpin stem in blue and loop 

in red) 

  

AGTACACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTT 5882 g007 

GACTCACTATTGGGAGACACATTATGTTTCCCTTTAGTTTTAAC 19251 g031 

AACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGGTTTTTTTTCTGAAA 21532 g034 

TAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCtTTATTCATTAAGG 24579 g036 

  



Table S4. Predicted promoter and terminator sequences and locations of Yersinia phage fPS-9 

Host RNAP promoters 5’-end 

pos. 

Downstream gene (product) 

(-35 and -10 boxes) 

TCCACA (N)14 ACCTATAGT 49 g001 (hypothetical protein) 

TTAAAG (N)14 TCTTAAAGT 626 g001 (hypothetical protein) 

GTGATT (N)15 CAGTATACT 1046 g002 (RNA polymerase) 

   

Phage RNAP promoters   

TAATACAACTCACTATTGAGAGA 548 g001 (hypothetical protein) 
TAATACAACTCACTATTGAGAGA 847 g001 (hypothetical protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGC 4040 g003 (hypothetical protein)  
TAATACAACTCACTATTGAGAAA 4314 g004 (hypothetical protein) 
TAATGGAACTCACTATTGGGAGA 6001 g007 (phage protein) 
TAATAGAACTCACTATTGAGAAC 7425 g011 (ssDNA-binding protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGA 9091 g014 (homing endonuclease) 
TAATACGACTCACTATTGAGAGG 15908 g024 (phage protein) 
TAATACGACTCACTATTGGGAGA 19319 g031 (capsid protein) 
TAATGCGACTCACTATTGGGAGA 20304 g032 (capsid protein) 
CAATACGACTCACTATTGAGAGG 24672 g036 (core protein) 
CAATACGACTCACTATTGGGAGT 31967 g040 (tail fiber protein) 
TAATACGACTCACTATTGAGAGA 38126 g051 (phage protein) 
Consensus promoter   

TAATACGACTCACTATTGGGAGA   

   

Rho-independent terminators (hairpin stem in blue and loop 

in red) 

  

AGTACACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTT 5959 g007 

AACTCACTATTGGGAGACCTTAACGGTTTCCCTTTGTTCGCTTC 9097 g014 

GACTCACTATTGGGAGACACATTATGTTTCCCTTTAGTTTTAAC 19325 g031 

AACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGGTTTTTTTTCTGAAA 21606 g034 

TAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCtTTATTCATTAAGG 24653 g036 

  



Table S5. Predicted promoter and terminator sequences and locations of Yersinia phage fPS-10 

Host RNAP promoters  5’-end 

pos. 

Downstream gene (product) 

(-35 and -10 boxes) 

TCCACA (N)13 ACCTATAGT 50 g001 (hypothetical protein) 

CTGAGT (N)17 GAGTATCAT 361 g001 (hypothetical protein) 

TTAAAG (N)14 TCTTAAAGT 684 g001 (hypothetical protein) 

ATGGAA (N)12 GCTTATTAT 1002 g002 (RNA polymerase),within g001 

TTGCAG (N)18 GGTTATATT 1314 g002 (RNA polymerase) 

   

Phage RNAP promoters   

TAATACAACTCACTATTGAGAGA 606 g001 (hypothetical protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGC 4098 g003 (hypothetical protein) 
TAATACAACTCACTATTGAGAAA 4372 g004 (hypothetical protein) 
TAATGGAACTCACTATTGGGAGA 6059 g007 (phage protein) 
TAATAGAACTCACTATTGAGAAC 7483 g011(ssDNA-binding protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGA 9149 g014 (homing endonuclease)  
TAATACGACTCACTATTGAGAGG 15966 g024 (phage protein) 
TAATACGACTCACTATTGGGAGA 19376 g031 (capsid protein) 
TAATGCGACTCACTATTGGGAGA 20361 g032 (capsid protein) 
CAATACGACTCACTATTGAGAGG 24729 g036 (core protein) 
CAATATGACTCACTATTGGGAGT 32024 g040 (tail fiber protein) 
TAATACGACTCACTATTGAGAGA 38269 g050 (phage protein) 

Consensus promoter   

TAATACGACTCACTATTGGGAGA    

   

Rho-independent terminators (hairpin stem in blue and loop 

in red) 

  

AGTACACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTT 6017 g007 

GACTCACTATTGGGAGACACATTATGTTTCCCTTTAGTTTTAAC 19382 g031 

AACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGGTTTTTTTTCTGAAA 21663 g034 

TAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCtTTATTCATTAAGG 24710 g036 

  



Table S6. Predicted promoter and terminator sequences and locations of Yersinia phage fPS-16 

Host RNAP promoters  5’-end 

pos. 

Downstream gene (product) 

(-35 and -10 boxes) 

TCCACA (N)14 ACCTATAGT 49 g001 (hypothetical protein) 

TTAAAG (N)14 TCTTAAAGT 548 g001 (hypothetical protein) 

ATGGAA (N)12 GCTTATTAT 866 g002 (RNA polymerase),within g001 

TTGCAG (N)18 GGTTATATT 1178 g002 (RNA polymerase) 

   

Phage RNAP promoters   

TAATACAACTCACTATTGAGAGA 470 g001 (hypothetical protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGC 3962 g003 (hypothetical protein) 
TAATACAACTCACTATTGAGAAA 4236 g004 (hypothetical protein) 
TAATGGAACTCACTATTGGGAGA 5923 g007 (phage protein) 
TAATAGAACTCACTATTGAGAAC 7347 g011 (ssDNA-binding protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGA 9013 g014 (homing endonuclease)  
TAATACGACTCACTATTGAGAGG 15833 g024 (phage protein) 
TAATACGACTCACTATTGGGAGA 19244 g031 (capsid protein) 
TAATGCGACTCACTATTGGGAGA 20229 g032 (capsid protein) 
CAATACGACTCACTATTGAGAGG 24597 g036 (core protein) 
CAATATGACTCACTATTGGGAGT 31892 g040 (tail fiber protein) 
TAATACGACTCACTATTGAGAGA 38137 g050 (phage protein) 

Consensus promoter   

TAATACGACTCACTATTGGGAGA    

   

Rho-independent terminators (hairpin stem in blue and loop 

in red) 

  

AGTACACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTT 5881 g007 

GACTCACTATTGGGAGACACATTATGTTTCCCTTTAGTTTTAAC 19250 g031 

AACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGGTTTTTTTTCTGAAA 21531 g034 

TAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCtTTATTCATTAAGG 24578 g036 



Table S7. Predicted promoter and terminator sequences and locations of Yersinia phage fPS-19 

Host RNAP promoters  5’-end 

pos. 

Downstream gene (product) 

(-35 and -10 boxes) 

TCCACA (N)14 ACCTATAGT 49 g001 (hypothetical protein) 

TTAAAG (N)14 TCTTAAAGT 548 g001 (hypothetical protein) 

ATGGAA (N)12 GCTTATTAT 866 g002 (RNA polymerase),within g001  

TTGCAG (N)18 GGTTATATT 1178 g002 (RNA polymerase) 

   

Phage RNAP promoters   

TAATACAACTCACTATTGAGAGA 470 g001 (hypothetical protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGC 3962 g003 (hypothetical protein) 
TAATACAACTCACTATTGAGAAA 4236 g004 (hypothetical protein) 
TAATGGAACTCACTATTGGGAGA 5923 g007 (phage protein) 
TAATAGAACTCACTATTGAGAAC 7347 g011 (ssDNA-binding protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGA 9013 g014 (homing endonuclease)  
TAATACGACTCACTATTGAGAGG 15833 g024 (phage protein) 
TAATACGACTCACTATTGGGAGA 19244 g031 (capsid protein) 
TAATGCGACTCACTATTGGGAGA 20229 g032 (capsid protein) 
CAATACGACTCACTATTGAGAGG 24597 g036 (core protein) 
CAATACGACTCACTATTGGGAGT 31892 g040 (tail fiber protein) 
TAATACGACTCACTATTGAGAGA 38137 g050 (phage protein) 

Consensus promoter   

TAATACGACTCACTATTGGGAGA    

   

Rho-independent terminators (hairpin stem in blue and loop 

in red) 

  

AGTACACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTT 5881 g007 

GACTCACTATTGGGAGACACATTATGTTTCCCTTTAGTTTTAAC 19250 g031 

AACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGGTTTTTTTTCTGAAA 21531 g034 

TAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCtTTATTCATTAAGG 24578 g036 

  



Table S8. Predicted promoter and terminator sequences and locations of Yersinia phage fPS-21 

Host RNAP promoters  5’-end 

pos. 

Downstream gene (product) 

(-35 and -10 boxes) 

TCCACA (N)15 ACCTATAGT 50 g001 (hypothetical protein) 

TTAAAG (N)14 TCTTAAAGT 550 g001 (hypothetical protein) 

ATGGAA (N)12 GCTTATTAT 868 g002 (RNA polymerase),within g001 

TTGCAG (N)18 GGTTATATT 1180 g002 (RNA polymerase) 

   

Phage RNAP promoters   

TAATACAACTCACTATTGAGAGA 472 g001 (hypothetical protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGC 3964 g003 (hypothetical protein) 
TAATACAACTCACTATTGAGAAA 4238 g004 (hypothetical protein) 
TAATGGAACTCACTATTGGGAGA 5925 g007 (phage protein) 
TAATAGAACTCACTATTGAGAAC 7349 g011 (ssDNA-binding protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGA 9015 g014 (homing endonuclease)  
TAATACGACTCACTATTGAGAGG 15834 g024 (phage protein) 
TAATACGACTCACTATTGGGAGA 19245 g031 (capsid protein) 
TAATGCGACTCACTATTGGGAGA 20230 g032 (capsid protein) 
CAATACGACTCACTATTGAGAGG 24598 g036 (core protein) 
CAATACGACTCACTATTGGGAGT 31893 g040 (tail fiber protein) 
TAATACGACTCACTATTGAGAGA 38138 g050 (phage protein) 

Consensus promoter   

TAATACGACTCACTATTGGGAGA    

   

Rho-independent terminators (hairpin stem in blue and loop 

in red) 

  

AGTACACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTT 5883 g007 

GACTCACTATTGGGAGACACATTATGTTTCCCTTTAGTTTTAAC 19251 g031 

AACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGGTTTTTTTTCTGAAA 21532 g034 

TAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCtTTATTCATTAAGG 24579 g036 

  



Table S9. Predicted promoter and terminator sequences and locations of Yersinia phage fPS-26 

Host RNAP promoters  5’-end 

pos. 

Downstream gene (product) 

(-35 and -10 boxes) 

TTGTTA (N)18 CCTTATCTT 86 g001 (hypothetical protein) 

TTAAAG (N)14 TCTTAAAGT 654 g001 (hypothetical protein) 

ATGGAA (N)12 GCTTATTAT 972 g002 (RNA polymerase),within g001 

TTGCAG (N)18 GGTTATATT 1284 g002 (RNA polymerase) 

   

Phage RNAP promoters   

TAATACAACTCACTATTGAGAGA 576 g001 (hypothetical protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGC 4068 g003 (hypothetical protein) 
TAATACAACTCACTATTGAGAAA 4342 g004 (hypothetical protein) 
TAATGGAACTCACTATTGGGAGA 6029 g007 (phage protein) 
TAATAGAACTCACTATTGAGAAC 7453 g011 (ssDNA-binding protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGA 9119 g014 (homing endonuclease)  
TAATACGACTCACTATTGAGAGG 15934 g024 (phage protein) 
TAATACGACTCACTATTGGGAGA 19345 g031 (capsid protein) 
TAATGCGACTCACTATTGGGAGA 20330 g032 (capsid protein) 
CAATACGACTCACTATTGAGAGG 24698 g036 (core protein) 
CAATACGACTCACTATTGGGAGT 31993 g040 (tail fiber protein) 
TAATACGACTCACTATTGAGAGA 38238 g050 (phage protein) 

Consensus promoter   

TAATACGACTCACTATTGGGAGA    

   

Rho-independent terminators (hairpin stem in blue and loop 

in red) 

  

AGTAAACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTT 5987 g007 

GACTCACTATTGGGAGACACATTATGTTTCCCTTTAGTTTTAAC 19351 g031 

AACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGGTTTTTTTTCTGAAA 21632 g034 

TAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCtTTATTCATTAAGG 24679 g036 

  



Table S10. Predicted promoter and terminator sequences and locations of Yersinia phage fPS-50 

Host RNAP promoters  5’-end 

pos. 

Downstream gene (product) 

(-35 and -10 boxes) 

TTGTTA (N)14 CCTTATCTT 109 g001 (hypothetical protein) 

ATGACA (N)13 ATCTACAAG 413 g001 (hypothetical protein) 

TTAAAG (N)9  AGTCATACT 721 g001 (hypothetical protein) 

ATGGAA (N)12 GCTTATTAT 1107 g002 (RNA polymerase),within g001 

TTGCAG (N)18 GGTTATATT 1419 g002 (RNA polymerase) 

   

Phage RNAP promoters   

TAATACAACTCACTATTGAGAGA 643 g001 (hypothetical protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGC 4203 g003 (hypothetical protein) 
TAATACAACTCACTATTGAGAAA 4819 g005 (hypothetical protein) 
TAATGGAACTCACTATTGGGAGA 6506 g008 (phage protein) 
TAATAGAACTCACTATTGAGAAC 7930 g012 (ssDNA-binding protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGA 9596 g015 (homing endonuclease)  
TAATACGACTCACTATTGAGAGG 16414 g025 (phage protein) 
TAATACGACTCACTATTGGGAGA 19818 g030 (capsid protein) 
TAATGCGACTCACTATTGGGAGA 20803 g031 (capsid protein) 
CAATACGACTCACTATTGAGAGG 25171 g035 (core protein) 
CAATACGACTCACTATTGGGAGT 32466 g039 (tail fiber protein) 
TAATACGACTCACTATTGAGAGA 38711 g049 (phage protein) 

Consensus promoter   

TAATACGACTCACTATTGGGAGA    

   

Rho-independent terminators (hairpin stem in blue and loop 

in red) 

  

AGTAAACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTT 6464 g008 

GACTCACTATTGGGAGACACTTTATGTTTCCCTTTAGTTTTAAC 19824 g030 

AACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGGTTTTTTTTCTGAAA 22105 g033 

TAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCtTTATTCATTAAGG 25152 g035 

  



Table S11. Predicted promoter and terminator sequences and locations of Yersinia phage fPS-52 

Host RNAP promoters  5’-end 

pos. 

Downstream gene (product) 

(-35 and -10 boxes) 

TTGTTA (N)14 CCTTATCTT 109 g001 (hypothetical protein) 

TTAAAG (N)9  AGTCATACT 677 g001 (hypothetical protein) 

ATGGAA (N)12 GCTTATTAT 1086 g002 (RNA polymerase),within g001  

TTGCAG (N)18 GGTTATATT 1398 g002 (RNA polymerase) 

   

Phage RNAP promoters   

TAATACAACTCACTATTGAGAGA 599 g001 (hypothetical protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGC 4182 g003 (hypothetical protein) 
TAATACAACTCACTATTGAGAAA 4798 g005 (hypothetical protein) 
TAATGGAACTCACTATTGGGAGA 6485 g008 (phage protein) 
TAATAGAACTCACTATTGAGAAC 7909 g012 (ssDNA-binding protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGA 9575 g015 (homing endonuclease)  
TAATACGACTCACTATTGAGAGG 16390 g025 (phage protein) 
TAATACGACTCACTATTGGGAGA 19794 g030 (capsid protein) 
TAATGCGACTCACTATTGGGAGA 20779 g031 (capsid protein) 
CAATACGACTCACTATTGAGAGG 25148 g035 (core protein) 
CAATACGACTCACTATTGGGAGT 32443 g039 (tail fiber protein) 
TAATACGACTCACTATTGAGAGA 38688 g049 (phage protein) 

Consensus promoter   

TAATACGACTCACTATTGGGAGA    

   

Rho-independent terminators (hairpin stem in blue and loop 

in red) 

  

AGTAAACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTT  6443 g008 

GACTCACTATTGGGAGACACTTTATGTTTCCCTTTAGTTTTAAC 19800 g030 

AACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGGTTTTTTTTTCTGAA 22081 g033 

TAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCtTTATTCATTAAGG 25129 g035 

  



Table S12. Predicted promoter and terminator sequences and locations of Yersinia phage fPS-53 

Host RNAP promoters  5’-end 

pos. 

Downstream gene (product) 

(-35 and -10 boxes) 

TTGTTA (N)18 CCTTATCTT 77 g001 (hypothetical protein) 

TTAAAG (N)14 TCTTAAAGT 614 g001 (hypothetical protein) 

GTGATT (N)15 CAGTATAC 915 g002 (kinase),within g001 

TAGACA (N)15 TGGTATACC 1260 g003 (RNA polymerase),within g002 

TTGAGA (N)9  CCATATGAT 2154 g003 (RNA polymerase) 

   

Phage RNAP promoters   

TAATACAACTCACTATTGAGAGA 536 g001 (hypothetical protein) 
TAATACAACTCACTATTGAGAAA 5064 g004 (hypothetical protein) 
TAATGGAACTCACTATTGGGAGA 6751 g007 (phage protein)  
TAATAGAACTCACTATTGAGAAC 8175 g011 (ssDNA-binding protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGA 9841 g014 (homing endonuclease)   
TAATACGACTCACTATTGAGAGG 17082 g025 (phage protein)  
TAATACGACTCACTATTGGGAGA 20486 g030 (capsid protein) 
TAATGCGACTCACTATTGGGAGA 21471 g031 (capsid protein) 
CAATACGACTCACTATTGAGAGG 25838 g035 (core protein) 
CAATACGACTCACTATTGGGAGT 33133 g039 (tail fiber protein) 
TAATACGACTCACTATTGAGAGA 39609 g049 (phage protein) 
Consensus promoter   

TAATACGACTCACTATTGGGAGA    

   

Rho-independent terminators (hairpin stem in blue and loop 

in red) 

  

AGTACACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTT 6720 g007 

GACTCACTATTGGGAGACACTTTATGTTTCCCTTTAGTTTTAAC 20503  g030 

AACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGGTTTTTTTCTGAAAG 22784  g033 

  



Table S13. Predicted promoter and terminator sequences and locations of Yersinia phage fPS-54-ocr 

Host RNAP promoters 5’-end 

pos. 

Downstream gene (product) 

(-35 and -10 boxes) 

TCCACA(N)14 ACCTATAGT 49 g001 (hypothetical protein) 

TTAAAG(N)15 TCTTAAAGT 618 g001 (hypothetical protein) 

GTGATT(N)15 CAGTATACT 919 g002 (kinase),within g001 

TAGACA(N)15 TGGTATACC 1264 g003 (RNA polymerase),within g002  

TTTACA(N)18 GATTATTAT  1623 g003 (RNA polymerase),within g002 

TTGAGA(N)14 CCATATGAT 2158 g003 (RNA polymerase) 

Phage RNAP promoters   

TAATACAACTCACTATTGAGAGA 540 g001 (hypothetical protein) 

TAATACAACTCACTATTGAGAAA  5068 g004 (hypothetical protein) 

TAATGGAACTCACTATTGGGAGA 6755 g007 (phage protein) 

TAATAGAACTCACTATTGAGAAC 8179 g011 (ssDNA-binding protein) 

TAATAGAACTCACTATTGGGAGA 9845 g014 (homing endonuclease) 

TAATACGACTCACTATTGAGAGG 17086 g025 (phage protein) 

TAATACGACTCACTATTGGGAGA 20091 g030 (capsid protein) 

TAATGCGACTCACTATTGGGAGA 21076 g031 (capsid protein) 

CAATACGACTCACTATTGAGAGG 25454 g035 (core protein) 

CAATACGACTCACTATTGGGAGT 32749 g039 (tail fiber protein) 

TAATACGACTCACTATTGAGAGA 39233 g049 (phage protein) 

Consensus promoter   

TAATACGACTCACTATTGAGAGA   

   

Rho-independent terminators (hairpin stem in blue and loop 

in red) 

  

AGTACACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTT 6713 g007 

ACTCACTATTGGGAGACACTTTATGTTTCCTTTTAGTTTTAA 20197 g030 

AACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGGTTTTTTTTTCTGAA 22477 g033 

ATTATGGAGTACCGTGACATCATGGTTTTACGCTATG 25845 g036 

  



Table S14. Predicted promoter and terminator sequences and locations of Yersinia phage fPS-59 

Host RNAP promoters  5’-end 

pos. 

Downstream gene (product) 

(-35 and -10 boxes) 

CTCTCA (N)14 ACCTATAGT 39 g001 (hypothetical protein) 

TTTATA (N)16 AGTCATACT 624 g002 (hypothetical protein) 

GTGATT (N)15 CAGTATACT 944 g003 (RNA polymerase),within g002  

TGGGAA (N)18 AGTTATATT 1616 g003 (RNA polymerase) 

   

Phage RNAP promoters   

TAATACAACTCACTATTGAGAGA 576 g002 (hypothetical protein) 
TAATACAACTCACTATTGAGAAA 4398 g004 (hypothetical protein) 
TAATGGAACTCACTATTGGGAGA 6085 g007 (phage protein) 
TATTAGAACTCACTATTGAGAAC 7509 g011 (ssDNA-binding protein) 
TATTAGAACTCACTTTGGGAGA 9666 g015 (homing endonuclease) 
TAATACGACTCACTATTGAGAGG 16897 g027 (phage protein) 
TAGTACGACTCACTATTGGGAGA 19583 g030 (capsid protein)  
TAATGCGACTCACTATTGGGAGA 20568 g031 (capsid protein)  
CAATACGACTCACTATTGAGAGG 24935 g035 (core protein) 
CAACACGACTCACTATTGGGAGT 32230 g039 (tail fiber protein) 
TAATACGACTCACTATTGAGAGA 37557 g046 (Phage protein) 
Consensus promoter   

TAATACGACTCACTATTGGGAGA    

   

Rho-independent terminators (hairpin stem in blue and loop 

in red) 

  

AGTACACACATGGTCAACCTACGGGTTGACCTTTTTGCGTTTT 6043 g007 

GACTCACTATTGGGAGACACTTTATGTTTCCCTTTAGTTTTAAC 19589  g030 

AACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGGTTTTTTTCTGAAAG 21870  g033 

TAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCtTTATTCATTAAGG  24916 g035 

  



Table S15. Predicted promoter and terminator sequences and locations of Yersinia phage fPS-64 

Host RNAP promoters  5’-end 

pos. 

Downstream gene (product) 

(-35 and -10 boxes) 

TTGTTA (N)18 CCTTATCTT 85 g001 (hypothetical protein) 

CTGAGT (N)18 GAGTATCAT 494 g001 (hypothetical protein) 

TTAAAG (N)14 TCTTAAAGT 808 g001 (hypothetical protein) 

ATGGAA (N)12 GCTTATTAT 1126 g002 (RNA polymerase),within g001 

TTGCAG (N)18 GGTTATATT 1438 g002 (RNA polymerase) 

   

Phage RNAP promoters   

TAATACAACTCACTATTGAGAGA 730 g001 (hypothetical protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGC 4222 g003 (hypothetical protein) 
TAATACAACTCACTATTGAGAAA 4496 g004 (hypothetical protein) 
TAATGGAACTCACTATTGGGAGA 6183 g007 (Phage protein) 
TAATAGAACTCACTATTGAGAAC 7607 g011 (ssDNA-binding protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGA 9273 g014 (homing endonuclease) 
TAATACGACTCACTATTGAGAGG 16089 g024 (phage protein) 
TAATACGACTCACTATTGGGAGA 19500 g031 (capsid protein)  
TAATGCGACTCACTATTGGGAGA 20485 g032 (capsid protein) 
CAATACGACTCACTATTGAGAGG 24854 g036 (core protein) 
CAATACGACTCACTATTGGGAGT 32149 g040 (phage tail fiber) 
TAATACGACTCACTATTGAGAGA 38394 g050 (phage protein) 

Consensus promoter   

TAATACGACTCACTATTGGGAGA    

   

Rho-independent terminators (hairpin stem in blue and loop 

in red) 

  

AGTAAACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTT 6141  g007 

GACTCACTATTGGGAGACACATTATGTTTCCCTTTAGTTTTAAC 19805 g031 

AACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGGTTTTTTTTTCTGAA 22086 g034 

TAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCtTTATTCATTAAGG 24835 g036 

  



Table S16. Predicted promoter and terminator sequences and locations of Yersinia phage fPS-85 

Host RNAP promoters  5’-end 

pos. 

Downstream gene (product) 

(-35 and -10 boxes) 

TTGTTA (N)18 CCTTATCTT 77 g001 (hypothetical protein) 

TTAAAG (N)14 TCTTAAAGT 614 g001 (hypothetical protein) 

GTGATT (N)15 CAGTATACT 915 g002 (kinase),within g001 

TAGACA (N)15 TGGTATACC 1260 g003 (RNA polymerase),within g002  

TTGAGA (N)14 CCATATGAT 2154 g003 (RNA polymerase) 

   

Phage RNAP promoters   

TAATACAACTCACTATTGAGAGA 536 g001 (hypothetical protein) 
TAATACAACTCACTATTGAGAAA 5064 g004 (hypothetical protein) 
TAATGGAACTCACTATTGGGAGA 6751 g007 (phage protein) 
TAATAGAACTCACTATTGAGAAC 8175 g011 (ssDNA-binding protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGA 9841 g014 (primase/helicase) 
TAATACGACTCACTATTGAGAGG 17082 g024 (phage protein) 
TAATACGACTCACTATTGGGAGA 20486 g029 (capsid protein)   
TAATGCGACTCACTATTGGGAGA 21471 g030 (capsid protein)   
CAATACGACTCACTATTGAGAGG 25838 g034 (core protein) 
CAATACGACTCACTATTGGGAGT 33133 g038 (phage tail fiber) 
TAATACGACTCACTATTGAGAGA 39609 g048 (phage protein)  
Consensus promoter   

TAATACGACTCACTATTGGGAGA    

   

Rho-independent terminators (hairpin stem in blue and loop 

in red) 

  

AGTACACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTT 6410  g007 

GACTCACTATTGGGAGACACTTTATGTTTCCCTTTAGTTTTAAC 20193 g029 

AACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGGTTTTTTTCTGAAAG 22474 g032 

  



Table S17. Predicted promoter and terminator sequences and locations of Yersinia phage fPS-86 

Host RNAP promoters  5’-end 

pos. 

Downstream gene (product) 

(-35 and -10 boxes) 

TTGTTA (N)18 CCTTATCTT 96 g001 (hypothetical protein) 

TTAAAG (N)14 TCTTAAAGT 584 g001 (hypothetical protein) 

ATGGAA (N)12 GCTTATTAT 902 g002 (RNA polymerase),within g001  

TTGCAG (N)18 GGTTATATT 1214 g002 (RNA polymerase) 

   

Phage RNAP promoters   

TAATACAACTCACTATTGAGAGA 506 g001 (hypothetical protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGC 3998 g003 (hypothetical protein) 
TAATACAACTCACTATTGAGAAA 4272 g004 (hypothetical protein) 
TAATGGAACTCACTATTGGGAGA 5959 g007 (Phage protein) 
TAATAGAACTCACTATTGAGAAC 7383 g011 (ssDNA-binding protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGA 9049 g014 (homing endonuclease) 
TAATACGACTCACTATTGAGAGG 15863 g024 (phage protein) 
TAATACGACTCACTATTGGGAGA 19274 g031 (capsid protein)   
TAATGCGACTCACTATTGGGAGA 20259 g032 (capsid protein) 
CAATACGACTCACTATTGAGAGG 24626 g036 (core protein) 
CAATACGACTCACTATTGGGAGT 31921 g040 (tail fiber protein)  
TAATACGACTCACTATTGAGAGA 38166 g050 (phage protein) 

Consensus promoter   

TAATACGACTCACTATTGGGAGA    

   

Rho-independent terminators (hairpin stem in blue and loop 

in red) 

  

AGTAAACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTT 5917  g007 

GACTCACTATTGGGAGACACATTATGTTTCCCTTTAGTTTTAAC 19280 g031 

AACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGGTTTTTTTCTGAAAG 21561 g034 

TAACAGTAAATGCCTCTTTCAATACGACTCACTATTGAGAGGGGCtTTATTCATTAAGG 24607 g036 

  



Table S18. Predicted promoter and terminator sequences and locations of Yersinia phage fPS-89 

Host RNAP promoters  5’-end 

pos. 

Downstream gene (product) 

(-35 and -10 boxes) 

TTGTTA (N)18 CCTTATCTT 76 g001 (hypothetical protein)  

TTAAAG (N)14 TCTTAAAGT 569 g001 (hypothetical protein) 

GTGATT (N)15 CAGTATACT 870 g002 (kinase),within g001 

TAGACA (N)15 TGGTATACC 1215 g003 (RNA polymerase),within g002  

TTGAGA (N)15 CCATATGAT 2109 g003 (RNA polymerase) 

   

Phage RNAP promoters   

TAATACAACTCACTATTGAGAGA 491 g001 (hypothetical protein) 
TAATACAACTCACTATTGAGAAA 5019 g004 (hypothetical protein) 
TAATGGAACTCACTATTGGGAGA 6706 g007 (phage protein) 
TAATAGAACTCACTATTGAGAAC 8130 g011 (ssDNA-binding protein) 
TAATAGAACTCACTATTGGGAGA 9796 g014 (homing endonuclease) 
TAATACGACTCACTATTGAGAGG 17037 g025 (phage protein) 
TAATACGACTCACTATTGGGAGA 20441 g030 (capsid protein)   
TAATGCGACTCACTATTGGGAGA 21426 g031 (capsid protein) 
CAATACGACTCACTATTGAGAGG 25793 g035 (core protein) 
CAATACGACTCACTATTGGGAGT 33088 g039 (tail fiber protein)  
TAATACGACTCACTATTGAGAGA 39564 g049 (phage protein) 
Consensus promoter   

TAATACGACTCACTATTGGGAGA    

   

Rho-independent terminators (hairpin stem in blue and loop 

in red) 

  

AGTACACACATGGTCAACCTACGGGTTGGCCTTTTTGCGTTTT 6664   g007 

GACTCACTATTGGGAGACACTTTATGTTTCCCTTTAGTTTTAAC 20447 g030 

AACTATATGAAACCCCTTGGGTGACCTTAACGGGTTACTTGAGGGGTTTTTTTCTGAAAG 22728 g033 

 



Table S19. Repeats in the fPS-phage genomes between left TR and phage promoter P1. See Figure S3. 

Phage Rep1a Rep2b Rep3c Rep4d Sum 

fPS-50 9 0 6 0 15 

fPS-52 11 1 5 0 17 

fPS-21 3 2 6 0 11 

fPS-16 3 2 6 0 11 

fPS-9 6 0 10 0 16 

fPS-64 26 4 4 0 34 

fPS-10 9 0 16 0 25 

fPS-26 16 0 4 0 20 

fPS-19 3 2 6 0 11 

fPS-7 3 3 5 0 11 

fPS-86 5 1 7 0 13 

fPS-53 5 0 13 0 18 

fPS-85 5 0 13 0 18 

fPS-89 2 0 11 0 13 

fPS-54-ocr 5 0 13 0 18 

fPS-59 11 0 0 7 18 
a Rep1 ACCACTGAGTA 
b Rep2 ACCATTGAGTA 
c Rep3  TCATTGAGTA 
d Rep4  TCATTAAGGA 

Table S20. Repeats in the fPS-phage genomes between right TR and phage promoter P12. See Figure S3. 

Phage Rep5a Rep6b Rep7c Rep8d Rep9e Rep10f Sum 

fPS-50 5 1 0 2 0 1 9 

fPS-52 9 6 0 2 0 1 18 

fPS-21 0 1 0 2 0 1 4 

fPS-16 4 0 0 1 0 3 8 

fPS-9 3 0 0 0 0 2 5 

fPS-64 0 3 0 8 0 5 16 

fPS-10 4 0 0 0 0 2 6 

fPS-26 0 1 0 4 0 3 8 

fPS-19 2 1 0 1 0 1 5 

fPS-7 4 0 0 0 0 2 6 

fPS-86 0 2 0 4 0 2 8 

fPS-53 0 0 4 4 0 0 8 

fPS-85 0 0 3 3 0 0 6 

fPS-89 0 0 4 4 0 0 8 

fPS-54-ocr 0 0 4 4 0 0 8 

fPS-59 0 3 0 0 3 0 6 
a Rep5       CTCTAAGGAT 
b Rep6                ACCTAATGGTA 
c Rep7 GATGTACTCTAAGATACCTAAT 
d Rep8      ACTCTAAGATACCTAAT 
e Rep9               TACCTAATGGTACTTGAAGA 
f Rep10               ACCTAATGATGCA 


