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AGARRARAATGCTATTGTTTTTARTTTTCTTTCARTAGGTCAGT TAGACATCCTGARAT TARRCATGCATAATATTTAGCCCGGGACACGATGGCTCAGTAGAT TRGGATGGTGAGCTTATTGACCAGCA
AGARRARAATGTTTTTATTTTTARTTTTCTTTCARTAGGTCART TAGACATCCTGARAT TARGCATGCATARTATTTAGCCAGGGACACARTGGCTCAGTAGGT TCGGATARTGARTTTGTTRAACCAGAT
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GTARGATATTTCTTTCAGCARCARATTATTTTT-GTCAGCCCATAGARAGT TTGATATTCCTTTCCTGCTATTTARTGGTTATTTGGATTTTGCATTGCARTCTATGTTCCTGTTTGARATATTTATTTA
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ATATAACTARTCARGTGTTGGGAGARAGCCAGCCATACAGTGARGAGGARTCARGCAGTGARATARCCATTAGTCATTTCATACTGCARCAGATCCAGCARAGACATCCTCTCCCTCCTCCAGGARATCC
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GGCTCATARCCTTCTATCACTTGAATTARCTAGGTTAGT TATGARATATTGCAGTGATTTCARRATGTTTGTTTATGCTGCTTCATAGACACTCCATCARTCTGARTARRRTTTTCTATGAGACCTGTAG
GGCTCATARACGTCTATCACTTGARTTARCTAGGTTAGT TATGAAATATTGCAGAGATTTCARARTGTTTCTTTATGCTGCTTCATAGACACTCCATCARTCTGARTARCATTTTCTGTGAGACCTGTAG
GGCTCATARACETCTATCACTTGARTTARCTAGGTTAGTTATGARATATTGCAGAGATTTCARARTGTTTcTTTATGCTGCTTCATAGACACTCCATCARTCTGARTARAATTTTCTAaTGAGACCTGTAG
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AGCTGTTCARCGTACATARARAARATTATATTARATC ATCTCCTATTARGACCC! AGGACCTARATARCCCTGGATTTCACARGCCTT
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AGCTGeTCARCGCACATaARARaaaaTATaTTARATC ATCTCCTATTARGaCCCGARAGGG . ACAGGACaTARATARCCCcaGATTTCACARGCCTTTTTTARAAGARTGC
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CTTGTGAGTCTTCTCAGAGTTGTTCCATTTARACTGTARATCARGATATTARTARARATAT TATACARATACGARCCACARRARTGGARTGAAATTATTTTTCAGCACARARGACARACATAGT TGGARG
CTTGTGAGTCTTCTCAGAATTGTTCCATTTGARCTGTARATCARGATAT TAATARRAATATTATACARATATGAACCACARRARTGGARTGAAATTATTTTTCAGCACARRAGACARACATAGT TGGARG
CTTGTGAGTCTTCTCAGAATTGTTCCATTTaARCTGTAARTCAAGATATTARTARARATATTATACARATACGARCCACARRARTGGARTGAARTTATTTTTCAGCACARRAGACARRCATAGTTGGARG
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GGACCTTGGAGGCCTTCTAGTCCACCCCCTGCTGARGCAGGAGACTATATCATTCCATGGGTGTCCARTTGTTCCTTGARAAC- -TTCCCACAGCTTCTGARAGCTACCCATTCCACC
GGACCTTGGAGGCCTTCTAGTCCACCCCCTGCTGARGCAGGAGACTATATCATTCCATGGGTGTCCARTTGTTCCTTGARARCCTCCAGTGATGGGATACCCACAGCTTCTGARRGCTAGCCATTCCACC
GGACCTTGGAGGCCTTCTAGTCCACCCCCTGCTGARGCAGGAGACTATATCATTCCATGGGTGTCCARTTGTTCCTTGAAAAC. . e veeee. ... TaCCCACAGCTTCTGARAGCTACCCATTCCACC
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GATTARTTGTTCTCATTCTCAGGAATTTTTTTTTAATTCTAGGTTGARTTTTTCACAGGTARRTARGCCACARACACCCCTARARGARAGTGTGCCATTARCATTACCCTAARARCTGTARATGTCATAR

GATTARTTGTTCTCATTCTCAGGAARTTTCTTTTAGTTCTAGGTTGARTTTTTCACAGGTARATARGCCACARACACCATTARRRGARAGTGTGCCATTTTCATTACCCTAARARCTGTARATGTCATAR
GATTARTTGTTCTCATTCTCAGGARATTTcTTTTAATTCTAGGTTGARTTTTTCACAGGTARATARGCCACARACACCacTARARGARAGTGTGCCATTaaCATTACCCTARRAACTGTARATGTCATAR
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CACAGTTTARATTAGTCTGGCAGTCACTARRCTGCAARCACGTACCTCAGCCTGGTTCAGTTTARTACTATAGT TARAGACTGAGATACAGAGT TGGTGCATTGGGARRGACTGCCTGCCTTTGATTTTAG
CACAGTTTARATTAGTCTGGCAGTCACTARRCTGCAARCACGTACCTCAGCCTGGTTCAGTTTARTACTATAGT TARGACTGAGATACAGAGT TGGTGCATTGGGARAGACTGCCTGCCTTTGATTTTAG
CACAGTTTARATTAGTCTGGCAGTCACTARACTGCARRCACGTACCTCAGCCTGGTTCAGTTTARTACTATAGT TARGACTGAGATACAGAGT TGGTGCATTGGGARAGACTGCCTGCCTTTGATTTTAG
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CATGTATCTTGGTTTTGATCATTCTGCATGTACCTTTAARAGTATATTGTCTTTATTATTARACATATGCTACARGARATTGCACTATATGTTAGTATCTGTGTGTCACTTCCTCCTATTCCACCGGAGA

CATGTATCTTGGTTTTGATCATTCTGCATGTACCTTTARARGTATATTGTCTTTATTATTARACATATGCTACARGARATTGCACTATATGTTAGTATCTGTGTGTCACTTCCTCCTATTCCACCGGAGA
CATGTATCTTGGTTTTGATCATTCTGCATGTACCTTTARARGTATATTGTCTTTATTATTARACATATGCTACARGAARTTGCACTATATGTTAGTATCTGTGTGTCACTTCCTCCTATTCCACCGGAGA
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TATTTCATGCTAARTT TTTAGACGTTCTAGTGTCCCCTTTTGTTTTGTT TATACAGAARTTC TTCTTTTGTCATAGARGCARRGC
TRT”Ef“GCTHHF“TCTHBTﬁTGIGETTTRGIICE'nEIHGIGIEl:ECIT'lTGT”TGIT"IRHTRTEIIRGGCTRIREHGHRHTTERRGGETRECHTﬁTﬁERIGGTCTTETITTGTEHTHGHHGERRHGE
TATTTCATGCTARATTCTARTGTGTGCTTTAGACGTTCTAGTGTCCCCTTTTGTTTTGTTTARATATGARGGCTATACAGARATTCARGGGTAGCATATGGATGGTCTTCTTTTGTCATAGARGCARAGC

1301 1310 1320 1330 1340 1350 1360 1370 1380 1390 1400 1410 1420 1430

AGGGCTACAGGGGGARGACCAGCAAGGATTTCTAGATTGGCARAAATGGARGACGATGACARGTTTATTTTTCTGACATCAGGACTGGARTGTGACTCCATATACTGGTTTARRGCTTCARRATATATCT
AGGGCTACAGGGGGARGACCAGCARGGATTTCTAGAT TGGCARARATGGARGACGATGACARGTTTATTTTTCTGACTTCAGGATTGGARTGTGACTCCATATACTGGT TTARRGCTTCARARTATATCT
AGGGCTACAGGGGGARGACCAGCARGGATTTCTAGATTGGCARARATGGARGACGATGACARGTTTATTTTTCTGACATCH TCCATATACTGGTTTARAGCTTC T

1431 1440 1450 1460 1470 1480 1430 1500 1510 1520 1530 1540 1550 1560

TTETGTHTGﬂHTETTEHHGGCﬂ'lﬂllF"TTECTTEHGGTIECTTCIﬂTTTHC'ICTTIHGTHﬂHTHGﬂHC"‘ITHTEGTTCTCTTITHEHﬁHCHHTECHGTTIEHTCﬂEfnTETTECHTHERETHHHHGHHTH
TTCTGTATGARTGTTGARGGCACACATTTCCTTCAGGTTGTTTCATTTTACCCTTTAGTARATAGARCTATACCGTTTTCCTTTAGAGACARAGCAGTTTCATCAGATTGTTGCATAGAGARGAAGAATA
TIC T hHHthHcﬂaﬂ'[TTCC'[Tcl'lGET'[Ec'lTCI'l'['IT'[REcC'[T'[l'lﬁ'[RRRTRGRRCm'[llcEG'ITcTCcT'[TRGREI'lCl'lﬂaﬁtﬁE'IT'[ER'ICREHTTETTECHTREﬂcaRaHRGRRTﬁ

1561 1570 1580 1590 1600 1610 1620 1630 1640 1650 1660 1670 1680 1690
2 ARTACARACTGTCCTCTCTTTGTCCATCACAATCCTCTGAGCAT TGCACAGCTT TAGTATGCACTGCCTTCCTCTTARARAGCC
PII-Intron3 NRHGENREHCECHH'{HENHHE '[TGTCCH'[ERCHRTCCTCTGHECH'[TGHTENREHERRTTEEREHEE'{TCHT'[TGETERRTC'{HGTR'{GCNCIECE'{TCCTETTHHRNREECNTEEERTH
C GCARTACARRAC TTGTCCATCACARTCCTCTGAGCAT TGCACAGCTTCATT TAGTATGCACTGCCTTCCTCTTARRAAGCC
1691 1700 1710 1720 1730 1740 1750 1760 1770 1780 1790 1800 1810 1820
PI-Intron3 GAARTACCTGCTCCATTCTTTTGATACCARAGARGATACTTARATTGCCATTATACGGTTGTTTTARACTTCTTATARARTTATCTCTGTGCTACATARTTCCTGATATAGATATCTCTTCTTTGCATTC
PII-Intron3 GAAATACCTGCTCCATTCTTTTGATACCARRGARGATACTTARATTGCCATTATACGGTTGTTTTARACTTCTTATARRATTATCTCTGTGCTACATARTTCCTGATATAGATATCCTTTCTTTGCATTC

Consensus

PI-Intron3
PII-Intron3
Consensus

GARRTACCTGCTCCATTCTTTTGATACCARAGAAGATACTTARATTGCCAT TATACGGTTGTTTTARACTTCTTATAARATTATCTCTGTGCTACATART TCCTGATATAGATATCCCTTCTTTGCATTC
1821827
1==mmn |

TTTCCAG
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PII_Introd
PI_Introd
Consensus

PII_Introd
PI_Introd

Consensus

PII_Introd
-Introd
Consensus

PII_Introd
-Introd
Consensus

PII_Introd
PI_Introd
IS

10.3390/toxins8070216

1 10 20 30 40 50 60 70 80 90 100 110 120 130
GTAGGGTCTCACTTTTATGAGCCTTTTTTT TGARACARATGTTTGTGCACARTATTACARATATAC CAGGCTACTCARAC
ﬁ"lﬁﬁGTETCRE'nTTRTGRECCTTII'n"IHGERHGTRHRTTﬁﬁIIRCIIRRTGITTETGCIICTIITRITHEHRHTR"ICRIIGRIITGIIGRECREGCTRCICRHHCHHHGTGIHTRTHRETRTRHIIGIHTIHT
GTAGGGTCTCACTTTTATGAGCCTTTTTTT. ARATGTTTGTGCACaATATTACARATATAC AGGCTACTCARA

131 140 150 160 170 180 130 200 210 220 230 240 250 260

ATATTGATATGTACGTACARGGATGCCTGGATTGTTARACCCTGGTTARAAGCCARCATATTTGGGAGGTGAGTTTCACARATAGATTTATTATGAGARCATCAGGTTTGTARGATTATATTTTCATTTT
ATATTGATATGTACTTACARAGATGCCTGGATTGTTARTCCTTGGTTARARGCCARCATATTTGGGAGGTGAGTTTCACARATAGATTTATTATGAGARCATCAGGTTTGTARGATTATATTTTCATTTT
ATATTGATATGTACETACARAGATGCCTGGATTGTTARACCcTGGT TARRAGCCARCATATTTGGGAGGTGAGTTTCACARATAGATTTATTATGAGARCATCAGGTTTGTARGATTATATTTTCATTTT

?81 270 280 290 300 310 320 330 340 350 360 370 380 390

IACCAGACTAC TTGCTCCTATACAGARATCCATTTAATATCTT
THﬁﬂtEHBNC'INCREGGNTRHH'[EERHHGTC'[TTTHTCTGTI'IIITIIECRIIHRETBNTRNERNTTEHCTTTE[ZTEETRTHEHGHNﬂ'lECRTT'[NFICNTCTTTEHTRTTHﬁﬂHTGETGEEﬂHHﬂnTGGETCTﬂ
TARACCAGACTACAGGGATARATGCARRGTCTTTTAT............ARGTGATARCARTTCACTTTGCTCCTATACAGARATCCATTTARCATCTTTCATAATARAATGGTGCCARRARTGGCTCTA

391 400 410 420 430 440 450 460 qa70 480 430 500 510 520

TCAGATGTARARCARTTAGAGCACTARCATGCTTCATGTTGGCTCCATGCTCCCARATTGATTTARARGTGCATTCTGTGTCTATTTCTGGTTTATTATCTTCARGAGTCACACARATTACTCTTTTGTG
TCAGAGGTTARRRARTTACAGCACTARTATGCTTCATGTTGGCTCCATTTCCCCARATTGATTTARARGTGCATTCTGTGTCTATTTCTGGTTTAGCATCTTCATGGGTTGCACARATTACTCCTTTGTG
TCAGAgGTaAARAARTTACAGCACTARCATGCTTCATGTTGGCTCCATgccCCCARATTGATTTARARGTGCATTCTGTGTCTATTTCTGGTTTAgCATCTTCAaGaGTcaCACARATTACTCCTTTGTG

521 530 540 550 560 570 580 590 600 610 620 630 640 650

TGATCAGTGGGAGTCCCCTGCAGTGTGACTTGATTTATGGAGACTTGCATTTATCCTATGTTCATTTTGCARCARTCARTATTARGARGGTCTTCGGTTCTCCTGARTCARARTTTTCTGGARRRRTTCT
CCRTCRGTGGCRCTCTCCCHIﬂGTETGHCTTl.'vﬁT'lTﬂTGGﬂGRCTTGCI'lTTTﬂTCCTRTGTTCET'lTTGCﬂﬂTRGTCﬂGTﬂTTﬂﬁﬁﬂﬂGﬁT'lTTCTGTIITCCTEﬂﬁTCHRﬂﬁTTTTCTGGRRRR[TGCT

PII_Introd
-Introd
Consensus

PII_Intro5
PI_Intro5
Consensus

PII_Intro5
PI_Intro5
C

GACTTGATTTATGGAGACTTGCATTTATCCTATGTTCATTTTGCARCAATCAATATTARGARGGTCTTCEGTcCTCCTGARTCARRATTTTCTGGARARATECT
651 660 670 680 690 700 710 720 730 740 750 758

GTl:Tﬂnﬂ'm'nTCRTTGHTGTTCTGl.'vllmHCHTTGGHRCTGTHCTTCTEC"IRIEﬂﬁﬁTCHCRHTRCHRHCRRGCTTTﬂHCCHETETRETCCTCTTGCUCCCTHCEG
GTCTARATATTTCATTGATGTTATGGARTACATTGGARCTGTACTTCTGCTCATCARATCACARTACH TTARCCAGTGTAGTCCTCTTGCCTCCCTATAG
GTCTRIlfﬂIlUTCRTTGIlTGTTaTGGﬁRTIICRTTGGHRCTGTRCTTCI:C1ER1ERRHTCRCRNTRCRRR oo GCcTTﬂRCCIlIHETRETCETCTTGCCTCCCTHCRG

(D)

1 10 20 30 40 50 60 70 80 90 100 110 120 130

GTARGATAGTCTCTAATCTTTTATTTGTTTATTARTARTARTATAGTGCTCTTGGAGTTCTARTTGT ATCCTCAGTTTTTCATGGARATTAGT CAGGATTTCGGCA
GTARGATAGTCTCTARTCTTTTATTTGTTTATTARTARTARTATAGTGCTCTTGGAGTTCTARTTGTTARARTGARGGACATCCTCAGTTTTTCATGGAAATTAGT TGGGTGTGATCCAGGATTTCGGCA
GTARGATAGTCTCTARTCTTTTATTTGTTTATTARTARTAATATAGTGCTCTTGGAGTTCTARTTGTTARARTGAAGGACATCCTCAGTTTTTCATGGARATTAGTTGGGTGTGATCCAGGATTTCGGCA

131 140 150 160 170 180 190 200 210 220 230 240 250 260

TTARGACATACTTTGGT TGAAAACC IGCTARATCACAT ARGCCCCGGTCTC
GHH'[TRHGRERIHCTTTGGTTEHHHRECHHGNHEHEETEE'{ECEHEECNGEHGHHHHRETHTEEREC'[HRHTCRCNTHHGTC'{HRNGEHEE'{1CCNRECCECEG'IE'[EC'[T'[ECCHEEGIGHEGTGRTHT
TC

PII_Intro5
PI_IntroS
Consensus

PII_Intro5
PI_IntroS
Consensus

PII_Intro5
-IntroS
Consensus

PII_Intro5
PI_Intro5
Consensus

PII_Intro5
-IntroS
Consensus

PII_Intro5
PI_Intro5
Consensus

PII_Intro5
PI_Intro5
Consensus

PII_Intro5
-IntroS
Consensus

PII_IntroS
PI_IntroS
Consensus

PII_Intro5
PI_IntroS
IS

GARTTARGACATACTTTGGTTGAARACC ATGGAGCTARATCACATARGT TTCCARGCCCCGGTCTCCTTTCCC

261 270 280 290 300 310 320 330 340 350 360 370 380 390

TACAGGTAGAGAAGATTAGTAGGTTTCAAATTGGAGACCTTGCTAGARAGTGTACAGGARGAGGCARGARGTTTCAGTTCTACCCAGARRCACTTTCTTGAGTCACTCTGCACACTTTCTTCAGCCARCT
TACAGGTAGAGARGATTAGTAGGTTTCARATTGGAGACCTTGCTAGARAGTGTACAGGARGAGGCARGARGTTTCAGTTCTACCCAGARACACTTTCTTGAGTCACTCTGCACACTTTCTTCAGCCARCT
TACAGGTAGAGARGATTAGTAGGTTTCARATTGGAGACCTTGCTAGARAGTGTACAGGARGAGGCARGARGTTTCAGTTCTACCCAGARACACTTTCTTGAGTCACTCTGCACACTTTCTTCAGCCAACT

391 400 410 420 430 440 450 460 a70 480 430 500 510 520
AGATATGTTARCTACATARAGATCCCAGART TCAGARGGTCCCTATCARTAGTARGARTGARCATCACCTCARCATCTTTTACTGARARARGACACTGAARCTCACCTTTGARCAGAGACTGTGTCCATG

AGATATGTTARCTACATARRGATCCCAGART TCAGARGGTCCCTATCARTAGTARGARTGARCATCACCTCARCATCTTTTACTGARARARGACACTGARRCTCACCTTTGARCAGAGACTGTGTCCATG
AGATATGTTARCTACATARAGATCCCAGARTTCAGARGGTCCCTATCARTAGTARGARTGARCATCACCTCARCATCTTTTACTGARARARGACACTGARRCTCACCTTTGARCAGAGACTGTGTCCATG

?21 530 540 550 560 570 580 590 600 610 620 630 640 55?

GAGTGGAGGARTARATGARARGCTGGARCAGAGCAGARTARCARCAGARARATARAGGARAAACAGARTGACAGAATARTAGCAT TGGARGGGACTTTGAGGTCTTCTAGTCCARCTTCCTGCTCARGTA
GAGTGGAGGARTARATGARARGCTGGARCAGAGCAGARTARCARCAGARARATARAGGARAAACAGARTGACAGAATARTAGCAT TGGARGGGACTTTGAGGTCTTCTAGTCCARCTTCCTGCTCAARGTA
GAGTGGAGGARTARATGARARGCTGGARCAGAGCAGARTARCARCAGARARATARAGGARAAACAGARTGACAGARTARTAGCAT TGGARGGGACTTTGAGGTCTTCTAGTCCARCTTCCTGCTCARGTA

651 660 670 680 690 700 710 720 730 740 750 760 770 780

GGAGACCTATATCATCCTAGACARRTAGCTGTCARTCTTCTCTTARRARGCAGTAGTGATGGARCACCCACARTGTCTGARTAGGTTARTTGTTCCATTTGTGAGARAATTACTCCTTAGTTCTARCTTA
GGAGACCTATATCATCCTAGACARATAGCTGTCARTCTTCTCTTARRARGCAGTAGTGATGGARCACCCACARTGTCTGARTAGGTTARTTGTTCCATTTGTGAGARAATTACTCCTTAGTTCTARCTTA
GGAGACCTATATCATCCTAGACARRTAGCTGTCARTCTTCTCTTARARAGCAGTAGTGATGGARCACCCACARTGTCTGARTAGGTTARTTGTTCCATTTGTGAGARARTTACTCCTTAGTTCTARCTTA

781 790 800 810 820 830 840 850 860 870 880 890 900 910

TITCTCTCTTTGGTTACTTTCCACGCATTGCTTCTTCTCCTGCCATCAGGTGARGARTAGGTTGTCCCACATTTTTTATGACAGCCTCTTARATACT TAARRGATTATCARGTCATCTCTACCCCTTCTTG
TITCTCTCTTTGGTTACTTTCCACGCATTGCTTCTTCTCCTGCCATCAGGTGARGARTAGGTTGTCCCACATTTTTTATGACAGCCTCTTARATACT TARRGATTATCARGTCATCTCTACCCCTTCTTG
TITCTCTCTTTGGTTACTTTCCACGCATTGCTTCTTCTCCTGCCATCAGGTGARGARTAGGTTGTCCCACATTTTTTATGACAGCCTCTTARATACTTARAGATTATCARGTCATCTCTACCCCTTCTTG

911 920 930 940 950 960 970 980 990 1000 1010 1020 1030 1040

TCACTAGCATGAGTATACTCATTGTCTGCAGCCATTCTARCCCTCCAGTTAGTATGCATTCTTATTCCTTTCATTGTTACTCCCTGTTGTTCTGCATTGACTTCTCTATGA-GATGCTTGCCARGART=-C
TCACTAGCATGAGTATACTCATTGTCTGCAGCCATTCTARCC-TCCAGTTAGTATGCATTCTTATTCCTT-CATTGTTACTCC-TGTTGTTCTGCATTGACTTCTCTATGARGATGCTTGCCARGARTTC
TCACTAGCATGAGTATACTCATTGTCTGCAGCCATTCTAACC, TCCAGTTAGTATGCATTCTTATTCCTT CATTGTTACTCC, TGTTGTTCTGCATTGACTTCTCTATGA,GATGCTTGCCARGAAT .C

1041 1050 1060 1070 1080 1090 1100 1110 1120 1130 1140 1150 1160 1170

TA-=TTTCATTATTTAT-ARATATCCTG-TCATC-TGACTCT-ATCT-ARATTGCTATCARACTARTCTGATTTTATTTCCTTGACCACAGACARATATTGTTCTATACTTGTTTARAGTARATTGCAGT
TTATTTTCATTATTTATTARATATCCTGGTCATCCTGACTCTTATCTTARATTGCTATCARRCTARTCTGATTTTATTTCCTTGACCACAGACARATATTGTTCTATACTTGTTTARAGTARATTGCAGT
Ta,.TTTCATTATTTAT .ARATATCCTG. TCATC, TGACTCT ,ATCT .ARATTGCTATCARACTARTCTGATTTTATTTCCTTGACCACAGACARATATTGTTCTATACTTGTTTARAGTARATTGCAGT

1171 1180 1190 1200 1210 1220 1230 1240 1250 1260 1270 1280 1290 1300

ATTACCTATARCTCTTTTTAGATATTTTAGCAGTTATATTTTTCCTTTTTTATCCTACTTAGTTGTGATTCTTGAGCTTTATCAGTARTATATATGATARATATARRGTATTTTACCCTTATGARATARA
ATTACCTATARCTCTTTTTAGATATTTTAGCAGTTATATTTTTCCTTTTTTATCCTACTTAGTTGTGATTCTTGAGCTTTATCAGTARTATATATGATARARTATARAGTATTTTACCCTTATGARATARA
ATTACCTATARCTCTTTTTAGATATTTTAGCAGTTATATTTTTCCTTTTTTATCCTACTTAGTTGTGATTCTTGAGCTTTATCAGTARTATATATGATARATATARAGTATTTTACCCTTATGAARTARA

1301 1310 1320 1330 1340 1350 1360 1370 1380 1390 1400 1410 1420 1430

GTTTTACACARAGCAGARTGTTACARTTGGCTTTAGTGTTGTATTTATGTAGCTAGARACTTATTTTTTTARCATCCTGGARATATACAATATTGGGTTCCATGCCARRATATTTCCARACARARCTGTA
GTTTTACACARAGCAGARTGTTACARTTGGCTTTAGTGTTGTATTTATGTAGCTAGARACTTATTTTTTTARCATCCTGGARATATACARTATTGGGTTCCATGCCARRATATTTCCARACARAACTGTA
GTTTTACACARAGCAGARTGTTACARTTGGCTTTAGTGTTGTATTTATGTAGCTAGARACTTATTTTTTTARCATCCTGGARATATACAATATTGGGTTCCATGCCARARTATTTCCARACARRACTGTA

1431 1440 1450 1460 1470 1480 1490 1500 1510 1520 1530 1540 1550 1560

CACCTATTTTGTGGCTGCACTGAG CATATCTTTCTGATCAT CACTCATTGTTAR
CHI’ITR'IT'[TG'IGGETGCRETERET'[TG'IERRR'IE'[ETCR'[RTCT'[TCTGRTtl'lTHﬂCTGCﬂ'[l:TRTERRRRGTRTGRGRRRETGIIT'ITGRG'IGCTGRGERRRGRR'[RTHRRRTHT'[ERCTCMIG'[TRR

PII_Intro5
-IntroS
Consensus

PII_Intro5
PI_Intro5
Consensus

CACCTATTTTGTGGCTGCACTGAGTT TCTCATATCTTTCTGATCATARCTGCATC TCACTCATTGTTAR
1561 1570 1580 1590 1600 1610 1620 1630 1640 1650 1660 1670 1680 1690
GAAGGAATTCARRAACATGAGGTTAGTTGARAATGGGTCTCAGAGCCGAGTTTCATTACCCARCTAGGTARCATCATCAGTGCAGTTTTTCTCTGARCTARCARTATTCTCTTCTTTTGCTTCTCCATCT

GAAGGAATTCARARACATGAGGT TAGTTGARAATGGGTCTCAGAGCCGAGTTTCATTACCCARCTAGGTARCATCATCAGTGCAGTTTTTCTCTGAACTARCAATATTCTCTTCTTTTGCTTCTCCATCT
GAAGGAATTCARARACATGAGGTTAGTTGARARTGGGTCTCAGAGCCGAGTTTCATTACCCARCTAGGTARCATCATCAGTGCAGTTTTTCTCTGARCTARCARTATTCTCTTCTTTTGCTTCTCCATCT

1581 1700 1710 1719
C'IERTI:HTCE'ITT'IERCR'ITEYT'ITRCF!E
CTGATCATCCTTTTCACATTGTTTTACAG
CTGATCATCCTTTTCACATTGTTTTACAG

(E)
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PII_Intro6
EI_IntroS

1 10 20 30 40 50 60 70 80 90 100 110 120 130

GTARGTCTC ATAGTTTARGATCACATACTCATTTGCTTGTT TeeTT T CCCCATTTCTA

PII_Intro6
PI_Intro6
s

131 140 150 160 170 180 190 200 210 220 230 240 250 260

TATTTTTAT TCCCCCACACATATGTGCTAGTCGTTTCTGGTCCGGTGCTCATCTCCGTTTCARAGCCGARGGGCCAGTGCTTGTCTGAGGACATATCCGTGGTCATGTG

PII_Intro6
PI_Intro6
S

261 270 280 290 300 310 320 330 340 350 360 370 380 390

GCTGGCATGACTAGACACCARAGGCGTACGGARCGCTTTTTCCTTCCCACC CCTATTTTTCTACTTGCATTTTTACATGCTTTTGAATTGC AGARGCTGGGACGAGTARCAG
GTARGTCTCATARTARACATAGTTTAAG
AaaaT. AG

PII_Intro6
PI_Intro6
s

391 400 410 420 430 440 450 460 qa70 480 430 500 510 520

GCGCTCACTCTGTTACACAGCACTCGGGATTTGAACCGCCARACTGCTGACCTTCAGATCARCARGCTC---AGTGTCCTAACCCACTGAGCCACTGCGTCCCTCATTTTTATTGTAGCCARGGTATARA
AT-TACATACTARTTTCCTTGTCTTGARARTATAARGTARGAGAGARTTTCCTTTGGGARGGGGTGATAGATAGARTTCARARGGGAGARGCCCCCATTTCTAT-ATTTTTATTGTAGCCATGGCATARA

PII_Intro6
PI_Intro6
S

ac.caCAcaCTaaTacaC: CTcGaafal: CT’ AGaaTcC; CaC TCcal ATTTTTATTGTAGCCAaGGCATARA
521 530 540 550 560 570 580 590 600 610 620 630 640 650
AGAI TTGTTTGATCARACARACTTAGTTTGGAGATTTGARTCARAARTGGAT TTARATGAGTTTCTAARTCATCTCCACT

RﬁﬂﬁRﬁﬁﬂ'lGGRRFlD'lTEHGERHCRERRRRTH':RTT'ITCCRGE T‘IIITIIGCRTYTTCTTTGGTCR'ITCHRHC'ITﬂGTT'lRGHGRTT'IEﬂﬁTCHﬂRH-'IETRTT'IRRHTGRGITTCTRHR'"R'ICTC'IRET
TTcTTTGaTCAaaCARACTTAGTTTaGAGATTTGARTCARAA, TcgATTTARATGAGTTTCTAARTCATCTCcACT

PII_Intro6
PI_Intro6
Consensus

PII_Intro6
Introb
Consensus

PII_Introb
PI_Intro6
S

651 660 670 680 690 700 710 720 730 740 750 760 770 780

TTCTARGTCARTTTTGARARGTAATTARATTATCARTTTGGATGCCTCTTTTATGCATGCAGARAGARAT TGAGATGGGGGAGARAGTGGTTTGARATATTTARTGGTTTTARGATGTCTGATARGGCCA
TTCTARGTCARTGTTGARARGTAATTARATTATCARTTTGGATTCCTCTTTTATGCATGCAGAGAG======~{ -GATGGGGGACARAGTGGTTTGARATATTARATGGTTTTARGATGTCTGATARGGCCA
TTCTARGTCAATgTTGARARGTARTTARATTATCARTTTGGATECCTCTTTTATGCATGCAGAAAG. TTGARATATTaAATGGTTTTARGATGTCTGATARGGCCA

781 790 800 810 820 830 840 850 860 870 880 890 900 910

'lTﬂCI'lTRﬂ'lTG'lEﬂl:TCCﬂ'lTTTCCRET'ITGBT'lTﬁﬂﬁTCI'ITCﬂﬂﬁT'lGERTTEIITECﬂﬁTERTEEHRTHHCIGERTGEIIRBG'lGlil:I'lFlTliTEﬂﬂCC'II'IE'IEFlCﬂﬂTTGEECCT'IIITECTCTCRME'ITT
TTACATARTTGTTACTCCATTATCCARTTTGATTTGARTCATCAAGT TGGATTGATGC! TTGH TTATGCTCTCARTATTT
TTACATARTTGTgACTCCATTATCCAATTTGATTTGARTCATCARGTTGGATTGATGCAATGAa. C lm“fm‘““‘TGaECCnRTGUCTCﬁﬂTaTTT

911 920 930 940 950 960 970 980 930 1000 1010 1020 1030 1040

TCCTCCTTTACTGGAGGCACARRAAT TAGARAACARAATATTGCATCCARAGTGACAGTTCCTTAC-ATCTTTTTGGTGGCARAAGT TGARACTGGCTCARARATCTCARCTGTTTTTATTAGARTGTTA
TCCTCCTTTATTGGACGCACARRART TRAGARARCARARTATTGCATCCARAGTGACAGTTCCTTTCCATCTTTTTGGTGGCARRAGT TGARRCTGGCTGARARATCTCTACTGTTTTTATTAGARTGTTA
TCCTCCTT ACARAART TAGARARCARARTATTGCATCCARAGTGACAGTTCCTTaC  ATCTTTTTGGTGGCARAAGT TGARRCTGGCTCAARRATCTCAACTGTTTTTATTAGARTGTTA

PII_Intro6
PI_Intro6
Consensus

PII_Intro6
PI_Intro6
Consensus

PII_Intro6
PI_Intro6
s

1041 1050 1060 1070 1080 1090 1100 1110 1120 1130 1140 1150 1160 1170

ARATTGACATGGARCARCAGCTGTTGTTATGACGGAATACCARAACACARGTGARGACGCCARATGAAGTCGGGTTTGTCTTTTGGCTTCTTTCATTCTGGCARTTCARGATTCTTTATCCTCAGCARTT
ARATTGACATGGARCARCAGCTGTTGTTATGACGGAATACCARAACACARGTGARGACGCCARATGAAGCCTGGTTTGTCTTTTGGCTTCTTTCATTCTGGCARTTCARGATTCTTTATCCTCAGCARTT
AAATTGACATGGARCARCAGCTGTTGTTATGACGGAATACCARAACACARGTGARGACGCCARATGAAGCCEGGTTTGTCTTTTGGCTTCTTTCATTCTGGCARTTCARGATTCTTTATCCTCAGCARTT

1171 1180 1190 1200 1210 1220 1230 1240 1250 1260 1270 1280 1290 1300

TGTGGTTATACGTTACATTTARCTGGTCCTTARTTGGTTCTTTATCTTGARTGTTCTTGTCTCARAGTCAGTCATGATCACTTTATTCGGACTCGATCTTGTGCAGCAGART TAAGARAGTGGCTGTGAG
TGTGGTTATACGTTACATTTARCTGGTCCTTARTTGGTTCTCTATCTTGARTGTTCTTGTCTCARRGTCAGTCATGATCACTTTATTCGGACTCGATCTTGTGCAGCAGART TAAGARAGTGGCTGTGAG
TGTGGTTATACGTTACATTTARCTGGTCCTTARTTGGTTCTCTATCTTGARTGTTCTTGTCTCARRGTCAGTCATGATCACTTTATTCGGACTCGATCTTGTGCAGCAGART TARGARAGTGGCTGTGAG

1301 1310 1320 1330 1340 1350 1360 1370 1380 1390 1400 1410 1420 1430

AGGAGARGGAGAGARATTGCATTCTAGARTTGCARCTTGGCTTGGTAGTTCTGTACACTCTCATAGGGARAGARGCARTTARTGCACACTCACACATTCAGTCTTAGCATARGTGARCTTCCTGAGCARC
AGGGGARGGAGAGARATTGCATTCTAGAATTGCAACTTGGCCTGGTAGTTCTGTACACTTTCATAGGGARAGARGCART TARTGCACACTCACACATTCAGTCTTAGCARAAGTGTACTTCCTGAGCARC

PII_Intro6

TGCATTCTAGARTTGCARCTTGGCCTGGTAGTTCTGTACACTCTCATAGGGARAGARGCARTTARTGCACACTCACACATTCAGTCTTAGCAaARGTGaACTTCCTGAGCAAC
1431 1440 1450 1460 1470 1480 1490 1500 1510 1520 1530 1540 1550 1550

TTGGAAT CTAGAGARATAAGAGGCAGATC

PI_Intro6
S

C ARA
CTGEGTHE'ICTRGTEGﬂﬁﬁﬂﬁTCTCCCT'ITGEﬂﬂTGCREERHEGRGGGGE'IETTTCCTRGﬂﬁﬁﬂﬁ‘mﬁﬁﬂﬁﬁtI'lERTCRGﬂﬁﬂ'lGﬂﬂTCCTTEERTTGCﬂEm‘lﬁGRTGCCEEGRRGGEMCCIGCCTNRR
CCTTTGGAATGC T

PII_Intro6
-Introb
Consensus

PII_Intro6
PI_Intro6
Consensus

PII_Intro6
PI_Intro6
Consensus

PII_Intro6
PI_Intro6
Consensus

PII_Intro6
PI_Intro6
S

CTAGAGARATAAGAGGCAGA CTAAA

1561 1570 1580 1590 1600 1610 1620 1630 1640 1650 1660 1670 1680 1690

GCCTTCACAGGATGTATCTCATGGT TACACGGAGTGTGCTTTAGTCTGGCARGATTCCTGTCTACAGGAGARGAGCARTARAGARACTACTCTGAGTAATTARCCACAGTTTCTTGTTCCTTGTGCTCAR
GCCTTCACAGGATGTATCTCATGGT TACACAGAGTGTGCTTTAGTCTGGCARGGT TCCTGTCTACAGGAGARGAGCARTARAGARACTACTCTARGTARTTARCCACAGTTTCTTGTTCCTTGTGCTCAR
GCCTTCACAGGATGTATCTCATGGTTACACAGAGTGTGCTTTAGTCTGGCARGATTCCTGTCTAC TACTCTaAGTARTTARCCACAGTTTCTTGTTCCTTGTGCTCAR

1691 1700 1710 1720 1730 1740 1750 1760 1770 1780 1790 1800 1810 1820

GAAGTCTGAARCAATATTTCAGTARTCATTTTARARATACATCACTGARAAGGCATARTTCTTTGGCCATTARGAGTGAGT TCAGTGGGTCARRATGTCTATTTGCTTCTCCTTACCTTGTCTTTGATGC
GAAGTCTGARRCARTATTTCAGTARTCATTTTARARTTACATCACTGARRAGACATARTTCTTTGGCCATTARGAGTGAGT TTAGTGGGTCARRATGTCTATTTGCTTCTCCTTACCTTGTCTTTGATGC
GAAGTCTGAARCARTATTTCAGTARTCATTTTARARATACATCACTGARAAGACATARTTCTTTGGCCATTARGAGTGAGT TcAGTGGGTCARRATGTCTATTTGCTTCTCCTTACCTTGTCTTTGATGC

1821 1830 1840 1850 1860 1870 1880 1890 1300 1910 1920 1930 1940 1950

ATAG TCCAGGCCAGGTCTARTTGCATGACCACATCAGCATGTCTCTCACGTGATTGGTTGGCATCCTTTGTT TTGARGCATCATTTTGA
RTHGTGTliﬁ1HTEﬂTTCEHGECCHGBTCTHHTTEEHTEﬂEEﬂEHTEHGEHTETETCTCRE[iTEHTTGETTE[iCHTEETTTGTTTEHEHHGEGEHRE[imlHBTTEHGHHRETEHTTEHHECHTEHTTTTEH
ATAGTGTGATATGATTCCAGGCCAGGTCTARTTGCATGACCACATCAGCATGTCTCTCACGTGATTGGTTGGCATCCTTTGTTT ATTGAAGCATCATTTTGA

1951 1960 1970 1980 1990 2000 2010 2020 2030 2040 2050 2060 2070 2080

CAGGGTGARARACACGTCARAGAGARCAGTTTCCTCATATGCCTATTARATTCTTTTCAGAGT TAGGTATTCATATATACCATTATCTTGACARTCCATTGARTARCGTACTTTTTTCTTCARAACTTTA
CAGGGTGARARACAGGTCARAGAGARCAGTTTCCTCATATGCCTATTARATTCTTTTCAGAGT TAGGTATTCATATATACCATTATCTTGACARTCCATTGARTARCGTACTTTTTTCTTCARAACTTTG
CAGGGTGARARACAcGTCARAGAGARCAGTTTCCTCATATGCCTATTARATTCTTTTCAGAGTTAGGTATTCATATATACCATTATCTTGACAATCCATTGARTARCGTACTTTTTTCTTCARAACTTTa

2081 2080 2100 2110 2120 2130 2140 2150 2160 2170 2180 2190 2200 2210

TCATGACTTTCTCTARGTCAGAGTTCCCARACCTTTCCAGC AGGTGTGTACCCAGCTCTATT
'[EREERCTT'IE'[ETRRG'[EREﬂGTTI:IIRRRCE'['ITIIHEET'ITGEGGRTREE'[GREGGREREGEER'IEG'ITEEﬂl:l'lTEI'lﬂl:RGTEEEG'[EREETETGTHCECRGC'{E'{RT'{TG'[GCERGCRGTGEEERE

PII_Intro6
-Introb
Consensus

PII_Intro6
PI_Intro6
Consensus

PII_Intro6
PI_Introb
Consensus

PII_Intro7
PI_Intro7
Consensus

PII_Intro7
PI_Intro7
Consensus

PII_Intro7
PI_Intro7
Consensus

PII_Intro7
PI_Intro7
G

TCAgcACTTTCTCTARGTCAGAGTTCCCARACCTTTCCAGCTT TCCACaTGAACAGTGGGGTCAGGTGTGTACCCAGCTCTATTTGTGeGAGCAGTGGGCAC
2211 2220 2230 2240 2250 2260 2270 2280 2290 2300 2310 2320 2330 2340

ACATACCCACTCGTGTARRCAGAGCACACCCACCTATGCTTGTTCACTGGTCATACARGTAGAGATGCAGCTGCTCACCTGCCATTTCCATGGCCCAGTTCTGARGGGCTGCAGGCCCAGGGCTARRATT
ACATACCCACTCGTGTARACAGARCACATTCACCTATGCTTGTTCACTGGTCATACARGTAGAGATGCAGCTGCTCACCTGCCATTTCCATGGCCCAGTTCTARRGGGATCARGGCCCAGGGCTARARCT
ACATACCCACTCGTGTARACAGAACACAccCACCTATGCTTGTTCACTGGTCATACARGTAGAGATGCAGCTGCTCACCTGCCATTTCCATGGCCCAGTTCTaAAGGGaTcaRGGCCCAGGGCTARARCT

2341 2350 2360 2370 2380 2390 2400 2410 2420 2430 2440 2450 2460 2470

TTARCARGCTGTCTCCCTGTARATATCTTCTTGARRGARCTGATATTTCTGGAAGT TGACCAGAGAGTARRACARGCATTTTTCTGATTATCTGAGGT TGACCARCGTTCTTGTTGGCTGCTGGGAGTAR
CTARCARACTGTCTCCCTGTARATATCTTCTTGARRGAACTGATATTTCTGGARGT TGACCAGAGAGTARRACARGCATTTTTCTGATTATCTGAGGT TGACCARCATTCTTGTTGGCTGCTGGGAGTAR
cTARCARACTGTCTCCCTGTARATATCTTCTTGARAGARCTGATATTTCTGGARGT TGACCAGAGAGTARAACARGCATTTTTCTGATTATCTGAGGT TGACCARCATTCTTGTTGGCTGCTGGGAGTAR

2471 2480 2490 2500 2507

CATGTTTARACAGCCATTT==--ACTTTTCCGTTTAG
CATGTTTARACATCCATTTTTTAATTGTTCTGTTTAG
CATGTTTARACAgCCATTT, .. .AcTgTTCcGTTTAG

1 10 20 30 40 50 60 70 80 90 100 110 120 130
GTARGTATCTTGGATATCTTTCTATTTACTTTTTGCATTGAGCGCAGCATTTCGTTTTGGCCTTTTTTARTGTGGGCATTTTTCARGAGAT TA==mmmmm TCCTARCTGAACTTTCTCTTARAATGCGCT
GTARGTATCTTAAATACCTTTCCATTTACTTTCTGCATTGAGTACAGCATTTTGTTTTTGAATTTTTTARTGCGGGCATTTTTCARGAGATTAATACACATCCTARCTGA-CTTTCTCTTATARTGTGCC
GTARGTATCTTaaATACCTTTCCATTTACTTTcTGCATTGAGCaCAGCATTTcGTTTTgGaaT TTTTTARTGCGGGCATTTTTCARGAGATTA. . .. ... TCCTAACTGA,CTTTCTCTTAaAATGCGCC

131 140 150 160 170 180 190 200 210 220 230 240 250 260
TTATCATARACTTTGATATTTTTTGTTATTGGACCCARCCARAATTTACARAGCTAARAGTCATTTGTARATATATTTTARTTTGCACACTTGTTATTCCTGGATACCATTTARGTTTATTTTTATCCCA
TTATCATARACTTTGATATTTTTTGTTATTG-ATCCARCCARTATTTACARAGT TARGAGTCATTTGTARATATATTCTARTTTGCACATTTTTTATTTCTGGATACCATCTARGTTTATTTTTATCCCA
TTATCATARACTTTGATATTTTTTGTTATTG.AcCCARCCARAATTTACARAGCTARAAGTCATTTGTARATATATTCTARTTTGCACACT TgTTATTcCTGGATACCATCTARGTTTATTTTTATCCCA

261 270 280 290 300 310 320 330 340 350 360 370 380 390
CACTGGTTARAARGTTCTGTAGGTTTCTTTGARATGTTCCCACGCTCTTTTTTTTGTCCARGTTGGCARCATACARAGARAAAA==========---GTGARGARTGCTTATCTCACACATCTCTGARRG
CTATAGTTARAARTTTCTGTAGGTTTCTTTGARATGTTCCCACACTCTTTTTTCA-TCCARGCTGGCARCACACACACACACAARARARGATGTACAGTGARGARTGCTTTTCTCACACATCTCGGAARCA
CaaTaGTTARAARETTCTGTAGGTTTCTTTGARATGTTCCCACACTCTTTTTTca, TCCARGETGGCARCACAC TTaTCTCACACATCTCgGARaa

391 400 410 420 430 440 450 460 470 480 430 500 510 520
AGGARATATTTTCTCTARCCAGGAARARGGCCCATGTATGTTGCTGARRAGT TARRAATCTTARTATATTARTGGCACAAATGTAGATTARARARARTAGCTCARRAGARTTCTTTGGACTGCTTGGATA
TGGARATATTTTCTCCAACCARARARARGGCCCATGTATGCTGCTGARRAGT TARRAATCTTARTATATTARCGGCACAARTGTAGATTARARARTC-AGCACAARAGARTTATTTGGACTGCTTGGATA

TTTCTCcARCCH CC TGARRAGTTARARATCTTARTATATTARCGGCACARRTGTAGATTARAAAAaa . AGCaCARARGARTTaTTTGGACTGCTTGGATA

PII_Intro7
PI_Intro7
Consensus

521 530 540 550 560 570 580 590 600 610 620 630633

ARARTTATTACATCARGARATTCARAGATCCTTTCACTARTATATTCTTTTTCTCCTCCCTTCTTTCCCTTICTTATARTTATCARCTTGTCTTARCTTTTTTITITT-=GTAG
ARARTTATTACATCARCARATTCARAGATCCTTTCACTARTATGTTCTTTTTCTCCTCCCTTCTTTCCCTTCTTATARTTATCARCTTGTCTTARCTTTTTTTTITITIGTAG
ARARTTATTACATCARCARATTCARAGATCCTTTCACTARTATATTCTTTTTCTCCTCCCTTCTTTCCCTTCTTATARTTATCARCTTGTCTTARCTTTTTTTTITT. (GTAG

(G)
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PII_Intro8
-Intro8
Consensus

PII_Intro8
PI_Intro8
S

1 10 20 30 40 50 60 70 80 90 100 110 120 130

GTARGAACARRTGCTTGTTCATTTTARACTTCACTTAGGCCCAGCCGAGATTTTGATTGTGTTARGATARCARACATARTCAGGTARATARAGTAGATGGATTTCTAARTGCARA-CCTCT===-==GCT
liTﬂHﬁﬂﬂEﬂﬂI'lTECTTGTTCI'lT'l1TﬂﬂIlUTEHCTTﬂEGCCEHGCCGREHTT'lHiﬂITmﬁTTﬂnERTRHCHRRET1ﬁFITCﬂEGTRﬂﬁﬁﬂﬂIllﬂIlGHTEEﬂT'ﬂCTﬂﬂHTGHRTEETTTCTITTETGGET
GTARGARCARATGCTTGTTCATTTTARACTTCACTTAGGCCCAGCCGAGATTTTGATTGTGTTARGATARCARACATAATCAGGT! T

131 140 150 160 170 180 190 200 210 220 230 240 250

CCGCACGCTGCA-- ~TTGGCTCCCAGTTGCTCTC-C ATTC: CTATARAGCC-CTA:
'ITGHETGIITG'IFIRIIRCTRRGITH‘ITTGIlECHECTGGTGRICCRGCRTGTGHEGC[F"EECHERHHRTEEGTTFIRTTCIlETIIﬂCTIIFIR‘ITFIR'IFIREECTCTﬂHTGEﬁﬁﬂTﬁGHGTCNTTGGGTTGGGRGER
TTGaCcacCaGgTGaTCca,CagGTGAG, . JATCC.vererene. .. AaTgl CAT.GGcTTGGG. ...

PII_Intro8
PI_Intro8
S

261 270 280 290 300 310 320 330 340 350 360 370 380 390

------ -TCCAGARTATCTGAGGGAACACCTGCAGCCARGTTCTCATCGTCCGGTACGCTC--~-CCACAGGGAGGGGCTC---~CTTAGAGTACCGCCGGCARAGGATTGC--CGGCGGETGACTCCTAG
TGCARATCCARAAGTGTTGCARGAATTCAGTCAGARGTATACCTGTAGTTGGATTCTGTCAGGGCTGTGGTTARTGGTTCTGARCT TGGAGATTAGAARGTGATGGACAGAGTCAGTGTCAGGCGCCGTG
TCCH AG TaCccaTaGTccGaTaCgeT! T C

PII_Intro8
Intro8
Consensus

PII_Intro8
PI_Intro8
s

391 400 410 420 430 440 450 460 a70 480 430 500 510 520

CTTCTC CAGCTCCCCGTGGAGTTGAGG=---ACTGCCCCCGACCTRCGTTTTTT
ccmncn-cnmcncnsﬁﬁuﬁnsnnunnumnmnccncscm:ccc1cﬁm:mmsnmsnnccmmmnnuncncnﬁnscrcﬁ|:1cncnncmnmmmﬁcnncnnﬁumncmnmacmcnﬁnﬁﬁ
acaGfica, CaTgCaCTGEGEGTG aGCTCcCaGogGaal T6aGG. . . . RagGaaleGACagoctoagage

521 530 540 550 560 570 580 590 600 610 620 630 640 650

TCGGAGGARCCTGARRACATGGCTGTTTAA-TCTG~- -ACCCAGGCTGGTGTTTTTAGATTTGGGGTTTTARCTTGGTTTTARTTTTGAGGAT - ~TGTGTTTARTGTA
ETGEHGECGEECT‘ITCERG'[Eﬁt'lGG'[Eﬁﬂﬁﬂt'lﬁcﬁﬁﬂﬁﬁﬁﬁﬁﬁﬁﬂERCEGGEEGRERRRETBREL‘EQCHEHRET'{TGGRl.iTGET'[EDREEREI'lGﬂl'lEGBEGHECCREGREGGEGG'IGTGETIHECERR
CTG TGTG

PII_Intro8
'F:I_Intrnﬂ

TegTgafl.al TTaaagT6GT cTTRaccafl
651 660 670 680 690 700 710 720 730 740 750 760 770 780

TITTTAGC=TGTTTTTTA==m=i ATTTTTGTARTATTGTCT-TTTARATTCCTGTACACCTCCC
EHCTGREECIEGHIIIIHIIHGGRCGHTHIﬁTTTHCETTTEGI:TGTITGGHGT‘ICHTTCI:CCCECCETTEICTECCREHTECTGETI‘:EGGEGCTGTHITTTGGETGGTGITHGGGEGEGGETHGGETHGGGGT

PII_Intro8
PI_Intro8
S

cacTgAGC, ATaTgTgTRagaTTGgCT, TTTaaAgTcCagTaCaCCeCCLT, ..., ...GAggl, .CTgCGGGaaaa. . ... .GGGTGGTgTaRaaaaaGaacTRaaaafagaaa

781 790 800 810 820 830 840 850 860 870 880 830 900 910

TETT--TTETGﬁCTTTGHEIGRI—--CTRHHHCTHTETTHTTT”""‘“"" CAGC C===ATCCC TAR
TGATT

ARRGGC ATACTTGGTGGTGGAT GTGTCACCATGC CCAGGC
TaCTT, . TgGTGGaTT:. Cy CCH AgCCCH

PII_Intro8
PI_Intro8
Consensus

PII_Intro8
PI_Intro8
e

911 920 930 940 950 960 970 980 990 1000 1010 1020 1030 1040

TTCH ~-TARATTAATARG ATTGGGTT ARRTCCARARGTGTTGCARGARTTCAGTCH TGTAGTTGGATTCTTTCAGGGCTG
GGL ARTGTATT CARCC --ETGECTTTTTECEHCTTCTHEGTIGRG'I'T1IGT16CTGHHIHHNGCETTHTTTETTTTTGEHTRCTTECEETGCET
gglab....TAaC. . TaafATT; AagCaaach. TcTagTTGGATaCTTcCaGgGleg

1041 1050 1060 1070 1080 1080 1100 1110 1120 1130 1140 1150 1160 1170

TGGTTAATGGTTCTGAGCTTGGAGAT TARRARATGATGGACAGA--GTCAGGCTATTCCARGCTCAGTTGATTAT TC CT TCARTTTGACTTGGATTG
GTGAGACTGCTCATTGG--TGAGTARCTGGACGGGAGGGACTGACAGTCAGCCTATTCCARGCTCAGT TGATTATGARARTGATCTCTGAGARGARACCTTGAGAGARGARCTCARTTTGACTTGGATTG
. aGA. .GTCAGCCTATTCCARGCTCAGTTGATTATGARARTGATCTCTGAGAAGARACCTTGAGAGARGAACTCARTTTGACTTGGATTG

PII_Intro8
PI_Intro8
S

1171 1180 1190 1200 1210 1220 1230 1240 1250 1260 1270 1280 1290 1300

TGGTACTTAGGAGGAGATACAGTCATATTGCATTCTCCGATTAGCCTTGTTTACATTTTCACTATTGATGATCAGT TAGARRCAGGGAGAGARCAGGARGATGGARGARTCARCTCTCCTGTTAGTCCTC
TGGTACTTAGGAGGAGATACAGTCATACTGARTTCTCTGATTAGCCTTATTTACATTTTCACTATTGATGATCAGT TAGARRCAGGGAGAGARCAGGARGATTGAGGAGATARCTCTCCTGTTAGTCCAC

PII_Intro8
PI_Intro8
Consensus

PII_Intro8
PI_Intro8
Consensus

PII_Intro8
PI_Intro8
Consensus

PII_Intro9
PI_Intro9
IS

TGGTACT TACAGTC TCTCcGATTAGCCTTATTTACATTTTCACTATTGATGATCAGT TAGARACAGGGAGAGARCAGGARGATgGAaGAaacARCTCTCCTGTTAGTCCAC
1301 1310 1320 1330 1340 1350 1360 1370 1380 1390 1400 1410 1420 1430

CTACTCTTCTGTTCCTTTTTACAGARARTARTCACCTGCTT-TTTTTATCATGTTATTTATTTCTCTTGCTTACTACATTATTATTATTCCCTGARTATATAGAGTCCTTAGTACTGTCTARGCTTGGTG
CTACTCTTCTGTTCCTGTTTACAGARARTARTCACCTGCTTCTTTTTATCATGTTATTTATTTCTCTTGCTTAATACATTGTTATTATTCCCTGA-TATATAGAGTCCTTAGTACTATCTCAGCTTGGTG
CTACTCTTCTGTTCCTgTTTACAGARARTARTCACCTGCTT. TTTTTATCATGTTATTTATTTCTCTTGCTTAATACATTAaTTATTATTCCCTGA, TATATAGAGTCCTTAGTACTATCTaAGCTTGGTG

1431 1440 1450 1460 1470 1480 1490 1500 1510 1520 1530 1540 1550 1560

GTTACCTTGCAGACATTTCATTATCTGACTACTCTACATGAGTARCCARAGCAGCARGCTCATAGCACCARGGACTTCARCCTTGAGCTTCTATTGATGCCTAGGTCTATTTTTTTTT---CATCTACAR
GTTACCTTGCAGACGTTTCATTATTTGAGTACTCTACATGARTARCCARA-CAGCARGCTCAGAGCACCARGGACT TCARCCTTGAGCTTCTATTGATACCTAGGTCTATTTTTTTTTTTARRTCTACAR
GTTACCTTGCAGACATTTCAT TCTACH CAAA ., CAGCARGCTCAgAGCACCARGGACTTCARCCTTGAGCTTCTATTGATACCTAGGTCTATTTTTTTTT, . .aATCTACAR

1561 1570 1580 1590 1600 1610 1620 1630 1640 1654653

ARAGAGGCCARTGCCAGTTGCTTTTCARTATTGARATGTTTCTCARGGTTTACTTTGTTTGAGTTTCTGACTGATGCCATGTCCACCTGACAG
ARAGAGGCCARTGTCAGTTGCTTTTTARTATTGARATGTTTCTCARGGTTTACTTTGTTTGAGTTTCTGATTGATGCCATGTCCACCTGACAG
ARAGAGGCCARTGCCAGTTGCTTTTcARTATTGARATGTTTCTCARGGTTTACTTTGTTTGAGTTTCTGACTGATGCCATGTCCACCTGACAG

(H)

1 10 20 30 40 50 60 70 80 90 100 110 120 130

GTACGTCTCAC TACTGCTTGCATAGAGCTTCTG'

TATGCTGTATGCTTGARACCATGCATGTACTACATTTCTGGGTC

PII_Intro9
PI_Intro9
G

131 140 150 160 170 180 190 200 210 220 230 240 250 260

AAAGTCAGCCACT

CTTGARTGATTAC ATTTARRRCTCARACT

ATGACTATCCTGCTATACTTTTGCAGTTCTTATACATACATT

PII_Intro9
PI_Intro9
s

261 270 280 290 300 310 320 330 340 350 360 370 380 390

TTRATTCAAT TTTGGTTCCCATTCTGCACC ACTTGTATTATACARRRGCATACAGAATGCTATTACCTTCTC CTATTTARTTACTTGTGTTTGAACT

PII_Intro9
PI_Intro9
C

391 400 410 420 430 440 450 460 a70 480 430 500 510 520

GC AGGAGCTGGAGCARGTARCAGGAGC TCATTGCATCAGGCARAACTTAGGTCTCARRCTATTCACTTTCCAGTCAACTAGTCCACTGTATTARCTGCTCAGT TCCACACCCCATCAGCCT

PII_Intro9
PI_Intro9
IS

521 530 540 550 560 570 580 590 600 610 620 630 640 650

TARTGCTTGCCTAG-AGCTTCTGT
HIHTHTTETCHRHERH‘ITTHRTERG‘IGHGRRHETGETRTGTTTHETGTCTTNTGTCTGTRRCRTR[TGEFIGIIRR'lﬂﬁ[ﬂﬂ'lTG'IGTIGTGNEERRTCCIRCRGGRTGETIGERTRRCRRGTRGGICTTHT

PII_Intro9
PI_Intro9
b

651 660 670 680 690 700 710 720 730 740 750 760 770 780

TCTATGCTGTATGCTTTARACCATGCATGTAGTACATTTCTGGGTCARAGTCAACCACTTATA-T CTG-GCTT TTTGAATGATTG-C C-----ATTA

GHHREHGEGRITRE!"TERREGERGHTTTRHGTGCRREEEHGRRTRTTHHHRRRRTRCEEHEHGRTGGTGGTTTGRC'lTGERRTTEIlRTERI:T!HTCCERRHRCEHTETRETCERHIRRCCCENCHRCTR
CaTT. cAcA. AcT!

PII_Intro9
'I:I_lnl,ros

781 790 800 810 820 830 840 850 860 870 880 890 900 910

----- -GGGTTTGCATAGT TARTGGAAT TARATTAACCCARATGGGT TGGATT-TGACARCATGCTARCCCCTCTCCCCARCCTCATTCATGCTARTGCCAGCCA
HHTTEHTHﬁﬂtﬁmmTDTHETRHHTHﬁHTllTETl'"TTETTHﬂTTTHHTGEﬂﬂTTHHﬂTTﬂﬂl:ECHFlHTliﬁﬁTTEHHTTCTEﬂl:HHI:HTEETHHCCE—TETEECCHHCETEHTTEHTHCTHHTECCHTCEH
GgaTTTGeaaRg TTARTGGARTTARATTARCCCARATGGGTTGAATT, TGACARCATGCTARCCC, TCTCCCCARCCTCATTCATACTARTGCCAgCCA

PII_Intro9
PI_Intro9
IS

911 920 930 940 950 960 970 980 990 1000 1010 1020 1030 1040

AACACAACATATAGTGARARATATATCCTGARTATTTTTARCGGACCTGCTTARCTARATGGCTTTTGAGACTAGAGCCTARARTGARTTCTAGCATTCTGARAACTGGTAGTARCTGAGGACGGGTCAR
RREREFlﬁl:TTRTRETGHﬂﬁﬁﬂ'lHGHTCETGHHTR'ITT'ITRHCGEEECTECTTRl.iT'lHRRTGEE"ETERERETRGﬂﬁlI'mRRRTGI'lR'ITC'II'lﬁl:I'lT'IETERRRRE'[GE'IIIE'IRRCTEREGRCRGETCER
CTGARTATTTTTAACGGACCTGCTTAacTARATGGCTTcTGAGACTAGAGCCTARRATGARTTCTAGCATTCTGARARCTGGTAGTARCTGAGGACAGGTCaR

PII_Intro9
-Intro9
Consensus

1041 1050 1060 1070 1080 1090 1100 1110 1120 1130 1135

REGGTTIHERERRHTCCFI'lHT'lTFl'lGTHTGHCETRHGRC'lﬂCﬂTﬂﬂl:ﬂTGCTTCTﬂTCTTCTIITCﬂFITT”I'lTCCCCCTCCCCTTCTT'l'"'IIITRG
GGAGTTTACAGARATCCATACTTATGTATGACCTARGACTACATARCATGCTTCTATI TTTATCCCCCTCCCCTTCTTTCTTATAG
aEaGTTTHERERRRTCCF"ﬁﬂ1F"GTHTGHCCmRﬁﬁtIRCHTRHCRTGE”CTRTa1TC ﬂmT'”I'lTCCCCETCCCCTTCTTI:”RTRG

@

S5 of S9



Toxins 2016, 8, 216; d0i:10.3390/toxins8070216

PII_Introl0
PI_Introl0
C

1 10 20 30 40 50 60 70 80 90 100 110 120 130

GTTAGTAGARAGGATACTTTATTATCTATTTGTACTCARGTGARACCTTACATACAGACARAACATCTTTTCARATARRGTCTCTTTCTTATTTTTGAGCCACGTCATTTTCACCCATATTTATTTGCAG
GTTAGTAGARAGGATATTCTATTATCTATTTGTACTCARGCGARACGTGGCATACAGACARRACATCTTTACCARTARAGTCTCTTTCTTATTTTTGAGCCACGTCATTTTCACCCATATTTATTTGCAG

PII_Introl0
PI_Introl0
Consensus

PII_Introl0

TATCTATTTGTACTCARGCGARACCTgaCATACAGACARARCATCTTTaCaAATARAGTCTCTTTCTTATTTTTGAGCCACGTCATTTTCACCCATATTTATTTGCAG
131 140 150 160 170 180 190 200 210 220 230 240 250 260

ATTTGACATCTCCAGGTCCTGCGTCAACTARTGGCATTTTGACACAGTGCATTCTAGARCARGCTTTTTTARTGCARTGAGCTATATGTCARGGATGAGARTATATTATARTGTTTATGGTTCAGTCARA
ATTTGACATCTCCAGGTCCTGCGTCARCTARTGGCATTTTGACACAGTGCATTCTAGARCARGCTTTTTTARTGCARTGAGCTATATGTCARGGATGAGARTATATTATARTGTTTATGGTTCAGTCARA
ATTTGACATCTCCAGGTCCTGCGTCARCTARTGGCATTTTGACACAGTGCATTCTAGARCARGCTTTTTTARTGCARTGAGCTATATGTCARGGATGAGARTATATTATARTGTTTATGGTTCAGTCARA

261 270 280 290 300 310 320 330 340 350 360 370 380 390

CTGTACTCTGATTGGCARATGARCAGGTCARAGCATGTTACARCACTTCCARATARTGCTTCTGARCARTAGTCTTAGCARTCCCARAGACARACATGARTTCATTCCARGARATTTAGTGTCTAGATTG

PI_Introl0 CTGTACTCTGATTGGCARATGARCAGGTCARAGCATGTTACARCACTTCCARATARTGCTTCTGARCARTAGTCTTAGCARTCCCARAGACARACATGARTTCATTCCARGARATTTAGTGTCTAGATTG
Consensus CTGTACTCTGATTGGCARATGARCAGGTCARAGCATGTTACARCACTTCCAARTARTGCTTCTGARCARTAGTCTTAGCARTCCCARAGACARRCATGARTTCATTCCARGARATTTAGTGTCTAGATTG
391 400 410 420 430 440 450 460 a70 480 430 500 510 520
PII_Introl0 CATATGATTGAATTCTAGTACAT AATCTAC -m--u-lml
PI_Introl0 CIlTRTGHTTEﬂﬁTTETHGTHEHTTEHEHHHHEHRHHHHHTHCTHHHTETHETEHHHRHGHHHHHRHHEECH:THGTﬁTITTﬁHEﬂﬁRHCCHTfnTHETTHHE—TGHT TATGCATT
Ce CATATGATTGARTTCTAGTACAT ARTCTAC ATATTAGTTAAG. |unluCTHTGCW[TTRTTEﬂENﬂRGRE

PII_Introl0
-Introl0
Consensus

PII_Introl0
PI_Introl0
Consensus

PII_Introl0
PI_Introl0
Consensus

PII_Introl0
-Introl0
Consensus

PII_Introl0
PI_Introl0
C

521 530 540 550 560 570 580 590 600 610 620 630 640 650

TARACTTAGCTTTTTGTTCACATAGARAGAATGGAGAGACATGGTARTARRCARARGT TATACAACAARACTCATARAGTTTTGTTTCTTARTARGCAGAGT TAGGATCCTGGTAGTAGTAGGTACTCAT
TARACTTAGCTTTTTGTTCACATAGAAAGAATGGAGAGACATGGTARTARACARAAGT TRATACARCARRRCTCATARAGTTTTGTTTCTTARTARGCAGAGT TAGGATCCTGGTAGTAGTAGGTACTCAT
TARACTTAGCTTTTTGTTCACATAGAAAGAATGGAGAGACATGGTARTARACARARGT TATACARCARARCTCATARAGTTTTGTTTCTTARTARGCAGAGTTAGGATCCTGGTAGTAGTAGGTACTCAT

651 660 670 680 690 700 710 720 730 740 750 760 770 780

ARGCCTACTTGCTCARGARGGTTATTTTATTCAGARAGAGCARCTCATTCT-ARGTCTGTTTAGGATGGCTACCTTCARTATTCTGARARTGCARGATTGTAGCARAGGACACTGAGTAGTTTTTTTCGA
ARGCCTACTTGCTCARGARGGTTATTTTATTCAGARAGAGCAGCTCATTCTTARGTGTGTTTAGGATGGCTACCTTCATTATTCTGARARTGTARGCT TGTAGCARAGGACACTGAGTAGTTTTTTTCAR
AAGCCTACTTGCTCARGARGGTTATTTTATTCAGARAGAGCAACTCATTCT .ARGTCcTGTTTAGGATGGCTACCTTCAATATTCTGARAATGCARGATTGTAGCARAGGACACTGAGTAGTTTTTTTCaA

781 790 800 810 820 830 840 850 860 870 880 890 900 910

CTGAAGTTTCCTGTARGTCAGGGCTGTCARACTCARTTTCATTGAGGGCCACATCAGCATTGCGGTTGCCCTCARGGGGGTGGTTGGGTGTGGCCAGGGTGGGCACAGCCCACAGGCATGGCTGGARTGT
CTGACGTTTCCTGTARGTCAGGGCTGTCARACTCARTTTCATTGAGGGACGCATCAGCATTGCGGTTGCCCTCATGGGGGCAGTCGGGTATGGCCAGGGTGGGCACAGCCCACAGGCATGGCTGGAGTGG
CTGAAGTTTCCTGTARGTCAGGGCTGTCARACTCARTTTCATTGAGGGaCaCATCAGCATTGCGGTTGCCCTC X) ACAGCCCACAGGCATGGCTGGAATGY

911 920 930 940 950 960 970 980 990 1000 1010 1020 1030 1040

ATATGGCTARGTTTTAGTARCTGARTARGTGCAGACAGCARATGGATGCATACATTTTGATCTTATTCTGTGCTGTAGCTTCTGG-CTGTARAGTTTCCTT
GTF"GGCTRRGT'”THGTRRUGRRTRRGTGCRCHTRECRRRTGGMECRTRCF"TT1GRTETTRTCCTGTGCTGTREET151EGEU'lTﬂIlﬂE'nTCC'nETGGRTGTF"TTGTGTF"E'ITUEGHWE
aTATGGCTARGTTTTAGTARCTGARTARGTGCAcACAGCARATGGATGCATACATTTTGATCTTATCCTGTGCTGTAGCTTCTGG.CTgTARAGTTTCCTTCTGGATGTATTTGTGTATGTTCTGGAGTC

1041 1050 1060 1070 1080 1090 1100 1110 1120 1130 1140 1150 1160 1170

TTGGTGGGCACAGATACTTTCAGAGGAGCTAGAGGARTCCTGAGATGGTATCCTCARCCTARARTTGGTCACTTGGTCACCAGTTTTAGCCACTTAGTGGTARTARTARTTGGATTCACTTTCAGTTTCT
ATGGTGGGCACACATACTTTCAGAGGAGCTAGAGGARTCCTGAGATGGTATCCTCARCTTARARTTGGTCACTGGGTCACCAGTTT-AGCCACTTAGT--~TCTARTAATTGGATTCACTTTACGTTTCT

PII_Introl0
PI_Introl0
Consensus

ACACATACTTTCAGAGGAGL C CTCARCCTARARTTGGTCACTgGGTCACCAGTTT.AGCCACTTAGT. .. aaTARTAATTGGATTCACTTTaaGTTTCT
1171 1180 1190 1200 1210

TGGCAGAGTARCARTARARARAGTATTCTTATTTCTTCAG
~GGCAGAGTARCARTARARARAGTATTCTTATTTCTTCAG
.GGCAGAGTARCARTARRARAAGTATTCTTATTTCTTCAG
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IntronllPI
Intr n11PII
C

1 10 20 30 40 50 60 70 80 90 100 110 120 130

GTARGTAC TTAATGGGTTTTGARTCARCTTATTTTTARATGGTTAC AGTTTAGTT

ATTTGGTCATTTGTTTGTCACTTTATCATGTGTA

131 140 150 160 170 180 190 200 210 220 230 240 250 260
Intronl1PI GTTARAATGTTTCATATT TTTCAGCARTTGARTAGCCATCATTCACAGCTTCCTCCARRRCACCAGARTT AGC AGAGCCARATATTAATATCTGT
Intr n11PTT
CONSENSUS  cevccreccrcccscccssccssccssocssccssccssccssosssecssecssscssscssessssosssosssosssosssesssosssosssosssscssocssocssossssosssossoocsse
261 270 280 290 300 310 320 330 340 350 360 370 380 390
Intron11PI GATC CARGCTARATGTTARRGATTTTCC TATTCTGARCCAGGCAACACE TCGCATCCTTGGGETTTTCCTA
Intr n11PTT
[
391 400 a10 a20 430 440 450 460 a70 480 430 500 510 520
Introni1PI CTTTGTCCTCCCATC ATCTCTTTCATATACTGCAGTCTTC AGATAGCARTGTACAGGARGTCATTGACTTACAGTTACTTTGARGTTACARCGTCCATGAGAR
Intr n11PTT
C .. ..

IntronllPI
Intr n11PII
C

521 530 540 550 560 570 580 590 600 610 620 630 640 650

CTATGACTTATGACTGGTCCTCGCAGTTACARCCATCATAGACTCCCTTCAGCARCARRATCARARTTTGGGCAGTTGGTCACACCCARGTGGGTTCATGATGACTGCATCATCCTGTATTCATGGGATC

Intronl1PI
Intr n11PII
C

651 660 670 680 690 700 710 720 730 740 750 760 770 780
CTCATTTGTACATTCCAAGGTGTCTTCCCATATGCARAGCCAATAGACCARACTGGGTACCTTARAGACTGTGTGATTCACTTARCARAGTGGCARARCTGGTTTTARARCTGACTATGACTCACTTARC

781 790 800 810 820 830 840 850 860 870 880 890 900 910
IntronllPI AARCTGGCTTCCCT TCTGGTCCTAGTTGTGGCAGCGAGTCARGARCTAGCARTATTTTCTTC TTAGGCCTTACTTCATC
Intr n11PII
C . o
911 920 930 940 950 960 970 980 930 1000 1010 1020 1030 1040

IntronllPI
Intr n11PII
C

AGCARARTCTTCTCAGCARTTGTATTTTGCARARCTCTCCATARCTTTTGTGTTCAGTGTTTTGTTTAGGCTCAGTGAGCATCCCAGCTATGGATCAGTTTTGGATTTCTTCTGCTARAGCCTGARGACT

Intronl1PI
Intr n11PII
Consensus

IntronllPI
Intr n11PII
C

1041 1050 1060 1070 1080 1090 1100 1110 1120 1130 1140 1150 1160 1170
TTGTTGCCTCCTATTTCATG CC ACATAGCCATTCCTGCAGTGGCGTAGC AGCCGCACCGGGCACARCATCTGGGEGGG

1171 1180 1190 1200 1210 1220 1230 1240 1250 1260 1270 1280 1290 1300

CGCGCTCGCACTCGCAGCTCTCTGCCCCTGCCTGGCTCACTCATTCTCTCTCCACTGAGARACCACGCCGGATTCCCCTCACACGACCACTCACCCGGGARAGCCGAGCGAGCTCGCCCCACCTTTTCGA

IntronllPI
Intr n11PII
C

1301 1310 1320 1330 1340 1350 1360 1370 1380 1390 1400 1410 1420 1430

GCCTTTTCTCTCATCTCCAGCCTGTTGGCARCCGCARATTGTTTTGAGCCCTGTTCTCTTCTCTCCCCCCCCGGCCGTGTTARGCCARGGACARACTTTGCARGARATTGCAGTTTTGCTTTCTCTTCTT

1431 1440 1450 1460 1470 1480 1490 1500 1510 1520 1530 1540 1550 1560
IntronllPI CCCCCTCCCCTCTCCC TTGCCAGCGGACACAGACTTTCCACTARACTCCCCCCGCCTGGCATCTCCACCTCATTTTGGCCGCGTGARTGCATCTGET
Intr n11PII
C
1561 1570 1590 1600 1610 1620 1630 1640 1650 1660 1670 1680 1690
Intronl1PI TCTTTCTCTCT ACCATCCACTC TAATACC TARCTTTCATTTGCCARTTTC TGCTGGAAA
Intr n11PII
C
1691 1700 1710 1720 1730 1740 1750 1760 1770 1780 1790 1800 1810 1820
Intronl1PI AT TACACGTTCGGTT TARTTCCTTC TTCTTTCCAGCTGARCTGACTAGCCCATCTATGAGCCAGTGTTGTT TAA
Intr n11PII
C . e v v v
1821 1830 1840 1850 1860 1870 1880 1830 1300 1910 1920 1930 1940 1950
IntronliPI ATTTAC TGTTGAGARATTCTATTGATTCTGAGCATATTTCATGGGGGC TAGATCTCTTGACTCTTTCAGAATCTTGCTCCTTTGTACACTTCTTTATAACAGCACTGG
Intr n11PII
C
1951 1960 1970 1980 1930 2000 2010 2020 2030 2040 2050 2060 2070 2080
IntronllPI GCC AGGCGAGARGTCC TACCATTTCARTGCAGARTTCGCGACCCATTARACCTATTC TATGGCAGCTTCACCACARACAGCAGCTTCTCCATTCTCTACAGGCAGAARARA
Intr n11PII
CONSENSUS  cevccreccscccscccssccssccssccssccssccssocssocssossseosseossecssessssosssosssocssosssosssosssosssosssecssocssocssosssscsssossoccsee
2081 2090 2100 2110 2120 2130 2140 2150 2160 2170 2180 2190 2200 2210
Intron11PI ATTCATGCATCATTTCC TATAC GTTGTCTATCARARACTTATTCAARAGT TACGTARCCARGGGATTATGARTTTGCAGCARATT
Intr n11PII
C
2211 2220 2230 2240 2250 2260 2270 2280 2290 2300 2310 2320 2330 2340
Intronl1PI TGCCTATGAATT TTCTT ACCACTATATACATATATACAGGGT TGGCCARARTC TATAGACARATTARGCATC
Intr n11PII
C .
2341 2350 2360 2370 2380 2390 2400 2410 2420 2430 2440 2450 2460 2470
IntronllPI AGTTTGTTCGCACTC T TTGTATTTAGATGCATTTTACTTTARTTACATCAGTATTTTCACARCARACARTACATGTGCT TTTTTTAACTARTCTA
Intr n11PII
C
2471 2480 2430 2500 2510 2520 2530 2540 2550 2560 2570 2580 2590 2600
Intron11PI TTGAGTGCTARAATCCACGGGT TAGGGGGCGCARATTACTTGCCTTGCCCCAGGTGCTGACARCCCATGCTACGCCACTGCATTCCTGTTCTTCC TGGGCATCACGCT
Intr n11PII
C
2601 2610 2620 2630 2640 2650 2660 2670 2680 2690 2700 2710 2720 2730
Intron11PI TACTCTTTARTAGTTCTAGACACTTTGTATTGTATTGTACAGAGGAGTTTGCTTAGARRACARTTTTTCTCARTTARCCCCACC TTGACTT CGCATTGTT
Intr n11PII
C . . . sesosessocs v . sesssesese
2731 2740 2750 2760 2770 2780 2790 2800 2810 2820 2830 2840 2850 2860

IntronllPI
Intr n11PII
C

TGTTTARTGGCCACCAGCAGATTCTCTTTGCATTCTTGTTTCTACCCCTTARGTTGAGGGCCARTGATGATATTCCTARTGATTTGARTTAAGTTAGARTGCCATGTTTGCATCTGTTTARGTATTCAGC

2861 2870 2880 2890 2900 2910 2920 2930 2940 2950 2960 2970 2980 2990
Intron11PI TTCAGAGTTCAGTGGCATGTCGCTGATATTATCACTTTTCAACC ARTTAGAAATCCTT TTAGCATATTTAGCTCTCTCTTCATCCT CTATCCCT
Intr n11PII
Consensus . . . .
2991 3000 3010 3020 3030 3040 3050 3060 3070 3080 3090 3100 3110 3120
IntronliPI TC TGGATCARARTTACACAGTTTTCCCTTCARATATATTATTG ACAGAGAG GAC AGCCCATTCARACATARGACGCAGCTC
Intr n11PII
C
3121 3130 3140 3150 3160 3170 3180 3190 3200 3210 3220 3230 3240 3250
Intronl1PI GATCARCTAATTTCACATGGATT L TARAACTCAGGGAGCATARTCTGGAACTARGATC TARAGTATTCTCTTATCT
Intr n11PII G'IﬂﬂETHTTGﬂGGRR'ﬂYGCTTI'lﬂTGGCTTTIIﬂﬂTERFlli----TTHTTT'ITﬂﬂR‘IGGTTGCRRHNRTERRTRHRGTRT'IC'ICTTRTEC
Cs .. TTaaafaTCAaG. . ..aTAaTcTgafficgaagacafifaagGaATAARRGTATTCTCTTATCe
3251 3260 3270 3280 3290 3300 3310 3320 3330 3340 3350 3360 3370 3380
IntronllPI TT'IT'IG'ITREET'I'lFIEFIRﬁRRFlﬂﬂﬁﬁHll'lERCTGCRT'lTETTETITREERRITECTTTTEEITFITFITE'IT'ITTERHl'l'lERRT'[T-TETTEE"IGTCTGRRTTTGEREERTL‘JCHTGI"E'[TT'[T'[I:CRCT
Intr n11PII ATTCTGTTAGCTT A-TCATTACATTTCTTCATTAGCARTTCCTTTTCCTTATATGTTTTTGCARTGAAATTCTGCTCCTAGTCCARAGT TGGAGGATGTCATGATCTTTTTTC-ATA
C aTTcTGTTAGCTT TCAcTaCATTTCTTCATTAGCARTTCCTTTTCCTTATATGTTTTTGAARTGARATT, TGeTCCTAGTCcaRAgTTGGAGGATGTCATGATCTTTTTTC  Aca
3381387
Intronl1PI Tlﬂﬂl:ﬂl.‘x
Intr n11PII TCTACAG
Consensus TCTACAG

K)
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1 10 20 30 40 50 60 70 80 90 100 110 120 130

PII CTGTGGTTCTCCTGCATTARGTCTTTTTTTTTAATCARC ATCTAGCTTTCTARGTGGTTTGAGCC
PI-Intronl2 GTREGNGRRGI'IRTGTEREIGIGE['"Tl:E1GEF"TRI'IETCT'”T'lT'lTTI'IRTEﬁRCRHHHG'lI'IRT'IIGRFIEHHTHTTCTl:REHHRTGRERRTEEITEI'IﬁI'IRRTl:RIE1HGCTTICTRRETEGITIERGEC
C CTGCATTARGTCTTTTTTTTTARTCARC ATCTAGCTTTCTARGTGGTTTGAGCC
131 140 150 160 170 180 190 200 210 220 230 240 250 260

PII-Intron12
PI-Intronl2
Consensus

PII-Intronl2

ATCCARGAGGTTGGCTTGTGARTGGCTGAGGTTTGTGCCTTTCATGTACATGCATGTATGARGTGGTTTCTTGGGT TGTAGAGGAATGGAGAACTGGTATCTCACTACTATTTTGGGAAGATGGTGARTT
ATCCAAGAGGTTGGCTTGTGARTGGCTGAGGTTTGTGCCTTTCATGTACATGCATGTATGARATGGTTTCTTGGGTTGTAGAGGARTAGAGARRTGGTATCTCACTACTATTTGGGGAAGATGGTGAATT
ATCCARGAGGTTGGCTTGTGAATGGCTGAGGTTTGTGCCTTTCATGTACATGCATGTATGARATGGTTTCTTGGGT TCACTACTATT TGGTGARTT

261 270 280 290 300 310 320 330 340 350 360 370 380 390

TTTﬁRﬁRHEGGGTGHT1ﬁﬁEERCTCERHﬁﬁRHRIETTTl:El:TEEIﬁﬁRRIIl:El:THTTTTGTTl.'nﬁTﬁTHGCEREHTTﬁTEEIGIHCEREGH'nTTEIEGl'lRETEEIEEETECERTRIEIGHT"ITETTTR

GACCATTCCATGARARTCTTTCCCTCCTGARRACCCCTATTTTGTTGATATAGCCACATTATCCTGTCCCACARTTTTCTCGARCTGCTCCTTCCCATATCTGATTATCTTTA

Ce '[T Tmrl‘ﬂ'*Tff TTTCCCTCCTGARAACCCCTATTTTGTTGATATAGCCACATTATCCTGTAaCCACAATTTTCTCGARCTGCTCCCTCCCATATCTGATTATCTTTA
?51 400 410 420 430 440 450 460 a70 480 430 500 510 52?

PII-Intron12 ATCTATGCTCTGATCC T TTTTATGTTGTTARATACACC CTTARGAGAC GARRCATCCAGTTART
PI-Intron12 ATCTATGCTCTGATCCTARTARTATTTTTATARGARCAGTARTATAGTGTTTTTATGTTGTTARATACACCTGTAATI EIGIGRERI’ITETE TAAGAGACARAAGARGGAGGARACATCCAGTCAGT
Consensus ATCTATGCTCTGATCCTARTARTATTTTTATAAGARCAGTARTATAGTGTTTTTATGTTGTTARATACACCTGTaAT CTTARGAGAC ATCCAGTcAaT
521 530 540 550 560 570 580 590 600 610 620 630 640 650

PII GGTC TAACCTGCAGARGCARTGG===—=— ARARATCTCARGATGGACACTTCCCACCCATTCTCTTGGTCCGTARAGATGAGGTGGTACARATAGATTTTCAGTATTGARAGA
PI-Intron12 GGTCATATAARAAGGAGATTARCCTGCAGARACAARGGGGCATAGCARAARTCTCARGAGGGACACCTCCTACCCATTCTCTTGGTCCGTARAGATGAGGTGGTAGARATGGACTTTCAGTATTGARAGA
Consensus GGTCaTATARaAAGGAGATTARCCTGCAGARACAAAGE. ... ...CARARATCTCARGAgGGACACCTCCCACCCATTCTCTTGGTCCGTAAAGA GAcTTTCAGTATTGARAGA
651 660 670 680 690 700 710 720 730 740 750 760 770 780

PII-Intronl2
PI-Intronl2
Consensus

PII-Introan

TTCTGCTACTGTARCCTTACARTCATG-TCGCATTARTACTCARGGTTGCTGCTTCTTCTCTAGACTARCTCARRGGCTGGCATGATGAGTAGARRATCCATCATGAATARGARAGGARTGGGGCTGTAG
TTCTGCTACTGTARCTGTACARTCARGGTAGTGT TAATGCTCATGGTTGGTGCTTCTTCTCTGGATTACCTCARARGCTGGCATGATGAGTAGARRATCTCTCATGAATARGARAGGARTGGGGCTGTAG
TTCTGCTACTGTAACCcETACAATCAAG. TaGeaT TAATACTCAaGGTTGTGCTTCTTCTCTaGAcTRCTCARAAGCTGGCATGATGAGTAGARAATCcaTCATGARTARGARRGGAATGGGGCTGTAG

751 790 800 810 820 830 840 850 860 870 880 890 900 910

TTTTTGTTTTATTCTTTTCAC

CTTTAGCTGTTTTCARTARCARACARTTTGTGCATC
CAGAGARATGCCATTATCTGTTTTCARTARCARACARTTTTTGCATT

ntronl2 GTTﬁTﬁTEEGE'lTCﬁERRITHEGHEHTEREﬁﬁTHTTT'lTGTTITHT'lE'lTTTCREﬁTHEGRRHTHTERﬁRIHHEEET T
TTTTTGTTTTATTCTTTTCAC TerT CaTTAgCTGTTTTCARTARCARACARTTTETGCATe
911 920 930 940 950 960 970 980 990 1000 1010 1020 1030 1040
PII-Intron12 TCCTAGCATGARCTCATARGAGGGARCATATCGCAGARATGTTCCTCTTCAARATAGACCAATTARARARGARARTTCTATGCCATCATTCGATATGTTTTGGTT--TTCAG
PI-Intronl2 TGETRECﬂTEI'lﬂlIl:FlTFlﬂIlﬂGﬁﬁﬂﬁEﬁCﬂTTGl:ﬂﬁI'lFmTTTCCCTl:TTCﬂﬁFlﬁTﬂGﬂCl:I'lﬂTTﬁFlﬂFlﬂFlﬁﬂﬂI'lFITTl:TﬂTECl:ﬂTCﬂTTTGﬂTﬂTERmTGﬂTCCEIEC'GIGHTCCTRTRREG‘IGTRH
C TcCTAGCATGARCCC! AcATcGL TCTATGCCATCATTcGATATGaTaTGaTc. . Tglabeseesececccceceans
1041 1050 1060 1070 1080 1090 1100 1110 1120 1130 1140 1150 1160 1170
PII-Intronl2
33 ACCARGAC ATTGTGTATCTGGACTGTGTTGTTGTAGCTAC TTGTTTATTTTTAACACC TTTACCCTGCTCCATACTAGC TTCTT
r
1171 1180 1190 1200 1210 1220 1230 1240 1250 1260 1270 1280 1290 1300
PII-Intronl2
PIL GGCTTTTTACTATGATCARRACATTTCARCCCTATTTCCTATCCTTTCAGTTTATCTGACCCTTATGAACAT TTAGCARTATTTCAGCCTTGTCTCARCCCCAGACTCACAC
1301 1310 1320 1330 1340 1350 1360 1370 1380 1390 1400 1410 1420 1430
PII:
PI-Intronl2 TTTCAGCATGTTARATCATGTC TTGTTCTTTTAGATAGTTTGCATGGARACCCAGTT TTGAGATTGGTGCCCTGAGTCAGCTTCCTGGCTTTCT
r
1431 1440 1450 1460 1470 1480 1490 1500 1510 1520 1530 1540 1550 1560
PII-Intronl2
PI. GGARGGTTC CC ACATTTTTCTCCCAGAGACTTT TGGTGC TTCTTTTTCCACCCCTTARGTTATCTACCTGCTCTGTARAGTTC
©
1561 1570 1580 1590 1600 1610 1620 1630 1640 1650 1660 1670 1680 1690
PII-Intronl2
TARATTCAGGTGTTTTGGTGGCACATTC TTCARGACC ARGTTCCTCATTCTTTCTTTCTACGTAGGARCCCAGTTGACTTTTARTGAACCTTTTGAGCAGARTGE
C
1691 1700 1710 1720 1730 1740 1750 1760 1770 1780 1790 1800 1810 1820
PII:
PI-Intronl2 CCCARRACATTTTGTTATTTTCATGTTTCCCTCACARGCCTAGTTTCAC CATGAGTTTTTCAGCACGTGACAGARRATTC TTCTTCCC AG
C

PII-Intron12

1821 1830 1840 1850 1860 1870 1880 1890 1900 1910 1920 1930 1940 1950

PI-Intron1l2 GAGAAGTTCAGCARTTCACTTTTTGTTGCTTTTTCATGGCAGCCCARTTGATTTTARCTTTACGGTCARCCARCATATAGARCTTCTGTTTCAGGARCTGAGCCTTTCATTGCAGTCATTTCCCTGTAGC
C
1951 1960 1970 1980 1990 2000 2010 2020 2030 2040 2050 2060 2070 2080
PII-Intronl2
TTGGGACTTCTAGGCACCACACACAGT TGTARCAGGGCAGGGATGCCTTGCTTGGTGATCCTC v ARATCATGGTTTGACTCTTT
C
?081 2080 2100 2110 2120 2130213?
PII-Intron12
GATCTCTGCTGC TTTTGATTCTCACCCACAG

PI-Intronl2
C

(L)
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PII-Intronl3

1 10 20 30 a0 50 60 70 80 90 100 110 120 13?

S

CTTTCCTGCATTARGTCTTTT T TCTC CT ATCTAGCTTTCTARGTGGTTTGAGCC

131 140 150 160 170 180 190 200 210 220 230 240 250 260
PII-Intronl3
PI- ATCCARGAGGTTGGCT TGAGGTTTGTGCCTTTCATGTACATGC TTCTTGGGT TCACTACTATT T
C
261 270 280 290 300 310 320 330 340 350 360 370 380 390
PII- 3
PI-Introni2 TT TGACCATTCC TTTCCCTCCTGARRACCCCTATTTTGT CACATTATCCTGTCCCACAATTTTCTCGARCTGCTCCTTCCCATATCTGATTATCTTTA
C
391 400 410 420 430 440 450 460 a70 480 430 500 510 520

PII-Intronl3

C

ATCTATGCTCTGATCC T T

TATGTTGTTARATACACC CTTARGAGAC ATCCAGTCAGT

521 530 540 550 560 570 580 590 600 610 620 630 640 650
PII-Intronl3
P GGTC TAACCTGCAGARACARAGGGGCATAGCARRRATCTC ACCTCCTACCCATTCTCTTGGTCC TTTCAGTATTGARAGA
S
651 660 670 680 690 700 710 720 730 740 750 760 770 780
PII-Intronl3
PI-Intronl2 TTCTGCTACTGTARCTGTACAATC TARTGCTCATGGTTGGTGCTTCTTCTCTGGATTA TGTAG
C
781 790 800 810 820 830 840 850 860 870 880 890 900 910
PII-Intronl3
PI-Intronl2 GT TTCACAAT TTTTGTTTTATTCTTTTCAC CATTATCTGTTTTCAATARCARACARTTTTTGCATT
[X
911 320 930 940 950 960 970 980 990 1000 1010 1020 1030 1040
PII-Intronl3
TGCTAGCATGARCCL ACATTGCAGARRTTTCCCTCTTC CAAT TCTATGCCATCATT CGTGCTGTGATCCTATARCGTGTAR
[X
1041 1050 1060 1070 1080 1090 1100 1110 1120 1130 1140 1150 1160 1170
PII-Intronl3 GTARGACTTATTTATTTTTARCACCARGAGARATTTTACCCTGCTCCATACTAGCC TTCTT
PI-Intron12 ACCARGACAAGGGAARCATTGTGTATCTGGACTGTGTTGTTGTAGCTACARAGTAAGACTTGTTTATTTTTARCACCAGGAGARATTTTACCCTGCTCCATACTAGCCATGTAGARRTGTARTATTTCTT
C GTARGACTTaTTTATTTTTARCACCAAGAGARATTTTACCCTGCTCCATACTAGCCaTaTAGARATATARTATTTCTT
1171 1180 1190 1200 1210 1220 1230 1240 1250 1260 1270 1280 1290 1300

PII-Intronl3
PI-Introni2
Consensus

PII-Intronl3
PI;Introan

GGCTGTTTACTATGATARRRACATTTCAGCTCTATTTCCTATCCCTTCTTCCAGTTTATTTGACCCTTATGARCATARGCARAGGGAAGATARTTTARCARARTTTCTCCCTTATTTCARTTTCARATGC
GGCTTTTTACTATGATCARARCATTTCARCCCTATTTCCTATCCTTTC----AGTTTATCTGACCCTTATGARCATACGCATAGGGARGATAGT TTAGCARTATTTCAGCCTTGTCTCARCCCCAGACTC
GGCTgTTTACTATGATaARAACATTTCAACCCTATTTCCTATCCETTC, .. LAGTTTATCTGACCCTTATGARCATAAGCAaAGGGARGATAATTTAACARAATTTCacCCTTaTcTCARcecCAaAcgl

1301 1310 1320 1330 1340 1350 1360 1370 1380 1390 1400 1410 1420 1430

ACTCTTTCAGCATGCTARATCATATCTGTGARARTARTACATTTGTAGTTTGACTGARATTACATGGARACTARGT TTARACARGGGTGAGCAGTGTATGAGATTGGTGCCCTTACTCAGCTTCCTGAGT
ACACTTTCAGCATGTTARATCATGTCTGTGARRRTARTATATTTGTTCTTTTAGATAGTTTGCATGGARACCCAGT TTARATARGGGTGAGTARTGTTTGAGATTGGTGCCCTGAGTCAGCTTCCTGGCT

PII-Intronl3
PI-Intronl2
Consensus

PII-Intronl3
PI-Introni2
Consensus

PII-Intronl3
PI-Intronl2
Consensus

PII-Intronl3

ACaCTTTCAGC! ATaTCTGT TTGTacTT TaCATGGARACCcaAGTTTARACARGGGTGAGCAaTGTaTGAGATTGGTGCCCTgACTCAGCTTCCTGacT
1431 1440 1450 1460 1470 1480 1430 1500 1510 1520 1530 1540 1550 1560

TTCTGGARGGTTCTARGAGTTTCCTGGTARTGCTGTGACATTTTTTTCTCTGAGCCTTTTARGARGGAAATCARTGC! AGACT--TCTGGAR=
TTCTﬁ[iﬁHﬁ[iTTCTHHGHG[HCI:ETliliTHRTGEIEIERERTITITCTCECHﬁHﬁHCTTTTH[iEHTGBHRHITGEIECHGEHEHHHHHHGTTTETTTTTEEHEEEETTﬂHGTTHTETHCEIECTCTGIRHH
TTCTGGARGGTTCTARGAGETcCCTGGTARTGCTGTGACATTTTTcTCcCaGAGACTTT eeeescssessss.LaaalT, TCTGgAR,

1561 1570 1580 1590 1600 1610 1620 1630 1640 1650 1660 1670 1680 1690

------------- GTATTTTGGTGGTACATTCTGGARGTGCTGCAGCACCATGARARGAGAGGTGCACGTTGCCCATTCCTTCTTTCTATCTGGCATCACATTTGACT ==========CTTTTGAGCAGA
GTTCTARATTCAGGTGTTTTGGTGGCACATTCTGGARGTGTTTCAAGACCATGARAATGGAGGTGCARGTTCCTCATTCTTTCTTTCTACGTAGGARCCCAGT TGACTTTTARTGARCCTTTTGAGCAGA
eesesceceees GTATTTTGGTGGCACATTC AacACCH AaGTTcCcCATTCCTTCTTTCTAccTaGeAaCaCAgTTGACT .u e oo .o LCTTTTGAGCAGA

1691 1700 1710 1720 1730 1740 1750 1760 1770 1780 1790 1800 1810 1820

ATGGCCCARRACATTTTGTTATTACCATATTTCCATCACARGCCTAGCT TCCGAGCARGAGAAGGGGGCCATGTGTTTT-CAI TACARATGCTTCCTCC!
ﬁTEGCCCﬁﬁﬁRCRTTTTGITRTTTTEﬁTETTTIICTCRCHI'IGCCTﬁGTTTCﬁ[ﬁGGFIRGRGRRGRGRGEl:RTGNETTTTICRGCR[GTERCRGRRRRTTCIRTGRFITEETTETTCECRTGTRRRGRRRTR
ATGGCCCARARCATTTTGTTATTacCATATTTCCaTCACARGCCTAGETTC:

1821 1830 1840 1850 1860 1870 1880 1830 1900 1910 1920 1930 1940 1950
RRRRTRGIITCRGHFl'mﬂGTTCﬂﬁERTT'II'lFll'lTT'lTTGCTECTT'lTTCRREGCRECTCﬂﬂC'lEFI'”T'lCﬂl:'lTTﬁTGGTCﬁGCCﬁﬂCﬂTGTﬂGﬂﬂGT'ICTG'"'lCﬂﬁﬁﬂﬂTTGﬁECCTITCMTGCRRCCﬂ
TCl

Consensus

PII-Intronl3

AGCARTTCACTTTTTGTTGCTTTTTCATGGCAGCCCARTTGATTTTARCTTTACGGTCARCCARCATATAGARCTTCTGTTTCAGGARCTGAGCCTTTCATTGCAGTCA
.TEHGaﬂgFlﬂLﬂTEHEEHaTTaﬂaTTITIl.icTﬁEITITICﬂaEGI:ﬂliCcEHﬂcTEH1TTTaRETTTHCEETCHalIHﬂEﬂTaTHGﬂﬂcTIETETTTEHEEHHcTEHEEETTTEHITGERacER

1951 1960 1970 1980 1990 2000 2010 2020 2030 2040 2050 2060 2070 2080

TTTCCCCARAGCARACARGT TGGACTGGGACTTCTAGGCARCACACACAGT TGTAGCAGGGCAGGGATGCCTTTCTTGGTGATCCTCARGACAGATGARGAGGAGGTTTTGARATGTGTCmmmmmm——=m

PI-Intron12 TTTCCCTGTAGCARATARGATGGTTTGGGACTTCTAGGCACCACACACAGTTGTARCAGGGCAGGGATGCCTTGCTTGGTGATCCTCARGAGAGATGAAGAGGAGGT TTTGARATGTGTATCARATCATG
C TTTCCCcaaRGC! TTCTAGGCAaCACACACAGT TGTAaCAGGGCAGGGATGCCTTgCTTGGTGATCCTC TTTGARATGTGTa.

PII-Intronl3
PI-Intronl2
o

2081 2090 2100 2110 2120 2130 2140 2146

----- CCTCTTTGATCTCTGCTACTGARGARTGATAGCTG-GAGTATTTTTTATTCTCACCCACAG
GTTTGACTCTTTGATCTCTGCTGCTGATGARTGATAGCTGAGARATATTTTTGATTCTCACCCACAG

+ee++aCTCTTTGATCTCTGCTACT! TG.GAaTATTTTTgATTCTCACCCACAG

(M)

S9 of S9

Figure S1: Pairwise nucleotide sequence alignments of topologically equivalent paralog introns 1-12
from Pre-pro EOC00006-like PII-SVMP and 1-13 from Pre-pro EOC00028-like PI-SVMP gene

sequences.



