

	                                                                  

-1382
T-523-2    GGATGAAAGTGGATTCAAGGTGTCGCTTTTCCCTCAACCGCTTACAGAAGTTTTTTCAAGGTC
T-530-2    GGATGAAAGTGGATTCAAGGTGTCGCTTTTCCCTCAACCGCTTACAGAAGTTTTTTCAAGGTC
T-523-1    GGATGAAAGTGGATTCAAGGTGTCGCTTTTCCCTCAACCGCTTACAGAAGTTTTTTCAAGGTC
T-530-1    GGATGAAAGTGGATTCAAGGTGTCGCTTTTCCCTCAACCGCTTACAGAAGTTTTTTCAAGGTC
CT415-1    GGATGAAAGTGGATTCAAGGTGTCGCTTTTCCCTCAACCGCTTACAGAAGTTTTTTCAAGGTC
CT415-2    GGATGAAAGTGGATTCAAGGTGTCGCTTTTCCCTCAACCGCTTACAGAAGTTTTTTCAAGGTC
154        GGATGAAAGTGGATTCAAGGTGTCGCTTTTCCCTCAACCGCTTACAGAAGTTTTTTCAAGGTC
337        GGATGAAAGTGGATTCAAGGTGTCGCTTTTCCCTCAACCGCTTACAGAAGTTTTTTCAAGGTC
2437       GGATGAAAGTGGATTCAAGGTGTCGCTTTTCCCTCAACCGCTTACAGAAGTTTTTTCAAGGTC
SK         GGATGAAAGTGGATTCAAGGTGTCGCTTTTCCCTCAACCGCTTACAGAAGTTTTTTCAAGGTC
GC         GGATGAAAGTGGATTCAAGGTGTCGCTTTTCCCTCAACCGCTTACAGAAGTTTTTTCAAGGTC
09WH45     GGATGAAAGTGGATTCAAGGTGTCGCTTTTCCCTCAACCGCTTACAGAAGTTTTTTCAAGGTC
2409       GGATGAAAGTGGATTCAAGGTGTCGCTTTTCCCTCAACCGCTTACAGAAGTTTTTTCAAGGTC
842        GGATGAAAGTGGATTCAAGGTGTCGCTTTTCCCTCAACCGCTTACAGAAGTTTTTTCAAGGTC
***************************************************************
-1320
T-523-2    TGTGTTCTCAAATTTTTACCATCTTCTAAAAGCAAGCAAATCAAAATCCTTGCCTTCAGGAATTGCTCGAATGTGTCCTCGGATACTTTGGCATATCTGGACAGGAAGAAATGCTCTAGT
T-530-2    TGTGTTCTCAAATTTTTACCATCTTCTAAAAGCAAGCAAATCAAAATCCTTGCCTTCAGGAATTGCTCGAATGTGTCCTCGGATACTTTGGCATATCTGGACAGGAAGAAATGCTCTAGT
T-523-1    TGTGTTCTCAAATTTTTACCATCTTCTAAAAGCAAGCAAATCAAAATCCTTGCCTTCAGGAATTGCTCGAATGTGTCCTCGGATACTTTGGCATATCTGGACAGGAAGAAATGCTCTAGT
T-530-1    TGTGTTCTCAAATTTTTACCATCTTCTAAAAGCAAGCAAATCAAAATCCTTGCCTTCAGGAATTGCTCGAATGTGTCCTCGGATACTTTGGCATATCTGGACAGGAAGAAATGCTCTAGT
CT415-1    TGTGTTCTCAAATTTTTACCATCTTCTAAAAGCAAGCAAATCAAAATCCTTGCCTTCAGGAATTGCTCGAATGTGTCCTCGGATACTTTGGCATATCTGGACAGGAAGAAATGCTCTAGT
CT415-2    TGTGTTCTCAAATTTTTACCATCTTCTAAAAGCAAGCAAATCAAAATCCTTGCCTTCAGGAATTGCTCGAATGTGTCCTCGGATACTTTGGCATATCTGGACAGGAAGAAATGCTCTAGT
154        TGTGTTCTCAAATTTTTACCATCTTCTAAAAGCAAGCAAATCAAAATCCTTGCCTTCAGGAATTGCTCGAATGTGTCCTCGGATACTTTGGCATATCTGGACAGGAAGAAATGCTCTAGT
337        TGTGTTCTCAAATTTTTACCATCTTCTAAAAGCAAGCAAATCAAAATCCTTGCCTTCAGGAATTGCTCGAATGTGTCCTCGGATACTTTGGCATATCTGGACAGGAAGAAATGCTCTAGT
2437       TGTGTTCTCAAATTTTTACCATCTTCTAAAAGCAAGCAAATCAAAATCCTTGCCTTCAGGAATTGCTCGAATGTGTCCTCGGATACTTTGGCATATCTGGACAGGAAGAAATGCTCTAGT
SK         TGTGTTCTCAAATTTTTACCATCTTCTAAAAGCAAGCAAATCAAAATCCTTGCCTTCAGGAATTGCTCGAATGTGTCCTCGGATACTTTGGCATATCTGGACAGGAAGAAATGCTCTAGT
GC         TGTGTTCTCAAATTTTTACCATCTTCTAAAAGCAAGCAAATCAAAATCCTTGCCTTCAGGAATTGCTCGAATGTGTCCTCGGATACTTTGGCATATCTGGACAGGAAGAAATGCTCTAGT
09WH45     TGTGTTCTCAAATTTTTACCATCTTCTAAAAGCAAGCAAATCAAAATCCTTGCCTTCAGGAATTGCTCGAATGTGTCCTCGGATACTTTGGCATATCTGGACAGGAAGAAATGCTCTAGT
2409       TGTGTTCTCAAATTTTTACCATCTTCTAAAAGCAAGCAAATCAAAATCCTTGCCTTCAGGAATTGCTCGAATGTGTCCTCGGATACTTTGGCATATCTGGACAGGAAGAAATGCTCTAGT
842        TGTGTTCTCAAATTTTTACCATCTTCTAAAAGCAAGCAAATCAAAATCCTTGCCTTCAGGAATTGCTCGAATGTGTCCTCGGATACTTTGGCATATCTGGACAGGAAGAAATGCTCTAGT
************************************************************************************************************************


-1200                                                           MYB1AT
T-523-2    TTTTGAAGGTAAAGGTTTTTGTCCCTTACAATCTCTTAAAATAATTAAGGAAGATGTAGACCTATGGTTTTTAGCTCAGAGGGTAGAAGTTGAGATTGAGGAATGTCAGTCTTTGTAAAA
T-530-2    TTTTGAAGGTAAAGGTTTTTGTCCCTTACAATCTCTTAAAATAATTAAGGAAGATGTAGACCTATGGTTTTTAGCTCAGAGGGTAGAAGTTGAGATTGAGGAATGTCAGTCTTTGTAAAA
T-523-1    TTTTGAAGGTAAAGGTTTTTGTCCCTTACAATCTCTTAAAATAATTAAGGAAGATGTAGACCTATGGTTTTTAGCTCAGAGGGTAGAAGTTGAGATTGAGGAATGTCAGTCTTTGTAAAA
T-530-1    TTTTGAAGGTAAAGGTTTTTGTCCCTTACAATCTCTTAAAATAATTAAGGAAGATGTAGACCTATGGTTTTTAGCTCAGAGGGTAGAAGTTGAGATTGAGGAATGTCAGTCTTTGTAAAA
CT415-1    TTTTGAAGGTAAAGGTTTTTGTCCCTTACAATCTCTTAAAATAATTAAGGAAGATGTAGACCTATGGTTTTTAGCTCAGAGGGTAGAAGTTGAGATTGAGGAATGTCAGTCTTTGTAAAA
CT415-2    TTTTGAAGGTAAAGGTTTTTGTCCCTTACAATCTCTTAAAATAATTAAGGAAGATGTAGACCTATGGTTTTTAGCTCAGAGGGTAGAAGTTGAGATTGAGGAATGTCAGTCTTTGTAAAA
154        TTTTGAAGGTAAAGGTTTTTGTCCCTTACAATCTCTTAAAAAAATTAAGGAAGATGTAGACCTATGGTTTTTAGCTCAGAGGGTAGAAGTTGAGATTGAGGAATGTCAGTCTTTGTAAAA
337        TTTTGAAGGTAAAGGTTTTTGTCCCTTACAATCTCTTAAAAAAATTAAGGAAGATGTAGACCTATGGTTTTTAGCTCAGAGGGTAGAAGTTGAGATTGAGGAATGTCAGTCTTTGTAAAA
2437       TTTTGAAGGTAAAGGTTTTTGTCCCTTACAATCTCTTAAAAAAATTAAGGAAGATGTAGACCTATGGTTTTTAGCTCAGAGGGTAGAAGTTGAGATTGAGGAATGTCAGTCTTTGTAAAA
SK         TTTTGAAGGTAAAGGTTTTTGTCCCTTACAATCTCTTAAAAAAATTAAGGAAGACGTAGACCTATGGTTTTTAGCTCAGAGGGTAGAAGTTGAGATTGAGGAATGTCAGTCTTTGTAAAA
GC         TTTTGAAGGTAAAGGTTTTTGTCCCTTACAATCTCTTAAAAAAATTAAGGAAGACGTAGACCTATGGTTTTTAGCTCAGAGGGTAGAAGTTGAGATTGAGGAATGTCAGTCTTTGTAAAA
09WH45     TTTTGAAGGTAAAGGTTTTTGTCCCTTACAATCTCTTAAAAAAATTAAGGAAGACGTAGACCTATGGTTTTTAGCTCAGAGGGTAGAAGTTGAGATTGAGGAATGTCAGTCTTTGTAAAA
2409       TTTTGAAGGTAAAGGTTTTTGTCCCTTACAATCTCTTAAAAAAATTAAGGAAGACGTAGACCTATGGTTTTTAGCTCAGAGGGTAGAAGTTGAGATTGAGGAATGTCAGTCTTTGTAAAA
842        TTTTGAAGGTAAAGGTTTTTGTCCCTTACAATCTCTTAAAAAAATTAAGGAAGACGTAGACCTATGGTTTTTAGCTCAGAGGGTAGAAGTTGAGATTGAGGAATGTCAGTCTTTGTAAAA
***************************************** ************ *****************************************************************


-1080              MYB1AT
T-523-2    GAGATTTGGTACTAAAAAATGGTTACCTCCTCC-TCCTTTATGGGTAAAATGTAATTTTGCTTATTCTTGGGCTAAACAAAAGAAGATTGCTGGAATTTCATGGGTTCTCAGAAATCATA
T-530-2    GAGATTTGGTACTAAAAAATGGTTACCTCCTCC-TCCTTTATGGGTAAAATGTAATTTTGCTTATTCTTGGGCTAAACAAAAGAAGATTGCTGGAATTTCATGGGTTCTCAGAAATCATA
T-523-1    GAGATTTGGTACTAAAAAATGGTTACCTCCTCC-TCCTTTATGGGTAAAATGTAATTTTGCTTATTCTTGGGCTAAACAAAAGAAGATTGCTGGAATTTCATGGGTTCTCAGAAATCATA
T-530-1    GAGATTTGGTACTAAAAAATGGTTACCTCCTCC-TCCTTTATGGGTAAAATGTAATTTTGCTTATTCTTGGGCTAAACAAAAGAAGATTGCTGGAATTTCATGGGTTCTCAGAAATCATA
CT415-1    GAGATTTGGTACTAAAAAATGGTTACCTCCTCC-TCCTTTATGGGTAAAATGTAATTTTGCTTATTCTTGGGCTAAACAAAAGAAGATTGCTGGAATTTCATGGGTTCTCAGAAATCATA
CT415-2    GAGATTTGGTACTAAAAAATGGTTACCTCCTCC-TCCTTTATGGGTAAAATGTAATTTTGCTTATTCTTGGGCTAAACAAAAGAAGATTGCTGGAATTTCATGGGTTCTCAGAAATCATA
154        GAGATTTGGTACTAAAAAATGGTTACCTCCTCC-TCCTTTATGGGTAAAATGTAATTTTGCTTATTCTTGGGCTAAACAAAAGAAGATTGCTGGAATTTCATGGGTTCTCAGAAATCATA
337        GAGATTTGGTACTAAAAAATGGTTACCTCCTCC-TCCTTTATGGGTAAAATGTAATTTTGCTTATTCTTGGGCTAAACAAAAGAAGATTGCTGGAATTTCATGGGTTCTCAGAAATCATA
2437       GAGATTTGGTACTAAAAAATGGTTACCTCCTCC-TCCTTTATGGGTAAAATGTAATTTTGCTTATTCTTGGGCTAAACAAAAGAAGATTGCTGGAATTTCATGGGTTCTCAGAAATCATA
SK         GAGATTTGGTACTAAAAAATGGTTACCTCCTCCCTCCTTTATGGGTAAAATGTAATTTTGCTTATTCTTGGGCTAAACAAAAGAAGATTGCTGGAATTTCATGGGTTCTCAGAAATCATA
GC         GAGATTTGGTACTAAAAAATGGTTACCTCCTCCCTCCTTTATGGGTAAAATGTAATTTTGCTTATTCTTGGGCTAAACAAAAGAAGATTGCTGGAATTTCATGGGTTCTCAGAAATCATA
09WH45     GAGATTTGGTACTAAAAAATGGTTACCTCCTCCCTCCTTTATGGGTAAAATGTAATTTTGCTTATTCTTGGGCTAAACAAAAGAAGATTGCTGGAATTTCATGGGTTCTCAGAAATCATA
2409       GAGATTTGGTACTAAAAAATGGTTACCTCCTCCCTCCTTTATGGGTAAAATGTAATTTTGCTTATTCTTGGGCTAAACAAAAGAAGATTGCTGGAATTTCATGGGTTCTCAGAAATCATA
842        GAGATTTGGTACTAAAAAATGGTTACCTCCTCCCTCCTTTATGGGTAAAATGTAATTTTGCTTATTCTTGGGCTAAACAAAAGAAGATTGCTGGAATTTCATGGGTTCTCAGAAATCATA
********************************* **************************************************************************************

-960
T-523-2    -GAGGTGTTGTCCTCTTGCATAGTCGCCACTCTATAGCTCACATAGATAATATTGATGAGGCTAAACTTCAATGTTTTCTATGGGCTATTAACAGTATGGCCAGTCTAAAATTGTCGCGT
T-530-2    -GAGGTGTTGTCCTCTTGCATAGTCGCCACTCTATAGCTCACATAGATAATATTGATGAGGCTAAACTTCAATGTTTTCTATGGGCTATTAACAGTATGGCCAGTCTAAAATTGTCGCGT
T-523-1    -GAGGTGTTGTCCTCTTGCATAGTCGCCACTCTATAGCTCACATAGATAATATTGATGAGGCTAAACTTCAATGTTTTCTATGGGCTATTAACAGTATGGCCAGTCTAAAATTGTCGCGT
T-530-1    -GAGGTGTTGTCCTCTTGCATAGTCGCCACTCTATAGCTCACATAGATAATATTGATGAGGCTAAACTTCAATGTTTTCTATGGGCTATTAACAGTATGGCCAGTCTAAAATTGTCGCGT
CT415-1    -GAGGTGTTGTCCTCTTGCATAGTCGCCACTCTATAGCTCACATAGATAATATTGATGAGGCTAAACTTCAATGTTTTCTATGGGCTATTAACAGTATGGCCAGTCTAAAATTGTCGCGT
CT415-2    -GAGGTGTTGTCCTCTTGCATAGTCGCCACTCTATAGCTCACATAGATAATATTGATGAGGCTAAACTTCAATGTTTTCTATGGGCTATTAACAGTATGGCCAGTCTAAAATTGTCGCGT
154        -GAGGTGTTGTCCTCTTGCATAGTCGCCACTCTATAGCTCACATAGATAATATTGATGAGGCTAAACTTCAATGTTTTCTATGGGCTATTAACAGTATGGCCAGTCTAAAATTGTCGCGT
337        AGAGGTGTTGTCCTCTTGCATAGTCGCCACTCTATAGCTCACATAGATAATATTGATGAGGCTAAACTTCAATGTTTTCTATGGGCTATTAACAGTATGGCCAGTCTAAAATTGTCGCGT
2437       -GAGGTGTTGTCCTCTTGCATAGTCGCCACTCTATAGCTCACATAGATAATATTGATGAGGCTAAACTTCAATGTTTTCTATGGGCTATTAACAGTATGGCCAGTCTAAAATTGTCGCGT
SK         -GAGGTGTTGTCCTCTTGCATAGTCGCCACTCTATAGCTCACATAGATAATATTGATGAGGCTAAACTTCAATGTTTTCTATGGGCTATTAACAGTATGGCCAGTCTAAAATTGTCGCGT
GC         -GAGGTGTTGTCCTCTTGCATAGTCGCCACTCTATAGCTCACATAGATAATATTGATGAGGCTAAACTTCAATGTTTTCTATGGGCTATTAACAGTATGGCCAGTCTAAAATTGTCGCGT
09WH45     -GAGGTGTTGTCCTCTTGCATAGTCGCCACTCTATAGCTCACATAGATAATATTGATGAGGCTAAACTTCAATGTTTTCTATGGGCTATTAACAGTATGGCCAGTCTAAAATTGTCGCGT
2409       -GAGGTGTTGTCCTCTTGCATAGTCGCCACTCTATAGCTCACATAGATAATATTGATGAGGCTAAACTTCAATGTTTTCTATGGGCTATTAACAGTATGGCCAGTCTAAAATTGTCGCGT
842        AGAGGTGTTGTCCTCTTGCATAGTCGCCACTCTATAGCTCACATAGATAATATTGATGAGGCTAAACTTCAATGTTTTCTATGGGCTATTAACAGTATGGCCAGTCTAAAATTGTCGCGT
***********************************************************************************************************************


-840
T-523-2    GTTGTTTTTGGCTCTGAGGCCACTGACTTGATAGGCTCAGTGACTCGTCCAAAAGCGTGGCCATCTTTTGCATATCAAGCTTCGGAGATCAGAATTGCATTGGCTAATATTGATAACTGG
T-530-2    GTTGTTTTTGGCTCTGAGGCCACTGACTTGATAGGCTCAGTGACTCGTCCAAAAGCGTGGCCATCTTTTGCATATCAAGCTTCGGAGATCAGAATTGCATTGGCTAATATTGATAACTGG
T-523-1    GTTGTTTTTGGCTCTGAGGCCACTGACTTGATAGGCTCAGTGACTCGTCCAAAAGCGTGGCCATCTTTTGCATATCAAGCTTCGGAGATCAGAATTGCATTGGCTAATATTGATAACTGG
T-530-1    GTTGTTTTTGGCTCTGAGGCCACTGACTTGATAGGCTCAGTGACTCGTCCAAAAGCGTGGCCATCTTTTGCATATCAAGCTTCGGAGATCAGAATTGCATTGGCTAATATTGATAACTGG
CT415-1    GTTGTTTTTGGCTCTGAGGCCACTGACTTGATAGGCTCAGTGACTCGTCCAAAAGCGTGGCCATCTTTTGCATATCAAGCTTCGGAGATCAGAATTGCATTGGCTAATATTGATAACTGG
CT415-2    GTTGTTTTTGGCTCTGAGGCCACTGACTTGATAGGCTCAGTGACTCGTCCAAAAGCGTGGCCATCTTTTGCATATCAAGCTTCGGAGATCAGAATTGCATTGGCTAATATTGATAACTGG
154        GTTGTTTTTGGCTCTGAGGCCACTGACTTGATAGGCTCAGTGACTCGTCCAAAAGCGTGGCCATCTTTTGCATATCAAGCTTCGGAGATCAGAATTGCATTGGCTAATATTGATAACTGG
337        GTTGTTTTTGGCTCTGAGGCCACTGACTTGATAGGCTCAGTGACTCGTCCAAAAGCGTGGCCATCTTTTGCATATCAAGCTTCGGAGATCAGAATTGCATTGGCTAATATTGATAACTGG
2437       GTTGTTTTTGGCTCTGAGGCCACTGACTTGATAGGCTCAGTGACTCGTCCAAAAGCGTGGCCATCTTTTGCATATCAAGCTTCGGAGATCAGAATTGCATTGGCTAATATTGATAACTGG
SK         GTTGTTTTTGGCTCTGAGGCCACTGACTTGATAGGCTCAGTGACTCGTCCAAAAGCGTGGCCATCTTTTGCATATCAAGCTTCGGAGATCAGAATTGCATTGGCTAATATTGATAACTGG
GC         GTTGTTTTTGGCTCTGAGGCCACTGACTTGATAGGCTCAGTGACTCGTCCAAAAGCGTGGCCATCTTTTGCATATCAAGCTTCGGAGATCAGAATTGCATTGGCTAATATTGATAACTGG
09WH45     GTTGTTTTTGGCTCTGAGGCCACTGACTTGATAGGCTCAGTGACTCGTCCAAAAGCGTGGCCATCTTTTGCATATCAAGCTTCGGAGATCAGAATTGCATTGGCTAATATTGATAACTGG
2409       GTTGTTTTTGGCTCTGAGGCCACTGACTTGATAGGCTCAGTGACTCGTCCAAAAGCGTGGCCATCTTTTGCATATCAAGCTTCGGAGATCAGAATTGCATTGGCTAATATTGATAACTGG
842        GTTGTTTTTGGCTCTGAGGCCACTGACTTGATAGGCTCAGTGACTCGTCCAAAAGCGTGGCCATCTTTTGCATATCAAGCTTCGGAGATCAGAATTGCATTGGCTAATATTGATAACTGG
************************************************************************************************************************


-720                                                                                              MYBST1
T-523-2    AGTCTGCATTCTGAGGTATCTGATACTAATCAAGGTGCAAAGCTCATTGCTCAAAGTGCTTCTTTTGGAGCTAGGTTGCATTCTTATGTGGCCAGAAGTTATCCTTTTTGGCTCAAAGAA
T-530-2    AGTCTGCATTCTGAGGTATCTGATACTAATCAAGGTGCAAAGCTCATTGCTCAAAGTGCTTCTTTTGGAGCTAGGTTGCATTCTTATGTGGCCAGAAGTTATCCTTTTTGGCTCAAAGAA
T-523-1    AGTCTGCATTCTGAGGTATCTGATACTAATCAAGGTGCAAAGCTCATTGCTCAAAGTGCTTCTTTTGGAGCTAGGTTGCATTCTTATGTGGCCAGAAGTTATCCTTTTTGGCTCAAAGAA
T-530-1    AGTCTGCATTCTGAGGTATCTGATACTAATCAAGGTGCAAAGCTCATTGCTCAAAGTGCTTCTTTTGGAGCTAGGTTGCATTCTTATGTGGCCAGAAGTTATCCTTTTTGGCTCAAAGAA
CT415-1    AGTCTGCATTCTGAGGTATCTGATACTAATCAAGGTGCAAAGCTCATTGCTCAAAGTGCTTCTTTTGGAGCTAGGTTGCATTCTTATGTGGCCAGAAGTTATCCTTTTTGGCTCAAAGAA
CT415-2    AGTCTGCATTCTGAGGTATCTGATACTAATCAAGGTGCAAAGCTCATTGCTCAAAGTGCTTCTTTTGGAGCTAGGTTGCATTCTTATGTGGCCAGAAGTTATCCTTTTTGGCTCAAAGAA
154        AGTCTGCATTCTGAGGTATCTGATACTAATCAAGGTGCAAAGCTCATTGCTCAAAGTGCTTCTTTTGGAGCTAGGTTGCATTCTTATGTGGCCAGAAGTTATCCTTTTTGGCTCAAAGAA
337        AGTCTGCATTCTGAGGTATCTGATACTAATCAAGGTGCAAAGCTCATTGCTCAAAGTGCTTCTTTTGGAGCTAGGTTGCATTCTTATGTGGCCAGAAGTTATCCTTTTTGGCTCAAAGAA
2437       AGTCTGCATTCTGAGGTATCTGATACTAATCAAGGTGCAAAGCTCATTGCTCAAAGTGCTTCTTTTGGAGCTAGGTTGCATTCTTATGTGGCCAGAAGTTATCCTTTTTGGCTCAAAGAA
SK         AGTCTGCATTCTGAGGTATCTGATACTAATTAAGGTGCAAAGCTCATTGCTCAAAGTGCTTCTTTTGGAGCTAGGTTGC-----------------------------------------
GC         AGTCTGCATTCTGAGGTATCTGATACTAATTAAGGTGCAAAGCTCATTGCTCAAAGTGCTTCTTTTGGAGCTAGGTTGC-----------------------------------------
09WH45     AGTCTGCATTCTGAGGTATCTGATACTAATTAAGGTGCAAAGCTCATTGCTCAAAGTGCTTCTTTTGGAGCTAGGTTGC-----------------------------------------
2409       AGTCTGCATTCTGAGGTATCTGATACTAATTAAGGTGCAAAGCTCATTGCTCAAAGTGCTTCTTTTGGAGCTAGGTTGC-----------------------------------------
842        AGTCTGCATTCTGAGGTATCTGATACTAATTAAGGTGCAAAGCTCATTGCTCAAAGTGCTTCTTTTGGAGCTAGGTTGC-----------------------------------------
****************************** ************************************************             61 bp InDel


-600                            MYB1AT                                  E/G-box
T-523-2    ACTTTTGAACATGATGTTGCTTTCTCGTAACTGGTTTATATTGGGGTACTGTGTTACCCGTATTAGTCTCCTCATCTGTTTGAGGCTTTTGGGTTGATCTTTTGATACTTCTTGTTAAAC
T-530-2    ACTTTTGAACATGATGTTGCTTTCTCGTAACTGGTTTATATTGGGGTACTGTGTTACCCGTATTAGTCTCCTCATCTGTTTGAGGCTTTTGGGTTGATCTTTTGATACTTCTTGTTAAAC
T-523-1    ACTTTTGAACATGATGTTGCTTTCTCGTAACTGGTTTATATTGGGGTACTGTGTTACCCGTATTAGTCTCCTCATCTGTTTGAGGCTTTTGGGTTGATCTTTTGATACTTCTTGTTAAAC
T-530-1    ACTTTTGAACATGATGTTGCTTTCTCGTAACTGGTTTATATTGGGGTACTGTGTTACCCGTATTAGTCTCCTCATCTGTTTGAGGCTTTTGGGTTGATCTTTTGATACTTCTTGTTAAAC
CT415-1    ACTTTTGAACATGATGTTGCTTTCTCGTAACTGGTTTATATTGGGGTACTGTGTTACCCGTATTAGTCTCCTCATCTGTTTGAGGCTTTTGGGTTGATCTTTTGATACTTCTTGTTAAAC
CT415-2    ACTTTTGAACATGATGTTGCTTTCTCGTAACTGGTTTATATTGGGGTACTGTGTTACCCGTATTAGTCTCCTCATCTGTTTGAGGCTTTTGGGTTGATCTTTTGATACTTCTTGTTAAAC
154        ACTTTTGAACATGATGTTGCTTTCTCGTAACTGGTTTATATTGGGGTACTGTGTTACCCGTATTAGTCTCCTCATCTGTTTGAGGCTTTTGGGTTGATCTTTTGATACTTCTTGTTAAAC
337        ACTTTTGAACATGATGTTGCTTTCTCGTAACTGGTTTATATTGGGGTACTGTGTTACCCATATTAGTCTCCTCATCTGTTTGAGGCTTTTGGGTTGATCTTTTGATACTTCTTGTTAAAC
2437       ACTTTTGAACATGATGTTGCTTTCTCGTAACTGGTTTATATTGGGGTACTGTGTTACCCGTATTAGTCTCCTCATCTGTTTGAGGCTTTTGGGTTGATCTTTTGATACTTCTTGTTAAAC
SK         --------------------TTTCTCGTAACTGGTTTATATTGGGGTACTGTGTTACCCGTATTAGTCTCCTCATCTGTTTGAGGCTTTTGGGTTGATCTTTTGATACTTCTTGTTAAAC
GC         --------------------TTTCTCGTAACTGGTTTATATTGGGGTACTGTGTTACCCGTATTAGTCTCCTCATCTGTTTGAGGCTTTTGGGTTGATCTTTTGATACTTCTTGTTAAAC
09WH45     --------------------TTTCTCGTAACTGGTTTATATTGGGGTACTGTGTTACCCGTATTAGTCTCCTCATCTGTTTGAGGCTTTTGGGTTGATCTTTTGATACTTCTTGTTAAAC
2409       --------------------TTTCTCGTAACTGGTTTATATTGGGGTACTGTGTTACCCGTATTAGTCTCCTCATCTGTTTGAGGCTTTTGGGTTGATCTTTTGATACTTCTTGTTAAAC
842        --------------------TTTCTCGTAACTGGTTTATATTGGGGTACTGTGTTACCCGTATTAGTCTCCTCATCTGTTTGAGGCTTTTGGGTTGATCTTTTGATACTTCTTGTTAAAC
*************************************** ************************************************************


-480                 MBS1=MYB-core
T-523-2    TGTTTCCTTGTTTATAAAAGTACAGTTGTTCAAAAAAAA--GAGAATCATACTAGTAATTATCTTGTTAGGCCAAAAAATCAATGTGCAAAGAAAATCCCTAATCGCCAAATATACTATA
T-530-2    TGTTTCCTTGTTTATAAAAGTACAGTTGTTCAAAAAAAA--GAGAATCATACTAGTAATTATCTTGTTAGGCCAAAAAATCAATGTGCAAAGAAAATCCCTAATCGCCAAATATACTATA
T-523-1    TGTTTCCTTGTTTATAAAAGTACAGTTGTTCAAAAAAAA--GAGAATCATACTAGTAATTATCTTGTTAGGCCAAAAAATCAATGTGCAAAGAAAATCCCTAATCGCCAAATATACTATA
T-530-1    TGTTTCCTTGTTTATAAAAGTACAGTTGTTCAAAAAAAA--GAGAATCATACTAGTAATTATCTTGTTAGGCCAAAAAATCAATGTGCAAAGAAAATCCCTAATCGCCAAATATACTATA
CT415-1    TGTTTCCTTGTTTATAAAAGTACAGTTGTTCAAAAAAAA--GAGAATCATACTAGTAATTATCTTGTTAGGCCAAAAAATCAATGTGCAAAGAAAATCCCTAATCGCCAAATATACTATA
CT415-2    TGTTTCCTTGTTTATAAAAGTACAGTTGTTCAAAAAAAA--GAGAATCATACTAGTAATTATCTTGTTAGGCCAAAAAATCAATGTGCAAAGAAAATCCCTAATCGCCAAATATACTATA
154        TGTTTCCTTGTTTATAAAAGTACAGTTGTTCAAAAAAAA--GAGAATCATACTAGTAATTATCTTGTTAGGCCAAAAAATCAATGTGCAAAGAAAATCCCTAATCGCCAAATATACTATA
337        TGTTTCCTTGTTTATAAAAGTACAGTTGTTCAAAAAAAAA-GAGAATCATACTAGTAATTATCTTGTTAGGCCAAAAAATCAATGTGCAAAGAAAATCCCTAATCGCCAAATATACTATA
2437       TGTTTCCTTGTTTATAAAAGTACAGTTGTTCAAAAAAAAA-GAGAATCATACTAGTAATTATCTTGTTAGGCCAAAAAATCAATGTGCAAAGAAAATCCCTAATCGCCAAATATACTATA
SK         TGTTTCCTTGTTTATAAAAGTACAGTTGTTCAAAAAAAAAAGAGAATCATACTAGTAATTATCTTGTTAGGCCAAAAAATCAATGTGCAAAGAAAATCCCTAATCGCCAAATATACTATA
GC         TGTTTCCTTGTTTATAAAAGTACAGTTGTTCAAAAAAAAAAGAGAATCATACTAGTAATTATCTTGTTAGGCCAAAAAATCAATGTGCAAAGAAAATCCCTAATCGCCAAATATACTATA
09WH45     TGTTTCCTTGTTTATAAAAGTACAGTTGTTCAAAAAAAAAAGAGAATCATACTAGTAATTATCTTGTTAGGCCAAAAAATCAATGTGCAAAGAAAATCCCTAATCGCCAAATATACTATA
2409       TGTTTCCTTGTTTATAAAAGTACAGTTGTTCAAAAAAAAAAGAGAATCATACTAGTAATTATCTTGTTAGGCCAAAAAATCAATGTGCAAAGAAAATCCCTAATCGCCAAATATACTATA
842        TGTTTCCTTGTTTATAAAAGTACAGTTGTTCAAAAAAAAAAGAGAATCATACTAGTAATTATCTTGTTAGGCCAAAAAATCAATGTGCAAAGAAAATCCCTAATCGCCAAATATACTATA
***************************************  *******************************************************************************
E/G-box

-360                                                         AC-rich
T-523-2    ATAATTAAAATTTTTGAAAACAATGAAAAGAAAAGTAGACGGCAATTCTTGTCGCTTTCTCACCAACCACGAGCAACTTGGAGCCAACGCGCATTTCATCCGCCGGTACAGCTACATCCA
T-530-2    ATAATTAAAATTTTTGAAAACAATGAAAAGAAAAGTAGACGGCAATTCTTGTCGCTTTCTCACCAACCACGAGCAACTTGGAGCCAACGCGCATTTCATCCGCCGGTACAGCTACATCCA
T-523-1    ATAATTAAAATTTTTGAAAACAATGAAAAGAAAAGTAGACGGCAATTCTTGTCGCTTTCTCACCAACCACGAGCAACTTGGAGCCAACGCGCATTTCATCCGCCGGTACAGCTACATCCA
T-530-1    ATAATTAAAATTTTTGAAAACAATGAAAAGAAAAGTAGACGGCAATTCTTGTCGCTTTCTCACCAACCACGAGCAACTTGGAGCCAACGCGCATTTCATCCGCCGGTACAGCTACATCCA
CT415-1    ATAATTAAAATTTTTGAAAACAATGAAAAGAAAAGTAGACGGCAATTCTTGTCGCTTTCTCACCAACCACGAGCAACTTGGAGCCAACGCGCATTTCATCCGCCGGTACAGCTACATCCA
CT415-2    ATAATTAAAATTTTTGAAAACAATGAAAAGAAAAGTAGACGGCAATTCTTGTCGCTTTCTCACCAACCACGAGCAACTTGGAGCCAACGCGCATTTCATCCGCCGGTACAGCTACATCCA
154        ATAATTAAAATTTTTGAAAACAATGAAAAGAAAAGTAGACGGCAATTCTTGTCGCTTTCTCACCAACCACGAGCAACTTGGAGCCAACGCGCATTTCATCCGCCGGTACAGCTACATCCA
337        ATAATTAAAATTTTTGAAAACAATGAAAAGAAAAGTAGACGGCAATTCTTGTCGCTTTCTCACCAACCACGAGCAACTTGGAGCCAACGCGCATTTCATCCGCCGGTACAGCTACATCCA
2437       ATAATTAAAATTTTTGAAAACAATGAAAAGAAAAGTAGACGGCAATTCTTGTCGCTTTCTCACCAACCACGAGCAACTTGGAGCCAACGCGCATTTCATCCGCCGGTACAGCTACATCCA
SK         ATAATTAAAAATTTTGAAAACAATGAAAAGAAAAGTAGACGGCAATTCTTGTCGCTTTCTCACCAACCACGAGCAACTTGGAGCCAACGCGCATTTCATCCGCCGGTACAGCTACATCCA
GC         ATAATTAAAAATTTTGAAAACAATGAAAAGAAAAGTAGACGGCAATTCTTGTCGCTTTCTCACCAACCACGAGCAACTTGGAGCCAACGCGCATTTCATCCGCCGGTACAGCTACATCCA
09WH45     ATAATTAAAAATTTTGAAAACAATGAAAAGAAAAGTAGACGGCAATTCTTGTCGCTTTCTCACCAACCACGAGCAACTTGGAGCCAACGCGCATTTCATCCGCCGGTACAGCTACATCCA
2409       ATAATTAAAAATTTTGAAAACAATGAAAAGAAAAGTAGACGGCAATTCTTGTCGCTTTCTCACCAACCACGAGCAACTTGGAGCCAACGCGCATTTCATCCGCCGGTACAGCTACATCCA
842        ATAATTAAAAATTTTGAAAACAATGAAAAGAAAAGTAGACGGCAATTCTTGTCGCTTTCTCACCAACCACGAGCAACTTGGAGCCAACGCGCATTTCATCCGCCGGTACAGCTACATCCA
********** *************************************************************************************************************


-240                                   AC-rich               MYB1LEPR      E/G-box     MBS1=MYB-core E/G-box
T-523-2    AAAGTAATAAAATCAAATCACACTTACCAGTTTGCCACGTACCAAACAATCAAGTCCTTAGCCAACTAACGTTCCACACGTGCTTTGCCGGTTGGTACTCACGTGACGGTAGCTTCTTCA
T-530-2    AAAGTAATAAAATCAAATCACACTTACCAGTTTGCCACGTACCAAACAATCAAGTCCTTAGCCAACTAACGTTCCACACGTGCTTTGCCGGTTGGTACTCACGTGACGGTAGCTTCTTCA
T-523-1    AAAGTAATAAAATCAAATCACACTTACCAGTTTGCCACGTACCAAACAATCAAGTCCTTAGCCAACTAACGTTCCACACGTGCTTTGCCGGTTGGTACTCACGTGACGGTAGCTTCTTCA
T-530-1    AAAGTAATAAAATCAAATCACACTTACCAGTTTGCCACGTACCAAACAATCAAGTCCTTAGCCAACTAACGTTCCACACGTGCTTTGCCGGTTGGTACTCACGTGACGGTAGCTTCTTCA
CT415-1    AAAGTAATAAAATCAAATCACACTTACCAGTTTGCCACGTACCAAACAATCAAGTCCTTAGCCAACTAACGTTCCACACGTGCTTTGCCGGTTGGTACTCACGTGACGGTAGCTTCTTCA
CT415-2    AAAGTAATAAAATCAAATCACACTTACCAGTTTGCCACGTACCAAACAATCAAGTCCTTAGCCAACTAACGTTCCACACGTGCTTTGCCGGTTGGTACTCACGTGACGGTAGCTTCTTCA
154        AAAGTAATAAAATCAAATCACACTTACCAGTTTGCCACGTACCAAACAATCAAGTCCTTAGCCAACTAACGTTCCACACGTGCTTTGCCGGTTGGTACTCACGTGACGGTAGCTTCTTCA
337        AAAGTAATAAAATCAAATCACACTTACCAGTTTGCCACGTACCAAACAATCAAGTCCTTAGCCAACTAACGTTCCACACGTGCTTTGCCGGTTGGTACTCACGTGACGGTAGCTTCTTCA
2437       AAAGTAATAAAATCAAATCACACTTACCAGTTTGCCACGTACCAAACAATCAAGTCCTTAGCCAACTAACGTTCCACACGTGCTTTGCCGGTTGGTACTCACGTGACGGTAGCTTCTTCA
SK         AAAGTAATAAAATCAAATCACACTTACCAGTTTGCCACGTACCAAACAATCAAGTCCTTAGCCAACTAACGTTCCACACGTGCTTTGCCGGTTGGTACTCACGTGACGGTAGCTTCTTCA
GC         AAAGTAATAAAATCAAATCACACTTACCAGTTTGCCACGTACCAAACAATCAAGTCCTTAGCCAACTAACGTTCCACACGTGCTTTGCCGGTTGGTACTCACGTGACGGTAGCTTCTTCA
09WH45     AAAGTAATAAAATCAAATCACACTTACCAGTTTGCCACGTACCAAACAATCAAGTCCTTAGCCAACTAACGTTCCACACGTGCTTTGCCGGTTGGTACTCACGTGACGGTAGCTTCTTCA
2409       AAAGTAATAAAATCAAATCACACTTACCAGTTTGCCACGTACCAAACAATCAAGTCCTTAGCCAACTAACGTTCCACACGTGCTTTGCCGGTTGGTACTCACGTGACGGTAGCTTCTTCA
842        AAAGTAATAAAATCAAATCACACTTACCAGTTTGCCACGTACCAAACAATCAAGTCCTTAGCCAACTAACGTTCCACACGTGCTTTGCCGGTTGGTACTCACGTGACGGTAGCTTCTTCA
************************************************************************************************************************


-120                       TATA-box                           Transcription start
T-523-2    TAGCAATGTTCAAGCTATGGTACGTCTATATATAATGTTTTCATATAGCACGAAGATTTCCACCGAAGCTACATAGTATACTCTTTCCCAAAGCATAATCCATCTTTCTAACACACACAA
T-530-2    TAGCAATGTTCAAGCTATGGTACGTCTATATATAATGTTTTCATATAGCACGAAGATTTCCACCGAAGCTACATAGTATACTCTTTCCCAAAGCATAATCCATCTTTCTAACACACACAA
T-523-1    TAGCAATGTTCAAGCTATGGTACGTCTATATATAATGTTTTCATATAGCACGAAGATTTCCACCGAAGCTACATAGTATACTCTTTCCCAAAGCATAATCCATCTTTCTAACACACACAA
T-530-1    TAGCAATGTTCAAGCTATGGTACGTCTATATATAATGTTTTCATATAGCACGAAGATTTCCACCGAAGCTACATAGTATACTCTTTCCCAAAGCATAATCCATCTTTCTAACACACACAA
CT415-1    TAGCAATGTTCAAGCTATGGTACGTCTATATATAATGTTTTCATATAGCACGAAGATTTCCACCGAAGCTACATAGTATACTCTTTCCCAAAGCATAATCCATCTTTCTAACACACACAA
CT415-2    TAGCAATGTTCAAGCTATGGTACGTCTATATATAATGTTTTCATATAGCACGAAGATTTCCACCGAAGCTACATAGTATACTCTTTCCCAAAGCATAATCCATCTTTCTAACACACACAA
154        TAGCAATGTTCAAGCTATGGTACGTCTATATATAATGTTTTCATATAGCACGAAGATTTCCACCGAAGCTACATAGTATACTCTTTCCCAAAGCATAATCCATCTTTCTAACACACACAA
337        TAGCAATGTTCAAGCTATGGTACGTCTATATATAATGTTTTCATATAGCACGAAGATTTCCACCGAAGCTACATAGTATACTCTTTCCCAAAGCATAATCCATCTTTCTAACACACACAA
2437       TAGCAATGTTCAAGCTATGGTACGTCTATATATAATGTTTTCATATAGCACGAAGATTTCCACCGAAGCTACATAGTATACTCTTTCCCAAAGCATAATCCATCTTTCTAACACACACAA
SK         TAGCAATGTTCAAGCTATGGTACGTCTATATATAATGTTTTCATATAGCACGAAGATTTCCACCGAAGCTACATAGTATACTCTTTCCCAAAGCATAATCCATCTTTCTAACACACACAA
GC         TAGCAATGTTCAAGCTATGGTACGTCTATATATAATGTTTTCATATAGCACGAAGATTTCCACCGAAGCTACATAGTATACTCTTTCCCAAAGCATAATCCATCTTTCTAACACACACAA
09WH45     TAGCAATGTTCAAGCTATGGTACGTCTATATATAATGTTTTCATATAGCACGAAGATTTCCACCGAAGCTACATAGTATACTCTTTCCCAAAGCATAATCCATCTTTCTAACACACACAA
2409       TAGCAATGTTCAAGCTATGGTACGTCTATATATAATGTTTTCATATAGCACGAAGATTTCCACCGAAGCTACATAGTATACTCTTTCCCAAAGCATAATCCATCTTTCTAACACACACAA
842        TAGCAATGTTCAAGCTATGGTACGTCTATATATAATGTTTTCATATAGCACGAAGATTTCCACCGAAGCTACATAGTATACTCTTTCCCAAAGCATAATCCATCTTTCTAACACACACAA
************************************************************************************************************************



T-523-2    ATGGTAGCTCACAAAGAGACCGTGTGCGTAACCGGCGCATCAGGATTCATTGGTTCATGGCTCGTGATGCGGCTACTGGAACGTGGTTACTTTGTCCGTGCCACTGTTCGCGATCCTGGT  120
T-530-2    ATGGTAGCTCACAAAGAGACCGTGTGCGTAACCGGCGCATCAGGATTCATTGGTTCATGGCTCGTGATGCGGCTACTGGAACGTGGTTACTTTGTCCGTGCCACTGTTCGCGATCCTGGT
T-523-1    ATGGTAGCTCACAAAGAGACCGTGTGCGTAACCGGCGCATCAGGATTCATTGGTTCATGGCTCGTGATGCGGCTACTGGAACGTGGTTACTTTGTCCGTGCCACTGTTCGCGATCCTGGT
T-530-1    ATGGTAGCTCACAAAGAGACCGTGTGCGTAACCGGCGCATCAGGATTCATTGGTTCATGGCTCGTGATGCGGCTACTGGAACGTGGTTACTTTGTCCGTGCCACTGTTCGCGATCCTGGT
CT415-1    ATGGTAGCTCACAAAGAGACCGTGTGCGTAACCGGCGCATCAGGATTCATTGGTTCATGGCTCGTGATGCGGCTACTGGAACGTGGTTACTTTGTCCGTGCCACTGTTCGCGATCCTGGT
CT415-2    ATGGTAGCTCACAAAGAGACCGTGTGCGTAACCGGCGCATCAGGATTCATTGGTTCATGGCTCGTGATGCGGCTACTGGAACGTGGTTACTTTGTCCGTGCCACTGTTCGCGATCCTGGT
154        ATGGTAGCTCACAAAGAGACCGTGTGCGTAACCGGCGCATCAGGATTCATTGGTTCATGGCTCGTGATGCGGCTACTGGAACGTGGTTACTTTGTCCGTGCCACTGTTCGCGATCCTGGT
337        ATGGTAGCTCACAAAGAGACCGTGTGCGTAACCGGCGCATCAGGATTCATTGGTTCATGGCTCGTGATGCGGCTACTGGAACGTGGTTACTTTGTCCGTGCCACTGTTCGCGATCCTGGT
2437       ATGGTAGCTCACAAAGAGACCGTGTGCGTAACCGGCGCATCAGGATTCATTGGTTCATGGCTCGTGATGCGGCTACTGGAACGTGGTTACTTTGTCCGTGCCACTGTTCGCGATCCTGGT
SK         ATGGTAGCTCACAAAGAGACCGTGTGCGTAACCGGCGCATCAGGATTCATTGGTTCATGGCTCGTGATGCGGCTACTGGAACGTGGTTACTTTGTCCGTGCCACTGTTCGCGATCCTGGT
GC         ATGGTAGCTCACAAAGAGACCGTGTGCGTAACCGGCGCATCAGGATTCATTGGTTCATGGCTCGTGATGCGGCTACTGGAACGTGGTTACTTTGTCCGTGCCACTGTTCGCGATCCTGGT
09WH45     ATGGTAGCTCACAAAGAGACCGTGTGCGTAACCGGCGCATCAGGATTCATTGGTTCATGGCTCGTGATGCGGCTACTGGAACGTGGTTACTTTGTCCGTGCCACTGTTCGCGATCCTGGT
2409       ATGGTAGCTCACAAAGAGACCGTGTGCGTAACCGGCGCATCAGGATTCATTGGTTCATGGCTCGTGATGCGGCTACTGGAACGTGGTTACTTTGTCCGTGCCACTGTTCGCGATCCTGGT
842        ATGGTAGCTCACAAAGAGACCGTGTGCGTAACCGGCGCATCAGGATTCATTGGTTCATGGCTCGTGATGCGGCTACTGGAACGTGGTTACTTTGTCCGTGCCACTGTTCGCGATCCTGGT
************************************************************************************************************************


T-523-2    ACGTATCTTACAAACTCGTTAATTTCTCCTAAGAGTATATGTTAATACGTATCACTTTGTGTGTTTTAAGTAACTTACGAGTTTTCTTGGCCTGTAAAGGAAATTTGAAGAAAGTGCAAC  240
T-530-2    ACGTATCTTACAAACTCGTTAATTTCTCCTAAGAGTATATGTTAATACGTATCACTTTGTGTGTTTTAAGTAACTTACGAGTTTTCTTGGCCTGTAAAGGAAATTTGAAGAAAGTGCAAC
T-523-1    ACGTATCTTACAAACTCGTTAATTTCTCCTAAGAGTATATGTTAATACGTATCACTTTGTGTGTTTTAAGTAACTTACGAGTTTTCTTGGCCTGTAAAGGAAATTTGAAGAAAGTGCAAC
T-530-1    ACGTATCTTACAAACTCGTTAATTTCTCCTAAGAGTATATGTTAATACGTATCACTTTGTGTGTTTTAAGTAACTTACGAGTTTTCTTGGCCTGTAAAGGAAATTTGAAGAAAGTGCAAC
CT415-1    ACGTATCTTACAAACTCGTTAATTTCTCCTAAGAGTATATGTTAATACGTATCACTTTGTGTGTTTTAAGTAACTTACGAGTTTTCTTGGCCTGTAAAGGAAATTTGAAGAAAGTGCAAC
CT415-2    ACGTATCTTACAAACTCGTTAATTTCTCCTAAGAGTATATGTTAATACGTATCACTTTGTGTGTTTTAAGTAACTTACGAGTTTTCTTGGCCTGTAAAGGAAATTTGAAGAAAGTGCAAC
154        ACGTATCTTACAAACTCGTTAATTTCTCCTAAGAGTATATGTTAATACGTATCACTTTGTGTGTTTTAAGTAACTTACGAGTTTTCTTGGCCTGTAAAGGAAATTTGAAGAAAGTGCAAC
337        ACGTATCTTACAAACTCGTTAATTTCTCCTAAGAGTATATGTTAATACGTATCACTTTGTGTGTTTTAAGTAACTTTCGAGTTTTCTTGGCCTGTAAAGGAAATTTGAAGAAAGTGCAAC
2437       ACGTATCTTACAAACTCGTTAATTTCTCCTAAGAGTATATGTTAATACGTATCACTTTGTGTGTTTTAAGTAACTTTCGAGTTTTCTTGGCCTGTAAAGGAAATTTGAAGAAAGTGCAAC
SK         ACGTATCTTACAAACTCGTTAATTTCTCCTAAGAGTATATGTTAATACGTATCACTTTGTGTGTTTTAAGTAACTTACGAGTTTTCTTGGCCTGTAAAGGAAATTTGAAGAAAGTGCAAC
GC         ACGTATCTTACAAACTCGTTAATTTCTCCTAAGAGTATATGTTAATACGTATCACTTTGTGTGTTTTAAGTAACTTACGAGTTTTCTTGGCCTGTAAAGGAAATTTGAAGAAAGTGCAAC
09WH45     ACGTATCTTACAAACTCGTTAATTTCTCCTAAGAGTATATGTTAATACGTATCACTTTGTGTGTTTTAAGTAACTTACGAGTTTTCTTGGCCTGTAAAGGAAATTTGAAGAAAGTGCAAC
2409       ACGTATCTTACAAACTCGTTAATTTCTCCTAAGAGTATATGTTAATACGTATCACTTTGTGTGTTTTAAGTAACTTACGAGTTTTCTTGGCCTGTAAAGGAAATTTGAAGAAAGTGCAAC
842        ACGTATCTTACAAACTCGTTAATTTCTCCTAAGAGTATATGTTAATACGTATCACTTTGTGTGTTTTAAGTAACTTACGAGTTTTCTTGGCCTGTAAAGGAAATTTGAAGAAAGTGCAAC
**************************************************************************** *******************************************


T-523-2    ATCTTCTTGATTTGCCAAACGCGAAGACGCAACTCACTTTATGGAAAGCCGATTTATCTGACGAAGGAAGCTACGATGACGCCATAAACGGATGCGACGGCGTTTTTCACATAGCTACTC  360
T-530-2    ATCTTCTTGATTTGCCAAACGCGAAGACGCAACTCACTTTATGGAAAGCCGATTTATCTGACGAAGGAAGCTACGATGACGCCATAAACGGATGCGACGGCGTTTTTCACATAGCTACTC
T-523-1    ATCTTCTTGATTTGCCAAACGCGAAGACGCAACTCACTTTATGGAAAGCCGATTTATCTGACGAAGGAAGCTACGATGACGCCATAAACGGATGCGACGGCGTTTTTCACATAGCTACTC
T-530-1    ATCTTCTTGATTTGCCAAACGCGAAGACGCAACTCACTTTATGGAAAGCCGATTTATCTGACGAAGGAAGCTACGATGACGCCATAAACGGATGCGACGGCGTTTTTCACATAGCTACTC
CT415-1    ATCTTCTTGATTTGCCAAACGCGAAGACGCAACTCACTTTATGGAAAGCCGATTTATCTGACGAAGGAAGCTACGATGACGCCATAAACGGATGCGACGGCGTTTTTCACATAGCTACTC
CT415-2    ATCTTCTTGATTTGCCAAACGCGAAGACGCAACTCACTTTATGGAAAGCCGATTTATCTGACGAAGGAAGCTACGATGACGCCATAAACGGATGCGACGGCGTTTTTCACATAGCTACTC
154        ATCTTCTTGATTTGCCAAACGCGAAGACGCAACTCACTTTATGGAAAGCCGATTTATCTGACGAAGGAAGCTACGATGACGCCATAAACGGATGCGACGGCGTTTTTCACATAGCTACTC
337        ATCTTCTTGATTTGCCAAACGCGAAGACGCAACTCACTTTATGGAAAGCCGATTTATCTGACGAAGGAAGCTACGATGACGCCATAAACGGATGCGACGGCGTTTTTCACATAGCTACTC
2437       ATCTTCTTGATTTGCCAAACGCGAAGACGCAACTCACTTTATGGAAAGCCGATTTATCTGACGAAGGAAGCTACGATGACGCCATAAACGGATGCGACGGCGTTTTTCACATAGCTACTC
SK         ATCTTCTTGATTTGCCAAACGCGAAGACGCAACTCACTTTATGGAAAGCCGATTTATCTGACGAAGGAAGCTACGATGACGCCATAAACGGATGCGACGGCGTTTTTCACATAGCTACTC
GC         ATCTTCTTGATTTGCCAAACGCGAAGACGCAACTCACTTTATGGAAAGCCGATTTATCTGACGAAGGAAGCTACGATGACGCCATAAACGGATGCGACGGCGTTTTTCACATAGCTACTC
09WH45     ATCTTCTTGATTTGCCAAACGCGAAGACGCAACTCACTTTATGGAAAGCCGATTTATCTGACGAAGGAAGCTACGATGACGCCATAAACGGATGCGACGGCGTTTTTCACATAGCTACTC
2409       ATCTTCTTGATTTGCCAAACGCGAAGACGCAACTCACTTTATGGAAAGCCGATTTATCTGACGAAGGAAGCTACGATGACGCCATAAACGGATGCGACGGCGTTTTTCACATAGCTACTC
842        ATCTTCTTGATTTGCCAAACGCGAAGACGCAACTCACTTTATGGAAAGCCGATTTATCTGACGAAGGAAGCTACGATGACGCCATAAACGGATGCGACGGCGTTTTTCACATAGCTACTC
************************************************************************************************************************



T-523-2    CCATGGATTTTGAATCCAAGGATCCCGAGGTGAGTTATACTATGAACCTTTTTCTTATTACATATCAATCCTACAAGATTTTGTTAAATGAGTTTGTTTGAATCAGAACGAAGTGATAAA  480
T-530-2    CCATGGATTTTGAATCCAAGGATCCCGAGGTGAGTTATACTATGAACCTTTTTCTTATTACATATCAATCCTACAAGATTTTGTTAAATGAGTTTGTTTGAATCAGAACGAAGTGATAAA
T-523-1    CCATGGATTTTGAATCCAAGGATCCCGAGGTGAGTTATACTATGAACCTTTTTCTTATTACACATCAATCCTACAAGATTTTGTTAAATGAGTTTGTTTGAATCAGAACGAAGTGATAAA
T-530-1    CCATGGATTTTGAATCCAAGGATCCCGAGGTGAGTTATACTATGAACCTTTTTCTTATTACACATCAATCCTACAAGATTTTGTTAAATGAGTTTGTTTGAATCAGAACGAAGTGATAAA
CT415-1    CCATGGATTTTGAATCCAAGGATCCCGAGGTGAGTTATACTATGAACCTTTTTCTTATTACACATCAATCCTACAAGATTTTGTTAAATGAGTTTGTTTGAATCAGAACGAAGTGATAAA
CT415-2    CCATGGATTTTGAATCCAAGGATCCCGAGGTGAGTTATACTATGAACCTTTTTCTTATTACATATCAATCCTACAAGATTTTGTTAAATGAGTTTGTTTGAATCAGAACGAAGTGATAAA
154        CCATGGATTTTGAATCCAAGGATCCCGAGGTGAGTTATACTATGAACCTTTTTCTTATTACACATCAATCCTACAAGATTTTGTTAAATGAGTTTGTTTGAATCAGAACGAAGTGATAAA
337        CCATGGATTTTGAATCCAAGGATCCCGAGGTGAGTTATACTATGAACCTTTTTCTTATTACACATCAATCCTACAAGATTTTGTTAAATGAGTTTGTTTGAATCAGAACGAAGTGATAAA
2437       CCATGGATTTTGAATCCAAGGATCCCGAGGTGAGTTATACTATGAACCTTTTTCTTATTACACATCAATCCTACAAGATTTTGTTAAATGAGTTTGTTTGAATCAGAACGAAGTGATAAA
SK         CCATGGATTTTGAATCCAAGGATCCCGAGGTGAGTTATACTATGAACCTTTTTCTTATTACATATCAATCCTACAAGATTTTGTTAAATGAGTTTGTTTGAATCAGAACGAAGTGATAAA
GC         CCATGGATTTTGAATCCAAGGATCCCGAGGTGAGTTATACTATGAACCTTTTTCTTATTACATATCAATCCTACAAGATTTTGTTAAATGAGTTTGTTTGAATCAGAACGAAGTGATAAA
09WH45     CCATGGATTTTGAATCCAAGGATCCCGAGGTGAGTTATACTATGAACCTTTTTCTTATTACATATCAATCCTACAAGATTTTGTTAAATGAGTTTGTTTGAATCAGAACGAAGTGATAAA
2409       CCATGGATTTTGAATCCAAGGATCCCGAGGTGAGTTATACTATGAACCTTTTTCTTATTACATATCAATCCTACAAGATTTTGTTAAATGAGTTTGTTTGAATCAGAACGAAGTGATAAA
842        CCATGGATTTTGAATCCAAGGATCCCGAGGTGAGTTATACTATGAACCTTTTTCTTATTACATATCAATCCTACAAGATTTTGTTAAATGAGTTTGTTTGAATCAGAACGAAGTGATAAA
************************************************************** *********************************************************



T-523-2    ACCAACAGTGAATGGAGTGTTGGGGATAATGAAAGCATGTGATAAGGCAAAGACCGTACGAAGAATTGTGTTTACTTCGTCTGCTGGAACGGTTAATGTTGAGGAACACCAGAAAAATGT  600
T-530-2    ACCAACAGTGAATGGAGTGTTGGGGATAATGAAAGCATGTGATAAGGCAAAGACCGTACGAAGAATTGTGTTTACTTCGTCTGCTGGAACGGTTAATGTTGAGGAACACCAGAAAAATGT
T-523-1    ACCAACAGTGAATGGAGTGTTGGGGATAATGAAAGCATGTGATAAGGCAAAGACCGTACGAAGAATTGTGTTTACTTCGTCTGCTGGAACGGTTAATGTTGAGGAACACCAGAAAAATGT
T-530-1    ACCAACAGTGAATGGAGTGTTGGGGATAATGAAAGCATGTGATAAGGCAAAGACCGTACGAAGAATTGTGTTTACTTCGTCTGCTGGAACGGTTAATGTTGAGGAACACCAGAAAAATGT
CT415-1    ACCAACAGTGAATGGAGTGTTGGGGATAATGAAAGCATGTGATAAGGCAAAGACCGTACGAAGAATTGTGTTTACTTCGTCTGCTGGAACGGTTAATGTTGAGGAACACCAGAAAAATGT
CT415-2    ACCAACAGTGAATGGAGTGTTGGGGATAATGAAAGCATGTGATAAGGCAAAGACCGTACGAAGAATTGTGTTTACTTCGTCTGCTGGAACGGTTAATGTTGAGGAACACCAGAAAAATGT
154        ACCAACAGTGAATGGAGTGTTGGGGATAATGAAAGCATGTGATAAGGCAAAGACCGTACGAAGAATTGTGTTTACTTCGTCTGCTGGAACGGTTAATGTTGAGGAACACCAGAAAAATGT
337        ACCAACAGTGAATGGAGTGTTGGGGATAATGAAAGCATGTGATAAGGCAAAGACCGTACGAAGAATTGTGTTTACTTCGTCTGCTGGAACGGTTAATGTTGAGGAACACCAGAAAAATGT
2437       ACCAACAGTGAATGGAGTGTTGGGGATAATGAAAGCATGTGATAAGGCAAAGACCGTACGAAGAATTGTGTTTACTTCGTCTGCTGGAACGGTTAATGTTGAGGAACACCAGAAAAATGT
SK         ACCAACAGTGAATGGAGTGTTGGGGATAATGAAAGCATGTGATAAGGCAAAGACCGTACGAAGAATTGTGTTTACTTCGTCTGCTGGAACGGTTAATGTTGAGGAACACCAGAAAAATGT
GC         ACCAACAGTGAATGGAGTGTTGGGGATAATGAAAGCATGTGATAAGGCAAAGACCGTACGAAGAATTGTGTTTACTTCGTCTGCTGGAACGGTTAATGTTGAGGAACACCAGAAAAATGT
09WH45     ACCAACAGTGAATGGAGTGTTGGGGATAATGAAAGCATGTGATAAGGCAAAGACCGTACGAAGAATTGTGTTTACTTCGTCTGCTGGAACGGTTAATGTTGAGGAACACCAGAAAAATGT
2409       ACCAACAGTGAATGGAGTGTTGGGGATAATGAAAGCATGTGATAAGGCAAAGACCGTACGAAGAATTGTGTTTACTTCGTCTGCTGGAACGGTTAATGTTGAGGAACACCAGAAAAATGT
842        ACCAACAGTGAATGGAGTGTTGGGGATAATGAAAGCATGTGATAAGGCAAAGACCGTACGAAGAATTGTGTTTACTTCGTCTGCTGGAACGGTTAATGTTGAGGAACACCAGAAAAATGT
************************************************************************************************************************



T-523-2    CTATGATGAAAACGATTGGAGTGATCTTGACTTTATCATGTCCAAGAAGATGACAGGATGGGTATATATATTAAGGATCATATATAAAAAATTAACCCGAGGTTGATCTTCTTCAAAGTA  720
T-530-2    CTATGATGAAAACGATTGGAGTGATCTTGACTTTATCATGTCCAAGAAGATGACAGGATGGGTATATATATTAAGGATCATATATAAAAAATTAACCCGAGGTTGATCTTCTTCAAAGTA
T-523-1    CTATGATGAAAACGATTGGAGTGATCTCGACTTTATCATGTCCAAGAAGATGACAGGATGGGTATATATATTAAGGATCATATATAAAAAATTAACCCGAGGTTGATCTTCTTCAAAGTA
T-530-1    CTATGATGAAAACGATTGGAGTGATCTCGACTTTATCATGTCCAAGAAGATGACAGGATGGGTATATATATTAAGGATCATATATAAAAAATTAACCCGAGGTTGATCTTCTTCAAAGTA
CT415-1    CTATGATGAAAACGATTGGAGTGATCTCGACTTTATCATGTCCAAGAAGATGACAGGATGGGTATATATATTAAGGATCATATATAAAAAATTAACCCGAGGTTGATCTTCTTCAAAGTA
CT415-2    CTATGATGAAAACGATTGGAGTGATCTTGACTTTATCATGTCCAAGAAGATGACAGGATGGGTATATATATTAAGGATCATATATAAAAAATTAACCCGAGGTTGATCTTCTTCAAAGTA
154        CTATGATGAAAACGATTGGAGTGATCTCGACTTTATCATGTCCAAGAAGATGACAGGATGGGTATATATATTAAGGATCATATATAAAAAATTAACCCGAGGTTGATCTTCTTCAAAGTA
337        CTATGATGAAAACGATTGGAGTGATCTCGACTTTATCATGTCCAAGAAGATGACAGGATGGGTATATATATTAAGGATCATATATAAAAAATTAACCCGAGGTTGATCTTCTTCAAAGTA
2437       CTATGATGAAAACGATTGGAGTGATCTCGACTTTATCATGTCCAAGAAGATGACAGGATGGGTATATATATTAAGGATCATATATAAAAAATTAACCCGAGGTTGATCTTCTTCAAAGTA
SK         CTATGATGAAAACGATTGGAGTGATCTTGACTTTATCATGTCCAAGAAGATGACAGGATGGGTATATATATTAAGGATCATATATAAAAAATTAACCCGAGGTTGATCTTCTTCAAAGTA
GC         CTATGATGAAAACGATTGGAGTGATCTTGACTTTATCATGTCCAAGAAGATGACAGGATGGGTATATATATTAAGGATCATATATAAAAAATTAACCCGAGGTTGATCTTCTTCAAAGTA
09WH45     CTATGATGAAAACGATTGGAGTGATCTTGACTTTATCATGTCCAAGAAGATGACAGGATGGGTATATATATTAAGGATCATATATAAAAAATTAACCCGAGGTTGATCTTCTTCAAAGTA
2409       CTATGATGAAAACGATTGGAGTGATCTTGACTTTATCATGTCCAAGAAGATGACAGGATGGGTATATATATTAAGGATCATATATAAAAAATTAACCCGAGGTTGATCTTCTTCAAAGTA
842        CTATGATGAAAACGATTGGAGTGATCTTGACTTTATCATGTCCAAGAAGATGACAGGATGGGTATATATATTAAGGATCATATATAAAAAATTAACCCGAGGTTGATCTTCTTCAAAGTA
*************************** ********************************************************************************************



T-523-2    ATTTATGTTTTTGATAAATTGTTGGCAGATGTATTTCATGTCGAAAACGTTAGCCGAGAAAGCAGCTTGGGATTACGCTAAGGAAAAAGGAATAGATTTCATTAGTATTATCCCGACATT  840
T-530-2    ATTTATGTTTTTGATAAATTGTTGGCAGATGTATTTCATGTCGAAAACGTTAGCCGAGAAAGCAGCTTGGGATTACGCTAAGGAAAAAGGAATAGATTTCATTAGTATTATCCCGACATT
T-523-1    ATTTATGTTTTTGATAAATTGTTGGCAGATGTATTTCATGTCGAAAACGTTAGCCGAGAAAGCAGCTTGGGATTACGCTAAGGAAAAAGGAATAGATTTCATTAGTATTATCCCGACATT
T-530-1    ATTTATGTTTTTGATAAATTGTTGGCAGATGTATTTCATGTCGAAAACGTTAGCCGAGAAAGCAGCTTGGGATTACGCTAAGGAAAAAGGAATAGATTTCATTAGTATTATCCCGACATT
CT415-1    ATTTATGTTTTTGATAAATTGTTGGCAGATGTATTTCATGTCGAAAACGTTAGCCGAGAAAGCAGCTTGGGATTACGCTAAGGAAAAAGGAATAGATTTCATTAGTATTATCCCGACATT
CT415-2    ATTTATGTTTTTGATAAATTGTTGGCAGATGTATTTCATGTCGAAAACGTTAGCCGAGAAAGCAGCTTGGGATTACGCTAAGGAAAAAGGAATAGATTTCATTAGTATTATCCCGACATT
154        ATTTATGTTTTTGATAAATTGTTGGCAGATGTATTTCATGTCGAAAACGTTAGCCGAGAAAGCAGCTTGGGATTACGCTAAGGAAAAAGGAATAGATTTCATTAGTATTATCCCGACATT
337        ATTTATGTTTTTGATAAATTGTTGGCAGATGTATTTCATGTCGAAAACGTTAGCCGAGAAAGCAGCTTGGGATTACGCTAAGGAAAAAGGAATAGATTTCATTAGTATTATCCCGACATT
2437       ATTTATGTTTTTGATAAATTGTTGGCAGATGTATTTCATGTCGAAAACGTTAGCCGAGAAAGCAGCTTGGGATTACGCTAAGGAAAAAGGAATAGATTTCATTAGTATTATCCCGACATT
SK         ATTTATGTTTTTGATAAATTGTTGGCAGATGTATTTCATGTCGAAAACGTTAGCCGAGAAAGCAGCTTGGGATTACGCTAAGGAAAAAGGAATAGATTTCATTAGTATTATCCCGACATT
GC         ATTTATGTTTTTGATAAATTGTTGGCAGATGTATTTCATGTCGAAAACGTTAGCCGAGAAAGCAGCTTGGGATTACGCTAAGGAAAAAGGAATAGATTTCATTAGTATTATCCCGACATT
09WH45     ATTTATGTTTTTGATAAATTGTTGGCAGATGTATTTCATGTCGAAAACGTTAGCCGAGAAAGCAGCTTGGGATTACGCTAAGGAAAAAGGAATAGATTTCATTAGTATTATCCCGACATT
2409       ATTTATGTTTTTGATAAATTGTTGGCAGATGTATTTCATGTCGAAAACGTTAGCCGAGAAAGCAGCTTGGGATTACGCTAAGGAAAAAGGAATAGATTTCATTAGTATTATCCCGACATT
842        ATTTATGTTTTTGATAAATTGTTGGCAGATGTATTTCATGTCGAAAACGTTAGCCGAGAAAGCAGCTTGGGATTACGCTAAGGAAAAAGGAATAGATTTCATTAGTATTATCCCGACATT
************************************************************************************************************************



T-523-2    GGTGATCGGTCCATTTATAACAACATCTATGCCGCCTAGCCTTATTACCGCGCTCTCTCCTATCACTCGTGAGTGAGCCTACTTTCTAATCCCTCTTTTTTAACTAAGAGGTTAATTTAA  960
T-530-2    GGTGATCGGTCCATTTATAACAACATCTATGCCGCCTAGCCTTATTACCGCGCTCTCTCCTATCACTCGTGAGTGAGCCTACTTTCTAATCCCTCTTTTTTAACTAAGAGGTTAATTTAA
T-523-1    GGTGATCGGTCCATTTATAACAACATCTATGCCGCCTAGCCTTATTACCGCGCTCTCTCCTATCACTCGTGAGTGAGCCTACTTTCTAATCCCTCTTTTTTAACTAAGAGGTTAATTTAA
T-530-1    GGTGATCGGTCCATTTATAACAACATCTATGCCGCCTAGCCTTATTACCGCGCTCTCTCCTATCACTCGTGAGTGAGCCTACTTTCTAATCCCTCTTTTTTAACTAAGAGGTTAATTTAA
CT415-1    GGTGATCGGTCCATTTATAACAACATCTATGCCGCCTAGCCTTATTACCGCGCTCTCTCCTATCACTCGTGAGTGAGCCTACTTTCTAATCCCTCTTTTTTAACTAAGAGGTTAATTTAA
CT415-2    GGTGATCGGTCCATTTATAACAACATCTATGCCGCCTAGCCTTATTACCGCGCTCTCTCCTATCACTCGTGAGTGAGCCTACTTTCTAATCCCTCTTTTTTAACTAAGAGGTTAATTTAA
154        GGTGATCGGTCCATTTATAACAACATCTATGCCGCCTAGCCTTATTACCGCGCTCTCTCCTATCACTCGTGAGTGAGCCTACTTTCTAATCCCTCTTTTTTAACTAAGAGGTTAATTTAA
337        GGTGATCGGTCCATTTATAACAACATCTATGCCGCCTAGCCTTATTACCGCGCTCTCTCCTATCACTCGTGAGTGAGCCTACTTTCTAATCCCTCTTTTTTAACTAAGAGGTTAATTTAA
2437       GGTGATCGGTCCATTTATAACAACATCTATGCCGCCTAGCCTTATTACCGCGCTCTCTCCTATCACTCGTGAGTGAGCCTACTTTCTAATCCCTCTTTTTTAACTAAGAGGTTAATTTAA
SK         GGTGATCGGTCCATTTATAACAACATCTATGCCGCCTAGCCTTATTACCGCGCTCTCTCCTATCACTCGTGAGTGAGCCTACTTTCTAATCCCTCTTTTTTAACTAAGAGGTTAATTTAA
GC         GGTGATCGGTCCATTTATAACAACATCTATGCCGCCTAGCCTTATTACCGCGCTCTCTCCTATCACTCGTGAGTGAGCCTACTTTCTAATCCCTCTTTTTTAACTAAGAGGTTAATTTAA
09WH45     GGTGATCGGTCCATTTATAACAACATCTATGCCGCCTAGCCTTATTACCGCGCTCTCTCCTATCACTCGTGAGTGAGCCTACTTTCTAATCCCTCTTTTTTAACTAAGAGGTTAATTTAA
2409       GGTGATCGGTCCATTTATAACAACATCTATGCCGCCTAGCCTTATTACCGCGCTCTCTCCTATCACTCGTGAGTGAGCCTACTTTCTAATCCCTCTTTTTTAACTAAGAGGTTAATTTAA
842        GGTGATCGGTCCATTTATAACAACATCTATGCCGCCTAGCCTTATTACCGCGCTCTCTCCTATCACTCGTGAGTGAGCCTACTTTCTAATCCCTCTTTTTTAACTAAGAGGTTAATTTAA
************************************************************************************************************************



T-523-2    AACGGTAAAAATGTTTTAGGTAACGAGGCACATTACTCCATCATAAGACAAGGACAGTATGTCCACTTGGACGACTTATGCAATGCTCATATATTCTTGTACGAACAAGCTGCTGCCAAG  1080
T-530-2    AACGGTAAAAATGTTTTAGGTAACGAGGCACATTACTCCATCATAAGACAAGGACAGTATGTCCACTTGGACGACTTATGCAATGCTCATATATTCTTGTACGAACAAGCTGCTGCCAAG
T-523-1    AACGGTAAAAATGTTTTAGGTAACGAGGCACATTACTCCATCATAAGACAAGGACAGTATGTCCACTTGGACGACTTATGCAATGCTCATATATTCTTGTACGAACAAGCTGCTGCCAAG
T-530-1    AACGGTAAAAATGTTTTAGGTAACGAGGCACATTACTCCATCATAAGACAAGGACAGTATGTCCACTTGGACGACTTATGCAATGCTCATATATTCTTGTACGAACAAGCTGCTGCCAAG
CT415-1    AACGGTAAAAATGTTTTAGGTAACGAGGCACATTACTCCATCATAAGACAAGGACAGTATGTCCACTTGGACGACTTATGCAATGCTCATATATTCTTGTACGAACAAGCTGCTGCCAAG
CT415-2    AACGGTAAAAATGTTTTAGGTAACGAGGCACATTACTCCATCATAAGACAAGGACAGTATGTCCACTTGGACGACTTATGCAATGCTCATATATTCTTGTACGAACAAGCTGCTGCCAAG
154        AACGGTAAAAATGTTTTAGGTAACGAGGCACATTACTCCATCATAAGACAAGGACAGTATGTCCACTTGGACGACTTATGCAATGCTCATATATTCTTGTACGAACAAGCTGCTGCCAAG
337        AACGGTAAAAATGTTTTAGGTAACGAGGCACATTACTCCATCATAAGACAAGGACAGTATGTCCACTTGGACGACTTATGCAATGCTCATATATTCTTGTACGAACAAGCTGCTGCCAAG
2437       AACGGTAAAAATGTTTTAGGTAACGAGGCACATTACTCCATCATAAGACAAGGACAGTATGTCCACTTGGACGACTTATGCAATGCTCATATATTCTTGTACGAACAAGCTGCTGCCAAG
SK         AACGGTAAAAATGTTTTAGGTAACGAGGCACATTACTCCATCATAAGACAAGGACAGTATGTCCACTTGGACGACTTATGCAATGCTCATATATTCTTGTACGAACAAGCTGCTGCCAAG
GC         AACGGTAAAAATGTTTTAGGTAACGAGGCACATTACTCCATCATAAGACAAGGACAGTATGTCCACTTGGACGACTTATGCAATGCTCATATATTCTTGTACGAACAAGCTGCTGCCAAG
09WH45     AACGGTAAAAATGTTTTAGGTAACGAGGCACATTACTCCATCATAAGACAAGGACAGTATGTCCACTTGGACGACTTATGCAATGCTCATATATTCTTGTACGAACAAGCTGCTGCCAAG
2409       AACGGTAAAAATGTTTTAGGTAACGAGGCACATTACTCCATCATAAGACAAGGACAGTATGTCCACTTGGACGACTTATGCAATGCTCATATATTCTTGTACGAACAAGCTGCTGCCAAG
842        AACGGTAAAAATGTTTTAGGTAACGAGGCACATTACTCCATCATAAGACAAGGACAGTATGTCCACTTGGACGACTTATGCAATGCTCATATATTCTTGTACGAACAAGCTGCTGCCAAG
************************************************************************************************************************



T-523-2    GGACGTTATGTTTGTTCCTCTCACGATGCAACGATTCTTACTATCTCCGAGTTTCTCAGGCAAAAATATCCAGAATATAACGTGCCTTCAACGTAAGATTTTTATCATTACCGGTTTAAA  1200
T-530-2    GGACGTTATGTTTGTTCCTCTCACGATGCAACGATTCTTACTATCTCCGAGTTTCTCAGGCAAAAATATCCAGAATATAACGTGCCTTCAACGTAAGATTTTTATCATTACCGGTTTAAA
T-523-1    GGACGTTATGTTTGTTCCTCTCACGATGCAACGATTCTTACTATCTCCGAGTTTCTCAGGCAAAAATATCCAGAATATAACGTGCCTTCAACGTAAGATTTTTATCATTACCGGTTTAAA
T-530-1    GGACGTTATGTTTGTTCCTCTCACGATGCAACGATTCTTACTATCTCCGAGTTTCTCAGGCAAAAATATCCAGAATATAACGTGCCTTCAACGTAAGATTTTTATCATTACCGGTTTAAG
CT415-1    GGACGTTATGTTTGTTCCTCTCACGATGCAACGATTCTTACTATCTCCGAGTTTCTCAGGCAAAAATATCCAGAATATAACGTGCCTTCAACGTAAGATTTTTATCATTACCGGTTTAAG
CT415-2    GGACGTTATGTTTGTTCCTCTCACGATGCAACGATTCTTACTATCTCCGAGTTTCTCAGGCAAAAATATCCAGAATATAACGTGCCTTCAACGTAAGATTTTTATCATTACCGGTTTAAG
154        GGACGTTATGTTTGTTCCTCTCACGATGCAACGATTCTTACTATCTCCGAGTTTCTCAGGCAAAAATATCCAGAATATAACGTGCCTTCAACGTAAGATTTTTATCATTACCGGTTTAAG
337        GGACGTTATGTTTGTTCCTCTCACGATGCAACGATTCTTACTATCTCCGAGTTTCTCAGGCAAAAATATCCAGAATATAACGTGCCTTCAACGTAAGATTTTTATCATTACCGGTTTAAG
2437       GGACGTTATGTTTGTTCCTCTCACGATGCAACGATTCTTACTATCTCCGAGTTTCTCAGGCAAAAATATCCAGAATATAACGTGCCTTCAACGTAAGATTTTTATCATTACCGGTTTAAG
SK         GGACGTTATGTTTGTTCCTCTCACGATGCAACGATTCATACTATCTCCGAGTTTCTCAGGCAAAAATATCCAGAATATAACGTGCCTTCAACGTAAGATTTTTATCATTACCGGTTTAAG
GC         GGACGTTATGTTTGTTCCTCTCACGATGCAACGATTCATACTATCTCCGAGTTTCTCAGGCAAAAATATCCAGAATATAACGTGCCTTCAACGTAAGATTTTTATCATTACCGGTTTAAG
09WH45     GGACGTTATGTTTGTTCCTCTCACGATGCAACGATTCATACTATCTCCGAGTTTCTCAGGCAAAAATATCCAGAATATAACGTGCCTTCAACGTAAGATTTTTATCATTACCGGTTTAAG
2409       GGACGTTATGTTTGTTCCTCTCACGATGCAACGATTCATACTATCTCCGAGTTTCTCAGGCAAAAATATCCAGAATATAACGTGCCTTCAACGTAAGATTTTTATCATTACCGGTTTAAG
842        GGACGTTATGTTTGTTCCTCTCACGATGCAACGATTCATACTATCTCCGAGTTTCTCAGGCAAAAATATCCAGAATATAACGTGCCTTCAACGTAAGATTTTTATCATTACCGGTTTAAG
************************************* *********************************************************************************



T-523-2    CTTTTTTTGCATATTCAGTT-AAAATTTTTTTTTCTGAATATAAACTCTTTGGAACAGGTTTGAAGGAGTGGATGAGAATCTAAAGAGCATTATGTTCAGTTCCAAGAAGCTGATTGATA  1320
T-530-2    CTTTTTTTGCATATTCAGTT-AAGATTTTTTTTTCTGAATATAAACTCTTTGGAACAGGTTTGAAGGAGTGGATGAGAATCTAAAGAGCATTATGTTCAGTTCCAAGAAGCTGATTGATA
T-523-1    CTTTTTTTGCATATTCAGTT-AAAATTTTTTTTTCTGAATATAAACTCTTTGGAACAGGTTTGAAGGAGTGGATGAGAATCTAAAGAGCATTATGTTCAGTTCCAAGAAGCTGATTGATA
T-530-1    CTTTTTTTCCATATTCAGTTTAATTTTTTTTTTTCTGAATATGAACTCTTTGGAACAGGTTTGAAGGAGTGGATGAGAATCTAAAGAGCATTATGTTCAGTTCCAAGAAGCTGATTGATA
CT415-1    CTTTTTTTCCATATTCAGTTTAATTTTTTTTTTTCTGAATATGAACTCTTTGGAACAGGTTTGAAGGAGTGGATGAGAATCTAAAGAGCATTATGTTCAGTTCCAAGAAGCTGATTGATA
CT415-2    CTTTTTTTCCATATTCAGTTTAATTTTTTTTTTTCTGAATATGAACTCTTTGGAACAGGTTTGAAGGAGTGGATGAGAATCTAAAGAGCATTATGTTCAGTTCCAAGAAGCTGATTGATA
154        CTTTTTTTGCATATTCAGTTTAATTTTTTTTTTTCTGAATATGAACTCTTTGGAACAGGTTTGAAGGAGTGGATGAGAATCTAAAGAGCATTATGTTCAGTTCCAAGAAGCTGATTGATA
337        CTTTTTTTGCATATTCAGTTTAATTTTTTTTTTTCTGAATATGAACTCTTTGGAACAGGTTTGAAGGAGTGGATGAGAATCTAAAGAGCATTATGTTCAGTTCCAAGAAGCTGATTGATA
2437       CTTTTTTTGCATATTCAGTTTAATTTTTTTTTTTCTGAATATGAACTCTTTGGAACAGGTTTGAAGGAGTGGATGAGAATCTAAAGAGCATTATGTTCAGTTCCAAGAAGCTGATTGATA
SK         CTTTTTTTGCATATTCAGTTTAAT-TTTTTTTTTCTGAATATGAACTCTTTGGAACAGGTTTGAAGGAGTGGATGAGAATCTAAAGAGCATTATGTTCAGTTCCAAGAAGCTGATTGATA
GC         CTTTTTTTGCATATTCAGTTTAAT-TTTTTTTTTCTGAATATGAACTCTTTGGAACAGGTTTGAAGGAGTGGATGAGAATCTAAAGAGCATTATGTTCAGTTCCAAGAAGCTGATTGATA
09WH45     CTTTTTTTGCATATTCAGTTTAAT-TTTTTTTTTCTGAATATGAACTCTTTGGAACAGGTTTGAAGGAGTGGATGAGAATCTAAAGAGCATTATGTTCAGTTCCAAGAAGCTGATTGATA
2409       CTTTTTTTGCATATTCAGTTTAAT-TTTTTTTTTCTGAATATGAACTCTTTGGAACAGGTTTGAAGGAGTGGATGAGAATCTAAAGAGCATTATGTTCAGTTCCAAGAAGCTGATTGATA
842        CTTTTTTTGCATATTCAGTTTAAT-TTTTTTTTTCTGAATATGAACTCTTTGGAACAGGTTTGAAGGAGTGGATGAGAATCTAAAGAGCATTATGTTCAGTTCCAAGAAGCTGATTGATA
******** *********** **  ***************** *****************************************************************************



T-523-2    TGGGATTTAACTTCAAGTATAGTCTCGAGGATATGTTGGTGGAATCGATTGAGACATGTCGTCAAAAGGGTTTTCTCCCTGTCACTTTACCGGAACATTTGAAATCTGAGGACAAAGTTC  1440
T-530-2    TGGGATTTAACTTCAAGTATAGTCTCGAGGATATGTTGGTGGAATCGATTGAGACATGTCGTCAAAAGGGTTTTCTCCCTGTCACTTTACCGGAACATTTGAAATCTGAGGACAAAGTTC
T-523-1    TGGGATTTAACTTCAAGTATAGTCTCGAGGATATGTTGGTGGAATCGATTGAGACATGTCGTCAAAAGGGTTTTCTCCCTGTCACTTTACCGGAACATTTGAAATCTGAGGACAAAGTTC
T-530-1    TGGGATTTAACTTCAAGTATAGTCTCGAGGATATGTTGGTGGAATCGATTGAGACATGTCGTCAAAAGGGTTTTCTCCCTGTCACTTTACCGGAACATTTGAAATCTGAGGACAAAGTTC
CT415-1    TGGGATTTAACTTCAAGTATAGTCTCGAGGATATGTTGGTGGAATCGATTGAGACATGTCGTCAAAAGGGTTTTCTCCCTGTCACTTTACCGGAACATTTGAAATCTGAGGACAAAGTTC
CT415-2    TGGGATTTAACTTCAAGTATAGTCTCGAGGATATGTTGGTGGAATCGATTGAGACATGTCGTCAAAAGGGTTTTCTCCCTGTCACTTTACCGGAACATTTGAAATCTGAGGACAAAGTTC
154        TGGGATTTAACTTCAAGTATAGTCTCGAGGATATGTTGGTGGAATCGATTGAGACATGTCGTCAAAAGGGTTTTCTCCCTGTCACTTTACCGGAACATTTGAAATCTGAGGACAAAGTTC
337        TGGGATTTAACTTCAAGTATAGTCTCGAGGATATGTTGGTGGAATCGATTGAGACATGTCGTCAAAAGGGTTTTCTCCCTGTCACTTTACCGGAACATTTGAAATCTGAGGACAAAGTTC
2437       TGGGATTTAACTTCAAGTATAGTCTCGAGGATATGTTGGTGGAATCGATTGAGACATGTCGTCAAAAGGGTTTTCTCCCTGTCACTTTACCGGAACATTTGAAATCTGAGGACAAAGTTC
SK         TGGGATTTAACTTCAAGTATAGTCTCGAGGATATGTTGGTGGAATCGATTGAGACATGTCGTCAAAAGGGTTTTCTCCCTGTCACTTTACCGGAACATTTGAAATCTGAGGACAAAGTTC
GC         TGGGATTTAACTTCAAGTATAGTCTCGAGGATATGTTGGTGGAATCGATTGAGACATGTCGTCAAAAGGGTTTTCTCCCTGTCACTTTACCGGAACATTTGAAATCTGAGGACAAAGTTC
09WH45     TGGGATTTAACTTCAAGTATAGTCTCGAGGATATGTTGGTGGAATCGATTGAGACATGTCGTCAAAAGGGTTTTCTCCCTGTCACTTTACCGGAACATTTGAAATCTGAGGACAAAGTTC
2409       TGGGATTTAACTTCAAGTATAGTCTCGAGGATATGTTGGTGGAATCGATTGAGACATGTCGTCAAAAGGGTTTTCTCCCTGTCACTTTACCGGAACATTTGAAATCTGAGGACAAAGTTC
842        TGGGATTTAACTTCAAGTATAGTCTCGAGGATATGTTGGTGGAATCGATTGAGACATGTCGTCAAAAGGGTTTTCTCCCTGTCACTTTACCGGAACATTTGAAATCTGAGGACAAAGTTC
************************************************************************************************************************



T-523-2    CGGGCAGTGATGACAATAAGGAGATTAAAAACGGATCTGCAGGTTTAACTGATGGTATGGTAGCTTGTAAGAAGACCGAACCAGGGATGGCCGGCGAGAAAGCCGATAGTCACATGTCGG  1560
T-530-2    CGGGCAGTGATGACAATAAGGAGATTAAAAACGGATCTGCAGGTTTAACTGATGGTATGGTAGCTTGTAAGAAGACCGAACCAGGGATGGCCGGCGAGAAAGCCGATAGTCACATGTCGG
T-523-1    CGGGCAGTGATGACAATAAGGAGATTAAAAACGGATCTGCAGGTTTAACTGATGGTATGGTAGCTTGTAAGAAGACCGAACCAGGGATGGCCGGCGAGAAAGCCGATAGTCACATGTCGG
T-530-1    CGGGCAGTGATGACAATAAGGAGATTAAAAACGGATCTGCAGGTTTAACTGATGGTATGGTAGCTTGTAAGAAGACCGAACCAGGGATGGCCGGCGAGAAAGCCGATAGTCACATGTCGG
CT415-1    CGGGCAGTGATGACAATAAGGAGATTAAAAACGGATCTGCAGGTTTAACTGATGGTATGGTAGCTTGTAAGAAGACCGAACCAGGGATGGCCGGCGAGAAAGCCGATAGTCACATGTCGG
CT415-2    CGGGCAGTGATGACAATAAGGAGATTAAAAACGGATCTGCAGGTTTAACTGATGGTATGGTAGCTTGTAAGAAGACCGAACCAGGGATGGCCGGCGAGAAAGCCGATAGTCACATGTCGG
154        CGGGCAGTGATGACAATAAGGAGATTAAAAACGGATCTGCAGGTTTAACTGATGGTATGGTAGCTTGTAAGAAGACCGAACCAGGGATGGCCGGCGAGAAAGCCGATAGTCACATGTCGG
337        CGGGCAGTGATGACAATAAGGAGATTAAAAACGGATCTGCAGGTTTAACTGATGGTATGGTAGCTTGTAAGAAGACCGAACCAGGGATGGCCGGCGAGAAAGCCGATAGTCACATGTCGG
2437       CGGGCAGTGATGACAATAAGGAGATTAAAAACGGATCTGCAGGTTTAACTGATGGTATGGTAGCTTGTAAGAAGACCGAACCAGGGATGGCCGGCGAGAAAGCCGATAGTCACATGTCGG
SK         CGGGCAGTGATGACAATAAGGAGATTAAAAACGGATCTGCAGGTTTAACTGATGGTATGGTAGCTTGTAAGAAGACCGAACCAGGGATGGCCGGCGAGAAAGCCGATAGTCACATGTCGG
GC         CGGGCAGTGATGACAATAAGGAGATTAAAAACGGATCTGCAGGTTTAACTGATGGTATGGTAGCTTGTAAGAAGACCGAACCAGGGATGGCCGGCGAGAAAGCCGATAGTCACATGTCGG
09WH45     CGGGCAGTGATGACAATAAGGAGATTAAAAACGGATCTGCAGGTTTAACTGATGGTATGGTAGCTTGTAAGAAGACCGAACCAGGGATGGCCGGCGAGAAAGCCGATAGTCACATGTCGG
2409       CGGGCAGTGATGACAATAAGGAGATTAAAAACGGATCTGCAGGTTTAACTGATGGTATGGTAGCTTGTAAGAAGACCGAACCAGGGATGGCCGGCGAGAAAGCCGATAGTCACATGTCGG
842        CGGGCAGTGATGACAATAAGGAGATTAAAAACGGATCTGCAGGTTTAACTGATGGTATGGTAGCTTGTAAGAAGACCGAACCAGGGATGGCCGGCGAGAAAGCCGATAGTCACATGTCGG
************************************************************************************************************************



T-523-2    CACAGCAGATCTGTGCTTAG  1580
T-530-2    CACAGCAGATCTGTGCTTAG  1580
T-523-1    CACAGCAGATCTGTGCTTAG  1580
T-530-1    CACAGCAGATCTGTGCTTAG  1581
CT415-1    CACAGCAGATCTGTGCTTAG  1581
CT415-2    CACAGCAGATCTGTGCTTAG  1581
154        CACAGCAGATCTGTGCTTAG  1581
337        CACAGCAGATCTGTGCTTAG  1581
2437       CACAGCAGATCTGTGCTTAG  1581
SK         CACAGCAGATCTGTGCTTAG  1579
GC         CACAGCAGATCTGTGCTTAG  1579
09WH45     CACAGCAGATCTGTGCTTAG  1579
2409       CACAGCAGATCTGTGCTTAG  1579
842        CACAGCAGATCTGTGCTTAG  1579
********************



Figure S1. Nucleotide sequence alignment of BoDFR1 promoter and genomic DNA from ATG to TGA isolated from 11 cabbage genotypes.  Dark gray shading indicates exons. Cis-elements in the promoter region are indicated. Genotypes highlighted in pink and green represent high anthocyanin accumulators (HAAs) and low anthocyanin accumulators (LAAs), respectively. Arrowhead in the 5th exon indicates the T/A SNP that distinguishes between HAAs and LAAs. 
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