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Supplementary Figure S1. Cardiac transcription factors and pluripotency genes expression
in response to 2D to 3D culture switch. (A) Bar graphs showing the cumulative gRT-PCR of
cardiac transcription factors and contractile genes in differentiating WT-CSC, mT/mG-CSC and
Tomato-CSC at DO, D4, D8 and D14 of the myogenic commitment (n=3 for each clone). Data are

expressed as mean + S.D.
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Supplementary Table S1

WT-CSCs
Marker DO D4 D8 D14
Sca-1 99,5+1% 56+2,4% 38,5+2,5% 99+0,5%
CD45 0,6+0,1% 0% 0% 0%
CD31 1,3+0,2% 0,5+0,1% 0,8+0,1% 1,1+0,2%
CD140a 98+2% 0,4+0,1% 2,5+0,3% 0,5+0,1%
CD34 3,8+0,1% 2,7+0,3% 0,1+0,1% 2,4+0,3%
CD44 95,6+3% 97,3+2,5% 85,6+5,5% 95,7+3%
CD63 98,6+2% 2,5+0,3% 36,9+1,5% 21,8+2,2%
CD90 0,1+0,1% 1,7+0,2% 0% 0%
CD105 99,6+2,5% 66,7+2,2% 10+0,9% 3+0,2%
CD13 2,7+0,3% 4,5+0,4% 2,1+0,3% 0,5+0,2%
CD166 84,6+4% 86+5% 99+1% 84+4%
CD309 3,3+0,3% 1,6+0,3% 3,4+1,3% 0,7+0,1%
ROR2 2,9+0,3% 1,8+0,2% 1,5+0,1% 0,9+0,1%
CD1403 44,9+4,6% 0% 0% 0%
mT/mG-CSCs
Marker DO D4 D8 D14
Sca-1 99+1% 55+2% 36+3% 99+0,1%
CD45 0,7+0,1% 0% 0% 0%
CD31 1+0,1% 0,3+0,1% 0,2+0,1% 1+0,1%
CD140a 96+2% 0,5+0,1% 2,5+0,3% 0%
CD34 4+0,1% 3+0,2% 0,1+0,1% 3+0,5%
CD44 93+1% 96+2% 80+5% 93+2%
CD63 97+2% 2,5+0,3% 33+1% 25+2%
CD90 0,1+0,1% 2+0,1% 0% 0%
CD105 95+1% 65+2% 11+1% 15+0,2%
CD13 3+0,2% 5+0,5% 2,3+0,5% 0,3+0,1%
CD166 96+1% 80+4% 96+2% 84+3%
CD309 4+0,5% 2+0,4% 2,8+2% 0,5+0,1%
ROR2 3,4+0,2% 2+0,2% 1,7+0,1% 1+0,1%
CD1403 40+4% 0% 0% 0%
Tomato-CSCs
Marker DO D4 D8 D14
Sca-1 96+2% 50+2% 34+3 96+1
CD45 0,6+0,1% 0% 0% 0%
CD31 1,5+0,2% 0,5+0,1% 0,1£0,1% 2+0,2%
CD140 a 95+2% 1+0,1% 0,8+0,2% 0%
CD34 3+0,1% 2,5+0,1% 0,1+0,1% 3+0,4%
CD44 92+0,5% 97+2,3% 82+4% 94+3%
CD63 93+2% 3+0,3% 30+3% 23+1%
CD90 0,3+0,1% 1,5+0,2% 0% %
CD105 96+2% 60+3% 9+1% 2+0,2%
CD13 3,2+0,1% 4,5+0,5% 2,5+0,5% 0,4+0,1%
CD166 94+1% 78+2% 94+2% 82+3%




CD309 4,5+0,1% 2,2+0,4% 3+1% 0,9+0,1%
ROR2 3,0+0,1% 2,5+0,4% 2+0,2% 1,3+0,2%
CD140 3 42+3% 0% 0% 0%




