Supplemental file S2: Alignment of hld and the agr genes of the CC8 reference sequence NCTC8325,
CP000253.1, the PVL-non-producer Trinidad&Tobago_2020-042_7641M (TT-042) and the PVL-producing

isolate

Trinidad&Tobago_2020-043_7352M (TT-043). The red arrow indicates a deletion in agrC-1 of TT-042.

hld CPO00253_[2093504-3635]
hld TT-042_[2054351-4486]
nld TT-043_[2098041-8176]

agrB-T_CP000253_[2093874-4443]
agrB-I_TT-042_[2054721-5291]
agrB-I_TT-043_[2098411-8981]

agrD-T_CP000253_[:
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agrD-T_TT-042_[2055287-5428]
agrD-T_TT-043_[2098977-9118]

agrC-I_CPOD0253_[2094603-5897]
agrC-I_TT-042_[2055452-6744]
agre-I_TT-043_[2099142-100435]

agrA_CPO00253_[2095916-6632]
agrA_TT-42_[2056762-7479]
agrA_TT-43_[2100453-1170]

hld_CP000253_[2093504-3638]
hld TT-042_[2054351-4486]
hld TT-043_[2093041-8176]

agrB-I_CPO00253_[2093874-4443]
agrB-I_TT-042_[2054721-5291]
agrB-I_TT-043_[2098411-8981]

agrD-I_CPO00253_[2094440-4580]
agrD-I_TT-042_[2055287-5428]
agrD-I_TT-043_[2098977-9118]

agrC-T_CPO00253_[2094605-5897]
agrC-I_TT-042_[2055452-6744]
agrC-I_TT-043_[2099142-100435]

agrA_CPO00253_[2095916-6632]
agrA_TT-42_[2056762-7479]
agrA_TT-43_[2100453-1170]

hld CPO00253_[2093504-3638]
hld_TT-042_[2054351-4486]
hld TT-043_[2095041-6176]

agrB-I_CPO00253_[2093874-4443]
agrB-I_TT-042_[2054721-5291]
agrB-I_TT-043_[2098411-8981]

agrD-I_CP0O00253_[2094440-4580]
agrD-I_TT-042_[2055287-5428]
agrD-I_TT-043_[2098977-9118]

agrC-T_CP000253_[:
agrC-T_TT-042_[2055452-6744]
agrC-I_TT-043_[2099142-100435]

agrA_CPO00253_[2095916-6632]
agrA_TT-42_[2056762-7479]
agrA_TT-43_[2100453-1170]

hld CPO00253_[2093504-3638]
hld TT-042_[2054351-4486]
hld_TT-043_[2098041-8176]

agrB-I_CPO00253_[2093874-4443]
agrB-I_TT-042_[2054721-5291]
agrB-I_TT-043_[2098411-8981]

agrD-T_CP000253_[2094440-4580]
agrD-I_TT-042_[2055287-5428]
agrD-I_TT-043_[2098977-9118]

agrC-I_CP000253_[:
agrC-T_TT-042_[2055452-6744]
agrC-T_TT-043_[2099142-100435]

agrA_CPO00253_[2095916-6632]
agrA_TT-42_[2056762-7479]
agrA_TT-43_[2100453-1170]

hld CPO00253_[2093504-3638]
hld TT-042_[2054351-4486]
hld TT-043_[2098041-8176]

agrB-I_CPO00253_[2093874-4443]
agrB-I_TT-042_[2054721-5291]
agrB-I_TT-043_[2098411-8981]
agrD-I_CPO00253_[2094440-4580]
agrD-I_TT-042_[2055287-5428]
agrD-T_TT-043_[2098977-9118]

agrC-I_CP000253_[: 1

agrC-T_TT-042

- 1
agrC-I_TT-043_[2099142-100435]

agrA_CPO00253_[2095916-6632]
agrA_TT-42_[2056762-7479]
agrA_TT-43_[2100453-1170]

nhld CPO00253_[2093504-3638]
hld TT-042_[2054351-4486]
hld TT-043_[2098041-8176]

agrB-T_CP000253_[2093874-4443]
agrB-T_TT-042_[2054721-5291]
agrB-I_TT-043_[2098411-8981]

agrD-I_CPO00253_[2094440-4580]
agrD-I_TT-042_[2055287-5428]
agrD-I_TT-043_[2098977-9118]

agrc-I_CP000253_[: 1

agrC-T_TT-042

- 1
agrC-I_TT-043_[2099142-100435]

agrA_CPO00253_[2095916-6632]
agrh_TT-42_[2056762-7479]
agrh_TT-43_[2100453-1170]

nld CPO00253_[2093504-3638]
nld TT-042_[2054351-4486]
hld TT-043_[2098041-8176]

agrB-I_CPO00253_[2093874-4443]
agrB-I_TT-042_[2054721-5291]
agrB-T_TT-043_[2098411-3981]

agrD-I_CPO00253_[2094440-4580]
agrD-I_TT-042_[2055287-5428]
agrD-I_TT-043_[2098977-9118]

agre-I_CP000253_[2094605-5897]
agrc-I_TT-042_[2055452-6744]
agr-I_TT-043_[2099142-100435]

agrA_CPO00253_[2095916-6632]
agrA_TT-42_[2056762-7479]
agrA_TT-43_[2100453-1170]
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ATGAGTTGITT. TITAARGAATTTTTATCITARTT TTICAR: TATCATTTCARCARTCGGIGACTTAGT TGGATTAT TTCACT T
ATGAGTTGITTARTTITAAGAATTTTTATCITARTT TTICAN TATCATTTCARCARTCGGIGACTTAGT TGGATTAT TTCACT T
ATGAGTTGITTARTTITARGRAATTTITATCITARTT TTICAR: TATCATTTCARCARTCGGIGACTTAGT TGGATTAT TICACT T
TTGAATTATTTIGATAATARARTTGRCCAGTTIGCCACGTATCTT TAACTTAGRICATATTCAATTTTIGCAAGTACGATTAGGGATGCAGETCTIAGCT TATAGETARRTTARTTGTTATGTATACTATTGCCTATATTTTARACATTTITCTGT TTACGT TAATTACGRATTTARCATTTT
TTGAATTATTTIGATAATARARTIGRCCAGTTTGCCACGTATCTT TAACTTAGRICATATTCAATTTTIGCAAGTACGATTAGGGATGCAGETCTTAGCT TATAGETARATTARTTGTTATGTATACTATTGCCTATATTTTARACATTTTTCTGT TTACGT TRATTACGRATTTARCATTTT
TTGAATTATTTIGATAATARARTIGRCCAGTTTGCCACGTATCTT TAACTTAGRICATATTCAATTTTIGCAAGTACGATTAGGGATGCAGETCTTAGCT TATAGETARATTARTTGTTATGTATACTATTGCCTATATTTTARACATTTTTCTGT TTACGT TRATTACGRATTTARCATTTT
TGAATACATTATTTRACTTATTITTTGATTTTATTACTGGGATTTT CRTTGGTARCATCGCAGCTTATAGTACTTGIGACTTCATART GEATGARGTTGRAGT TTAACAC T
TGAATACATTATTTRACTTATTITTTGATTTTATTACTGGGATTTT CRTTGGTARCATCGCAGCTTATAGTACTTGIGACTTCATART GEATGARGTTGRAGT TTAACAC T
TGAATACATTATTTAACTTATTITTTGATTTTATTACTGGGATTTT CRTTGGTAACATCGCAGCTTATAGTACTTGIGACTTCATART GGATGARGTTGRAGT TTRACAC T
GTGEAATTATTARNTAGTTATANTTTT6TTTTATICETATTARCTCARATGATATT AATGTTT ACAAT ACCAGC T ATARTTAGT GETAT TAAGTACAGTARACTTGAT TAT TT TTTCATCATAGT TATCGTTAITICT TGITIGAT TCCTTARTCATATTARCTTCATTTATTAT
GTGEAATTATTARATAGTTATANTTTTGTTTTATTICETATTARCTCARATGATATT AN TG T TT ACAAT ACCAGCT ATARTTAGT GG TAT TAAGTACAGTAARCTTGAT TAT TT TTTCATCATAGT TATCGTTATTICT TGTTIGAT TCCTTAATCATATTAACTTCATTIATTAT
GIGEAATTATTARATAGTTATARTTTTGTTTTATICGTATTARCTCARATGATATT AATGT TT ACART ACCAGC T ATAR T TAGT GG TAT TAAGTACAGTARRCTTGAT TAT TT TTTCATCATAGT TATCGITATTICT TGITIGAT TCCTTAATCATATIAACTICATTIATTAT
KTGRBARTTTICATT: T TGGTTACCATTATT: TTATATAATGAT TGGARRTTGCCCT TARTCCTTATGAGETGCT TATGARTGACATAGGCIGITACTTTTTAGATATTCAACTTTCAACTGRIATT,
ATGRBARTTTICATT: T TGGTTACCATTATT: TTATATAATGAT TGGARRTTGCCCT TARTCCTTATGAGETGCT TATGARTGACATAGGCIGITACTTTTTAGRTATICAACTTTCAACTGRIATT,
ATGARAATTTTCATTTGCGRAGACGATCCARARC TGGTTACCATTATT: TTATATARTGAT CTATGGARATTGCCCTCGCARCTGATART CCTTATGAGGTGCTIGAGCARGCT TATGARTGACATAGGCIGI TACTTITTAGRTATICARCTTTCAACTGRIATT,
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TTTRAT TGCACK: TGCACCTTCTICTTTTIGETGT TATGTAGAARGTATTATACTAT TTIATACT TTTACCTTTAGTAATAGT ARAT TTTCATATTARCT T TT TAATTATC TTTTARCAGTTATTTCTTTAGGTGTARTCICAGTATATGCT TIC
TTTRAT TGCACK: TGCACCTTCTICTTTTIGETGT TATGTAGARAGTATTATACTAT TIATACT TTTACCTTTAGTAATAGT ARAT TTTCATATTARCT T TTTAATTATC TTTTARCAGTTATTTCTTTAGGTGTARTCICAGTATATGCT TIC
TTTRAT TGCACK TGCACCTTCTICTTTTIGETGT TATGTAGARAGTATTATACTAT TTIATACT TTTACCTTTAGTAATAGT ARAT TT TCATATTARCT T TT TAATTATC TTTTARCAGTTATTTCTTTAGGTGTARTCICAGTATATGCT TIC
TATAATGTATTTTGTCAARATCAAATGETATTCTATTTTGTTGATTATGACTTCOCAGAT TAT T CTATACTGTGCTAACTACAT GTATATAGT TATATATGCATATAT CACK TTTCTGATAGTATATTTGTAATATICOCTAGCT TTTTTGTAGTT TATGTGACTATTAGTATACTATT CTCATATATAATARAT
TATAATGTATTTTGTCAARATCAANTGGTRATTCTATTT TG TGATTATGACTTCOCAGRT TAT T CTATACTGTGCTAACTACATGTATATAGT TATATATGCATATATCACK TTTCTGATAGIATATITGTARTATICCCTAGCTT TGTGACTATIAGTATACTATTCTCATATATARTARRT
TATAATGTATTTTGTCAARATCARATGGTATTCTATT TG IGATTATGACTTCOCAGAT TAT T CTATACTGTGCTAACTACATGTATATAGT TRTATATGCATATAT CACK TTTCTGATAGIATATTIGTARTATICCCTAGETT TGTGACTATIAGTATACTATTCTCATATATARTARRT
TGGTATC TTCGTARGCATGACCCAGTTGETARCATTATTTTCGTTACGAGT TACCTATTTAACATTTGICTACARAGTTGCAGCGATGRAT \GRTGAT TTAAGARCTCGAATTATAGACIGTIT TAC CARTTGT
TGGTATC TTCGTARGCATGACCCAGTTGETARCATTATTTTCGTTACGAGT TACCTATTTAACATTTGICTACARAGTTGCAGCGATGRAT \GRTGAT TTAAGARCTCGAATTATAGACTGTIT TAC CARTTGT
TGGTATC TTCGTARGCATGACCCAGTTGETARCATTATTTTCGTTACGAGT TACCTATTTAACATTTGICTACARAGTTGCAGCGATGRAT \GRTGAT TTAAGARCTCGAATTATAGACTGTIT TAC CARTTGT
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12T TATIATGCGATT G TTTARCCCTTTTCATTATCACACTTATCAT TTTGOCCARTTCATICARTTAGGCATCATARTAGARGCTATTACATTATTACCTATITICTIT TARAATG!
TATT TATTATGCGATT \GTTTARCCCTTTTCATTATCACACTTATCAT TTTGCCCAATTCATTCARTTAGGCATCATAATAGARGCTATTACATTATTACCTATTTICTTT TARAATG!
TATT TATTATGCGATT \GTTTARCCCTTTTCATTATCACACTTATCAT TTTGCCCAATTCATTCARTTAGGCATCATAATAGARGCTATTACATTATTACCTATTTICT T TARAATG!
GAGTICTC T TATCTAATACT TTTTIAATAGTTATTICGACTATCTTACTGCTTACTITTTCATTATTTTTCTTTTATTCACARAT AAACT CGGATGAAGCT AR AGTAATAAGGCAGTATTCT TT TATTTTTAT T6GTATCACTATATTTTT AAGTATATTAACAT TTGTTATT
GAGTTCTCRARAXEATT TATCTAATACT TTTTIAATAGTTATTICGACTATCTTACTGCTTACTITTICATTATTITICTT TTATTCACARATAAACT COGATGAAGCT AR AGTARTAAGGCAGTATTCT T T TATT TTTAT GG TATCACTATATITTTAAGTATATTAACAT TTGTTATT
GAGTTETC TT TATCTANTACT TTTTTARTAGTTATTICGACTATCTTACTGCTTACTTITICATTATTT 1 TCT T TTATTCACAR R TARACT COGATGAAGCTARAGTART AAGGCAGTATTCT TT TATTTTTAT 1GGTATCACTATAT T TTTARGTATATTAACAT TTGT TATT
16TCT CGATTGAATT TTCAGTGTATGTTCARTATGATGATATIATGTTTTTIGARTCATCAAS TCTCACAGACTCATTGCCCATTTAGATARCCGICARATTGAATTTTATGGTRAATTT CRATTAGATGAICGITICTTTAGRIGTCAT
T6ICT CGATTGARTT TTCAGTGTATGTTCARTATGATGATATTATGI TTTTTGARTCATCAAC TCTCACRGACTCATTGCCCATTTAGRTAACCGTGARRT TGARTTTTATGGTARTTT CARTTAGATGATCGTTICTTTAGATGICAT
T6ICT CGATTGARTT TTCAGTGTATGTTCARTATGATGATATTATGI TTTTTGARTCATCAAC TCTCACRGACTCATTGCCCATTTAGRTAACCGTCARRT TGARTTTTATGTARTTT CARTTAGATGATCGTTICTTTAGATGTCAT
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TCTCARTTICTCCTTAARGAGATGARATATARACETAAT TTGARACCTATTATGAATATACATTGAAGATTGAAGCTAT TGCGCRAGTTCCGTCATGATTATETCARTATCTT TTCAGARTAC \GRAGATGACK: CGIGATTATTICART
TCTCAATTICTCCTTAAAGAGATGARATATAAACGTAAT TTGARACCTATTATGAATATACATTGAAGATTGRAGCTAT TGCGCRAGTTCCGTCATGATTATGTCARTATCTT TTCAGARTAC \GRAGATGACK: CGIGATTATTICAAT
TCTCARTTICTCCTTAAAGAGATGARATATAARCGTART TTGAMACCTATTATGAATATACATIGAAGRTTGAAGCTAT TGCGCRAGTTCCGTCATGATTATGTCARTATCTT TTCAGARTAC GRAGATGACK: CGTGATTATTICAAT
TAGCTTIGTCGTCAATCGCCATARTATIGARTCTATAGATT TTGICTATT T TGCAT T TAT)
TAGCTTIGTCGTCAATCGCCATARTATIGARTCTATAGATT TTGICTATT T TGCAT T TAT)
TAGCTTTGTCGTCAATCGCCATARTATIGARTCTATAGATT TTGICTATT T TGCAT T TAT
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TATTGTACCT TTTACARATGAATGCTAT TGGTATCGAGAATCTTARAGT TTARAGGCTIAATT TTTT TGAATATTCCGATTAGTATCEARATACCCEAT GRAGTAAGT AGCAT TAACT TGARTATGATCGATTTARGTCGCAGTATTG
TATTGTACCT TTTACARATGAATGCTAT TGGTATCGAGAATCTTARAGT TTARAGGCTTAATT TTTT TGAATATTCCGATTAGTATCEARATACCCEAT GRAGTAAGT AGCAT TAACT TGARTATGATCGATTTARGTCGCAGTATTG
TATTGTACCT TTTACARATGAATGCTAT TGGTATCGAGAATCTTAAAGT TTARAGGCTIARTT TTTT TGAATATICCGATTAGTAT CEARATACCCEATGAAGTAAGT AGCAT TAACT TGARTATGATCGATTTAAGTCGCAGTATTG
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GIRTTATICTTGATARTGCRATIGAGECAT CARCTGARATTGATGACCCTAT CATTCGCGT TGCATTTAT TICAGT TARRTGCGCTGRTGATATACCACGCATICATGARTTGTTCCARGRARGTTTTTCTACT CGTGETTTAGGICTATCARCTTT
GTATTATTCTTGATARTGCRATIGAGECAT TTGATGACCCTAICATTCGCETTGCATITAT TICAGT TARATGCGCTGRTGATATACCACGCATICATGARTTETT TTTICTACT CGTGETTTAGGICTATCAACTTT
GTATTATTCTTGATARTGCRATIGAGECRT TTGATGACCCTATCATTCGCETTGCATTTAT TICAGT TARATGCGCTGRTGATATACCACGCATICATGARTTETT TTTICTACT CGTGGETTTAGGICTATCAACTTT
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.GARATTGCTGAT TGICTTATTAGATAC TCGABARTGETTICTTIATIC \GTTGAARTTATTAACAACTAG
GRANTTGCTGATAATGCAGACRATGTCITATTAGATAC TCGARARTGETTICTTIATIC \GTTGAARTTATTRACRACTAG
LGARATTGCTGAT TGICTTRTTAGATAC TCGARARTGETTTCTTTATIC GTTGAARTTATTAACRACTAG




