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4CZ8_1|Chains A, BI[NA+/H+ ANTIPORTER, PUTATIVE|PYROCOCCUS ABYSSI GE5 (272844) M 1 E L S L G RTGISYVPIFILTGLVIGPL KLIPRDLAHE!I D F V I LFTEGH LLKKNMPTTIVTLDTI L TA I AG F I K V F N FLF AT IGATDPATLIPLFRQYRYVKDQ E TV IVT|E I FIN|/ID - - P I VLTLIAISMLYV GYGGGIFSTLSEKLGIYAGGVTIYTF NV SV S LG F G LGYKFIKRTGI FDFPETILIEAFSLSLAFLGETF GERLDASGYLVATVTGIVLGNYKLLKPRENTIRTILKRLQRATIETKTEVH N D A ATIFITF L L EMN - - - E - V AL vV M L AJR|P L AT LP KWW N E - - - - -YLFTIA EIGPRGVVPS L ALKYKSPLLTVHWG I M A % I VLTSVIVET.WIPILKD
F8AHV6_PYRYC Permease auxin efflux carrier family protein Pyrococcus yayanosii - - -MDI Y K F D - - - - - - - - - - - - - - A FVT QI L F S L - Y L - - - - - - - - - - - - - - -R L K A A vV V S v Y T GG - - = = = = = = = = = = = o & & & 4 - 4 - - - - - - A L R F FR R I F - L G R A AV D A v RALHYV A I T F L N D P KV v A v A LGLFLTIFRL - - - - - I
I3RCU4_9EURY Putative permease auxin efflux carrier family protein Pyrococcus sp. ST04 - - - M N I F R F E - - - - - - - - - - - - - - @G F L V E V F L - - - - - - - T R R L - F F S - - - - - - - - - - - - - - - R vV R M S I A e R S - - - I R T T R SRR S F S E K - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A I E F K K R L S - vV A I R D W F N T I G KFSP T S L F L N E R E I \Y; A vV I IT' I AF F S A N L - - - - - M
16UZT4_SEURY Uncharacterized protein Pyrococcus furiosus COM1 - - - MN I Y R P S - - - - - - - - - - - - - -1 I 1V E V F I R I - Y V - - - - - - - - - - - - - - - K L R R S I A A F GKQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -5 I E V K R K L T - M L I K E WL E R I G KFS I T T L L I G E R E I I S T I I AFY SV KM - - - - - S
Q8U3L6_PYRFU Uncharacterized protein Pyrococcus furiosus Y R P S - - - - - - - - - - - - - -1 I IV E V F I R I - Y V - - - - - - - - - - - - - - -K L R R S I A A F GKQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -5 I E V K R K L T - M L I K E WL E R I G K F S I T T L L I G E RE I I S T I I AFY SV KM - - - - - S




