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——————————————— ACTGTCATTGATGGCATTAATTATTTTTTGTCCCTTAGTGTTACA
——————————————— ACTGTCATTGATGGCATTAATTATTTTTTGTCCCTTAGTGTTACA
ATGGCTATTGTTGAAACTGTCATTGATGGCATTAATTATTTTTTGTCCCTTAGTGTTACA

sokkokokkokokkokokskkookokkokokkokokkook kool sk okokkdokok

CAACAGATCAGTATATTATTAGGGGTTCCATTTGTTTACAACTTAGTATGGCAATATTTA
CAACAGATCAGTATATTATTAGGGGTTCCATTTGTTTACAACTTAGTATGGCAATATTTA
CAACAGATCAGTATATTATTAGGGGTTCCATTTGTTTACAACTTAGTATGGCAATATTTA

TATTCATTAAGAAAAGATAGAGCTCCATTAGTGTTTTATTGGATTCCTTGGTTTGGTTCT
TATTCATTAAGAAAAGATAGAGCTCCATTAGTGTTTTATTGGATTCCTTGGTTTGGTTCT
TATTCATTAAGAAAAGATAGAGCTCCATTAGTGTTTTATTGGATTCCTTGGTTTGGTTCT

GCAGCTTCATATGGTCAACAACCTTATGAATTTTTCGAATCATGTCGTCAAAAGTATGGT
GCAGCTTCATATGGTCAACAACCTTATGAATTTTTCGAATCATGTCGTCAAAAGTATGGT
GCAGCTTCATATGGTCAACAACCTTATGAATTTTTCGAATCATGTCGTCAAAAGTATGGT
rlollekillolkiolleliolookiciolokiololeliololokiioloekiollokkolookaolooksiololokokokok

GATGTATTTTCATTTATGTTATTAGGGAAAATTATGACGGTTTATTTAGGTCCAAAAGGT
GATGTATTTTCATTTATGTTATTAGGGAAAATTATGACGGTTTATTTAGGTCCAAAAGGT
GATGTATTTTCATTTATGTTATTAGGGAAAATTATGACGGTTTATTTAGGTCCAAAAGGT

CATGAATTTGTTTTTAATGCTAAATTATCTGATGTTTCTGTTGAAGATGCTTATAAACAT
CATGAATTTGTTTTTAATGCTAAATTATCTGATGTTTCTGTTGAAGATGCTTATAAACAT
CATGAATTTGTTTTTAATGCTAAATTATCTGATGTTTCTGCTGAAGATGCTTATAAACAT

341

TTAACTACTCCAGTTTTCGGTAAAGGGGTTATTTATGATTGTCCAAATTCCAGATTAATG
TTAACTACTCCAGTTTTCGGTAAAGGGGTTATTTATGATTGTCCAAATTCCAGATTAATG
TTAACTACTCCAGTTTTCGGTAAAGGGGTTATTTATGATTGTCCAAATTCCAGATTAATG

GAACAAAAAAAACTTGCTAAATTTGCTTTGACTACTGATTCATTTAAAAGATATGTTCCT

GAACAAAAAAAATTAGCTAAATTTGCTTTGACTACTGATTCATTTAAAAGATATGTTCCT

GAACAAAAAAAATTTGCTAAATTTGCTTTGACTACTGATTCATTTAAAAGATATGTTCCT

plolololiololollk sk sloloeRiiololokiolololkiololokiioloekiolololekolookaiolooksiololookskok
433, 435

AAGATTAGAGAAGAAATTTTGAATTATTTTGTTACTGATGAAAGTTTCAAATTGAAAGAA
AAGATTAGAGAAGAAATTTTGAATTATTTTGTTACTGATGAAAGTTTCAAATTGAAAGAA
AAGATTAGAGAAGAAATTTTGAATTATTTTGTTACTGATGAAAGTTTCAAATTGAAAGAA
lollekilolkiolleliolookiciolokiolleliololokiiolokekiollokkolookaiolooksiololokokskok

AAAACTCATGGGGTTGCCAATGTTATGAAAACTCAACCAGAAATTACTATTTTCACTGCT
AAAACTCATGGGGTTGCCAATGTTATGAAAACTCAACCAGAAATTACTATTTTCACTGCT
AAAACTCATGGGGTTGCCAATGTTATGAAAACTCAACCAGAAATTACTATTTTCACTGCT

TCAAGATCTTTATTTGGTGATGAAATGAGAAGAATTTTTGACCGTTCATTTGCTCAACTA
TCAAGATCTTTATTTGGTGATGAAATGAGAAGAATTTTTGACCGTTCATTTGCTCAACTA
TCAAGATCTTTATTTGGTGATGAAATGAGAAGAATTTTTGACCGTTCATTTGCTCAACTA

TATTCTGATTTAGATAAAGGTTTTACCCCTATTAATTTTGTTTTCCCTAATTTACCTTTA
TATTCTGATTTAGATAAAGGTTTTACCCCTATTAATTTTGTTTTCCCTAATTTACCTTTA
TATTCTGATTTAGATAAAGGTTTTACCCCTATTAATTTTGTTTTCCCTAATTTACCTTTA
lollokilololkileliolookiiolokiolleliololokiiolookiolokkolookaiolooksiololokokokok

CCTCATTATTGGAGACGTGATGCTGCTCAAAAGAAAATCTCTGCTACTTATATGAAAGAA
CCTCATTATTGGAGACGTGATGCTGCTCAAAAGAAAATCTCTGCTACTTATATGAAAGAA
CCTCATTATTGGAGACGTGATGCTGCTCAAAAGAAAATCTCTGCTACTTATATGAAAGAA

ATTAAACTGAGAAGAGAACGTGGTGATATTGATCCAAATCGTGATGTAATTGATTCCTTA
ATTAAACTGAGAAGAGAACGTGGTGATATTGATCCAAATCGTGATTTAATTGATTCCTTA
ATTAAACTGAGAAGAGAACGTGGTGATATTGATCCAAATCGTGATTTAATTGATTCCTTA
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TTGATTCATTCAACTTATAAAGATGGTGTGAAAATGACTGATCAAGAAATTGCTAATCTT
TTGATTCATTCAACTTATAAAGATGGTGTGAAAATGACTGATCAAGAAATTGCTAATCTT
TTGATTCATTCAACTTATAAAGATGGTGTGAAAATGACTGATCAAGAAATTGCTAATCTT

TTAATTGGTATTCTTATGGGTGGTCAACATACTTCTGCTTCTACTTCTGCTTGGTTCTTG
TTAATTGGTATTCTTATGGGTGGTCAACATACTTCTGCTTCTACTTCTGCTTGGTTCTTG
TTAATTGGTATTCTTATGGGTGGTCAACATACTTCTGCTTCTACTTCTGCTTGGTTCTTG
ollokillolkilleliolookiciolokilleliololokiioloekiololokekolookiolooksiololokokskok

TTACATTTAGGTGAAAAACCTCATTTACAAGATGTTATTTATCAAGAAGTTGTTGAATTA
TTACATTTAGGTGAAAAACCTCATTTACAAGATGTTATTTATCAAGAAGTTGTTGAATTA
TTACATTTAGGTGAAAAACCTCATTTACAAGATGTTATTTATCAAGAAGTTGTTGAATTA

TTGAAAGAAAAAGGTGGTGATTTGAATGATTTGACTTATGAAGATTTACAAAAATTACCA
TTGAAAGAAAAAGGTGGTGATTTGAATGATTTGACTTATGAAGATTTACAAAAATTACCA
TTGAAAGAAAAAGGTGGTGATTTGAATGATTTGACTTATGAAGATTTACAAAAATTACCA

TCAGTCAATAACACTATTAAGGAAACTCTCAGAATGCATATGCCATTACATTCTATTTTT
TCAGTCAATAACACTATTAAGGAAACTCTCAGAATGCATATGCCATTACATTCTATTTTT
TCAGTCAATAACACTATTAAGGAAACTCTCAGAATGCATATGCCATTACATTCTATTTTT
rlollekillolkiolleliolookiciolokiololeliololokiioloekiollokkolookaolooksiololokokokok

AGAAAAGTTACTAACCCATTAAGAATCCCTGAAACCAATTATATTGTTCCAAAAGGTCAT
AGAAAAGTTACTAACCCATTAAGAATCCCTGAAACCAATTATATTGTTCCAAAAGGTCAT
AGAAAAGTTACTAACCCATTAAGAATCCCTGAAACCAATTATATTGTTCCAAAAGGTCAT

TATGTTTTAGTTTCTCCAGGTTATGCTCATACTAGTGAAAGATATTTTGATAACCCTGAA
TATGTTTTAGTTTCTCCAGGTTATGCTCATACTAGTGAAAGATATTTTGATAACCCTGAA
TATGTTTTAGTTTCTCCAGGTTATGCTCATACTAGTGAAAGATATTTTGATAACCCTGAA

GATTTTGATCCAACTAGATGGGATACTGCTGCTGCCAAAGCTAATTCTGTTTCATTTAAC
GATTTTGATCCAACTAGATGGGATACTGCTGCTGCCAAAGCTAATTCTGTTTCATTTAAC
GATTTTGATCCAACTAGATGGGATACTGCTGCTGCCAAAGCTAATTCTGTTTCATTTAAC
lollekillolkiloleliolookiciolokiolleliololkiiolookiololokekolooRaolooRsiololokokskok

TCTTCTGATGAAGTTGATTATGGGTTTGGGAAAGTTTCTAAAGGGGTTTCTTCACCTTAT
TCTTCTGATGAAGTTGATTATGGGTTTGGGAAAGTTTCTAAAGGGGTTTCTTCACCTTAT
TCTTCTGATGAAGTTGATTATGGGTTTGGGAAAGTTTCTAAAGGGGTTTCTTCACCTTAT

TTACCATTTGGTGGTGGTAGACATAGATGTATTGGGGAACAATTTGCTTATGTTCAATTA
TTACCATTTGGTGGTGGTAGACATAGATGTATTGGGGAACAATTTGCTTATGTTCAATTA
TTACCATTTGGTGGTGGTAGACATAGATGTATTGGGGAACAATTTGCTTATGTTCAATTA

GGAACCATTTTAACTACTTTTGTTTATAATTTAAGATGGACTATTGATGGTTATAAAGTG
GGAAGCATTTTAACTACTTTTGTTTATAATTTAAGATGGACTATTGATGGTTATAAAGTG
GGAAGCATTTTAACTACTTTTGTTTATAATTTAAGATGGACTATTGATGGTTATAAAGTG
lollekilololkioleliolookiciolokiololeliololokiiololekiolokekolookaiolooRsiololokokskok

CCTGACCCTGATTATAGTTCAATGGTGGTTTTACCTACTGAACCAGCAGAAATCATTTGG
CCTGACCCTGATTATAGTTCAATGGTGGTTTTACCTACTGAACCAGCAGAAATCATTTGG
CCTGACCCTGATTATAGTTCAATGGTGGTTTTACCTACTGAACCAGCAGAAATCATTTGG

GAAAAAAGAGAAACT—————————- 1560
GAAAAAAGAGAAACT————————- 1560
GAAAAAAGAGAAACTTGTATGTTTTAA 1587

skkskrskokskskokskskkskoksk
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900



(b)

SC5314 MAIVETVIDGINYFLSLSVTQQISILLGVPFVYNLVWQYLYSLRKDRAPLVFYWIPWFGS 60
AT3-22 TVIDGINYFLSLSVTQQISILLGVPFVYNLVWQYLYSLRKDRAPLVFYWIPWFGS 55
A1201-57  ——o TVIDGINYFLSLSVTQQISILLGVPFVYNLVWQYLYSLRKDRAPLVFYWIPWFGS 55
SC5314 AASYGQQPYEFFESCRQKYGDVF SFMLLGK IMTVYL GPKGHEFVFNAKL SDVSAEDAYKH 120
A173-22 AASYGQQPYEFFESCRQKYGDVFSFMLLGK IMTVYL GPKGHEFVFNAKL SDVSVEDAYKH 115
A1201-57 AASYGQQPYEFFESCRQKYGDVF SFMLLGK IMTVYLGPKGHEFVFNAKLSDVSVEDAYKH 115
114
SC5314 LTTPVFGKGYIYDCPNSRLMEQKKF AKFALTTDSFKRYVPK IREE ILNYFVTDESFKLKE 180
A173-22 LTTPVFGKGVIYDCPNSRLMEQKKLAKFALTTDSFKRYVPK IREE ILNYFVTDESFKLKE 175
A1201-57 LTTPVFGKGVIYDCPNSRLMEQKKLAKFALTTDSFKRYVPK IREE ILNYFVTDESFKLKE 175
145
SC5314 KTHGVANVMKTGPE I TIFTASRSLFGDEMRR1FDRSFAQLYSDLDKGFTP INFVFPNLPL 240
A173-22 KTHGVANVMKTGPE I TIFTASRSLFGDENRR1FDRSFAQLYSDLDKGF TP INFVFPNLPL 235
A1201-57 KTHGVANVMKTQPE I TIFTASRSLFGDEMRR 1 FDRSFAQLYSDLDKGFTP INFVFPNLPL 235
SC5314 PHYWRRDAAQKK I SATYMKE IKLRRERGD IDPNRDL IDSLL IHSTYKDGVKMTDQE I ANL 300
A173-22 PHYWRRDAAQKK I SATYMKE IKLRRERGD IDPNRDV IDSLL IHSTYKDGVKMTDQE I ANL 205
A1201-57 PHYWRRDAAQKK I SATYMKE IKLRRERGD IDPNRDL IDSLL IHSTYKDGVKMTDQE I ANL 205
skakskskokskskokokskskokkskskokkskskokkskskk sk skskk sk skskokskskok | skskokkskskokkskskokkskskokkskskkkkskkk
276
SC5314 L1GILMGGQHTSASTSAWFLLHLGEKPHLQDVIYQEVVELLKEKGGDLNDLTYEDLGKLP 360
A173-22 L 1GILMGGQHTSASTSAWFLLHLGEKPHLQDVIYQEVVEL LKEKGGDLNDL TYEDLGKLP 355
A1201-57 L1GILMGGGHTSASTSAWFLLHL GEKPHLQDVIYQEVVELLKEKGGDLNDL TYEDLGKLP 355
ookl kol ok
SC5314 SVNNT IKETLRMHMPLHS IFRKVTNPLRIPETNY IVPKGHYVLVSPGYAHTSERYFDNPE 420
A173-22 SVNNT IKETLRMHMPLHS IFRKVTNPLRIPETNY IVPKGHYVLVSPGYAHTSERYFDNPE 415
A1201-57 SVNNT IKETLRMHMPLHS IFRKVTNPLRIPETNY IVPKGHYVLVSPGYAHTSERYFDNPE 415
SC5314 DFDPTRWDTAAAKANSVSFNSSDEVDYGF GKVSKGYSSPYLPFGGGRHRCIGEQFAYVAL 480
A173-22 DFDPTRWDTAAAKANSVSFNSSDEVDYGF GKVSKGVSSPYLPFGGGRHRC I GEQFAYVAL 475
A1201-57 DFDPTRWDTAAAKANSVSFNSSDEVDYGFGKVSKGYSSPYLPFGGGRHRC I GEQFAYVAL 475
SC5314 GTILTTFVYNLRWT IDGYKVPDPDYSSMVVLPTEPAE I INEKRETCMF 528
A173-22 GTILTTFVYNLRWT IDGYKVPDPDYSSMVVLPTEPAE I INEKRET——— 520
A1201-57 GTILTTFVYNLRWT IDGYKVPDPDYSSMVVLPTEPAE I IWNEKRET——— 520

sokkokokkokokskkookkkokokkokokkokokkook kol koo ko ook ok

Figure S3. Alignment of nucleotide sequence (a) and amino acid sequence (b) of ERG11 gene/protein
product of C. albicans isolates A173-22, A1201-57, and reference strain SC5314 (GenBank accession
no. CP01762). Asterisk indicates identical nucleotide/amino acid among three strains. Nucleotide/amino
acid which is different from that of the reference strain is shown in yellow with its number below the
alignment.



